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Type II collagen is a homotrimeric molecule composed of three
identical al(II) collagen chains that are synthesized as precursor
procollagens with amino- and carboxy-terminal propeptides that are
removed extracellularly.1 Mutations in the al(II) chain result in
disproportionate dwarfing disorders in the spectrum of skeletal
dysplasias.2,3 Hitherto, only the propeptides' sequences have been
published.4#5 Here, we report the isolation of the full-length al(II)
cDNA and derived from it, the nucleotide sequence of the entire mature
al(II) chain. The availability of these sequences will expedite the
molecular characterization of other type II collagen disorders in the
skeletal dysplasias.

1 CAGATGGCTGGAGGATrTGATGAAAAGGCTGGTGGCGCCCAGTTGGGAGTAATGCAAGGACCAATGGGCCCCATG
76 GGACCTCGAGGACCTCCAGGCCCTGCAGGTGCTCCTGGGCCTCAAGGATTTCCAGGCAATCCTGGTGAACCTGGT
151 GAACCTGGTGTCTCTGGTCCCATGGGTCCCCGTGGTCCTCCTGGTCCCCCTGGAAAGCCTGGTGATGATGGTGAA
226 GCTGGAAAACCTGGAAAAGCTGGTGAAAGGGGTCCGCCTGGTCcTcAGGGTGCTCFTGGTTTCCCAGGAACCCCA
301 GGCCTTCCTGGTGTCAAAGGTCACAGAGGTTATCCAGGCCTGGACGGTGCTAAGGGAGAGGCGGGTGCTCCTGGT
376 GTGAAGGGTGAGAGTGGTTCCCCGGGTGAGAACGGATCTCCGGCccCAATGGGTCCTCGTGCCTGCCTCCGGTGAA
451 AGAGGACGGACTGGCCCTGCTGGCGCTGCGGGTGCCCGAGGCAACGAIrGGTCAGCCAGGCCCCGCAGGGCCTCCG
526 GGTCCTGTCGGTCCTGCTGGTGGTCCTGGCTTCCCTGGTGCTCCTGGAGCCAAGGGTGAAGCCGGCCCCACTGGT
601 GCCCGTGCTCCTGAAGGTGCTCAAGGTCCTCGCGGTGAACCTGGTACTCCrCGCTCCCCTGGGCCTGCTGGTGCC
676 TCCGGTAACCCTGGAACAGATGGAATTCCTGGAGCCAAAGGATCTGCTGG TGCTCCTGGCATTGCTGGTGCTCCT
751 GGCTTCCCTGGGCCACGGGGCCCTCCTGACCCTCAAGGTGCAACTGGTCCTCTGGGCCCGAAAGGTCAGACGGGT
826 AAACCTGGTATTGCTGGCTTCAAAGGTGAACAAGGCCCCAAGGGAGAACCTGGCCCTGCTGGCCCCCCAGGGAGCC
901 CCTGGACCCGCTGGTGAAGAAGGCAAGAGAGGTGCCCGTGGAGAGCCTGGTGCCcGTTGGCCCATCGGTCCCCCT
976 GGAGAAAGAGGTGCTCCCGGCAACCGCGGTTTCCCAGGTCAAGATGCCTCCCCAGGTCCCAAGGGAGCCCCTGGA
1051 GAGCGAGGGCCCCAGTGGTCrTGCTGCCCCAAGGGAGCCAACGGTGACCCcGGCCGTCCTCGGAGAACCTGGCCTT
1126 CCTGGAGCCCGCCGTCTCACTGGCCGCCCTGGTGATCCGTCCTCCFCCCAAATTGGCCCCCTIGCAGCCCCT
1201 GGTGAAGATGGTCGTCCTGCCTCCAGGTCCTCACGGCCGCCCTGGCCACCCTCGTGCGCC CTC
1276 CCCAAAGGTGCCAACGCTGAGCCGCTGGCAAAGCTGGTGAGAAGGACC FCGT CCTGGTCTTAGGGGTCTT
1351 CCTGCCAAAGATCGTGAGACAGTCTCCCAAGGCCCCCCTGCCCTGCTGGACClTGCTGGTGAACGAGGCGAGCAG
1426 GGTGCTCCTCCCCCATCTGGGTTCCACGGACTTCCTGCCCTCCTCCCCCAGGTGAAGGTGGAAAACCAGGT
1501 GACCAGCCGTGCSCCGGTGAAGCTGGAGCCCCTGGACTAGTCCTCCCACGGCTCAACCAGGTTTCCCACGTCA6
1576 CGTGGCTCTCCCGCTGCCCAGGGCCTCCA C TCCCCGTGGCCTCCCCGGCACTCCTCGCACTGATCGTCCCAAA
1651 GCTGCATCTCGCCCAGCAGCCCCCCTGGGCCCA CCT AATCCC TGCGGA
1726 GCAGCTGGTATCGCTGGGCCCCAAAGGCGACAGGGGGCTACT TGGTGTAAGAAGCCCTGAGGGACCCCTGC AAAG
1601 CATGGTGGACGAGGCCTGACAGGTCCCATTGCCCCCGCCCGCCCAGCTGC GCTAATCCCACAACCCACAACTr
1676 GGACCTCCTGTCACTCGGAACTGCTGCGTCTCCGTCGCTCCGCT GTGACGTGGAGAGACTGGGCCCCCCGGG
1951 ACCAGCGGCGATTGCTGGCCCTCC TGCTCGATGGCCAGCCTGGCGCCAAGCGTAQCAAGCAGAGGCCGGCCAG
2026 AAAGGCGATCCTGCTGCCCCTGGTCCTCAGGGCCCCFCCTCCAGCACCTGCGCCTCACCTCCTACTGGAGTGACT
2101 GGTCCTAAAGCAGCCCGAGGTGCCCAAGGCCCCCCGGAGCCACTGCATTCCCTCGAGCTCCTCGCCGCGTTCGGA
2176 CCCCCACCCTCCAATGCCACCCTGCACCCCCTCCGTCCCCCTGTCCCTTCTGGCAAAACATGTCCCAAAGGTCCT
2251 CCAGCAGACAGCGGCCCCCCTGCCCGAGCTGGTGAACCCGGCCTCCAAGGT CCTCCTCCACCCCCTGGCGAGAAG
2326 GGAGAGCCTGCAGATGACGGTCCCTCTCCTCGCCGAAGTCCACCACCTCCCCCGTCTGCCTCGTCAGAGAGGC
2401 ATCCGCGFTCTGCCTGGGCAACGTCCTGAGACGGATTCCCTGGCTTCCTGCCCCCGTCGGGTCAGCCCCCCCAG
2476 CAGCGTGCTCCTGGAGCATCTCGAGACAGAGCTCCTCCTGCCCCCCGCGGTCCTCCTGCGCCTCIGCTCCTGCA
2551 CGTGAACCTGGACGACACGGAAGCCCCGGTGCTGATGGCCCCCCTGGCAGAGATGGCGCTGCTGGAGTCAAGGGT
2626 GATCGTGGTGAGACTGGTGCTGTGGGAGCTCCTAGCCCCCCTCGGCCCCTCTGCTCCCCTGGCCCCGCTGGTCCA
2701 ACTGGCAAGCAACGAGACAGAGGAGAAGCTGGTGCCACAGGCCCCATGGGACCCTCACGACCAGCTCGAGCCCGG
2776 CGAATCCACGGTCCTCAAGGCCCCAGAGGTGACAAAGGAGAGCICC CAGAGCCTGCCCGAGAGACGCCTGAAGGGA
2851 CACCGTGGCTTCACTGGTCTGCAGGGTCTGCCCGGCCCTCCTGCTCCTTCTCCAGACCAACGTGCTTCTGGTCCT
2926 CCTGGTCCTTCTGGCCCTAGAGCTCCTCCTGGCCCCGTCGGTCCCTCTCGCAAAGATGGTGCTAATGGAATCCCT
3001 CGCCCCATTGGGCCC CCTCC F CCCCGTGGACGATCAGGCGAAACCGCCCCCCTGCTCCTCCTCGCGATCCTCGGA
3076 CCCCCTGGTCCTCCAGGTCCCCCTGGCCCTGGCATCGACACICTCCGCCTTTGCTGGCTTAGCCCGCAGAGAGAAG
3151 GGCCCCCGACCCCCTCCAGTACATGCGGGCC
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