Table S2. Taxonomic classification of shared bacterial genera present between UA, SA, UAn, and SAn samples

Taxonomy Burial set-up
Bacteria; i i Alistipes UAISA
Bacteria; Firmicutes; Clostridia; Unclassified Natranaerovirga UAISA
Bacteria; ; G i i UAISA
Bacteria; P’ ia; By i Ralstonia UAISA
Bacteria; 3 UAISA
Bacteria; P’ UAISA
Bacteria; ; i iales; C: C UAISA
Bacteria; Firmicutes; Bacilli; Bacillales; Ti inomycetaceae; G UAnISAn
Bacteria; ; i iales; C: UAnISAn
Bacteria; Firmicutes; Bacilli; Bacillales; UAnISAn
Bacteria; Firmicutes; ivi i Allisonella UAnISAn
Bacteria; ia; Actinomycetia; es; Mi Rothia UAnISAn
Bacteria; Firmicutes; Bacilli; Bacillales; Thermobacillus UAnISAn
Bacteria; Firmicutes; Clostridia; Unclassified Neglecta UAnISAn
Bacteria; Firmicutes; Clostridia; Eubact ; O Phocea SAISAn
Bacteria; Firmicutes; Clostridia; D SAISAn
Bacteria; Firmicutes; Bacilli; illales; [ [ SAISAn
Bacteria; Firmicutes; Bacilli; Bacillales; ibacill SAISAn
Bacteria; ia; Cori i Slackia SAISAn
Bacteria; Firmicutes; Clostridia; Desulfosporosinus SAISAn
Bacteria; Firmicutes; Bacilli; Bacillales; SAISAn
Bacteria; ia; Actinomycetia; P i P i e SAISAn
Bacteria; Firmicutes; Tissierellia; T SAISAn
Bacteria; Firmicutes; Bacilli; Bacillales; SAISAn
Bacteria; ; i iales; O UAIUAR
Bacteria; P’ ia; By dales; Unclassified B UAIUAR
Bacteria; ; G ia; C G UAIUAR
Bacteria; P’ ia; By iales; Unclassified B iales; Ideonella UAIUAR
Bacteria; UAIUAR
Bacteria; P’ ia; H 5 Labrenzia UAIUAR
Bacteria; 3 i Labrys UAIUAR
Bacteria; P’ D itiosangi UAIUAR
Bacteria; C: ia; Unclassified C ; D P ; Stanieria UAIUAR
Bacteria; P’ ia; H Parvi i UAIUAR
Bacteria; Firmicutes; Clostridia; Eubact ; Ci 3 UAIUAR
Bacteria; P’ ia; By fales; C Caldimona: UAIUAR
Bacteria; i ia; C. C. C i UAIUAR
Bacteria; P’ a; | C Caed UAIUAR
Bacteria; 3 UAIUAR
Bacteria; Ci ia; C Cl UAIUAR
Bacteria; ; G UAIUAR
Bacteria; P’ ia; H UAIUAR
Bacteria; Aci 3 i Bryobacter UAIUAR
Bacteria; Firmicutes; Bacilli; Bacillales; Ti i UAIUAR
Bacteria; Ci Chlamydiia; i Simkania UAIUAR
Bacteria; P’ i Oceanicella UAIUAR
Bacteria; 3 i iril pi ; Aliidongia UAIUAR
Bacteria; Chloroflexi; Caldilineae; Caldilineales; Caldilineaceae; Litorilinea UAIUAR
Bacteria; i i UAIUAR
Bacteria; ia; Actinomycetia; Phytohabitans UAIUAR
Bacteria; 3 i iri i UAIUAn
Bacteria; Cytophagia; C Hyme: ceae; UAIUAR
Bacteria; ; G UAIUAn
Bacteria; P [ UAIUAR
Bacteria; i UAIUAR
Bacteria; Ci Chlamydiia; iales; Para UAIUAR
Bacteria; i i Asanoa UAIUAR
Bacteria; ia; Actinomycetia; i UAIUAR
Bacteria; ia; Th ilia; Soli Conexi C UAIUAR
Bacteria; ia; Actinomycetia; ccale UAIUAR
Bacteria; 3 i UAIUAR
Bacteria; P’ UAIUAR
Bacteria; i ia; G G UAIUAR
Bacteria; Firmicutes; Clostridia; Ci UAIUAR
Bacteria; i ia; Aci ; Aci ; UAIUAR
Bacteria; P’ D: i i UAIUAR
Bacteria; i UAIUAR
Bacteria; P’ G i Chuj e UAIUAR
Bacteria; i ia; Cory ; Nocardia UAIUAR
Bacteria; P’ [ i ceae; Byssovorax UAIUAR
Bacteria; ; i iales; O iri UAIUAR
Bacteria; Firmicutes; Negativi UAIUAR
Bacteria; 3 i Methylocystis UAIUAR
Bacteria; P’ ia; By iales; Unclassified B iales; Rubrivivax UAIUAR
Bacteria; 3 i iri iri Azospirillu UAIUAR
Bacteria; ia; Actinomycetia; Streptosporangiales; Streptos| Streptosporangium UAIUAR
Bacteria; ; G i iales; ibact UAIUAR
Bacteria; P’ D ia; Dy G G UAIUAR
Bacteria; ; D UAIUAR
Bacteria; P’ [ ia; Dy G Geobacter UAIUAR
Bacteria; Ci Chlamydiia; i Candidatus Protochlamydia UAIUAR
Bacteria; ia; Tl ilia; Tl ilales; Tl i UAIUAR
Bacteria; ; G ia; C UAIUAR
Bacteria; ia; Actinomycetia; e UAIUAR
Bacteria; ; ia; C. C UAIUAR
Bacteria; P Stella UAIUAR
Bacteria; Th T ia; Th ; Th T UAIUAn
Bacteria; Planctomycetes; Planctomycetia; Singuli UAIUAR
Bacteria; 3 i iri pi 3 UAIUAn
Bacteria; P’ [ i [ UAIUAR
Bacteria; Chloroflexi; C ia; C) [ idaceae; O is| UAIUAn
Bacteria; Chloroflexi; Ki ia; T T T ora UAIUAR
Bacteria; 3 iri iri UAIUAR
Bacteria; P’ i iri cae; O UAIUAR
Bacteria; 3 UAIUAR
Bacteria; Di Dictyoglomia; Di Dig Dictyoglomus UAIUAR
Bacteria; i i Th Th UAIUAR
Bacteria; P’ ia; Sphi Er Er ter UAIUAR
Bacteria; 3 i UAIUAR
Bacteria; P’ ia; Rhodocyclales; Rhodocyclaceae; Or UAIUAR
Bacteria; icrobi ; Terrimicrobi i UAIUAR
Bacteria; P’ ia; H Kaistiaceae; Bauldia UAIUAR
Bacteria; Candidatus ; Undlassified Candidatus ; U d UAIUAR
Bacteria; P ia; Mi sales; Micropepsaceae; UAIUAR
Bacteria; ia; Th ilia; Soli i terribact UAIUAn
Bacteria; Aci i [ Pyrinomonas UAIUAR
Bacteria; Ci Chlamydiia Waddlia UAIUAn
Bacteria; obacteriia; Flav i UAIUAR
Bacteria; i i UAIUAn
Bacteria; P’ [ i Undlassified Minicystis UAIUAR
Bacteria; Firmicutes; Bacilli; Bacillales; Thermoactinomycetaceae; Lihuaxuella UAIUAR
Bacteria; ia; Actinomycetia; e o imus UAIUAR
Bacteria; i i i e UAIUAR
Bacteria; P’ ia; H Boseaceae; Bosea UAIUAR




Bacteria; Actinomycetia; T Saccharopolyspora UAIUAR
Bacteria; 3 i ; Trinickia UAIUAR
Bacteria; ia; Actinomycetia; Hamadaea UAIUAR
Bacteria; i Brevitalea UAIUAn
Bacteria; Actinomycetia; Streptosporangiales; Streptos, T a UAIUAR
Bacteria; inis UAIUAR
Bacteria; Actinomycetia; T I UAIUAR
Bacteria; Ci ia; Cl Ci Niastella UAIUAn
Bacteria; P’ H Beij e; Methylovirgula UAIUAR
Bacteria; Cory s i UAIUAR
Bacteria; P’ H Rhizobium UAIUAR
Bacteria; Nitriliruptoria; Euzebya UAIUAn
Bacteria; P’ G e; Rudaea UAIUAR
Bacteria; UAIUAR
Bacteria; Firmicutes; Clostridia; L i Herbinix UAIUAR
Bacteria; R UAIUAR
Bacteria; Chloroflexi; Ci ia; C UAIUAR
Bacteria; icrobi 31 UAIUAR
Bacteria; P’ H Methylosinus UAIUAR
Bacteria; ; G ia; C Unlassified C! iales; Thi UAIUAR
Bacteria; P’ B C i UAIUAR
Bacteria; 3 i Unclassified icrobiales; Nordella UAIUAR
Bacteria; P’ i iri eae; Ferruginivarius UAIUAR
Bacteria; Ci ia; C Cl ili UAIUAR
Bacteria; Planctomycetes; Gimesia UAIUAR
Bacteria; 3 UAIUAR
Bacteria; Prevotellaceae; Paraprevotella UAIUAR
Bacteria; 3 i ;s UAIUAR
Bacteria; Gi G i G C G UAIUAR
Bacteria; pi ; Lacibacteriu UAIUAR
Bacteria; Actinomycetia; Corynel UAIUAR
Bacteria; ; Th T UAIUAR
Bacteria; Firmicutes; Clostridia; D ime UAIUAR
Bacteria; Chloroflexi; C ia; C) Ci Cl UAIUAR
Bacteria; Actinomycetia; Streptosporans T UAIUAR
Bacteria; ; D i D UAIUAR
Bacteria; P’ D i K Haliangium UAIUAN
Bacteria; i i Th i UAIUAR
Bacteria; Chloroflexi Bellilinea UAIUAR
Bacteria; 3 Roseiarcus UAIUAR
Bacteria; cl C Cl UAIUAR
Bacteria; ; G [ C. Aquicella UAIUAn
Bacteria; P’ Unclassified irillales; Reyranella UAIUAR
Bacteria; ; D i UAIUAR
Bacteria; Planctomycetes; Planctomycetia; G UAIUAR
Bacteria; Firmicutes; Clostridia; Eubact UAIUAR
Bacteria; P’ G UAIUAR
Bacteria; 3 pi 3 t UAIUAR
Bacteria; UAIUAR
Bacteria; 3 UAIUAR
Bacteria; P’ G Lysobacter UAIUAR
Bacteria; 3 UAIUAR
Bacteria; P’ ia; Rhodocyclales; Azoarcus UAIUAR
Bacteria; 3 i Alsobacter UAIUAR
Bacteria; Planctomycetes; Planctomycetia; Pirellulales; Pi Pirellula UAIUAR
Bacteria; 3 i iri iri D UAIUAR
Bacteria; ia; Actinomycetia; ccale rangium UAIUAR
Bacteria; 3 i Shinella UAIUAR
Bacteria; Actinomycetia; ccales; C C UAIUAR
Bacteria; C: ; Unclassified C ; Nostoc UAIUAR
Bacteria; P’ G ia; C T T UAIUAR
Bacteria; 3 Acidisoma UAIUAR
Bacteria; P’ G L L Legionella UAIUAR
Bacteria; i icrobi L UAIUAR
Bacteria; P’ UAIUAR
Bacteria; ; ;s UAIUAR
Bacteria; Actinomycetia; Streptosporans T UAIUAR
Bacteria; ; Oligoflexia; i ; UAIUAR
Bacteria; P’ B dales; Unclassified B UAIUAR
Bacteria; ; D UAIUAR
Bacteria; Cytophagia; C ivi C UAIUAR
Bacteria; ; G i Kluyvera UAIUAR
Bacteria; Chloroflex; Tl icrobia; Tl Tt cae; The: UAIUAR
Bacteria; ; D i K ; Kofleria UAIUAR
Bacteria; P ia; By iales; C Massilia UAIUAR
Bacteria; p UAIUAR
Bacteria; P D ia; Dy UAIUAR
Bacteria; i Rhodopila UAIUAn
Bacteria; Actinomycetia; Dactylosporangium UAIUAR
Bacteria; 3 UAIUAn
Bacteria; UAIUAR
Bacteria; Ci ia; C) Cl Flavitalea UAIUAn
Bacteria; Planctomycetes; Planctomycetia; G G Gemmata UAIUAR
Bacteria; 3 ia; Nil i UAIUAn
Bacteria; P’ H [ UAIUAR
Bacteria; i : UAIUAn
Bacteria; P’ B dromonas UAIUAR
Bacteria; 3 i UAIUAR
Bacteria; P’ B iales; Unclassified B iales; Thiobacter UAIUAR
Bacteria; Aci 3 UAIUAR
Bacteria; Ci ia; C Ci E UAIUAR
Bacteria; Firmicutes; Bacilli; Bacillales; UAIUAR
Bacteria; D Thermus; Deinococei; T T Truepera UAIUAR
Bacteria; 3 i ;s UAIUAR
Bacteria; P B Robbsia UAIUAR
Bacteria; Chloroflexi; i UAIUAn
Bacteria; Planctomycetes; Planctomycetia; h UAIUAR
Bacteria; Ci ia; C Cl UAIUAn
Bacteria; Actinomycetia; T Salinifilum UAIUAR
Bacteria; Firmicutes; Bacilli; Bacillales; Litchfieldia UAIUAn
Bacteria; Actinomycetia; ccale i C UAIUAR
Bacteria; ; G UAIUAR
Bacteria; Gi G C G G UAIUAR
Bacteria; imi lamiaceae; lamia UAIUAR
Bacteria; Actinomycetia; P’ UAIUAR
Bacteria; 3 i UAIUAR
Bacteria; T UAIUAR
Bacteria; Firmicutes; Bacilli; Bacillales; Q UAIUAR
Bacteria; Ci Chlamydiia; ales; Para Parachlamydia UAIUAR
Bacteria; i i i s UAIUAR
Bacteria; Gi Longimicrobia; L L cae; L UAIUAR
Bacteria; 3 ia; Nil D UAIUAR
Bacteria; Planctomycetes; Planctomycetia; Pirellulales; Tl ‘Thermostilla UAIUAR
Bacteria; ; D i Cystobacter UAIUAn
Bacteria; P’ G ia; Legi C Coxiella UAIUAR
Bacteria; ; Planctop UAIUAn
Bacteria; A i i Kr Kribbella UAIUAR




Bacteria; obacteriia; Flav Chr UAIUANn
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