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12 20170602-02

1

细胞系

STR

北纳生物

用 Axygen 的基因组抽提试剂盒提取 DNA ，采用 20- STR 扩增方案扩增，

在 ABI 3730XL 型遗传分析仪上对 STR 位点和性别基因 Amelogenin 进行

检测。
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20170602-02 无 DSMZ 无

样本基因型检验结果

多等位基因指三等位及以上基因现象。

本次检测各细胞分型结果良好。

(三)20170602-02：该株细胞 DNA分型在细胞系检索中 的细胞系，本次检测

在该细胞系中 。(该细胞系L O2未发现发现多等位基因、未发现

交叉 污染，细胞系本身无异常，因数据库未登录相 STR信息，无法匹配，若为发表

论文计 可提交该数据给杂志即可)

待测细胞系与收录于 ATCC, DSMZ, JCRB和 RIKEN数据库的细胞系 STR数据

进行比对，未收录于以上细胞库的细胞系将无法匹配。
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表 2：细胞 20170602-02 的 STR位点和 Amelogenin位点的基因分型结果

Marker
Allele1 Allele2 Allele3 Allele4 Allele1 Allele2 Allele3

D5S818 11 12
D13S317 13.3 13.3
D7S820 12 12
D16S539 9 10
VWA 16 16
TH01 7 7
AMEL X X
TPOX 12 12
CSF1PO 10 10
D12S391 20 20
FGA 18 21

D2S1338 17 17
D21S11 27 28
D18S51 16 16
D8S1179 12 12
D3S1358 15 18
D6S1043 18 18
PENTAE 7 17
D19S433 13 13
PENTAD 8 15

1 TH01 TPOX D3S1358 AMEL

2 D12S391 VWA D13S317 D5S818

3 D7S820 D8S1179 D6S1043 D2S1338

4 CSF1PO PENTAD D16S539 D21S11

5 FGA D19S433 D18S51

6 PENTAE
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本公司采用 DSMZ tools 进行细胞系比对，其中包含来自于 ATCC, DSMZ, JCRB 和

RIKEN 数据库的 2455 个细胞系 STR 数据。如果待检测细胞未收录于以上细胞库或这是

自行建立的新细胞系将无法进行比对，用户需根据细胞分型结果自行与其他数据库进行比

对。
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Cell Line Authentication Service

STR

客户样本编号 公司编号

HEPG2 20200621-01

1

细胞系

STR



用 Axygen 的基因组抽提试剂盒提取 DNA ，采用 21- STR 扩增方案扩增，

在 ABI 3730XL 型遗传分析仪上对 STR 位点和性别基因 Amelogenin 进行

检测。

样本编号

HEPG2 20200621-01 无 HEP-G2 DSMZ 0.97 基本匹配

样本基因型检验结果

多等位基因指三等位及以上基因现象。

本次检测各细胞分型结果良好。

(二)

20200621-01：该株细胞 DNA 分型在细胞系检索中找到基本匹配的细胞系 ， DSMZ 数据库显示

细胞名为 HEP-G2 ，细胞号对应 ACC-180。本次检测在该细胞系中没有发现多等位基因。

备注：待测细胞系与收录于 ATCC, DSMZ, JCRB 和 RIKEN 数据库的细胞系 STR 数据进行比对，

未收录于以上细胞库的细胞系将无法匹配。



细胞的 STR 位点和 Amelogenin 位点的基因分型结果

Loci

送检细胞 STR 信息 细胞库细胞 STR 信息

送检细胞名： HEPG2 细胞库细胞名： HEP-G2

Allele1 Allele2 Allele3 Allele1 Allele2 Allele3

D5S818 11 12 11 12

D13S317 9 13 9 13

D7S820 10 10 10 10

D16S539 12 12 12 13

VWA 17 17 17 17

TH01 9 9 9 9

AMEL X Y X Y

TPOX 8 9 8 9

CSF1 PO 10 11 10 11

D12S391 21 25

FGA 22 25

D2S1338 19 20

D21S11 29 31

D18S51 13 14

D8S1179 15 16

D3S1358 15 16

D6S1043 13 13

PENTAE 15 20

D19S433 15.2 15.2

PENTAD 9 13

D1S1656 11 12



1 D3S1358 D8S1179 D19S433 AMEL

2 VWA D21S11 TH01 D1S1656

3 D7S820 D16S539 D13S317 D5S818

4 CSF1 PO D2S1338 TPOX D12S391

5 PENTAE PENTAD D18S51 FGA

6 D6S1043

实验方案及位点

本公司采用 DSMZ tools 进行细胞系比对 ，其中包含来自于 ATCC, DSMZ, JCRB 和 RIKEN 数据库的

2455 个细胞系 STR 数据。如果待检测细胞未收录于以上细胞库或这是自行建立的新细胞系将无法进

行比对 ，用户需根据细胞分型结果自行与其他数据库进行比对。
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HCCLM3 细胞 STR 鉴定报告 
一、材料处理和检测方法

取适量细胞（> 1×106），使用 Biospin 细胞基因组 DNA 提取试剂盒（货号 BSC05）提取细胞

的基因组 DNA。使用滨会生物的人源 STR 位点检测试剂盒（货号 BHRD008）对 20 个 STR 位点

以及性别位点 Amelogenin 进行扩增。使用 Cellosaurus STR 相似度搜索工具 CLASTR 对检测数据

进行分析，同时与 ATCC，DSMZ，JCRB 和 RIKEN 等多个细胞库以及文献资料进行比对。 

二、检验结果

样品编号 多等位基因 匹配细胞系 细胞库 匹配度 匹配说明

HCCLM3 无 HCCLM3 cellosaurus 0.9520 基本匹配

 多等位基因指三等位及以上基因现象。

三、鉴定结论：

1、本次检测各细胞分型结果良好。 

2、该细胞株 DNA 分型在细胞库中匹配到与其细胞分型 95.20%相匹配的细胞株，细胞株名为：

HCCLM3。 

备注：

1、根据国际细胞鉴定委员会（ICLAC）制定的细胞 STR 鉴定标准，当细胞系匹配度为 1.00 时是

完全匹配；匹配度在 0.80 到 0.99 之间时认定检测细胞与细胞库里匹配到的细胞具有相关性；

但当匹配度小于 0.80 时表明检测细胞与细胞库里匹配到的细胞 STR 位点差异较大，两者之间

没有关联，不能对检测细胞进行鉴定。

2、STR 比对结果默认 CLASTR，服务器公开访问地址 

（https://www.cellosaurus.org/str-search/）。 

附表：HCCLM3 细胞的 STR 位点和 Amelogenin 位点的基因分型结果 

Loci 
送检 HCCLM3 样品 STR 信息 细胞库 HCCLM3 细胞 STR 信息 

AL1 AL2 AL3 AL1 AL2 AL3 

Amel X Y X Y 

D3S1358 15 16 

TH01 9 9 

D21S11 31.2

D18S51 13 22 

Penta E 17 

D5S818 12 13 12 13 

D13S317 8 8 11.3 

D7S820 10 10 

D16S539 12 12 

CSF1PO 11 13 11 13 

Penta D 8 9 

vWA 14 14 

D8S1179 12 13 

TPOX 8 8 

FGA 21 24 

D19S433 13 14 

D12S391 18 

D6S1043 12 20 

D2S1338 20 

D1S1656 11 16 

鉴定日期：2023-08-02 
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附图：HCCLM3 细胞的 STR 位点和 Amelogenin 位点的基因分型结果 
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Cell Line Authentication Service

STR

客户样本编号 公司编号

HUH-7 20200601-01

1

细胞系

STR

联系地址：上海市松江区龙腾路 1015 弄中星创意园 2 号 502 室

网址： http://www.biowing.com.cn/邮箱： market@biowing.com.cn 服务热线：

1



联系地址：上海市松江区龙腾路 弄中星创意园 号 室

用 Axygen 的基因组抽提试剂盒提取 DNA，采用 21- STR 扩增方案扩增，

在 ABI 3730XL 型遗传分析仪上对 STR 位点和性别基因 Amelogenin 进行检测。

20200601-01 无 HUH-7 DSMZ 1.0 完全匹配

样本基因型检验结果

多等位基因指三等位及以上基因现象。

本次检测各细胞分型结果良好。

20200601-01 ：该株细胞 DNA 分型在细胞系检索中找到 的细胞系， DSMZ 数据库显示

细胞名为 ，细胞号对应 。本次检测在该细胞系中 。

待测细胞系与收录于 ATCC, DSMZ, JCRB 和 RIKEN 数据库的细胞系 STR 数据进行比对，未收

录于以上细胞库的细胞系将无法匹配。

细胞的 STR 位点和 Amelogenin 位点的基因分型结果

Loci

送检细胞 STR 信息 细胞库细胞 STR 信息

送检细胞名： HUH-7 细胞库细胞名： HUH-7

Allele1 Allele2 Allele3 Allele1 Allele2 Allele3

D5S818 12 12 12 12

D13S317 10 11 10 11

D7S820 11 11 11 11
1015 2 502

网址： http://www.biowing.com.cn/邮箱： market@biowing.com.cn 服务热线：

2



联系地址：上海市松江区龙腾路 1015 弄中星创意园 2 号 502 室

D16S539 10 10 10 10

VWA 16 18 16 18

TH01 7 7 7 7

AMEL X Y X Y

TPOX 8 11 8 11

CSF1PO 11 11 11 11

D12S391 20 21

FGA 22 24

D2S1338 19 19

D21S11 30 30

D18S51 15 15

D8S1179 14 15

D3S1358 15 15

D6S1043 13 15

PENTAE 11 11

D19S433 13 14

PENTAD 12 12

1 D3S1358 D8S1179 D19S433 AMEL

2 VWA D21S11 TH01 D1S1656

3 D7S820 D16S539 D13S317 D5S818

4 CSF1PO D2S1338 TPOX D12S391

5 PENTAE PENTAD D18S51 FGA

6 D6S1043

网址： http://www.biowing.com.cn/邮箱： market@biowing.com.cn 服务热线：

3



实验方案及位点

本公司采用 DSMZ tools 进行细胞系比对，其中包含来自于 ATCC, DSMZ, JCRB 和 RIKEN 数据库的

2455 个细胞系 STR 数据。如果待检测细胞未收录于以上细胞库或这是自行建立的新细胞系将无法进

行比对，用户需根据细胞分型结果自行与其他数据库进行比对。

联系地址：上海市松江区龙腾路 1015 弄中星创意园 2 号 502 室

网址： http://www.biowing.com.cn/邮箱： market@biowing.com.cn 服务热线：
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Cell Line
Authentication Report

Institution：Cobioer Biosciences CO.,LTD Vendor：Cobioer Biosciences CO.,LTD

Customer：Taohua Jiang Attention：Taohua Jiang

Tel：025-86880024 Tel：025-86880024

Email：jiangtaohua@cobioer.com Email：jiangtaohua@cobioer.com



1. Sample information:

Sample No.:“BEL7402”

2. Methods:
a. Genomic DNAwas extracted from the cell pellets provided by the customer.
b. Samples, together with positive and negative control were amplified using

GenePrint System (Promega).
c. Amplified products were processed using the ABI3730xl Genetic Analyzer.
d. Data was analyzed by GeneMapper4.0 software and then compared with the ATCC,

DSMZ or JCRB databases for reference matching.

3. Results:

STR profile

Marker
Sample Database

Allele1 Allele2 Allele3 Allele4 Allele1 Allele2 Allele3

D5S818 12 12 12 12
D13S317 13.3 13.3 13.3 13.3
D7S820 12 12 12 12
D16S539 9 10 11 9 10
VWA 16 18 16 18
TH01 7 7 7 7
AMEL X X X X
TPOX 12 12 12 12
CSF1PO 10 10 10 10
D12S391 20 25
FGA 18 21

D2S1338 17 17
D21S11 27 28
D18S51 16 16
D8S1179 12 12
D3S1358 15 18
D6S1043 18 18
PENTAE 7 17
D19S433 13 13
PENTAD 8 15



4. Conclusion

A．The STR results show that there are no four alleles on the main nine locus, there is

certainly no cross contamination of human cells in this cell line.

B．The match percent between the sample and the STR database profile is 100%, the

cell name is BEL7402.

C. STR profile was published: CCRID.

Note:

1. The STR profile data was compared with the ATCC, DSMZ or JCRB databases, if

the cell line is not included in the three institutions, the results are not correct. More

information you provided would be useful for Cell Line Authentication.

2. Based on the ANSI Standard, cell lines with 100% match are considered to be

“identical”; cell lines with ≥80% but less than 100% match are considered to be

“related”.

Operator：Xiaomei Liu, Qin Wang

Leader：Wei Zhou

Date：2020-02-13


