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soluble |patient 1|patient 2|patient 3|patient 4|fold change| T-Test o= 10 4
factors | Dex/Ctrl | Dex/Ctrl | Dex/Ctrl | Dex/Ctrl mean p-value
HGF 07 05 05 03 0.5 0,011 5 -
cxcL12 04 0,1 07 07 0.5 0,044
GCSE 05 0,9 05 0,0 05 0,055 0
PDGF-BB| 05 0,2 07 05 0.5 0,017 Oh 2h 4h 8h 24 h
IL-3 03 0,3 05 08 0.5 0,019
ccL? 06 05 03 02 04 0,009
IL-16 02 0,1 06 05 04 0,012
IL-6 06 0,1 05 02 0.3 0,013
icFeP-4 | 03 0,2 03 05 0.3 0,002
BMP-6 08 0,0 05 0,0 0.3 0,046
CNTF 03 0,2 00 038 0.3 0,028
IL-1ra 05 0,0 03 06 0.3 0,013
BONF 04 0,2 05 02 0.3 0,003
TNFSF14| 03 0,1 06 03 0.3 0,007
TNF-B 04 0,1 04 0.4 0.3 0,003
TARC 04 0,2 06 0,0 0.3 0,013
iL-10 03 0,0 04 0.4 03 0,004
Eotaxin1| 00 0,0 0.1 038 02 0,026
IL-1alpha| 05 0,0 03 0,0 02 0,008
TGF-R 3 05 0,1 02 0,0 02 0,005
IL-11 0.1 03 03 02 0.2 0,000
[Eotaxin-3| 02 0,1 04 0.0 0.2 0,003
IL-15 02 0,0 00 05 0.2 0,004
Fit-3 06 0,0 00 0,0 0.1 0,009
PARC 05 0,0 00 0,0 0.1 0,005
IL-7 03 0,0 00 0,0 0.1 0,001
TGF-R 1 0.0 0,0 00 0.0 0.0 0,000




