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SamplelD NTBF1 NTBF2 NTBF3 NTBF4 NTBFS NTBF6 NTBF7 NTBFS NTBF9 NTBFLO NTBF11 NTBF12 NTBF13 NTBF14 NTBF15 NTBF16 NTBF17 NTBF18 NTBF19 NTBF20
ABS_Anaeroglobus_geminatus 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0087 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_ Aeriscardovia_aeriphila 0.0001 0.0019 0.0000 0.0003 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0039 0.0000 0.0010 0.0004 0.0000 0.0006 0.0000 0.0000 0.0002 0.0002 0.0024 0.0000
ABS_ Pantoea_sp_PSNIH6 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0001 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_ Lactobacillus_acidophilus 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0001 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS__Faecalibacterium_prausnitzii 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 29.1623
ABS__Gemella_morbillorum 0.0000 0.0000 0.0000 0.0002 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_Intestinibacter_bartlettii 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0916 0.0170 0.0000 0.0000 0.0007 0.0000 0.0060 0.0019
ABS_Slackia_isoflavoniconvertens 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.1819 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_Streptococcus_vestibularis 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0066 0.0000 0.0004 00133 0.0153 0.0264 0.0000 0.0011 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS__Gemella_sanguinis 0.0000 0.0000 0.0000 0.0016 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_ Prevotella_disiens 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0256 0.0000
ABS_ Clostridium_paraputrificum 0.0000 0.8684 0.0000 0.0000 0.0000 0.0003 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.1467 15792 0.0518 0.0000 0.0019 0.1871 0.3640 0.0000 0.1378 0.1903
ABS_Erysipelatoclostridium_ramosum 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.2081 0.0000 11.6319 0.0001 0.3567 0.0000 0.0000 0.0288 0.0000 1.4696
ABS_ Cutibacterium_avidum 1.8956 0.0000 0.0039 0.0000 0.0000 0.0000 0.0026 0.0136 0.0000 02611 0.000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_Acinetobacter_nosocomialis 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0033 0.0000 0.0000 0.0012 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0003 0.0000 0.0000 0.0026
ABS__Corynebacterium_kroppenstedtii 0.0000 0.0000 0.0000 0.0038 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0020 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_ Streptococcus_pasteurianus 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 3.4519 0.0002 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 10.5701 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS__Peptoniphilus_coxii 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0033 0.0000 0.0000 0.0000 0.0070 0.0000 0.0000
ABS__Campylobacter_curvus 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0004 0.0000 0.0003 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_Lactobacillus_vaginalis 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0146 0.0042 0.0000 0.0000 0.0346 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS__Gordonibacter_pamelaeae 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0001 0.0073 02161 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0254 0.0000 0.0647 0.0121 0.0000 0.0084 0.0000 0.0206 0.0097
ABS__Corynebacterium_falsenii 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0183 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_Bifidobacterium_adolescentis 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0161 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0029 0.0000 0.0000 0.0005 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_ Varibaculum_cambriense 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0020 0.0280 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0022
ABS__Phascolarctobacterium_faecium 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 12272 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 1.3567 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_ Veillonella_tobetsuensis 0.0018 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0057 0.0000 0.0000 0.0000 0.0234 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 13286
ABS__Gemella_haemolysans 00318 00000 00124 0.0533 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0005 0.0000 0.0009 0.0000 0.0000 0.0002 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0028
ABS_ Streptococcus_infantis 0.0000 0.0000 0.0018 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0008 0.0024 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0002 0.0094
ABS__ Klebsiella_aerogenes 0.0000 0.0000 0.0000 0.0006 0.0000 0.0000 0.0000 93.7583 0.0000 0.2837 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0027 0.0000
ABS__Gemella_asaccharolytica 00002 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0005 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0001 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS__Megamonas_hypermegale 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.4686 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_Slackia_exigua 0.0011 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_Bifidobacterium_bifidum 0.0011 00006 00016 0.0090 72.7643 0.0004 0.054 0.0007 12.7468 0.0006 20.1437 10.9356 0.0016 7.1377 40.0378 0.0043 6.8562 22.4482 0.0012 0.0014
ABS_Lactobacillus_reuteri 0.0000 0.0000 0.0000 0.0210 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.2845 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.2783 0.0000
ABS_ Bacteroides_fragilis 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0009 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 62715 0.0000 0.0000 0.2543 36.5650 0.0005 0.0000
ABS_ Neisseria_subflava 0.0000 0.0000 0.0011 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0347 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0007
ABS_ Collinsella_stercoris 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0400 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.1990 0.0000 0.0000 0.0000 0.1099 0.0193 0.0000 0.0000
ABS__Peptostreptococcus_anaerobius 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0007 0.0000
ABS_ Anaerostipes_caccae 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.1152 0.0577
ABS_ Citrobacter_pasteurii 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0006 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS__Bacteroides_stercoris 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0001 0.1776 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 3.0150 0.7585 0.0000 0.0000
ABS__Escherichia_fergusonii 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0052
ABS_Collinsella_aerofaciens 0.0006 0.0000 0.0005 0.0000 0.0000 3.6474 0.000 0.0000 0.0003 0.0000 0.0000 0.0014 227679 0.0043 0.0000 0.0000 10.2050 3.2043 0.0000 0.0000
ABS__Agathobaculum_butyriciproducens 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 2.0480
ABS_Oribacterium_sinus 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0019
ABS_Fusicatenibacter_saccharivorans 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 4.2383 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0093 0.0000 0.0000 0.0000
ABS__Aggregatibacter_segnis 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0057 0.0005 0.0000 0.0000 0.0000
ABS__Atopobium_minutum 0.0098 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0025 0.0000 0.0000
ABS_ Veillonella_atypica 04497 00000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.4367 0.0000 0.0286 0.0224 0.0071 18.2378 0.2885 0.0000 0.0000 0.0030 0.0504 4.6841
ABS_Lactobacillus_gasseri 0.0000 0.0000 0.0000 0.8844 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_ Finegoldia_magna 3.3231 0.0000 0.0008 0.000 00000 0.0000 0.0000 0.0447 0.0000 0.1935 00011 0.0000 00001 0.0024 0.0000 0.0000 0.0016 0.0078 0.0001 0.0039
ABS__Enterococcus_faecalis 0.0000 0.0000 0.0670 0.0000 0.1416 0.0000 0.0345 00069 04570 2.2903 1.4302 0.6079 0.0000 0.0896 0.0000 00684 0.2004 0.0274 0.4204 122549
ABS_ Bacteroides_uniformis 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0193 1.1020 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 00000 2.9629 1.3654 0.0000 0.0000
ABS__Dysgonomonas_sp_37_18 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0006 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS__Burkholderia_vietnamiensis 00013 0.0000 0.0000 0.0103 0.0003 0.0000 0.0000 0.0019 0.0000 0.0016 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_Streptococcus_thermophilus 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0003 0.0000 0.0000 0.0020 0.0000 0.0000 0.0155 0.0001 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_ Olsenella_uli 0.0007 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_Prevotella_melaninogenica 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0008 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0020 0.0018
ABS__Negativicoccus_succinicivorans 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0491 0.0000 0.0001 0.0000 0.0000 0.0000 0.0001 0.0103 0.0000 0.0054 0.0003 0.0014 0.0006 0.0001
ABS__Enterococcus_sp_3H8_DIV0648 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0031 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_ Bacteroides_xylanisolvens 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.2337 13607 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS__Eubacterium_sp_CAG_38 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 1.0158
ABS__Haemophilus_influenzae 0.0000 0.0000 0.0005 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS__Atopobium_rimae 0.0008 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0001 0.0000 0.0000 0.0000 0.0006 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS__Streptococcus_oralis 0.0000 0.0003 0.0004 0.0000 0.0003 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0104 0.0003 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0007
ABS_ Clostridium_perfringens 15994 0.1003 19461 0.0000 0.0000 00000 00005 0.3412 0.0000 0.0000 00044 09861 0.1332 00041 0.0000 0.0103 0.000 00000 0.0000 0.0298
ABS__Megasphaera_micronuciformis 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 00000 4.1517 0.0000 0.0000 0.0000 05992 0.0020 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.7134
ABS__Enterococcus_gilvus 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0132 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_Atlantibacter_hermannii 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0523 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_ Raoultella_planticola 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0001 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0062
ABS_ Veillonella_rogosae 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0507 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0079 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0402
ABS_ Raoultella_ornithinolytica 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0605 0.0000 0.0000 0.0029 0.6542
ABS_Acinetobacter_pittii 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0042 0.0000 0.0000 0.0000 0.0024 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS__Megamonas_funiformis 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 1.4046 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_ Streptococcus_agalactiae 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0692 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_Leuconostoc_lactis 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0013
ABS__Atopobium_parvulum 0.0108 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0018 0.0000 0.0073 0.0041 0.0000 0.0000 0.0005 0.0025 0.0000 0.0003 0.0000 0.0016
ABS_ Kluyvera_georgiana 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0096 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_Veillonella_rodentium 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0004 00000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0028 0.0000 0.0000 0.0000
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SamplelD NTBF1 NTBF2 NTBF3 NTBF4 NTBFS NTBF6 NTBF7 NTBFS NTBF9 NTBFLO NTBF11 NTBF12 NTBF13 NTBF14 NTBF15 NTBF16 NTBF17 NTBF18 NTBF19 NTBF20
ABS_ Blautia_wexlerae 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0061 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0927 0.0000 0.0000 0.1138
ABS__Proteus_hauseri 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0302 0.0046 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0298
ABS__Anaerococcus_vaginalis 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0028 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0001 0.0064 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0160
ABS_ Clostridioides_difficile 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0030 0.0000 0.0000 0.0634 0.0170
ABS__Bacteroides_faecis_CAG_32 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0457 0.0000 0.0000 0.0000
ABS__Clostridium_innocuum 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 2.0193 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 1.6703 0.0000
ABS__Actinomyces_graevenitzii 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0060
ABS__Actinomyces_sp_oral_taxon_180 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0064 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS__Haemophilus_haemolyticus 0.0565 0.0000 0.0653 0.0733 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0046 0.0060 0.0000 0.0002 0.0000 0.0000
ABS_ Citrobacter_braakii 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0234 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.1079 0.0000 0.0000 0.0000
ABS__Morganella_morganii 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.2487 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 1.7771
ABS_ Alistipes_finegoldii 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 1.6056 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_ Kosakonia_sp_S29 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0015 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_ Eggerthella_lenta 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0013 0.0612 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.2043 0.0000 0.5066 0.0000 0.0000 0.0307 0.0000 0.1571 0.0735
ABS_ Klebsiella_variicola 0.0000 0.0000 6.6297 0.0017 5.6317 0.0000 12.6534 00003 00019 5.0647 02716 02762 0.974 00199 0.3444 155377 0.0000 0.2784 5.8034 0.0196
ABS__Enterococcus_gallinarum 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 2.1947 0.0000 0.0000 0.2354 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.1436
ABS_Actinotignum_timonense 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0002 0.0000 0.0000
ABS_Leptotrichia_wadei 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0004
ABS_Serratia_marcescens. 1.4744 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 00000 08147 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 00000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 2.1827
ABS__Bacteroides_ovatus 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 1.2852 0.0000 0.0000 0.0000
ABS__Hungatella_hathewayi 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0002 20.4004 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 4.3800 0.0000 0.0000 0.0010 0.0321
ABS_ Streptococcus_salivarius 07073 0.0000 0.0005 3.8169 0.0576 0.0082 00537 05827 00597 00774 0.6441 0.0000 0.0014 00020 0.0000 0.0000 0.0000 0.0001 0.0818 0.0487
ABS_ Streptococcus_lutetiensis 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0043 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_ Bifidobacterium_breve 0.0009 71.7627 0.0056 0.0032 0.0006 0.0000 0.0000 0.0004 0.0013 0.0004 0.0000 0.0009 0.0007 3.7437 0.0000 0.0000 6.1857 0.0003 353960 9.7254
ABS_ Bacteroides_intestinalis 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0067 0.0000 0.0000 0.0000
ABS__Campylobacter_showae 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0031
ABS_ Flavonifractor_plautii 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 5.6631 4.7755 1.2534 0.9839 09584
ABS_Lactobacillus_oris 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0329 0.0000 0.0000 0.4280 0.0000 0.0167 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS__Kosakonia_cowanii 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0109 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS__Streptococcus_peroris 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0010 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0007 0.0000
ABS__Enterobacter_cloacae_complex 288909 0.1188 0.0000 0.0000 0.7908 0.0000 0.0060 0.0000 0.0000 0.0000 0.0206 0.0069 0.0000 0.0000 0.0000 0.0028 0.0123 0.0000 0.0946 0.0000
ABS_Clostridium_butyricum 9.8490 19.7913 11.9602 0.0000 0.1102 0.0000 0.1852 0.0000 0.0000 0.0025 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.7224 0.0000 0.0000 0.0008 0.0000
ABS__Actinomyces_urogenitalis 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0024 0.0000 0.1185 0.0000 0.0057 0.0000 0.7996 0.0000 0.0097 0.0000 0.0000 0.0000
ABS__Pyramidobacter_piscolens 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0008 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS__Campylobacter_concisus 0.0001 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0010 0.0000 0.0000 0.0000 0.2307
ABS_Prevotella_timonensis 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0038 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0591 0.0000 0.0034
ABS_Streptococcus_pseudopneumoniae 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0107 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0010 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_Stenotrophomonas_maltophilia 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0326 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0011
ABS__Eubacterium_yurii 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0001 0.0000 0.0000
ABS_ Klebsiella_michiganensis 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.1160 0.0000 0.0000 0.0000 1.2312 0.0000 0.4789 0.0038 0.0000 0.0000 0.0014 0.0000 0.0002 1.1216
ABS__Citrobacter_youngae 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 03887 0.0000 0.0000 0.0000 0.0032 0.0009 0.0000 0.0000 0.3763 0.0440 0.0113 0.0000 0.0000 0.0000
ABS__Haemophilus_quentini 0.0000 0.0000 0.0022 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0013 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS__Lachnoanaerobaculum_saburreum 0.0006 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_Clostridium_baratii 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0149 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_Lactobacillus_paragasseri 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.1495 0.0000 0.0842 0.0000 0.0000 14339 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_ Bacteroides_dorei 0.0004 0.0006 0.0020 0.0028 0.0000 56.1817 0.0000 0.0000 0.0001 0.0000 0.0000 0.0015 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS__Campylobacter_ureolyticus 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0007 0.0000
ABS__Eubacterium_sulci 00019 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_ Actinomyces_odontolyticus 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0337 0.0000 0.0006 0.0003 0.0000 0.0000 0.0000 0.0001 0.0156 0.0052
ABS_ Citrobacter_amalonaticus 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.1529 0.0011 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS__Peptostreptococcus_stomatis 0.0001 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS__Ralstonia_pickettii 0.0000 0.0000 0.0000 0.0005 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_ Olsenella_scatoligenes 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0001 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_ Scardovia_wiggsiae 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0001 0.0000 0.0000
ABS__Actinomyces_sp_oral_taxon_181 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.1015 0.0696 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0004 0.0615 0.0062
ABS_Lactobacillus_rhamnosus. 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.1155 0.0000 0.0000 0.1701 0.0000 0.0616 0.0000 0.0057 22246 0.0000 0.0000 0.0226 0.0000 03486 0.0000
ABS__Proteus_vulgaris 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0004 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0005
ABS__Cutibacterium_acnes 00039 0.0001 0.0000 0.0017 0.0000 0.0000 0.0000 0.0021 0.0005 0.0003 0.0000 0.0002 0.0005 0.0000 0.0000 0.0000 0.0010 0.0002 0.0001 0.0000
ABS_Eikenella_corrodens 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0062
ABS__Propionimicrobium_lymphophilum 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0011 0.0000 0.0000 0.0003 0.0000 0.0000
ABS_ Clostridium_sp_7_2_43FAA 0.0000 0.0000 0.0046 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0077 0.0000 0.0000 0.0932 0.0048 0.0000 0.0010 0.0000 0.0000 0.0181
ABS__Enorma_massiliensis 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0023 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0155 0.0000 0.0000 0.0000 0.0009 0.0002 0.0000 0.0000
ABS__Corynebacterium_variabile 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0126
ABS__Fusobacterium_periodonticum 0.0016 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS__Tyzzerella_nexilis 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 03574 0.0000
ABS__Streptococcus_parasanguinis 0.0422 00039 00000 0.0000 0.1957 00224 0.0678 0.0000 00034 00283 0.4053 0.0035 0.0098 00029 00008 00066 0.0056 0.0000 0.0090 0.1940
ABS_Clostridium_botulinum 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0026 0.0007 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS__Haemophilus_sp_HMSC71H05 0.2686 0.0000 1.8377 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.9560
ABS__Mogibacterium_diversum 0.0003 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_ Dialister_invisus 0.0007 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0002 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_Bilophila_wadsworthia 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0470 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS__Eubacterium_eligens 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 13014
ABS__Enhydrobacter_aerosaccus. 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0002 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_ Citrobacter_koseri 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0011 24.7501 0.0014 0.0039 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_ Staphylococcus_lugdunensis 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0007 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_ Brevundimonas_vesicularis 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0011 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS__Clostridium_neonatale 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0597 0.1482 0.0085 0.0000 0.7991 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.1684 0.0000
ABS_ Veillonella_sp_T11011_6 01039 00000 00122 0.0071 0.0000 0.0000 0.0000 0.0006 00000 0.0000 0.1189 0.0000 0.0000 00119 00101 00000 0.0000 0.0000 00113 0.4041
ABS_Prevotella_oulorum 00002 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
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SamplelD NTBF1  NTBF2 NTBF3 NTBF4 NTBFS NTBF6 NTBF7 NTBFS NTBF9 NTBFLO NTBF11 NTBF12 NTBF13 NTBF14 NTBF15 NTBF16 NTBF17 NTBF18 NTBF19 NTBF20
ABS_ Faecalicatena_orotica 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.1509 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_ Staphylococcus_epidermidis 13977 04174 0.0003 0.1842 00685 0.0000 00030 0.1413 0.0044 0.0000 0.0000 0.0024 00050 0.0015 0.0007 0.0016 0.0000 0.0025 0.0000 0.0000
ABS_ Klebsiella_quasipneumoniae 0.0000 0.0000 5.6669 0.0006 1.8392 0.0000 60017 00000 00012 2.1501 0.1293 0.1078 00215 00137 0.1814 19353 0.0000 1.6888 23907 0.0096
ABS_ Streptococcus_sp_HMSC071D03 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0002 0.0001 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_Streptococcus_sp_SK643 0.0000 0.0000 0.0002 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0002 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS__Coprobacillus_cateniformis 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.2939
ABS_ Bacteroides_faecis 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 1.4202 3.2738 0.0000 0.0000
ABS__Actinomyces_turicensis 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0030 0.0000 0.0000 0.0027
ABS_ Clostridium_bolteae 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.6623 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS__Solobacterium_moorei 00023 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0012 0.0000 0.0000
ABS_Escherichia_coli 0.0036 0.0017 31.2641 0.0041 0.0007 0.0000 0.0061 00025 0.6622 0.0015 9.0171 29.2320 14.4045 29.9202 0.0030 35.2999 5.3620 15.6868 0.0006 9.6427
ABS__Atopobium_deltae 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0025 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0003 0.0000 0.0000
ABS_ Sutterella_parvirubra 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0005 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0017 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS__Ruminococcus_torques 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 1.1498 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS__Chryseobacterium_gleum 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0008
ABS__ Klebsiella_oxytoca 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.1162 0.0000 0.0003 0.8083 0.0000 0.0000 0.0012 0.0005 0.1648 0.0999
ABS__Porphyromonas_sp_HMSCO65F10 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0001 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0738 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_Veillonella_dispar 04179 00000 00664 0.0084 0.0000 0.0000 00000 00233 00000 00002 0.1344 0.0000 0.0000 00879 00027 00000 0.0000 0.0000 0.0042 0.2820
ABS_Staphylococcus_haemolyticus 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0015
ABS__Acidaminococcus_intestini 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 3.2004 0.0000 0.0000 0.0000
ABS__Enterococcus_casseliflavus 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.7789 0.0000 0.0000 0.0000 23237 0.0217 00191 00069 1.0522 0.0000 0.0076 0.0000 0.0000 0.0000
ABS__Haemophilus_parainfluenzae 06164 0.0000 0.9920 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0075 0.0000 0.0000 0.0028 0.1211 0.0133 00030 0.0014 00023 0.0000 0.0000 0.0001 0.4024
ABS_ Granulicatella_elegans 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0002 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0004 0.0014
ABS_ Bifidobacterium_animalis 0.0000 00031 0.0473 0.0000 0.0165 0.0000 0.0000 0.0000 0.2920 0.0000 0.0000 0.0000 0.9509 0.0091 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.7734
ABS__Pandoraea_thiooxydans 0.0008 0.0000 0.0000 0.0083 0.0004 0.0000 0.0000 0.0003 0.0000 0.0003 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_ Delftia_tsuruhatensis 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0020
ABS_Acinetobacter_ursingii 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0763
ABS_Streptococcus_macedonicus 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0004 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_Prevotella_buccalis 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0005 0.0000 0.0000 0.0000 0.0027 0.0459 0.0000 0.0000
ABS__Actinomyces_sp_HPA0247 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0041 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_Serratia_nematodiphila 1.2363 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_Streptococcus_sp_M334 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0001 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_Lactobacillus_plantarum 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0146 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_ Prevotella_sp_oral_taxon_473 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0003 0.0000 0.0000
ABS__Holdemanella_biformis 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0196 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_ Rothia_mucilaginosa 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0027 0.0000 0.0000 0.0000 0.0005 0.0003 0.0554 0.0034 0.0000 0.0000 0.0003 0.0000 0.0000 0.0003 0.0003 0.0111
ABS_ Acinetobacter_guillouiae 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0001 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS_ Prevotella_histicola 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0084 0.0000 0.0006 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000
ABS__Enterococcus_avium 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0011 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0000 0.0496 0.0000 0.0000 0.0000
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