
Suppl. Fig. 2    fold changes to reference sample(s)
   array deviations between samples and reference samples
   bead standard errors between sample and reference sample

Avg signal Bead Std Err Array Std Dev p-val Avg signal Bead Std Err Array Std Dev p-val
Symbol regul. Array_Sdev_Diff Bead_Sdev_Diff siGFP siGFP siGFP siGFP siCD24 siCD24 siCD24 siCD24
TNFRSF11B 3,7 2,8 18,9 182,0 7,9 15,1 0,001 670,1 17,9 156,8 0,000 NM_002546
SNORA62 2,8 3,0 10,8 140,3 9,1 14,7 0,002 389,5 13,9 68,3 0,000 NR_002324
TFPI2 2,7 9,4 9,8 329,4 20,7 12,6 0,000 904,2 38,0 48,4 0,000 NM_006528
STC1 2,7 6,6 13,4 199,2 9,3 12,4 0,001 534,1 15,8 38,2 0,000 NM_003155
CP 2,7 4,3 13,2 131,1 5,7 20,3 0,002 349,0 10,8 30,6 0,000 NM_000096
F3 2,4 5,1 11,9 677,3 29,9 177,5 0,000 1651,8 51,9 14,5 0,000 NM_001993
SNORA7B 2,4 6,8 11,4 167,8 7,8 12,1 0,001 403,2 12,9 22,5 0,000 NR_002992
GBP5 2,3 7,0 9,8 84,5 4,2 8,3 0,012 194,2 6,9 7,3 0,001 NM_052942
HIST1H1C 2,3 9,7 10,7 1403,9 68,1 56,2 0,000 3174,5 96,6 126,0 0,000 NM_005319
INDO 2,2 2,9 9,7 151,6 7,9 18,3 0,001 339,1 11,5 45,3 0,000 NM_002164
RPL32 2,2 7,3 10,3 141,3 5,8 3,1 0,002 314,3 11,0 20,5 0,000 NM_001007074
MALL 2,2 6,0 11,0 239,3 11,8 8,9 0,000 525,6 14,3 38,8 0,000 NM_005434
FLJ20186 2,2 3,0 11,2 542,2 20,7 11,9 0,000 1171,7 35,3 199,6 0,000 NM_017702
LIPC 2,2 8,2 10,5 446,5 21,9 31,4 0,000 961,5 27,0 31,4 0,000 NM_000236
HIST1H2BK 2,1 7,5 12,3 1349,7 46,4 48,5 0,000 2880,3 78,1 154,3 0,000 NM_080593
CAMK2B 2,1 10,8 11,1 203,0 6,6 0,7 0,001 431,7 14,0 20,4 0,000 NM_172081
HIST1H2BD 2,1 21,4 9,1 537,3 26,4 2,8 0,000 1122,4 38,2 24,6 0,000 NM_021063
RPL13 2,1 18,9 8,9 236,1 13,7 11,1 0,000 489,0 14,7 2,2 0,000 NM_033251
ADH1C 2,1 15,4 10,0 65,4 1,9 1,2 0,352 134,4 5,0 3,3 0,003 NM_000669
CD55 2,0 72,4 11,6 717,7 26,0 5,5 0,000 1470,8 38,8 4,9 0,000 NM_000574
BRP44L 2,0 7,1 10,6 230,7 8,9 8,4 0,000 472,5 14,0 25,5 0,000 NM_016098
VCX 2,0 7,0 9,4 102,1 4,3 3,2 0,006 207,5 6,9 11,7 0,001 NM_013452
WNT7A 2,0 8,5 12,3 610,8 18,9 11,7 0,000 1236,6 32,1 62,3 0,000 NM_004625
MGC13057 2,0 5,3 8,9 737,3 31,6 63,2 0,000 1490,8 52,7 78,9 0,000 NM_001042521
HIST1H2BD 2,0 13,5 9,6 793,9 37,0 20,6 0,000 1599,7 46,5 39,1 0,000 NM_138720
LOC286297 2,0 8,0 8,4 101,4 3,5 6,3 0,006 201,3 8,5 6,3 0,001 XM_372109
APOOL 2,0 11,0 9,1 347,2 16,2 15,3 0,000 685,5 21,1 15,5 0,000 NM_198450
PLAC8 2,0 3,4 11,1 2244,0 81,6 20,0 0,000 4405,0 112,7 616,2 0,000 NM_016619
WDR68 1,9 13,5 11,0 456,6 15,9 0,7 0,000 889,2 23,5 31,3 0,000 NM_001003725
TERC 1,9 3,1 7,4 111,3 6,7 18,6 0,003 214,3 7,1 15,0 0,001 NR_001566
WDR25 1,9 2,8 10,5 702,3 25,3 91,6 0,000 1352,0 36,5 139,3 0,000 NM_024515
C10orf116 1,9 2,9 8,9 196,5 8,8 14,0 0,001 375,6 11,3 48,1 0,000 NM_006829
LOC644100 1,9 97,0 7,3 93,8 4,9 0,8 0,008 178,6 6,7 0,1 0,001 XM_927327
HS3ST1 1,9 3,1 7,8 167,2 8,2 6,1 0,001 317,8 11,1 42,4 0,000 NM_005114
CRLF1 1,9 6,1 8,7 115,3 4,5 5,1 0,002 219,0 7,4 11,8 0,001 NM_004750
HRAS 1,9 2,7 10,8 682,1 24,3 51,0 0,000 1290,0 32,0 178,0 0,000 NM_005343
GPR110 1,9 3,6 8,6 108,4 4,7 5,2 0,004 204,5 6,5 21,6 0,001 NM_153840
C14orf151 1,9 5,8 8,2 398,4 19,0 0,6 0,000 747,3 23,8 59,3 0,000 NM_032714
LOC644100 1,9 3,7 8,2 88,2 3,9 3,7 0,009 164,9 5,4 17,0 0,001 XM_937388
IMP4 1,9 2,9 9,1 899,3 40,5 44,1 0,000 1674,9 45,1 220,6 0,000 NM_033416
LOC389816 1,9 2,9 9,2 151,2 5,4 12,8 0,001 281,0 8,7 32,0 0,000 NM_001013653
MSX1 1,8 16,7 10,4 1030,6 41,7 40,0 0,000 1884,1 40,6 11,0 0,000 NM_002448
HIST1H2AC 1,8 5,2 7,5 190,9 8,6 3,9 0,001 349,0 12,6 26,3 0,000 NM_003512
GPR110 1,8 8,6 8,0 85,2 3,4 1,9 0,010 155,4 5,3 6,2 0,001 NM_025048
BRI3BP 1,8 2,8 8,0 360,3 18,0 19,2 0,000 653,3 18,6 84,0 0,000 NM_080626
FLJ20186 1,8 4,9 6,9 285,9 18,0 31,0 0,000 518,1 15,7 16,8 0,000 NM_017702
LOC441408 1,8 4,4 9,0 420,2 16,2 22,9 0,000 756,3 21,0 53,2 0,000 XM_497029
RPS19BP1 1,8 3,9 7,9 541,1 26,1 60,0 0,000 971,3 28,2 50,2 0,000 NM_194326
PNMT 1,8 14,0 7,9 754,7 29,7 24,0 0,000 1346,4 45,0 18,2 0,000 NM_002686
RPL8 1,8 5,8 7,6 365,3 16,4 7,5 0,000 650,1 21,1 41,2 0,000 NM_033301
THOC4 1,8 5,9 7,7 1024,5 48,8 113,9 0,000 1817,1 53,7 20,1 0,000 XM_001134346
MED10 1,8 4,4 8,1 1095,6 60,5 21,6 0,000 1939,0 43,8 171,8 0,000 NM_032286
HIST1H2BJ 1,8 5,1 8,0 255,8 8,7 21,6 0,000 452,4 16,0 17,2 0,000 NM_021058
TGM2 1,8 21,3 9,5 638,9 20,9 6,9 0,000 1124,2 30,4 15,8 0,000 NM_198951
C2orf49 1,7 3,2 6,7 442,9 27,3 41,9 0,000 774,1 21,7 61,0 0,000 NM_024093
SOCS7 1,7 3,1 7,1 88,4 3,2 2,7 0,009 153,2 5,9 18,0 0,002 NM_014598
RPL36 1,7 3,3 7,5 320,3 16,2 18,9 0,000 554,8 15,2 51,1 0,000 NM_015414
HIATL2 1,7 4,6 7,8 428,2 13,2 39,5 0,000 740,3 27,0 28,1 0,000 NR_002894
TMEM170 1,7 11,2 6,7 499,8 22,1 25,6 0,000 863,8 32,6 6,7 0,000 NM_145254
LAMA3 1,7 10,1 8,9 925,5 38,4 49,3 0,000 1598,2 37,3 17,7 0,000 NM_000227
LMO4 1,7 11,5 7,7 686,1 31,9 33,9 0,000 1183,4 33,0 9,2 0,000 NM_006769
UBFD1 1,7 2,5 7,8 381,4 16,6 48,5 0,000 657,9 18,9 61,6 0,000 NM_019116
SH3BGRL3 1,7 6,3 9,8 2126,6 67,7 120,6 0,000 3661,9 88,8 122,9 0,000 NM_031286
FOSL1 1,7 4,0 7,9 617,7 26,9 90,4 0,000 1063,2 29,9 19,9 0,000 NM_005438
FBXO6 1,7 7,1 7,0 251,5 12,0 9,3 0,000 432,6 13,9 16,3 0,000 NM_018438
BAD 1,7 4,3 6,8 100,1 3,9 4,8 0,007 171,7 6,6 12,0 0,001 NM_004322
C16orf68 1,7 7,9 7,6 507,0 21,2 1,7 0,000 868,5 26,4 44,2 0,000 NM_024109
TDG 1,7 3,5 7,9 633,1 24,5 28,1 0,000 1080,4 32,4 99,4 0,000 NM_003211
ZFAND2A 1,7 5,4 7,5 646,4 24,2 0,2 0,000 1100,6 36,0 83,2 0,000 NM_182491
RRAGD 1,7 5,2 7,4 835,1 35,5 35,2 0,000 1421,1 43,9 76,6 0,000 NM_021244
LOC650298 1,7 2,8 7,4 248,2 10,3 9,1 0,000 421,8 13,1 53,0 0,000 XM_939387
UGT2B7 1,7 5,9 8,8 694,0 20,4 28,9 0,000 1173,5 34,3 51,9 0,000 NM_001074
KRT24 1,7 2,8 7,5 74,8 2,8 3,3 0,040 125,5 4,0 14,7 0,003 NM_019016
AHNAK 1,7 2,9 7,1 148,3 6,1 6,7 0,001 248,6 8,0 27,6 0,000 NM_024060
SOCS7 1,7 3,2 8,8 101,7 3,3 8,5 0,006 170,1 4,5 12,6 0,001 NM_014598
UGT2B7 1,7 8,0 7,2 557,1 24,4 29,8 0,000 929,1 27,0 16,7 0,000 NM_001074
STRA13 1,7 3,9 8,2 1111,4 48,2 14,3 0,000 1852,3 41,6 175,2 0,000 NM_144998
AYP1p1 1,7 8,7 7,6 483,6 17,3 15,9 0,000 803,9 24,9 20,8 0,000 XR_001434
THRAP6 1,7 3,6 8,0 1429,7 48,1 101,5 0,000 2369,5 69,2 160,8 0,000 NM_080651
HIST2H2AC 1,6 6,1 7,2 742,7 32,3 70,6 0,000 1222,3 33,9 8,2 0,000 NM_003517
DKFZP564J0863 1,6 15,0 6,9 1052,7 51,1 44,6 0,000 1731,7 47,4 0,6 0,000 NM_015459
PFKFB3 1,6 19,1 7,0 314,2 14,5 3,7 0,000 511,6 13,6 6,7 0,000 NM_004566
GCHFR 1,6 11,0 7,6 1742,2 61,7 28,0 0,000 2827,7 80,8 70,2 0,000 NM_005258
KLHL15 1,6 3,7 7,3 119,5 4,1 10,8 0,002 193,6 6,0 9,1 0,001 NM_030624
C20orf169-DBNDD2 1,6 3,7 7,4 764,7 28,3 73,5 0,000 1236,5 35,1 53,8 0,000 NR_003189
DSCR6 1,6 7,5 7,6 119,7 3,6 6,3 0,002 192,7 6,0 3,5 0,001 NM_018962
DYNLL2 1,6 3,2 7,5 919,4 32,8 12,0 0,000 1480,1 41,6 164,0 0,000 NM_080677
TSPO 1,6 4,6 6,8 511,5 23,6 11,8 0,000 822,9 22,0 55,7 0,000 NM_000714
MPDU1 1,6 3,4 6,8 532,7 25,6 25,8 0,000 856,7 21,8 68,2 0,000 NM_004870
GNG11 1,6 2,9 7,9 3067,1 79,1 256,0 0,000 4931,6 157,3 391,5 0,000 NM_004126
XKR6 1,6 4,1 6,8 242,6 11,4 12,1 0,000 389,9 10,4 23,6 0,000 NM_173683
SSBP2 1,6 4,9 7,8 294,0 9,9 28,5 0,000 471,1 12,9 7,8 0,000 NM_012446
LGALS3 1,6 5,4 7,4 730,6 28,3 3,4 0,000 1164,8 30,2 76,3 0,000 NM_002306
ZNHIT1 1,6 6,5 6,8 1218,4 54,3 95,0 0,000 1941,7 51,3 16,9 0,000 NM_006349
RPS15 1,6 3,2 6,9 1188,7 42,4 30,4 0,000 1887,4 58,2 188,9 0,000 NM_001018
SPAG7 1,6 3,7 7,5 373,7 15,6 53,2 0,000 591,4 13,4 5,0 0,000 NM_004890
FIS1 1,6 3,7 6,8 574,6 24,5 43,0 0,000 902,0 23,6 44,4 0,000 NM_016068
TESC 1,6 4,1 6,6 80,1 2,9 6,6 0,015 125,7 4,0 4,5 0,003 NM_017899
ATP5S 1,6 9,4 6,9 595,6 21,9 16,3 0,000 930,4 26,7 19,3 0,000 NM_015684
GUK1 1,6 4,3 6,8 2569,0 105,1 59,8 0,000 3996,1 103,8 271,3 0,000 NM_000858
PPP1R1B 1,5 3,1 7,1 1766,7 67,5 184,7 0,000 2717,7 67,1 122,7 0,000 NM_181505
U2AF1 1,5 136,0 7,0 2707,2 102,1 7,5 0,000 4161,3 106,0 3,2 0,000 NM_006758
HIST1H4H 1,5 2,7 6,8 162,6 5,4 8,1 0,001 247,5 7,1 23,0 0,000 NM_003543
C1orf52 1,5 6,4 6,6 409,9 11,2 14,6 0,000 613,1 19,7 17,2 0,000 NM_198077
MGC13114 1,5 2,8 6,8 1350,5 46,7 57,7 0,000 2018,7 51,2 177,3 0,000 NM_001040165
ZNF533 1,5 6,1 7,1 235,1 6,9 6,3 0,000 349,2 9,2 12,5 0,000 NM_152520
NPAS1 1,5 3,7 6,6 189,7 6,1 11,4 0,001 277,5 7,3 12,6 0,000 NM_002517
FLJ10081 -1,5 14,2 6,6 4207,3 129,3 24,1 0,000 2820,3 80,7 73,5 0,000 NM_017991
TTLL5 -1,5 7,1 6,8 326,4 11,0 11,1 0,000 214,4 5,5 4,6 0,001 NM_015072
XAB1 -1,5 5,5 7,9 1871,5 47,7 72,1 0,000 1218,8 34,7 46,0 0,000 NM_007266
SEC24C -1,5 3,3 7,8 2245,5 62,6 130,8 0,000 1461,1 37,8 106,9 0,000 NM_198597
LONP1 -1,5 3,8 7,3 5280,7 173,5 368,6 0,000 3412,7 83,8 125,0 0,000 NM_004793
ACLY -1,6 2,9 8,1 4607,0 112,7 313,3 0,000 2962,6 90,6 261,0 0,000 NM_001096
C5 -1,6 216,0 7,7 163,7 4,6 0,3 0,001 105,0 3,0 0,0 0,007 NM_001735
FOXO3A -1,6 2,6 7,6 1656,9 52,8 83,9 0,000 1050,2 27,4 150,8 0,000 NM_001455
RPS23 -1,6 4,9 7,4 2953,5 94,0 74,0 0,000 1869,7 51,5 146,6 0,000 NM_001025
RNF141 -1,6 4,4 7,2 651,7 22,3 54,2 0,000 409,3 11,6 1,5 0,000 NM_016422
SLC19A3 -1,6 11,8 8,3 121,9 2,9 0,6 0,002 76,3 2,6 3,3 0,039 NM_025243
ZFYVE26 -1,6 18,7 6,9 379,0 14,2 3,8 0,000 237,0 6,4 3,8 0,001 NM_015346
PCDHB8 -1,6 4,4 7,2 206,8 6,9 8,2 0,001 128,6 4,0 9,5 0,003 NM_019120
CLCN7 -1,6 9,2 6,8 2874,2 110,9 43,4 0,000 1781,6 49,7 75,1 0,000 NM_001287
MUC1 -1,6 4,8 7,4 2754,7 103,8 2,4 0,000 1693,7 38,7 220,1 0,000 NM_001018017
GLO1 -1,6 9,8 6,8 8730,4 314,4 148,5 0,000 5351,9 185,7 194,7 0,000 NM_006708
SIDT2 -1,6 5,0 7,7 531,2 15,8 6,4 0,000 325,2 11,2 35,1 0,000 NM_001040455
PLEKHM1 -1,6 2,5 7,1 232,4 8,2 31,4 0,000 141,6 4,6 4,6 0,002 NM_014798
DDEFL1 -1,6 7,1 7,0 346,6 13,1 8,1 0,000 210,6 6,3 11,0 0,001 NM_017707
SKP2 -1,6 3,0 7,3 2056,0 79,1 199,1 0,000 1249,0 31,9 72,2 0,000 NM_032637
STAT3 -1,6 27,9 6,9 601,4 24,4 2,0 0,000 365,3 9,7 6,4 0,000 NM_213662
SNX27 -1,7 5,8 8,4 2351,7 65,1 15,1 0,000 1422,3 45,2 146,4 0,000 NM_030918
PNPLA6 -1,7 5,6 6,5 1445,7 62,0 33,0 0,000 873,7 25,4 68,6 0,000 NM_006702
GNS -1,7 4,3 6,7 5721,0 222,1 376,5 0,000 3450,5 114,4 153,5 0,000 NM_002076
STK36 -1,7 5,8 6,9 963,1 39,5 35,0 0,000 579,7 15,7 31,3 0,000 NM_015690
DDEF1 -1,7 7,1 6,9 634,6 26,4 15,5 0,000 381,0 10,2 20,1 0,000 NM_018482
POLR2A -1,7 6,2 8,1 4883,9 156,3 292,3 0,000 2928,0 85,5 25,4 0,000 NM_000937
FAM62A -1,7 4,8 8,1 4017,2 129,8 216,9 0,000 2406,7 69,4 121,3 0,000 NM_015292
AMFR -1,7 5,0 6,6 2674,2 106,0 202,2 0,000 1595,9 57,4 12,2 0,000 NM_001144
IARS -1,7 4,8 6,8 3087,4 120,6 223,2 0,000 1841,6 61,8 36,3 0,000 NM_002161
PIK3R2 -1,7 6,3 8,5 2870,3 92,7 67,2 0,000 1712,1 44,3 116,4 0,000 NM_005027
OGDHL -1,7 2,9 7,1 323,0 12,0 14,4 0,000 192,5 6,3 30,5 0,001 NM_018245
INPP5A -1,7 3,8 6,9 1718,1 69,6 162,9 0,000 1023,8 31,0 20,3 0,000 NM_005539
REEP3 -1,7 2,6 7,6 303,3 11,0 13,1 0,000 179,7 5,1 34,0 0,001 NM_001001330
CAV2 -1,7 8,6 6,8 1389,8 57,7 33,6 0,000 821,5 25,7 32,2 0,000 NM_198212
NET1 -1,7 11,6 6,6 1453,2 63,5 6,6 0,000 858,3 26,6 44,8 0,000 NM_001047160
KIAA1598 -1,7 7,8 7,2 3057,3 131,3 69,0 0,000 1798,9 44,6 93,0 0,000 NM_018330
APBB3 -1,7 6,7 8,0 617,5 22,6 12,5 0,000 363,1 9,3 25,5 0,000 NM_006051
CLIP2 -1,7 2,6 7,5 1647,9 63,8 139,7 0,000 965,4 27,6 121,2 0,000 NM_003388
STAU2 -1,7 5,9 6,8 500,9 20,4 12,5 0,000 293,3 10,0 22,7 0,000 NM_014393
PKP4 -1,7 4,0 7,6 2381,9 78,1 78,6 0,000 1390,4 51,7 169,6 0,000 NM_001005476
RAB5B -1,7 3,5 7,4 3013,2 111,7 126,8 0,000 1756,6 58,4 236,2 0,000 NM_002868
LOC203547 -1,7 6,0 7,8 1988,4 74,6 58,4 0,000 1150,8 32,8 82,2 0,000 NM_001017980
HCP5 -1,7 3,5 7,6 1693,0 62,9 113,8 0,000 979,0 31,2 91,9 0,000 NM_006674
PLAT -1,8 3,1 7,1 323,1 13,4 38,1 0,000 184,3 6,2 7,0 0,001 NM_000930
RABGAP1 -1,8 7,5 7,7 1064,9 39,5 57,6 0,000 604,9 20,1 3,8 0,000 NM_012197
FADS1 -1,8 5,3 7,7 4501,2 189,5 66,3 0,000 2556,6 61,8 297,7 0,000 NM_013402
SLC30A7 -1,8 16,1 7,2 677,0 29,0 5,5 0,000 382,3 11,7 12,8 0,000 NM_133496
SLC7A7 -1,8 8,0 7,4 1557,2 69,9 19,0 0,000 876,9 22,3 66,2 0,000 NM_003982
C15orf39 -1,8 11,6 7,5 940,3 37,8 27,3 0,000 527,7 17,0 8,1 0,000 NM_015492
BCKDHB -1,8 10,4 7,4 311,5 13,7 8,8 0,000 174,4 4,9 4,4 0,001 NM_183050

Selected Genes
Genebank Acc No

ProbeReferencefold changes to siGFP



FRAS1 -1,8 36,9 7,0 290,8 12,7 1,8 0,000 162,7 5,7 1,6 0,001 NM_025074
TNRC6B -1,8 15,1 8,6 382,9 13,4 3,6 0,000 213,1 6,3 7,7 0,001 NM_001024843
MT1X -1,8 6,5 8,1 1719,5 64,8 117,9 0,000 951,7 30,3 1,0 0,000 NM_005952
VEZF1 -1,8 5,4 6,9 2844,4 141,9 123,2 0,000 1564,3 43,1 114,5 0,000 NM_007146
JARID1B -1,8 2,5 6,7 720,5 36,5 84,1 0,000 393,2 12,7 45,4 0,000 NM_006618
RUTBC1 -1,9 21,0 9,8 1270,3 40,0 15,4 0,000 686,2 19,7 12,4 0,000 NM_014853
INPPL1 -1,9 12,8 9,3 1326,6 44,3 23,2 0,000 710,6 21,8 24,9 0,000 NM_001567
NEDD4L -1,9 15,1 7,9 382,9 16,3 1,1 0,000 204,9 6,3 10,7 0,001 NM_015277
FREQ -1,9 2,7 7,8 703,4 29,8 92,6 0,000 373,5 12,4 29,8 0,000 NM_014286
KPNA6 -1,9 4,6 8,9 1317,8 46,0 44,7 0,000 694,3 24,3 90,7 0,000 NM_012316
KIAA0152 -1,9 6,3 7,6 4271,3 206,3 255,5 0,000 2222,9 63,7 71,8 0,000 NM_014730
TUG1 -1,9 9,2 8,7 2079,2 84,3 103,4 0,000 1066,7 32,7 7,2 0,000 NR_002323
UBQLN2 -2,0 4,2 7,7 943,0 45,1 82,6 0,000 479,1 15,2 28,1 0,000 NM_013444
C13orf23 -2,0 8,3 8,9 647,5 27,1 30,2 0,000 325,9 9,1 8,6 0,000 NM_170719
DCUN1D1 -2,0 20,3 6,9 461,8 24,1 7,6 0,000 231,3 9,2 3,8 0,001 NM_020640
RAB22A -2,0 8,5 8,9 599,2 24,2 20,8 0,000 299,8 9,4 14,5 0,000 NM_020673
NASP -2,0 4,2 11,4 701,6 19,3 61,8 0,000 350,8 11,5 21,7 0,000 NM_172164
MTAP -2,0 15,8 9,6 397,4 14,8 2,4 0,000 197,4 5,9 10,3 0,001 NM_002451
PPARGC1A -2,0 4,6 7,6 188,4 9,2 13,2 0,001 93,3 3,2 7,4 0,009 NM_013261
FSTL1 -2,0 3,9 9,4 1331,7 52,6 86,7 0,000 657,2 19,5 88,4 0,000 NM_007085
HMGCS1 -2,0 3,5 8,3 3473,2 157,2 121,4 0,000 1702,2 55,3 382,6 0,000 NM_002130
TSPAN17 -2,1 9,0 10,1 2600,3 86,0 37,3 0,000 1266,1 45,8 110,5 0,000 NM_012171
PDZK1 -2,1 5,9 9,3 362,0 14,2 4,7 0,000 175,1 6,0 27,1 0,001 NM_002614
LAMA5 -2,1 2,7 13,1 4908,0 132,1 895,8 0,000 2326,8 64,5 64,5 0,000 NM_005560
TRIM6 -2,2 7,7 9,5 429,2 18,6 14,1 0,000 191,5 6,3 16,9 0,001 NM_001003818
SCNN1A -2,3 2,7 11,9 1403,5 47,5 206,1 0,000 611,5 18,9 82,6 0,000 NM_001038
INSIG1 -2,3 3,2 8,6 919,7 46,1 63,1 0,000 400,6 13,9 97,6 0,000 NM_198337
CD24 -6,7 11,2 15,4 778,7 37,7 56,7 0,000 115,5 5,2 2,7 0,003 NM_013230


