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SEPT5 H. sapiens
 AB056419 M. fascicularis
Sept5 M. musculus
 Gp1bb R. norvegicus

LOC416778 G. gallus
zgc73218 D. rerio 

zgc100950 D. rerio : 
 SEPT4 T. nigroviridis

 EG3RVC R. norvegicus 
Sept4 M. musculus
 SEPT4 H. sapiens
DKFZp459I029 P. pygmaeus 

SEPT1 H. sapiens
 LOC293507 R. norvegicus

Sept1 M. musculus
ENSANGG00000014962 A. gambiae   
CG9699 D. melanogaster 
 GA21972 D. pseudoobscura 
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SEPT5

SEPT4

Mtmr3 M. musculus
Mrmr3 R. norvegicus

MTMR3 H. sapiens
LOC417014 G. gallus
Mtmr3 X. laevis
 LOC494749 X. laevis
 Mtmr3 T. nigroviridis
 Mtmr4 T. nigroviridis

mtmr4-prov  X. laevis
 LOC417472 G. gallus
 MTMR4 H. sapiens
Mtmr4 M. musculus
 LOC287607 R. norvegicus

22J3.6 A. gambiae 
CG3632 D. melanogaster
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Rnf44 M. musculus
LOC361212 R. norvegicus

Rnf44 H. sapiens
TGas002p06 X. tropicalis

KIAA1100 T. nigroviridis
 SINFRUG00000154157 T. rubripes  

 ENSDARG00000030070 D. rerio
 ENSGALT00000024714 G. gallus
TEgg056n21 X. tropicalis
RNF38 H. sapiens
Rnf38 M. musculus
Oip1 R. norvegicus

LOC408543 A. mellifera
ENSANGG00000023585 A. gambiae 

CG9381 D. melanogaster
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4732452J19Rik M. musculus 
LOC303412 

FLJ20315 H. sapiens
FLJ20315 T. nigroviridis

KIAA1133 T. nigroviridis
LOC416919
AB051436 H. sapiens
OTTMUSP00000005301

CiGl C. intestinalis
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100

FLJ20315

KIAA1133

R. norvegicus

G. gallus

 M. musculus

0.2

D

PPM1E H. sapiens
LOC468424 P.
 Ppm1e M. musculus
 Ppm1e R. norvegicus
LOC417627
 ENSDARG00000026455 D. rerio

 ENSDARG00000005786 D. rerio
 CAAB01005306 T. rubripes

 PPM1F H. sapiens
 Ppm1f R. norvegicus
Ppm1f M. musculus

cieg025p22 C. intestinalis
GA10286 D. pseudoobscura 

CG10376 D. melanogaster
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100
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99

0.2

E

100

PPM1E

PPM1F

troglodytes

 G. gallus 

 

F YPEL1 H. sapiens
YPEL1 C. aethiops

Ypel1 M. musculus
ypel1-  X. laevis
TNeu103k13

Zgc:10059 D. rerio
qdgl C. coturnix
LOC416774 G. gallus
E130113K08Rik M. musculus

RCJMB04_31k2
YPEL2 C. aethiops 
YPEL2 H. sapiens
DKFZp469J124 P. pygmaeus

LOC408838  
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YPEL1

YPEL2

prov
 X. tropicalis

-1 

G. gallus

A. mellifera

 AP2B1 H. sapiens
DKFZp469O1619P. pygmaeus 

 Ap2b1 R. norvegicus
 Ap2b1 M. musculus 
 ENSGALP00000003342 
 Ap2b1-  X. laevis 
 MGC75877 X. tropicalis
 Ap2b1 D. rerio
 Ap2b1 T. nigroviridis
 Ap1b1 T. nigroviridis
 LOC417021 G. gallus

 AP1B1 H. sapiens
 Ap1b1 R. norvegicus

 Ap1b1 M. musculus 
 ENSANGG00000011397 A. gambiae 

 CG12532 D. melanogaster
 GA11682 D. pseudoobscura 
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