Clone 1
GGAAT CGAAT GGAAT CACC AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA

Clone 2
CTATGGCC GGAAT CAGC GGAAT AAATATTTAAAATTTGTATAAATAAA

Clone 3
GGGGGAGGGACAT GGAAT CAACCCGAGT T GGAAT GACAT GGATT GGAAT CGAATC AAAAAACATAAAAAAACTTTAAAAAA AAAAAAA

Clone 4
GGATA GAAT GGAAT CAACCAGAGT GGAGT GGAAT GGAAA GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT
CAACTCGAGT GCAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAC GGAAT GGAAT GAACC AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA

Clone 5

GGAAT GGAAT TAAAT GGAAT GGAAA GGAAT GGAAT CAACCCGAGT GGAGG GGAAT GGCAT GGATT GGAAT GGAAT GGAAT
ACAACAAAAT GGAAA CAACACGAGT AGAAT GGCAT GGAAT GTAAA GGACT TGAATATAAT GGAAT GGAGT GGAAT GGAAT
AAACACCAGT GGAAT GAAAT GGAAA AAAACAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA

Cone 6

GGGT GGAAT GGAAT GTAAA GGAAT GGAGT GGAAT TCAAT AGAAT CATCCCGAGT GGAAT GGCAT GGATT GGAAT GGAAT GGAAT
GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT CTACCCAATT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT AGAAT GGAAT GGAAT GGAAT
GGCAT GTAAT AAACA GGATT GGAAT GG AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGA
AAAAAAAAAAAAA AAAAAAAAAAAA

Clone 7

GGAAT GGAAC GGAAT TGATT GGAAT GGAAA GGAAA AGAAT GGAAT GGAAT CAGAA GGAAC AGAGT GGAAT GGCAT GGATT GGAAT
GGAAT GGAAT GGAAT CAACCCGAGT T ACAGG GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GCAAT GGAAT GGAAT CATCC GTAAT GGAAT
GGAAA GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAGT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT CAACTCGATT GCAAT CGAAT GGAAT GGAAT GGAAT
TAACCC AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA

Clone 8

GGGGCGTGGAGCCGGGCGTGGAT GGCAT GGATT GGAAT GGAAT GGAAT GAAAT CAACCCGAGT TACAGG GGAAT GGAAT GGAAT
GGAAT GCAAT GGAAT GGAAT CATCCGTAAT GGAAT GGAAA GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GATAT GGAAT
A GGAAT GGAAT GGAC GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT CGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT CACT CGAAT GCAAT CGAT
GGAAT GGAAT GGAAT AACCCAAAAAAAGGAAAAAAAAAAAG GGAAC

Clone 9

GGAAT GGAAT GGAAT GAAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT CAACCCGAGT T GCAAT GGAAT GGATT CTAAT GGAAT GGAAT GGAAT
GGAAT GGATT CAACAAGAAT GGAAT GGAAA GGAAT AGAGT CAACCCGAGT T GGAAT GGCAT GGATT GGAAT TGAAT GGAAT GGAAT
CAACCCGAGT TACAGC GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GCAAT GGAAT GGAAT CATCC GTAAT GGAAT GGAAA GGAAT GGAAT GGAAT
GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GAAAT GGAAT GCAAT GGAAT ATAATCAACCCGG AAAAAAAAAAAAAA
AAAAAAAAAAAAAAA

Clone 10

GGAAT GGCAT GGATT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GCAAT GAACCCGATG CAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT
GGAAA CATCCCGAAT GGAAT GTAAT GTAAT GGAGT GTAAG GGGAT TGAAT AGAAT AAATCCGAAT GTAAT GGAAT GGAAT GGAAT
GGAAT CAACCCGAGT GCAAT GGAAT GGATT CGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGATT CAACAAGAAT GGAAT GGAAA GGAAT
GGAAT CAACCCGAGT GTAAT GGCAT GGAAT GGAAT GCAAT GGAAT GGAAT CAACCCGAGT ACAAG GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT
GCAAT GGAAT TGAATCATCC GTAAT GGAAT GGAAA GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAG GGAAT GGAAA
AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA

Clone 11

GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT CAAACCGAGT GTAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT AGAAT AGAAT AGAAT
TGAAT CAAGGCGAGT GGAAT GCAAT GGAAT GGAAT CATCC GTAAT GGAAT GGAAT GGAAA GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GCAGT
GGAAT GGAAT CAACCCGAGT TACAAT GGAAT GGAAT GGAAT AGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GATAC GGAAT AGAAT GGAAT GGAAC
GAAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT CGTTCCGAGT GGAAT AGGAG GGAAT GTATT CGAGT GGAAT
GGAAA GGAAT GGAAT CAACCAGAGT GGAAT GGAAG GGAAT GGAAT GGAAT GGAAA CTAAT AGAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA
AAAAAAA

Clone 12

GGAAT TGAAT AGAAT CAATCCGAAT GGAAT GGAAT GCAGT GGAAC GGAAT GTAAT GTAAT GTAAT GGAAT GGAAT CAACCCGAGT
GCAGG GGAAT GGAAT GTAAT GGAAT GCAAT GGAAT GGAAT CATCC GTAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT CACTTCGAGT
GCAAT GGAAT GGAGT GAAAT GGAAT GGAAT GGAAT GAAA CAACCAGAAT GTATT GGAAT ATAACGGAGT GTAAG GGAAT TGAAT
AGAAT CAATCTGAAT GTAAA GAAAT GCAAT GGAAC GGAAT TGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GCAAT GTAAT GGAAT
CAACCCGAGT GCAAT CGAAT GGAAT CGAAT GGAAT GGAAT GCAAT GGAAT GGATT CAACACGAGT GGAAT GCAAT GGAAT GAAAT
GGAAT GGAAT GGAAC GGAAC AGAAC AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA

Clone 13

CGAAT GGAAT GGAAT GCAAT GGGAT GGATT CAACTTGAAT GGAAT GGAAA GAAT GGAAT CAACTCCAGT GGAAT GGCAT GGATT
GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT CAACCCGAAT ACAGG GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GCAAT GGAAT GGAAT CATCCGTAAT GGAAT
GGAAA GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GCAAT GGAAT CAACTTGATT GCAAT CGAAT GGAAT GGAAT GGAAT
TAACACGAAT AGAAT GGAAT GGAAA GGAAT GGAAC GGAAC GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAC GGAAC CGAAT GGAAT
GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT CAACGCGAGT GCAGG GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GCAAT GGAAT GGAAT CTTCC GGAAT
GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GAAAT GCAAT GGATT CAACTCG AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA

Clone 14

GGG GGAAT GGAAT CAACACGAGT GGAAT GGCAT GGATT GGAAT GGAAA GGATT CAACCCGAGT T GCAAT GTAAT GGATT GGAAT
GCAGT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT CAACACAAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT AGAAT
GGAAA GGAAT GGAAT GCAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GAAAT GGAAT AAACCCGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAGT
GGAAT GGAAT AAACT CCAAT GGAAT GAAAT CGAAT GGAAT GAAAT GGAAT GGAAT GGAAT CAACCCGAGT T AGAAT GGAAT
GGAAT GGAAT GGAAA GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GCAAT CAACT GGCAT GGAAT GAAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT
CGAAT AGAAT CACTCGAGT GGAAT GGAGC GTAAT GAAAT TGACT GACC GCAAT GCACT TGAAA GAACAGAA

unfinished sequence

Clone 15

GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT CAAACCGAGT GTAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAC GGGAA
GGAAG GGAAT GGAAT GGAAT AGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GTACTGGAGT GCAAG GGAAT GGAAT GGATT GGAAT GCAAT GGAAT
GGATT CAACT TGAAT GGAAT GGAAA GAAT GGAAT CAACACGAGG GGAAT GGCAT GGATT GGAAT ACAAC GGAAT GGAAT GGAAT
GGAAT GGAAT GGAAT GCAGT GGAAT GGAAT CAACCCGAGT TACAAT GGAAT GGAAT GGAAT AGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GATAC
GGAAT AGAAT GGAAT GGAAC GAAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT CGTTCCGAGT GGAAT AGGAG
GGAAT GTATT CGAGT GGAAT GGAAA GGAAT GGAAT CAACC AGAGT GGAAT GGAAG GGAAT GGAAT GGAAT GGAAA CTAAT AG
AAAAAAAAAAAAAA AAAAAAAAAAAAAAAA

Clone 16

GGAAT GGAAC AGAAT GGAAC GGAAT TGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGTAT GGAAT GGAAT GGAAT GGTAC GGAAT
AGAAT GGAAT GGAAC GAATT GTAAT GGAAT GGAAT TGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT CAACGCGAGT GCAGG GGAAT GTAAT
GGAAC GGAAT GCAAT GGAAT GGAAT CATCC GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT
CAACCCGAGT GCAAT GGAAT GGAGT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAC AACCCAAAT GGAAT GGAAT GTAAT GGAGA GTAAG
GGAGT TGAAT AGAAT CAATCCGAAT GTAAT GGAAT GGAAT GCAAC GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GCAAT GGAAT



GGAAT CAACCCGAGT ACAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GATAC GGAAT AGAAT GGAAT GGAAC GAAAT
GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT CGTTC CGAGT GGAAT AGGAGGG AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA

Clone 17

GGAAT GGCAT GGATT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GCAAT GAACCCGATG CAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT
GGAAA CATCCCGAAT GGAAT GTAAT GTAAT GGAGT GTAAG GGGAT TGAAT AGAAT AAATC CGAAT GTAAT GGAAT GGAAT GGAAT
GGAAT CAACCCGAGT GCAAT GGAAT GGATT CGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGATT CAACAAGAAT GGAAT GGAAA GGAAT
GGAAT CAACCCGAGT GTAAT GGCAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGGAT GGAAT GGAAT GGTAC GGAAT AGAAT GGAAT
GGAAT GAAAT GGAAT GGAAT GGAAT TTAAT GGAAT GGAAT GGAAT GAACCCGTGT GCAAT GTAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT
GTATT CAACTCGAAT GGAAT CAACTCGATT GCAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAA GGAAT AGAAT GGAAT CAACCCAAGT GGAAT
GGAAA GGAAA GGACT GGAAT GAAGT GGAAT GGAAT GCAAT GGAAT GGAAT CAACCCGAGT ACAAG GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT
GCAAT GGAAT TGAAT CATCCGTAAT GGAAT GGAAA GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAG GGAAT GG
AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA

Clone 18

GGAAT GGAAT GGAAT CAAACCGAGT GTAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT AGAAT AGAAT AGAAT TGAAT CAAGGCGAGT
GGAAT GCAAT GGAAT GGAAT CATCC GTAAT GGAAT GGAAT GGAAA GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT AGAGT GGAAT
GGAAT CAACT CGATT GCAAT CGAAT GGAAT GGAAT GGAAT TAACCCGAAT AGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAC GGAAC GGAAT
GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAC GGGAA GGAAG GGAAT GGAAT GGAAT AGAAT GGAAT GGAAT GGAAT CAACGCGAGT
GCAGG GGAAT GGCAT GGATT GGAAT GCAAT GGAAT GGATT CAACTT GAAT GGAAT GGAAA GAAT GGAAT CAACACGAGG GGAAT
GGCAT GGATT GGAAT ACAAC GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GCAGT GGAT GGAAT CAACCCGAGT T ACAAT GGAAT
GGAAT GGAAT AGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GATAC GGAAT AGAAT GGAAT GGAA CGAAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT
GGAAT GGAAT GGAAT CGTTCCGAGT GGAAT AGGAG GGAAT GTATTCGAGT GGAAT GGAAA GGAAT GGAAT CAACCAGAGT GGAAT
GGAAG GGAAT GGAAT GGAAT GGAAA CTAAT AG AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA

Clone 19

GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GCAAT GGCAC GGAAC GGAAT GTAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT CAACCCGAGT
GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT CAAACTGAGT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAA GCAAT GGAAT GTAAT GCAGT GGAAG GCATT AGAAT
CAACT GGAAT GGAAT GGAGT GGAAT GGAAT GGAAC CAACGCCAGT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGATA ATAAT GGAAT GGAAG
GGAAT CAATCCGGGT GAAAT GGAAT GGAAT GGAAT GCAAT GGAAT GAAAT GGAAT CAACT CGAGT GGAAT GGCAT GGATT GGAAT
GGAAT GGAAT GGAAT GGAA CAATC CGAAT GGAAT GGAAT GTAAT GGAGAGTAAGGGAGTTCAAAAGAATCAATC CGAAT GTAAT
GGAAT GGAAC GGAAT GGAAT GGAGT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GCAAT GGAAT GGAAT CAACCCGAGT TACAAT GGAAT
GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GATAC GGAAT AGAAT GGAAT GGAAC GAAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT
GGAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT CGTTCCGAGT GGATA GAG GGAAT GTATT CGAGT GGAAT GGAAA GGAAT
GGAAT CAACCAGAGT GGAAT GGAAG GGAAT GGAAT GGAAT GGAAA CTAAT AGAAT GGAAT CAACCCGAGT T GGAAT GGAAT GGAAA
GGTAT GGAAT AGAAT GGAAT GGAAT GGAAT CAACT CGATT GTAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT CAACCCGAGT
TGCAAT GGAAT GGAGT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAA CAACCCGAAT GGAAT GGAAT GTAAT GGAGA GTAAG GGAGT TGAAT
AGAAT CAATC CGAAT GTAAT GGAAT GGAAT GGAAC GGAAT GGAAT TGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GCAAT GGAAT GGAAT
CAACCCGAGT TGCAAT GGAAT GGAGA GGAAT GGAAT CGAAT GGAAT GGAAA CTACCCGAAT GGAAT GGCAT GGATT GGAAT GGAAT
GGAAT GGAAT GGAAG AGAAT GGAAT AGAAT GGAAT GGAAT AAATTT GGAT GGAGT GGG AAAAAAAAAAAAAAAAAAAGAAA
AAAAAAAAAAAAAAAAAAA AAAAAAA

Clone 20

GGAAT CAACCCGATT CCAAT GCAAA GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAA GGAAT
GAACT GAACT GTAAT GGAAT GGAAT GGAAT GTAAT TTAAT GGAAT GGAAT GGAAT CAACCCGAGT T GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT
GGAAA TGAAT GGAAT AGAAT GGAAT GGAAC GGAAC CGAAC CGAAT GAACC CAACCCGAAT GGATT GGATT GTAAT GGAAA TGAAT
GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAC GGAAC GGAAC GAACC CAACCCGAAT GGATT GGATT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAC GGAAC
GGAAT GGATT GGATT GGAAT GGAAC CGACT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAC CGAAT TGAAT GGAAT GGAAT GGAAT
GCAAT GCAAT GTAAT GTAGT GGAAT GCAAT GCATT CGACT CAACT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT CGACT CAACCGCAGT
GGCAT GGCTT GGATT GCAAT GCATT GGATT GGAAT GGAAT GACTC ACTCGAGT GGAAT GGAT GGAT GGAAT GAAT GGAAT GGAT
GGAAT CACTCACTCGAGT GGAT GAT GAT GATT GATT GATT GCAT GCAT GAAT GAAT GAT GGAAT GGATCGA

missing sequence

CGATCGATGCAT GCAAT GGAAT G GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAG GGAAT GGAAT GGAAT GGAA GGAAT GGAAT GAACT
GTAATG GAAT GGAAT GGAAT GGAAT TTAAT GGAAT GGAAT GGAT CAACCCGAGT T GGAGT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAA TGAAT
GGAAT AGAAT GGAAT GGAAT GGAAC GGAAC CGAAT GGAAG AACCCGAGT GGAAT GGATT GTAAT GGAAT GAATG GAATA GAAG
GGAAT GGAAT GGAAT GGAAC GGAAT GGAAC GAACC CGAGT GGAAT GGATT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAA GGAAC GGAAT
GGAAT GGATT GGAAT GGAAT CAACC CGAGT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT CAAACTGAGT GGAAT GGAAG GGAAT GGAAT
GCAAT GGAAT GTAAT GGAGT GGAAG GCATTT GAATCAACT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT CAACCCCAGT GGAAT
GGCAT GGATT GGAAT GCAAT GGATT GGAAT GGAAT GGAAT CAACTCGAGT GGAAA GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAA GGAAT
GGAAT GAAGT CAACT CGAGT GGAAT GGAAT GGAAT GGAAT GGATT GGAAT GGATT GCAAT GGAAT GAAAT GGAAT GGAAT GGAAT
GGAAT CAATC ATTCCGAGT GGAAT GGAAG GGAAT GTAAT GGAGT GGAAA GAAGAGAAT GGAAT AAACCCGAGT GGAAT GCAAGGC
AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA



Group A alignment

10 GGAATGGCATGGATTGGAATGGAATGGAATGGAATGGAATGCAATGAACCCGATGCAATG
17 GGAATGGCATGGATTGGAATGGAATGGAATGGAATGGAATGCAATGAACCCGATGCAATG
10 GAATGGAATGGAATGGAATGGAATGGAAACATCCCGAATGGAATGTAATGTAATGGAGTG
17 GAATGGAATGGAATGGAATGGAATGGAAACATCCCGAATGGAATGTAATGTAATGGAGTG
10 TAAGGGGATTGAATAGAATAAATCCGAATGTAATGGAATGGAATGGAATGGAATCAACCC
17 TAAGGGGATTGAATAGAATAAATCCGAATGTAATGGAATGGAATGGAATGGAATCAACCC
9 19 nt-AATGGAATGGAATGGAATGGAATCAACCC
10 GAGTGCAATGGAATGGATTCGAATGGAATGGAATGGAATGGAATGGATTCAACAAGAATG
17 GAGTGCAATGGAATGGATTCGAATGGAATGGAATGGAATGGAATGGATTCAACAAGAATG
9 GAGTGCAATGGAATGGATTCTAATGGAATGGAATGGAATGGAATGGATTCAACAAGAATG
10 GAATGGAAAGGAATGGAATCAACCCGAGTGTAATGGCA-——————————— e
17 GAATGGAAAGGAATGGAATCAACCCGAGTGTAATGGCATGGAATGGAATGGAATGGAATG
9 GAATGGAAAGGAATAGAGTCAACCCGAGTGGAATGGCA-————————————————mm -
7 62 nt-GAGTGGAATGGCA-—————————————————————
13 67 Nt-AGTGGAATGGCA-—————————————mo—mm =
8 23 Nt-ATGGCA——————————m—mmmmmmmme
10
17 GAATGGGATGGAATGGAATGGTACGGAATAGAATGGAATGGAATGAAATGGAATGGAATG
O e
7 ____________________________________________________________
13
8 -
10
17 GAATTTAATGGAATGGAATGGAATGAACCCGTGTGCAATGTAATGGAATGGAATGGAATG
O -
T e
T
8 -
10 e
17 GAATGTATTCAACTCGAATGGAATCAACTCGATTGCAATGGAATGGAATGGAATGGAAAG
O -
7 ____________________________________________________________
T
8 e
10 TGGAAT
17 GAATAGAATGGAATCAACCCAAGTGGAATGGAAAGGAAAAGGACTGGAATGAAGTGGAAT
0 TGGATT
T TGGATT
13 TGGATT
- TGGATT
10 GGAATGCAATGGAATGGAATCAACCCGAGTACAAGGGAATGGAATGGAATGGAATGCAAT
17 GGAATGCAATGGAATGGAATCAACCCGAGTACAAGGGAATGGAATGGAATGGAATGCAAT
9 GGAATTGAATGGAATGGAATCAACCCGAGTACAGCGGAATGGAATGGAATGGAATGCAAT
7 GGAATGGAATGGAATGGAATCAACCCGAGTACAGGGGAATGGAATGGAATGGAATGCAAT
13 GGAATGGAATGGAATGGAATCAACCCGAATACAGGGGAATGGAATGGAATGGAATGCAAT
8 GGAATGGAATGGAATGAAATCAACCCGAGTACAGGGGAATGGAATGGAATGGAATGCAAT
10 G-AATTGAATCATCCGTAATGGAATGGAAAGGAATGGAATGGAATGGAATGGAATGGAAG
17 GGAATTGAATCATCCGTAATGGAATGGAAAGGAATGGAATGGAATGGAATGGAATGGAAG
9 GGAATGGAATCATCCGTAATGGAATGGAAAGGAATGGAATGGAATGGAATGGAATGGAAT
7 GGAATGGAATCATCCGTAATGGAATGGAAAGGAATGGAATGGAATGGAATGGAGTGGAAT
13 GGAATGGAATCATCCGTAATGGAATGGAAAGGAATGGAATGGAATGGAATGGAATGGAAT
8 GGAATGGAATCATCCGTAATGGAATGGAAAGGAATGGAATGGAATGGAATGGAATGGAAT
10 GGAATGGAA—PO IYA—— = = m
17 GGAATGGAA—PO IYA—— = — - m o
9 GGAATGGAATGGAATG-——-- GAATGAAATGGAATGCAATGGAATATAATCAACCCAA-polyA
7 GGAATGGAATGGAATCAACTCGATTGCAATCGAATGGAATGGAATGGAATTAACCCGG-polyA
13 GGAATGCAATGGAATCAACTTGATTGCAATCGAATGGAATGGAATGGAATTAAC-213 nt-polyA

8 GGAATGATATGGAAT-104 nt-polyA



Group B alignment

11
18
15

11
18
15

GGAATGGAATGGAATGGAATGGAATGGAATCAAACCGAGTGTAATGGAATGGAATGGAAT
——————————————— GGAATGGAATGGAATCAAACCGAGTGTAATGGAATGGAATGGAAT
GGAATGGAATGGAATGGAATGGAATGGAATCAAACCCAGTGTAAT ———————————————

GGAATGGAATAGAATAGAATAGAATTGAATCAAGGCGAGTGGAATGCAATGGAATGGAAT
GGAATGGAATAGAATAGAATAGAATTGAATCAAGGCGAGTGGAATGCAATGGAATGGAAT

CATCCGTAATGGAATGGAATGGAAAGGAAT -~ === = m—— oo
CATCCGTAATGGAATGGAATGGAAAGGAATGGAATGGAATGGAATGGAATGGAATAGAGT

GGAATGGAATGGAATGGAACGGAACGGAATGGAATGGAATGGAATGGAATGGAATGGAAC
------------------------- GGAATGGAATGGAATGGAATGGAATGGAATGGAAC

GGGAAGGAAGGGAATGGAATGGAATAGAATGGAATGGAATGGAATCAACGCGAGTGCAAG
GGGAAGGAAGGGAATGGAATGGAATAGAATGGAATGGAATGGAATGTACTGGAGTGCAGG

GGAATGGAATGGATTGGAATGCAATGGAATGGATTCAACTTGAATGGAATGGAAAGAATG
GGAATGGCATGGATTGGAATGCAATGGAATGGATTCAACTTGAATGGAATGGAAAGAATG

GAATCAACACGAGGGGAATGGCATGGATTGGAATACAACGGAATGGAATGGAATGGAATG
GAATCAACACGAGGGGAATGGCATGGATTGGAATACAACGGAATGGAATGGAATGGAATG
333nt-GGAATGGAATGGAATG
368nt-TGGAATGCAACGGAATGGAATGGAATGGAATG

GAATGGAATGCAGTGGAATGGAATCAACCCGAGTACAATGGAATGGAATGGAATAGAAT -
GAATGGAATGCAGTGGAATGGAATCAACCCGAGTACAATGGAATGGAATGGAATAGAAT -
GAATGGAATGCAGTGGAATGGAATCAACCCGAGTACAATGGAATGGAATGGAATAGAAT -
GAATGGAATGCAATGGAATGGAATCAACCCGAGTACAATGGAATGGAATGGAATGGAATG
GAATGGAATGCAATGGAATGGAATCAACCCGAGTACAATGGAATGGAATGGAATGGAAT-

----GGAATGGAATGGAATGATACGGAATAGAATGGAATGGAACGAAATGGAATGGAAT -
--—--GGAATGGAATGGAATGATACGGAATAGAATGGAATGGAACGAAATGGAATGGAAT -
--—--GGAATGGAATGGAATGATACGGAATAGAATGGAATGGAACGAAATGGAATGGAAT -
GAATGGAATGGAATGGAATGATACGGAATAGAATGGAATGGAACGAAATGGAATGGAATG
----GGAATGGAATGGAATGATACGGAATAGAATGGAATGGAACGAAATGGAATGG AAT-

_____________ GGAATGGAATGGAATGGAATGGAATGGAATCGTTCCGAGTGGAATAG
_____________ GGAATGGAATGGAATGGAATGGAATGGAATCGTTCCGAGTGGAATAG
_____________ GGAATGGAATGGAATGGAATGGAATGGAATCGTTCCGAGTGGAATAG
GAATGGAATGGATGGAATGGAATGGAATGGAATGGAATGGAATCGTTCCGAGTGGA-TAG
____________________________ GGAATGGAATGGAATCGTTCCGAGTGGAATAG

GAGGGAATGTATTCGAGTGGAATGGAAAGGAATGGAATCAACCAGAGTGGAATGGAAGGG
GAGGGAATGTATTCGAGTGGAATGGAAAGGAATGGAATCAACCAGAGTGGAATGGAAGGG
GAGGGAATGTATTCGAGTGGAATGGAAAGGAATGGAATCAACCAGAGTGGAATGGAAGGG
—AGGGAATGTATTCGAGTGGAATGGAAAGGAATGGAATCAACCAGAGTGGAATGGAAGGG
GAGGG-polyA

AATGGAATGGAATGGAAACTAATAG-polyA
AATGGAATGGAATGGAAACTAATAG-polyA
AATGGAATGGAATGGAAACTAATAG-polyA
AATGGAATGGAATGGAAACTAATAG-425 nt-poly-A
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