Name Insert Source Fusion protein sequence
thx5639 [ (VA)20 This study MSAIKPDMKIKLRMEGNVNGHHFVIDGDGTGKPFEGKQSMDLEVKEGGPLPFAFDILTTAFHYGNRVFAKYPDNIQDYFKQ
TFEDGGIC TFYNKVRF KKTLY DGVLTGDVEMALL
LEGNAHYRCDFRTTY PGAHFVDHCIEIL PDI
thx3289 [ (TA)20 This study MSAIKPDMKIKLI QSMDLEVKEGGPLPFAFDILTTAFHYGNRVFAKYPDNIQDYFKQ
TFEDGGICNARNDITMEGD KKTLI DGVLTGDVEMALL
LEGNAHYRCDFRTT) PGAHFVDHCIEIL PDI
|Ennarwm: TATA
thx5638 | (NA)20 This study MSAIKPDMKIKLRMEGNVNGHHFVIDGDGTGKPFEGKQSMDLEVKEGGPLPFAFDILTTAFHYGNRVFAKYPDNIQDYFKQ
TFEDGGIC KKTLI DGVLTGDVEMALL
LEGNAHYRCDFRTTY PGAHFVDHCIEIL PDI
hx4299 | (GA)20 This study MSAIKPDMKIKLI QSMDLEVKEGGPLPFAFDILTTAFHYGNRVFAKYPDNIQDYFKQ
TFEDGGICNARNDITMEGD KKTLI DGVLTGDVEMALL
LEGNAHYRCDFRTT) PGAHFVDHCIEIL PDI
E
thx5641 | (YA)10 This study MSAIKPDMKIKLRMEGNVNGHHFVIDGDGTGKPFEGKQSMDLEVKEGGPLPFAFDILTTAFHYGNRVFAKYPDNIQDYFKQ
TFEDGGIC KKTLI DGVLTGDVEMALL
LEGNAHYRCDFRTTY PGAHFVDHCIEIL PDI
hx3290 | (TA)10 This study MSAIKPDMKIKLI QSMDLEVKEGGPLPFAFDILTTAFHYGNRVFAKYPDNIQDYFKQ
TFEDGGICNARNDITMEGD KKTLI DGVLTGDVEMALL
LEGNAHYRCDFRTT) PGAHFVDHCIEIL PDI
| EAAARMSTATATATATATATATATATA
thx3864 | (GA)60 This study MSAIKPDMKIKLRMEGNVNGHHFVIDGDGTGKPFEGKQSMDLEVKEGGPLPFAFDILTTAFHYGNRVFAKYPDNIQDYFKQ
TFEDGGIC KKTLI DGVLTGDVEMALL
LEGNAHYRCDFRTTY PGAHFVDHCIEIL PDI
4101 [(TA)8 This study MSAIKPDMKIKLRMEGNVNGHHFVIDGDGTGKPFEGKQSMDLEVKEGGPLPFAFDILTTAFHYGNRVFAKYPDNIQDYFKQ
TFEDGGIC KKTLI DGVLTGDVEMALL
LEGNAHYRCDFRTTY PGAHFVDHCIEIL PDI
EAAARMSTATATATATATATATA
hx3add | (TA)12 This study MSAIKPDMKIKLI QSMDLEVKEGGPLPFAFDILTTAFHYGNRVFAKYPDNIQDYFKQ
TFEDGGIC KKTLY DGVLTGDVEMALL
LEGNAHYRCDFRTTY PGAHFVDHCIEIL PDI
EAAARMSTATATATATATATATATATATATA
thx3443 [ (TA)14 This study MSAIKPDMKIKLI QSMDLEVKEGGPLPFAFDILTTAFHYGNRVFAKYPDNIQDYFKQ
TFEDGGIC IEGD QKKTLI DGVLTGDVEMALL
LEGNAHYRCDFRTT PGAHFVDHCIEIL PDI
EAAARMSTATATATATATATATATATATATATATA
thx3456 [ (TTAA)10 This study MSAIKPDMKIKLI QSMDLEVKEGGPLPFAFDILTTAFHYGNRVFAKYPDNIQDYFKQ
TFEDGGIC KKTLY DGVLTGDVEMALL
LEGNAHYRCDFRTTY PGAHFVDHCIEIL PDI
EAAARMSTTAATTAATTAATTAATTAATTAATTAATTAATTAATTAA
hx5429 (88 This study MSAIKPDMKIKLI QSMDLEVKEGGPLPFAFDILTTAFHYGNRVFAKYPDNIQDYFKQ
TFEDGGIC IEGD QKKTLI DGVLTGDVEMALL
LEGNAHYRCDFRTT PGAHFVDHCIEIL PDI
EAAARMSTAATTAATTAATATATATTAATATATAT
hx5428  [8]9 This study MSAIKPDMKIKLI QSMDLEVKEGGPLPFAFDILTTAFHYGNRVFAKYPDNIQDYFKQ
TFEDGGIC KKTLY DGVLTGDVEMALL
LEGNAHYRCDFRTTY PGAHFVDHCIEIL PDI
EAAARMSTATTAATTAATATATATTAATATATATA
hx5427  [9]9 This study MSAIKPDMKIKLI QSMDLEVKEGGPLPFAFDILTTAFHYGNRVFAKYPDNIQDYFKQ
TFEDGGIC IEGD QKKTLI DGVLTGDVEMALL
LEGNAHYRCDFRTT PGAHFVDHCIEIL PDI
EAAARMSTAATTAATTATATATATTAATATATATA
thx5426 9110 This study MSAIKPDMKIKLI QSMDLEVKEGGPLPFAFDILTTAFHYGNRVFAKYPDNIQDYFKQ
TFEDGGIC KKTLY DGVLTGDVEMALL
LEGNAHYRCDFRTTY PGAHFVDHCIEIL PDI
EAAARMSTAATAATTATATATAT
5425 |10]10 This study MSAIKPDMKIKLI QSMDLEVKEGGPLPFAFDILTTAFHYGNRVFAKYPDNIQDYFKQ
TFEDGGIC IEGD QKKTLI DGVLTGDVEMALL
LEGNAHYRCDFRTT PGAHFVDHCIEIL PDI
EAAARMSTAATTAATATATATAT
hx424 1011 This study MSAIKPDMKIKLRMEGNVNGHHFVIDGDGTGKPFEGKQSMDLEVKEGGPLPFAFDILTTAFHYGNRVFAKYPDNIQDYFKQ
TFEDGGIC JKKTLY DGVLTGDVEMALL
LEGNAHYRCDFRTTY PGAHFVDHCIEIL PDI
EAAARMSTATTAATATATATATTAATATATATATA
hx5423 1111 This study MSAIKPDMKIKLI QSMDLEVKEGGPLPFAFDILTTAFHYGNRVFAKYPDNIQDYFKQ
TFEDGGIC IEGD IQKKTLY DGVLTGDVEMALL
LEGNAHYRCDFRTT PGAHFVDHCIEILS! PDI
EAAARMSTAATTATATATATATTAATATATATATA
hx5380  [12]11 This study MSAIKPDMKIKLRMEGNVNGHHFVIDGDGTGKPFEGKQSMDLEVKEGGPLPFAFDILTTAFHYGNRVFAKYPDNIQDYFKQ
TFEDGGIC JKKTLY DGVLTGDVEMALL
LEGNAHYRCDFRTTY PGAHFVDHCIEIL PDI
EAAARMSTTAATATATATATATTAATATATATATA
5422 [12]12 This study MSAIKPDMKIKLI QSMDLEVKEGGPLPFAFDILTTAFHYGNRVFAKYPDNIQDYFKQ
TFEDGGIC IEGD IQKKTLY DGVLTGDVEMALL
LEGNAHYRCDFRTT PGAHFVDHCIEILS! PDI
EAAARMSTAATATATATATATTA
hx381 1313 This study MSAIKPDMKIKLRMEGNVNGHHFVIDGDGTGKPFEGKQSMDLEVKEGGPLPFAFDILTTAFHYGNRVFAKYPDNIQDYFKQ
TFEDGGIC JKKTLY DGVLTGDVEMALL
LEGNAHYRCDFRTTY PGAHFVDHCIEIL PDI
EAAARMSTATATATATATATTAATATATATATATA
thx1900b | TDP-43 274-414{ This study MSAIKPDMKIKLI QSMDLEVKEGGPLPFAFDILTTAFHYGNRVFAKYPDNIQDYFKQ
TFEDGGIC IEGD IQKKTLY DGVLTGDVEMALL
LEGNAHYRCDFRTT PGAHFVDHCIEILS! PDI
GNNQ! QAALQS
ASQQNQSGPSGNNQNQGNMQREPNQ/
hx2682 _[(Q)60 Kandola et al. 2023
thx5530  |MBP-12[12 | This study NGLA! EEKFPQUAATGDGPDIIFWAHDRFGGYAQSGLLAEITP
DKAFQDKLYPFTWDAVRYNGKLIAYPIAVEALSLIYNKDLLPNPPKTWEEIPALDKELKAKGKSALMFNLQEPYFTWPLIAADG
TFLVDL
PTFKGQPSKPFVGVLSAGINAASPNKELAKEFLENYLLTDEGLEAVNKDKPLGAVALKSYEEELAKDPRIAATMENAQKGEIMP
NIPQMSAFWYAVRTAVINAASGRQTVDEALKDAQTGGGSAIKPDMKIKLRMEGNVNGHHFVIDGDGTGKPFEGKQSMDLE
VKEGGPLPFAFDILTT/ DNIQDYFKQ: TFEDGGICNARNDITMEGDTFYNKVRFYGTNFP
ANGPVMQKKTLKWEPSTEKMYVRDGVLTGDVEMALLLEGNAHYRCDFRTTYKAKEKGVKLPGAHFVDHCIEILSHDKDYNK
VKL PDI T
thx5531  |MBP-10[10  |This study NGLA! TGIKVTVEHPDKLEEKFPQUAATGDGPDIIFWAHDRFGGYAQSGLLAEITP
DKAFQDKLYPFTWDAVRYNGKLIAYPIAVEALSLIYNKDLLPNPPKTWEEIPALDKELKAKGKSALMFNLQEPYFTWPLIAADG
KAGLTFLVDLI NYGVTVL
PTFKGQPSKPFVGVLSAGINAASPNKELAKEFLENYLLTDEGLEAVNKDKPLGAVALKSYEEELAKDPRIAATMENAQKGEIMP
NIPQ QTVDEALKDAQ DMKIKL QSMDLE
VKEGGPLPFAFDILTT/ IQDYFKQ! TFEDGGICNARNDITMEGDTFYNKVRFYGTNFP
ANGPVMQKKTLKWEPSTEKMYVRDGVLTGDVEMALLLEGNAHYRCDFRTTYKAKEKGVKLPGAHFVDHCIEILSHDKDYNK
VKLY PDI
rhx5532 EB250-12|12  [This study MSEEQPEPIVSEQEDI PPEQ! DQ IQPQLI Q
PISQPSPPSEGQLLEPLC DPSSEESDPPEPLI QQPDDLSPPLEPQPEEQPEPGSP
DDQ! QGQ! DPESDGGP
QPPQDQQAIKPDMKIKLRMEGNVNGHHFVIDGDGTGKPFEGKQSMDLEVKEGGPLPFAFDILTTAFHYGNRVFAKYPDNIQ
DYFKQ! TFEDGGIC IKKTLY DGVLTGDV
EMALLLEGNAHYRCDFRTTYKAKEKGVKLPGAHFVDHCIEILSHDKDYNKVKLYEHAVAHSGLPDNARRGAPEAAAREAAAR
EAAAREAAARMSTAATATATATATATTAATATATATATAT
thx5533  |EB250-10{10 | This study MSEEQPEPIVSEQEDI PPEQ DO QPQL Q
PISQPSPPSEGQLLEPLC DPSSEESDPPEPLI QQPDDLSPPLEPQPEEQPEPGSP
QGQ QSEEPQ) IQEEL DPESDGGP
QPPQDQQAIKPDMKIKLRMEGNVNGHHFVIDGDGTGKPFEGKQSMDLEVKEGGPLPFAFDILTTAFHYGNRVFAKYPDNIQ
DYFKQ TFEDGGIC KKTLY DGVLTGDV

EMALLLEGNAHYRCDFRTTYKAKEKGVKLPGAHFVDHCIEILSHDKDYNKVKLYEHAVAHSGLPDNARRGAPEAAAREAAAR
EAAAREAAARMSTAATTAATATATATATTAATATATATAT




