Suplemental Table 6

Mutant allele wp (top sequence) and Wp F3H1 (bottom sequence) genomic sequences

alignment. EMBOSS pairwise alignment algorithm from EMBL-European Bioinformatics
Institute (EBI) was chosen for the alignment of these two sequences differing by a large
5.7 kb insertion.

EMBOSS_001 1 wpTACACGCACATTCTCCTCAAAGACAACAATGGCACCAACAGCCAAGAC
ARy
EMBOSS_001 1 WpTACACGCACATTCTCCTCAAAGACAACAATGGCACCAACAGCCAAGAC
EMBOSS_001 51 TCTGACTTACCTGGCCCAGGAGAAAACCCTAGAATCGAGCTTCGTTCGGG
EELER R e e e e e e e e et
EMBOSS_001 51 TCTGACTTACCTGGCCCAGGAGAAAACCCTAGAATCGAGCTTCGTTCGGG
EMBOSS_001 101 ACGAGGAGGAGCGTCCCAAGGTTGCCTACAACGAATTCAGCGACGAGATC
FEEELEEREE e e e e e e e el
EMBOSS_001 101 ACGAGGAGGAGCGTCCCAAGGTTGCCTACAACGAATTCAGCGACGAGATC
EMBOSS_001 151 CCAGTGATTTCTCTTGCCGGAATCGACGAGGTGGATGGACGCAGAAGAGA
EEELERERE R e e e e e e e el
EMBOSS_001 151 CCAGTGATTTCTCTTGCCGGAATCGACGAGGTGGATGGACGCAGAAGAGA
EMBOSS_001 201 GATTTGTGAGAAGATCGTGGAGGCTTGCGAGAATTGGGGTATATTCCAGG
EELER LR e e e e e e e e e el
EMBOSS_001 201 GATTTGTGAGAAGATCGTGGAGGCTTGCGAGAATTGGGGTATATTCCAGG
EMBOSS_001 251 TTGTTGATCACGGTGTGGATCAACAACTCGTGGCCGAGATGACCCGTCTC
EELEEEREE e e e e e e e el
EMBOSS_001 251 TTGTTGATCACGGTGTGGATCAACAACTCGTGGCCGAGATGACCCGTCTC
EMBOSS_001 301 GCCAAAGAGTTCTTTGCTTTGCCACCGGACGAGAAGCTTCGTTTTGATAT
LR e e e e e e e e el
EMBOSS_001 301 GCCAAAGAGTTCTTTGCTTTGCCACCGGACGAGAAGCTTCGTTTTGATAT
EMBOSS_001 351 GTCCGGCGCCAAAAAGGGTGGATTCATTGTCTCCAGCCATCTCCAAGTAA
IEELLR R e e e e e e et
EMBOSS_001 351 GTCCGGCGCCAAAAAGGGTGGATTCATTGTCTCCAGCCATCTCCAAGTAA
EMBOSS_001 401 ACATTAATTCTTCAATATTACATGTTTATTTTCTTTACAAAAAATAAAAA
LR e e e e e e e et
EMBOSS_001 401 ACATTAATTCTTCAATATTACATGTTTATTTTCTTTACAAAAAATAAAAA
EMBOSS_001 451 AGAGAAGATTTTTAAAGTTACAGAAAGAGATATAGAATGCTTACTTAATG
LR e e e e e e e e el
EMBOSS_001 451 AGAGAAGATTTTTAAAGTTACAGAAAGAGATATAGAATGCTTACTTAATG
EMBOSS_001 501 TTAGATATCAATATCTCTTAATTACTATCATAAAAGTTAGTGACTCATTT
EELERE R e e e e e e e el
EMBOSS_001 501 TTAGATATCAATATCTCTTAATTACTATCATAAAAGTTAGTGACTCATTT
EMBOSS_001 551 CTTAATTATTTAACGAATTGCTAACACTTTTAAATAATTATGCATTTGAA

IEEEERERE R e e e e e e e e e e et
EMBOSS_001 551 CTTAATTATTTAACGAATTGCTAACACTTTTAAATAATTATGCATTTGAA
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851
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901

901

951
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1001
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1051

1051

1101

1101

1151

1151

1201

1201

1251

1251

ATTACTTTTCCTTAAATTTTTACAAACAACTTTTCATCATCTTTTTTTAT

RNy
ATTACTTTTCCTTAAATTTTTACAAACAACTTTTCATCATCTTTTTTTAT

ACCATGATTTATTTTTAAATTTTTCTTCATTCATCCTAATTTATTTTATT
FEEEERERE R e e e e e e el
ACCATGATTTATTTTTAAATTTTTCTTCATTCATCCTAATTTATTTTATT
TTGAGATGAAAGTTTAGATTTTTCATTTTTTTCTCTCTCATAGATATATT
EEELE LR e e e e e e el
TTGAGATGAAAGTTTAGATTTTTCATTTTTTTCTCTCTCATAGATATATT
GTCACTTCATTTTTCCTATATTTTGTTTTCGGTTTTATTGTGTGAATCTT
IEEELR LR e e e e e el
GTCACTTCATTTTTCCTATATTTTGTTTTCGGTTTTATTGTGTGAATCTT

TTTCCCTGTTTTCTATTCTTTCTACTTATCTGTTCCTTCCACGGAAACAC

LEEEELERE R e e e e e et
TTTCCCTGTTTTCTATTCTTTCTACTTATCTGTTCCTTCCACGGAAACAC

CCGAATATAGTAAGATGTATTTTAATAAGAAAGGGGAAAAGTGGATGGTA

LR e e e e e el
CCGAATATAGTAAGATGTATTTTAATAAGAAAGGGGAAAAGTGGATGGTA

GAAATTTGAGACGAATGGAATGATGCGAGCGATTTTACTGTCAATTAAAA

EEEERERERE e e e e e et
GAAATTTGAGACGAATGGAATGATGCGAGCGATTTTACTGTCAATTAAAA

TTAATTAATTAAATATCATTCACCACCCATAACATGCCAACACGGCAACA

LEEERLEER e e e e e e el
TTAATTAATTAAATATCATTCACCACCCATAACATGCCAACACGGCAACA

CCATTATTCCCAATCAAGTCTTACGGAAAATTCGTATTGTAGTGAATTGA

RN RNy
CCATTATTCCCAATCAAGTCTTACGGAAAATTCGTATTGTAGTGAATTGA

ATTGCTATTATAAGAGCTCTTGCATGCATTAAAGTATACCTAAACTTAGG

RN RN RNy
ATTGCTATTATAAGAGCTCTTGCATGCATTAAAGTATACCTAAACTTAGG

CACTGGTTGGCCTAATTTATTTGTTGACTTCGTGTAGGACACAAACAGAT

N RN RNyl
CACTGGTTGGCCTAATTTATTTGTTGACTTCGTGTAGGACACAAACAGAT

TTCTAAAAACTTTTTTTAAAAAATGAGCAGTTTAATTTTGTAAGAAAATT

EELEEEEER e e e e e e el
TTCTAAAAACTTTTTTTAAAAAATGAGCAGTTTAATTTTGTAAGAAAATT

ATTTTAAAAAAAAATAGTTGAAGGCACAGCTAAATTTTCATCTCTTTTTG

RN RN RN RNy
ATTTTAAAAAAAAATAGTTGAAGGCACAGCTAAATTTTCATCTCTTTTTG

AACTGTCTCCTTCTTCTCTTCGTATTATCCCTTAAATTATCTTTTAAGTT

FRRRRREERRR R e e e e e il
AACTGTCTCCTTCTTCTCTTCGTATTATCCCTTAAATTATCTTTTAAGTT
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1701
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1751
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1851
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1901
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1951

1951

AATAAAAATATTATTTTTTAAAAACT

TTTC
HEEEEEEEE el
AATAAAAATATTATTTTTTAAAAACTTTTC

A AA

TTTT
i
TTTTAA

I
A

GTAGTTTTTCAAAAAGAAAGGAAAGCACAACCTTATTTTAGAAAATATAA

IEELEE e e e e e e e et
GTAGTTTTTCAAAAAGAAAGGAAAGCACAACCTTATTTTAGAAAATATAA

TAAATTGCATTTAATTTGCAAATAAATGTACCGACGAAACAGTTAAAAAA

LR e e e e e e e et
TAAATTGCATTTAATTTGCAAATAAATGTACCGACGAAACAGTTAAAAAA

TTGTACAGAGTTAAAGACCATATATTTTTTGCTGTGCGCGTGTAACTATG

R RNy
TTGTACAGAGTTAAAGACCATATATTTTTTGCTGTGCGCGTGTAACTATG

TTCAGCCATAGGTTTGTTTGTTTCCCATGGTGGGGGATTTCTTGACGCCC

RNy
TTCAGCCATAGGTTTGTTTGTTTCCCATGGTGGGGGATTTCTTGACGCCC

TCCACCCCAGAAGCCTTCTTACTTTAAGCCTTTCTTGACAGAATTCTCGT

RNyl
TCCACCCCAGAAGCCTTCTTACTTTAAGCCTTTCTTGACAGAATTCTCGT

GATTATATGTTTTTCCTTTTGGTGACATAAGTAGAGTACTTCAATTTATA

LT e e e el
GATTATATGTTTTTCCTTTTGGTGACATAAGTAGAGTACTTCAATTTATA

TATTTGATTGAATACATTATGATTATGATTTATAGTGGTGCATTATTGCC

RN RN ANy
TATTTGATTGAATACATTATGATTATGATTTATAGTGGTGCATTATTGCC

TATTTCCTCAAATGTAGACACACCTCTAGAAAGTGCATGATCCAACCAGA

LEEERLLEE R e e e e e e e e el
TATTTCCTCAAATGTAGACACACCTCTAGAAAGTGCATGATCCAACCAGA

GCATTAAATTAATTAACATGTGATGACAGGGGGAATCGGTGCAGGACTGG

RNy
GCATTAAATTAATTAACATGTGATGACAGGGGGAATCGGTGCAGGACTGG

AGAGAAATAGTGACATACTTTTCGTACCCAAAAAGAGAGAGGGACTATTC

RN RNyl
AGAGAAATAGTGACATACTTTTCGTACCCAAAAAGAGAGAGGGACTATTC

AAGGTGGCCAGACACGCCAGAAGGGTGGAGATCGGTGACTGAGGAATACA

FEELRRERER e e e e e el
AAGGTGGCCAGACACGCCAGAAGGGTGGAGATCGGTGACTGAGGAATACA

GCGACAAAGTAATGGGTCTAGCTTGCAAGCTCATGGAGGTGTTGTCCGAA

LR e e e e e et
GCGACAAAGTAATGGGTCTAGCTTGCAAGCTCATGGAGGTGTTGTCCGAA

GCAATGGGGTTAGAGAAAGAGGGTTTAAGCAAAGCATGTGTTGACATGGA

IEEERLRRE e e e e il
GCAATGGGGTTAGAGAAAGAGGGTTTAAGCAAAGCATGTGTTGACATGGA
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2151
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2201
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2251
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2301
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2351

2351

2401

2401

2451

2451

2501

2471

2551

2471

2601

2471

CCAGAAGGTGGTGGTTAATTACTACCCCAAATGCCCTCAACCTGACCTCA

RNy
CCAGAAGGTGGTGGTTAATTACTACCCCAAATGCCCTCAACCTGACCTCA

TCTTG AAGCGCCACACGGATCCGGGCACTATCACCTTGCTGCTT

C GCCTGAAGC
IEELER e e e e et
CTCTTGGCCTGAAGCGCCACACGGATCCGGGCACTATCACCTTGCTGCTT

CAGGACCAAGTGGGTGGACTTCAAGCCACCAGGGACAATGGCAAAACATG

LR e e e e e e e e e e e e |
CAGGACCAAGTGGGTGGACTTCAAGCCACCAGGGACAATGGCAAAACATG

GATCACCGTTCAGCCTGTGGAGGCTGCCTTCGTCGTCAATCTTGGAGATC

RNy
GATCACCGTTCAGCCTGTGGAGGCTGCCTTCGTCGTCAATCTTGGAGATC

ATGCTCATGTCAGTGTGCAATTCATTCATTTTCATTTTATGGCCTTTATT

IEEERLERE R e e e e el
ATGCTCATGTCAGTGTGCAATTCATTCATTTTCATTTTATGGCCTTTATT

CCGTTCTCAATTTACTACAAAATAGGATGTGTAAAAATTACTTTCGTAAA
FERLEREREEE R e e e e e et e el
CCGTTCTCAATTTACTACAAAATAGGATGTGTAAAAATTACTTTCGTAAA
AAAAATAAAATCTAATCCAGTTGTTTTTAAATTGGTTTATCCTATTCGAT
FEEEERRRE e e e e e e e e e el
AAAAATAAAATCTAATCCAGTTGTTTTTAAATTGGTTTATCCTATTCGAT
TTTATATTAAAATAGTTAAATTAATTTAAAGATGTGTTCAAAATCAAAAA
PEREEREREE e e e e e e et e e el
TTTATATTAAAATAGTTAAATTAATTTAAAGATGTGTTCAAAATCAAAAA
TGATTTTAAAAAATTAATTCTGATTTAAACCAATTTTTAACTTATTCTAA
FERLREREE e e e e et e e e el
TGATTTTAAAAAATTAATTCTGATTTAAACCAATTTTTAACTTATTCTAA
AAGTTGAATTAGTTTAAAATTGACACTACTAAAAAAATCTGTTTTTACGA
RRNRRNRNRRARRAREAR)

AAGTTGAATTAGTTTAAAAT - - — - — oo

CGCACATTCTAAGGCGGTTCTCTGGAACCGTCTTAGAATGTACGTCGGTG
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TATACGCGTTCTGAACCCTAAGCAAGGTCACAACCTCGAAGCTGAGTTCT
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GAAGCACAATGTGAAACTTCTCTCTTATTAATTTTTATGATACATAGATT
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ACAAATTATATGATTCTTGATTAAAAAATTAGCTTCACAATTCATGTTTT
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GTAACCCACATTTTTTTTTGGTAATTAATGTAACCCACATTAAATCAATG
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7951
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8151
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8201

2477

8251

2527

TTGCAAAAATGTAGACTATGTAAATTTTTGTATTTAAAAATGATGAGTAG

AATGACCCAAATAACCGACTTAAAAAACCTCTTTTGTAGTAGTGTGATTT

I
-------------------------------------------- TGATTT

TCAAATTATTTTTTTTCAAATAAAAAAAATATTCAAATAAAAGCTAGTTT

LEEEEEER e e e e e e e e e e e e e |
TCAAATTATTTTTTTTCAAATAAAAAAAATATTCAAATAAAAGCTAGTTT

GATTAACAATTTTATTTAAATAATTCAAATTAACTGAATTAATTTTATAA

FEEEEEEERRR e e e et e e e el
GATTAACAATTTTATTTAAATAATTCAAATTAACTGAATTAATTTTATAA
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8301

2577

8351

2627

8401

2677

8451

2727

8501

2777

8551

2827

8601

2877

8651

2927

8701

2977

8751

3027

8801

3077

8851

3127

8901

3177

8951

3227

AATAATATACTCTTTTTTTTCTTAAATTAATTCAAAAAAAATCAATTTAA

HEEEEEERE R e e e e e
AATAATATACTCTTTTTTTTCTTAAATTAATTCAAAAAAAATCAATTTAA

TTTAGATTTAATTATAATATGATTTAATTCAAATGGATTTTTTTTCCCAC

LR e e e e e e e e e e et
TTTAGATTTAATTATAATATGATTTAATTCAAATGGATTTTTTTTCCCAC

CCTATATGTTTTTTATCAGTGATATTATTAACTATATATATATCAGCCAG

RN RN AR RNy
CCTATATGTTTTTTATCAGTGATATTATTAACTATATATATATCAGCCAG

TGATATGTTTTTATTAGTTAATTAAAATAAAAATATTGAGATGTGAAGGG

R NN RN RN yanasyy
TGATATGTTTTTATTAGTTAATTAAAATAAAAATATTGAGATGTGAAGGG

AAGTTCAAGAAGCTTTTAGAAAGACTAGCCAGCTTAGCAATTGATTTATT

FEEERLERE e e e e e il
AAGTTCAAGAAGCTTTTAGAAAGACTAGCCAGCTTAGCAATTGATTTATT

TTATTTTTATGAAGCAGCAAGTCTATTGGTTTGACCGTGTACTTTGTTTT

NNy
TTATTTTTATGAAGCAGCAAGTCTATTGGTTTGACCGTGTACTTTGTTTT

TCATAATTTAAATTTGTTCATTTTTTTGTGGTGGGTGCACATGAATGCAG

EELEE R e e e e e e el
TCATAATTTAAATTTGTTCATTTTTTTGTGGTGGGTGCACATGAATGCAG

TATCTGAGCAATGGAAGGTTCAAGAATGCTGATCACCAAGCGGTGGTGAA

LEEERLRRE e e e e e e e
TATCTGAGCAATGGAAGGTTCAAGAATGCTGATCACCAAGCGGTGGTGAA

CTCAAACCATAGCCGTTTGTCCATAGCCACTTTTCAAAACCCAGCACCAA

IELEEER R e e e e e e
CTCAAACCATAGCCGTTTGTCCATAGCCACTTTTCAAAACCCAGCACCAA

ATGCAACTGTTTACCCTCTGAAGATAAGAGAAGGAGAGAAGCCTGTGATG

LEEEERLEE e e e e e e e i
ATGCAACTGTTTACCCTCTGAAGATAAGAGAAGGAGAGAAGCCTGTGATG

GAGGAACCAATCACTTTTGCTGAAATGTACAGGAGGAAGATGAGCAAGGA

LR e e e e e el
GAGGAACCAATCACTTTTGCTGAAATGTACAGGAGGAAGATGAGCAAGGA

CATTGAGATTGCAAGGATGAAGAAGCTGGCTAAGGAAAAGCATTTGCAGG

LR e e e e e e e e e e el
CATTGAGATTGCAAGGATGAAGAAGCTGGCTAAGGAAAAGCATTTGCAGG

ACCTTGAGAATGAAAAGCATTTGCAAGAACTTGATCAGAAGGCAAAACTT

TR e e e e e el
ACCTTGAGAATGAAAAGCATTTGCAAGAACTTGATCAGAAGGCAAAACTT

GAGGCCAAGCCTTTGAAGGAGATTCTTGCTTAATTAATAATAATTACATA

FERREEEERR e e e e e e e e el
GAGGCCAAGCCTTTGAAGGAGATTCTTGCTTAATTAATAATAATTACATA
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9001

3277

9051

3327

9101

3377

9151

3427

9201

3477

TGTATCATTTGCATGCCCCCTTGGTGTTTTTAGTATTTTTTAAGGGCCAT

LEEERLERR R e e el
TGTATCATTTGCATGCCCCCTTGGTGTTTTTAGTATTTTTTAAGGGCCAT

GAATTAATAATAGTCCTTACCTTTGTGCTTTTGTACGTCTTATGATTTAT

EELEEEREE R e e e e e e e e et
GAATTAATAATAGTCCTTACCTTTGTGCTTTTGTACGTCTTATGATTTAT

CCTTTGTGGGGATATCATGTGTTGTGTTCAGTTGCCTATGTCTTATTAGC

R ARy
CCTTTGTGGGGATATCATGTGTTGTGTTCAGTTGCCTATGTCTTATTAGC

TAGCTGGCTCATCTATGTATACCTTATATTTGCCTCTATTATAAATGAAA

LREERLRRR R e e e e
TAGCTGGCTCATCTATGTATACCTTATATTTGCCTCTATTATAAATGAAA

ATAAGTGGCACTGTCTTTATA 9221

RNy
ATAAGTGGCACTGTCTTTATA 3497



