
a pol i popr ot ei n CI
a c i d s phi ngomy el i na s e- l i k e  phos phodi es t er a s e 3a
" phos pha t i dy l i nos i t ol  3- k i na s e,  C2 doma i n c ont a i ni ng,  a l pha  pol y pept i de"
gl uc oc or t i c oi d- i nduc ed l euc i ne z i pper
" E S Ts ,  Moder a t el y   s i mi l a r  t o POL L E N S PE CI F I C PROTE I N S F 3 [ Hel i a nt hus  a nnuus ] "
r ec ept or  ROR- g Mm. 4372 RAR- r el a t ed or pha n r ec ept or  ga mma
modi f i c a t i on PS D95/ S AP90l i k e
ef f ec t or  c a l modul i n 3 Mm. 1147 Ca l modul i n 3
" E S Ts ,  Hi ghl y   s i mi l a r  t o AMI NE  OXI DAS E  [ Ra t t us  nor v egi c us ] "
gl ut a t hi one t r a ns f er a s e z et a  1 ma l ey l a c et oa c et a t e  i s omer a s e
r ec ept or  CD36
r epa i r  Ku70
ef f ec t or  v a s c . per mea b.  Mm. 15607 Mus  mus c ul us  VE GF - r el a t ed f a c t or  mv r f 186 pr ec ur s or  mRNA  c ompl et e c ds
gener a l  my ogeni c  5 Mm. 16528 My ogeni n
gener a l  N- r a s  Mm. 11204 E S Ts   Hi ghl y   s i mi l a r  t o UNR PROTE I N [ Ra t t us  nor v egi c us ]
TF  HZF 1
l y mphoc y t e a nt i gen 6 c ompl ex
DNA- bi ndi ng pr ot ei n A
hea t  s hoc k  10 k Da  pr ot ei n 1 c ha per oni n 10
gener a l  E 1a  bi ndi ng Mm. 24289 E S Ts
gener a l  c r k  2
hi s t i di ne t r i a d nuc l eot i de- bi ndi ng pr ot ei n
a deny l os uc c i na t e l y a s e
" DNA s egment ,  Chr  7,  Ros wel l  Pa r k  2 c ompl ex ,  ex pr es s ed"
r ec ept or  pr os t a g. R- ep1 Mm. 29746 E S Ts   Hi ghl y   s i mi l a r  t o MI TOCHONDRI AL  60S  RI BOS OMAL  PROTE I N L 3 [ Ra t t us  nor v egi c us ]
" Mus  mus c ul us  c a l c i um/ c a l modul i n- dependent  pr ot ei n k i na s e I I  del t a  mRNA,  pa r t i a l  c ds "
t hi or edox i n nuc l ea r  gene enc odi ng mi t oc hondr i a l  pr ot ei n
c y t os k el et a l  per i x os ome Mm. 16453 Mus  mus c ul us  per ox i s ome membr a ne pr ot ei n PE X2 mRNA  c ompl et e c ds
per ox i r edox i n 3
c el l  c y c l e  c y c l i n B Mm. 22569 Cy c l i n B1  r e l a t ed s equenc e 1
" E S Ts ,  Hi ghl y   s i mi l a r  t o PROBABL E  S E RI NE / THRE ONI NE - PROTE I N KI NAS E  YI L 095W [ S a c c ha r omy c es  c er ev i s i a e] "
c y t os k el et a l  t r opomy os i n Mm. 646 Mous e t r opomy os i n i s of or m 2 mRNA  c ompl et e c ds
" E S Ts ,  Hi ghl y   s i mi l a r  t o ACTI VATOR 1 36 KD S UBUNI T  [ Homo s a pi ens ] "
TF  CACCC- box  Mm. 28443 E S Ts   Moder a t el y   s i mi l a r  t o ZI NC F I NGE R PROTE I N 126 [ Homo s a pi ens ]
" E S Ts ,  Hi ghl y   s i mi l a r  t o AL PHA- S OL UBL E  NS F  ATTACHME NT PROTE I N HOMOL OG [ Mus  mus c ul us ] "
gener a l  dek
mi ni  c hr omos ome ma i nt ena nc e def i c i ent  4 homol og S .  c er ev i s i a e
c y t os k el et a l  t r i c hohy a l i n Mm. 1160 E S Ts
" pr oc ol l a gen,  t y pe V,  a l pha  2"
v a ni n 1
gener a l  ga s 6 Mm. 25 Gr owt h a r r es t  s pec i f i c  2
hor mone/ GF  pa r a t hy r - l i k e
hor mone/ GF  PDGF  a
nuc l ea r  a ut oa nt i geni c  s per m pr ot ei n hi s t one- bi ndi ng
c el l  c y c l e  c dc  25c  Mm. 5327 E S Ts
B- c el l  r ec ept or - a s s oc i a t ed pr ot ei n 37
" E S Ts ,  Hi ghl y   s i mi l a r  t o RE PL I CATI ON PROTE I N A 14 KD S UBUNI T  [ Homo s a pi ens ] "
" or ni t hi ne dec a r box y l a s e,  s t r uc t ur a l "
hi gh mobi l i t y  gr oup pr ot ei n I
r ec ept or  a denos i ne R- A2 Mm. 23969 E S Ts
" s uc c i na t e- Coenz y me A l i ga s e,  GDP- f or mi ng,  bet a  s ubuni t "
I 3 pr ot ei n
hea t - r es pons i v e pr ot ei n 12
my el oc y t oma t os i s  onc ogene
gener a l  f os  B
gener a l  a c t i v a t or  1
r i bos oma l  pr ot ei n L 19
TF  homeot i c  8 Mm. 870 Homeo box   ms h- l i k e  1
gener a l  a mpl a x i n Mm. 22024 Cor t a c t i n
gener a l  E XT1 Mm. 5293 Dl k 1- l i k e  homol og Dr os ophi l a
gener a l  HCP1 Mm. 27545 E S Ts   Hi ghl y   s i mi l a r  t o HNRNP ME THYL TRANS F E RAS E  [ S a c c ha r omy c es  c er ev i s i a e]
gener a l  HTS 1 Mm. 1075 E S Ts   Hi ghl y  s i mi l a r  t o p82 [ H. s a pi ens ]
gener a l  s no
enha nc er  of  z es t e  homol og 1 Dr os ophi l a
r i bos oma l  pr ot ei n L 30
" E S Ts ,  Hi ghl y   s i mi l a r  t o T- CE L L  S URF ACE  PROTE I N TACTI L E  PRE CURS OR [ Homo s a pi ens ] "
" E S Ts ,  Hi ghl y   s i mi l a r  t o HYPOTHE TI CAL  31. 1 KD PROTE I N B0228. 7 I N CHROMOS OME  I I  [ Ca enor ha bdi t i s  e l ega ns ] "
t hy mi di ne k i na s e 1
s t r es s  hs p86 Mm. 1843 Mous e mRNA f or  HS P86 hea t - s hoc k  pr ot ei n
pr ot hy mos i n a l pha
" RNA bi ndi ng mot i f  pr ot ei n,  X c hr omos ome r et r ogene"
" E S Ts ,  Hi ghl y   s i mi l a r  t o PUTATI VE  ATP- DE PE NDE NT RNA HE L I CAS E  C1F 7. 02C [ S c hi z os a c c ha r omy c es  pombe] "
gener a l  s hb
Unk nown
s per m s pec i f i c  a nt i gen 1
c ha per oni n s ubuni t  6a  z et a
eI F 3 p66
" DNA s egment ,  Chr  11,  E RATO Doi  175,  ex pr es s ed"
phos phol i pa s e c  nei ghbor i ng
l y s os oma l  a c i d l i pa s e 1
r epa i r  E RCC1
euk a r y ot i c  t r a ns l a t i on el onga t i on f a c t or  1- bet a  homol og
s t r uc t ur e hi s t one H1. 2 Mm. 22570 HI S TONE  H1. 1
k i na s e MAPK a c t i v . 2 Mm. 19947 E S Ts   Hi ghl y   s i mi l a r  t o DUAL  S PE CI F I CI TY MI TOGE N- ACTI VATE D PROTE I N KI NAS E  KI NAS E  2 [ Homo s a pi ens ]
gener a l  DPC4 Mm. 3632 MAD homol og 4 Dr os ophi l a
nuc l eophos mi n 1
" E S Ts ,  Hi ghl y   s i mi l a r  t o E NV POL YPROTE I N PRE CURS OR [ Gi bbon l euk emi a  v i r us ] "
v ol t a ge- dependent  a ni on c ha nnel  1
" i ns ul i n- l i k e  gr owt h f a c t or  bi ndi ng pr ot ei n,  a c i d l a bi l e  s ubuni t "
Unk nown
" RAB4A,  member  RAS  onc ogene f a mi l y "
r epa i r  DNA r epa i r
ex t r a c el l ul a r  pr ot ei na s e i nhi bi t or
f ol a t e  bi ndi ng pr ot ei n 1
my el i n ba s i c  pr ot ei n
c el l  c y c l e  L - pl a s t i n Mm. 22510 Mous e mRNA f or  65- k Da  ma c r opha ge c y t os ol i c  pr ot ei n  c ompl et e c ds
c y t os k el et a l  c y l i c i n
c y t os k el et a l  v i l l i n Mm. 4010 Vi l l i n
c el l  c y c l e  c dk 2 Mm. 260 Mus  mus c ul us  c y c l i n- dependent  k i na s e- 2 a l pha  Cdk 2- a l pha  mRNA  c ompl et e c ds
c el l  c y c l e  TAPA- 1 Mm. 806 CD81 ANTI GE N
c el l  c y c l e  c l ea v a ge s t i m.
pr opr ot ei n c onv er t a s e s ubt i l i s i n/ k ex i n t y pe 3
t r a ns c oba l a mi n 2
i mmedi a t e  ea r l y  r es pons e 3
c y c l i n D1
c y c l i n D1
c a l pa i n 12
c y t os k el et a l  i nt egr a l  Mm. 20938 Mus  mus c ul us  f or mi n bi ndi ng pr ot ei n 21 mRNA  c ompl et e c ds
TF  BRG1 Mm. 34803 E S Ts   Moder a t el y   s i mi l a r  t o HOME OTI C GE NE  RE GUL ATOR [ Dr os ophi l a  mel a noga s t er ]
modi f i c a t i on c dc 42- HS  bi nd Mm. 1483 Mus  mus c ul us  non- r ec ept or  pr ot ei n t y r os i ne k i na s e Ac k  mRNA  c ompl et e c ds
TF  Homeo. 1. 4 Mm. 147 Homeo box  A7
gener a l  ma mm. gr owt hi nh.  Mm. 22220 F a t t y  a c i d bi ndi ng pr ot ei n hea r t  1
" a l dol a s e 3,  C i s of or m"
" a l dol a s e 3,  C i s of or m"
" a l dol a s e 3,  C i s of or m"
" c of i l i n 1,  non- mus c l e"
TF  TE F 5 Mm. 3019 TE A doma i n f a mi l y  member  2
a dhes i on c el l  a dh. r eg.  Mm. 297 Ac t i n  bet a   c y t opl a s mi c
gener a l  di s c s  Mm. 382 Di s c s   l a r ge homol og 1 Dr os ophi l a
modi f i c a t i on UNC- 104/ KI F 1a  Mm. 4312 Mus  mus c ul us  Na +/ H+ ex c ha nger  NHE - 1 mRNA  c ompl et e c ds
c y t os k el et a l  v i l l i n Mm. 4551 E ZRI N
" i nos i t ol  1, 4, 5- t r i phos pha t e r ec ept or  1"
a pol i popr ot ei n CI
Unk nown
Ha r v ey  r a t  s a r c oma  v i r us  onc ogene
ma t er na l  i nhi bi t i on of  di f f er ent i a t i on
r ec ept or  r et i noi d X R
" E S Ts ,  Moder a t el y   s i mi l a r  t o THYMOS I N BE TA- 4 [ Xenopus  l a ev i s ] "
c a s pa s e 11
r ec ept or  c i l i a r y  neur .  Mm. 20236 Dec a y  a c c el er a t i ng f a c t or  1
c el l  c y c l e  r b Mm. 304 Ret i nobl a s t oma  1
a deny l a t e  c y c l a s e 7
c y t os k el et a l  f i l a ggr i n
bet a - 2 mi c r ogl obul i n
TF  homeot i c
TF  ZnF i nger
TF  E 2F  Mm. 925 Tr a ns c r i pt i on f a c t or  Dp 1
pheny l a l a ni ne hy dr ox y l a s e
ea r l y  gr owt h r es pons e 1
c y t os k el et a l  dent i n
hor mone/ GF  c on. t i s s . GF  Mm. 1810 F i br obl a s t  i nduc i bl e  s ec r et ed pr ot ei n
a pl y s i a  r a s - r e l a t ed homol og 9 RhoC
Unk nown
" E S Ts ,  Hi ghl y   s i mi l a r  t o AL PHA- ACTI NI N 1,  CYTOS KE L E TAL  I S OF ORM [ Homo s a pi ens ] "
" E S Ts ,  Hi ghl y   s i mi l a r  t o RAS - RE L ATE D PROTE I N RAC1 [ Dr os ophi l a  mel a noga s t er ] "
c y c l i n- dependent  k i na s e i nhi bi t or  1A P21
" DNA s egment ,  Chr  15,  Wa y ne S t a t e  Uni v er s i t y  77,  ex pr es s ed"
ef f ec t or  I K- B2 Mm. 8884 Mus  mus c ul us  I - k a ppa  B a l pha  c ha i n mRNA  c ompl et e c ds
E RG- a s s oc i a t ed pr ot ei n
hor mone/ GF  t hy mos i n B- 10 Mm. 3532 E S Ts   Moder a t el y   s i mi l a r  t o THYMOS I N BE TA- 10 [ Homo s a pi ens ;  Ra t t us  nor v egi c us ;  E quus  c a ba l l us ]
c y t os k el et a l  ma t r i n
NF - YB- l i k e  pr ot ei n
" E S Ts ,  Hi ghl y   s i mi l a r  t o TRANS CRI PTI ON F ACTOR E 3 [ Homo s a pi ens ] "
di hy dr of ol a t e  r educ t a s e
r i bos oma l  pr ot ei n L 44
gener a l  c - my c  Mm. 2444 My el oc y t oma t os i s  onc ogene
c y t os k el et a l  t ena s c i n- Rec  Mm. 980 Tena s c i n C
N- my c  downs t r ea m r egul a t ed 1
r ec ept or  benz odi a z epi ne Mm. 1508 Benz odi a z epi ne r ec ept or   per i pher a l
mot or  mi c r ot ub. a s s oc .  Mm. 12625 Mi c r ot ubul e- a s s oc i a t ed pr ot ei n 4
r ec ept or  TS H R Mm. 20764 Cy t oc hr ome P450  2c 29
" nuc l ea r  f a c t or  of  k a ppa  l i ght  c ha i n gene enha nc er  i n B- c el l s  1,  p105"
" E S Ts ,  Moder a t el y   s i mi l a r  t o KI NE S I N- L I KE  PROTE I N KI F 4 [ Mus  mus c ul us ] "
i nt egr i n bet a  1 f i br onec t i n r ec ept or  bet a
phos phopr ot ei n enr i c hed i n a s t r oc y t es  15
a my l oi d bet a  A4 pr ec ur s or  pr ot ei n
a my l oi d bet a  A4 pr ec ur s or  pr ot ei n
TF  HAP2CAATbi nd
TF  GL I 3Kr uepl .
" E S Ts ,  Hi ghl y   s i mi l a r  t o TRANS DUCI N- L I KE  E NHANCE R PROTE I N 1 [ Homo s a pi ens ] "
pr ol i f er a t i ng c el l  nuc l ea r  a nt i gen
a popt os i s  I CH- I L / I S  Mm. 3921 Ca s pa s e 2
dy s t r ogl y c a n 1
" E S Ts ,  Moder a t el y   s i mi l a r  t o DUAL  S PE CI F I CI TY PROTE I N PHOS PHATAS E  PAC- 1 [ Homo s a pi ens ] "
" s ol ut e  c a r r i er  f a mi l y  20,  member  1"
s y nt hes i s  DNA pol D Mm. 35788 Pol y mer a s e DNA di r ec t ed  del t a  2  r egul a t or y  s ubuni t  50k Da
s t r uc t ur e hmg 14 Mm. 2756 Hi gh mobi l i t y  gr oup pr ot ei n 14
" gr owt h a r r es t  a nd DNA- da ma ge- i nduc i bl e ,  a l pha "
" RNA bi ndi ng mot i f ,  s i ngl e  s t r a nded i nt er a c t i ng pr ot ei n 1"
" E S Ts ,  Hi ghl y   s i mi l a r  t o HYPOTHE TI CAL  28. 9 KD PROTE I N C28H8. 6 I N CHROMOS OME  I I I  [ Ca enor ha bdi t i s  e l ega ns ] "
" E S Ts ,  Wea k l y  s i mi l a r  t o ANTI GE N WC1. 1 [ Bos  t a ur us ] "
Unk nown
" pr ot ei n phos pha t a s e 3,  c a t a l y t i c  s ubuni t ,  ga mma  i s of or m"
TF  TE L  Mm. 2017 E t s  v a r i a nt  gene 6 TE L  onc ogene
" pl a t el et  der i v ed gr owt h f a c t or ,  a l pha "
a nnex i n A5
hor mone/ GF  ga l a ni n Mm. 4655 Ga l a ni n
c y t os k el et a l  r a di x i n Mm. 7051 RADI XI N
ef f ec t or  c a l des mon 1
ef f ec t or  c a l c y c l i n Mm. 1221 Ca l c y c l i n
ef f ec t or  c a l c i um pr ot .  Mm. 1221 Ca l c y c l i n
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