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Supporting Fig. 10. Blast alignment of the sequence of Fig. 4B with the M. genitalium genome 
sequence. 
                                                                 Score    E 
Sequences producing significant alignments:                      (bits) Value 
 
genitalium                                                           1333   0.0    
 
 
>genitalium 
          Length = 580076 
 
 Score = 1333 bits (693), Expect = 0.0 
 Identities = 742/764 (97%), Gaps = 3/764 (0%) 
 Strand = Plus / Minus 
 
                                                                           
Query: 16     atgctgccttagcaggttttattaatattgcttttggtcaaattcacactaatctgttta 75 
              ||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| 
Sbjct: 550927 atgctgccttagcaggtttaattaatattgcttttggtcaaattcacactaatctgttta 550868 
 
                                                                           
Query: 76     tggataaatatttcgctaatccaccacaaaataagttggtcaaatttattgaaaagtact 135 
              |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| 
Sbjct: 550867 tggataaatatttcgctaatccaccacaaaataagttggtcaaatttattgaaaagtact 550808 
 
                                                                           
Query: 136    cataattagaaaaatccaattacagtatgaatgctaaaaaaactaattaataatttcgat 195 
              |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| 
Sbjct: 550807 cataattagaaaaatccaattacagtatgaatgctaaaaaaactaattaataatttcgat 550748 
 
                                                                           
Query: 196    tattaaacaactaattatttgttataaaaaattttgtaattaattcaattaaaaatggta 255 
              |||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||| 
Sbjct: 550747 tattaaacaactaattatttgttaaaaaaaattttgtaattaattcaattaaaaatggta 550688 
 
                                                                           
Query: 256    aatctctcctcccaaatgaaagtgacaaaaactattggaattccttaaaaataaacaaaa 315 
              |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| 
Sbjct: 550687 aatctctcctcccaaatgaaagtgacaaaaactattggaattccttaaaaataaacaaaa 550628 
 
                                                                           
Query: 316    ntttgttaatagtggaactacattaatctacttatatgaaattaaaaaagaattaaccga 375 
               ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| 
Sbjct: 550627 atttgttaatagtggaactacattaatctacttatatgaaattaaaaaagaattaaccga 550568 
 
                                                                           
Query: 376    taaaaatataggttaatttgagaagaacatattgaacagattaataaacaaaaacataat 435 
              |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| 
Sbjct: 550567 taaaaatataggttaatttgagaagaacatattgaacagattaataaacaaaaacataat 550508 
 
                                                                           
Query: 436    tcaaatttaagttttgctattgtgaatagcaaaacaactatttcatcattaattctgaaa 495 
              |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| 
Sbjct: 550507 tcaaatttaagttttgctattgtgaatagcaaaacaactatttcatcattaattctgaaa 550448 
 
                                                                           
Query: 496    acaagtttaacgccttaaaataatatgctaaacaacagaaaataattaagactttgttag 555 
              |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| 
Sbjct: 550447 acaagtttaacgccttaaaataatatgctaaacaacagaaaataattaagactttgttag 550388 
 
                                                                           
Query: 556    atataaagataagaacttatttatctaaaaaaataatgagtttgcagatgacatgcaaaa 615 
              |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| 
Sbjct: 550387 atataaagataagaacttatttatctaaaaaaataatgagtttgcagatgacatgcaaaa 550328 
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Query: 616    tgaaaatcgggccttattggatgattaaatttattaactagacgaataaaaaatagcctg 675 
              |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||| 
Sbjct: 550327 tgaaaatcgggccttattggatgattaaatttattaactagacgaataaaaaatag-ctg 550269 
 
                                                                           
Query: 676    attannttattcnttagcctggatnaaatag-acnttnaaaagttataatnagccgcntt 734 
              ||||  |||||| | ||| | ||| |||||| || || |||||||||||| |||||| || 
Sbjct: 550268 attaagttattcttaagcatagataaaatagaactttaaaaagttataattagccgcttt 550209 
 
                                                           
Query: 735    tttaag-aaaaaatcatnggtcaaataaagattgatgcgaatgg 777 
               ||||| |||||||||| |||||||  |||||||||||| |||| 
Sbjct: 550208 attaagaaaaaaatcattggtcaaaataagattgatgcggatgg 550165 
 




