
     1  AAGGCTCTCGTAACTCTACCGTCATGTCTAAGTCCGAGTCTCCCAAGGAGCCAGAACAGC  60
                                M  S  K  S  E  S  P  K  E  P  E  Q  L

     61  TGCGGAAGCTCTTCATCGGAGGGCTGAGCTTCGAAACAACCGACGAGAGTCTGAGGAGCC  120
           R  K  L  F  I  G  G  L  S  F  E  T  T  D  E  S  L  R  S  H

    121  ATTTTGAGCAATGGGGAACACTAACAGACTGTGTGGTAATGAGAGATCCAAACACCAAGA  180
           F  E  Q  W  G  T  L  T  D  C  V  V  M  R  D  P  N  T  K  R

    181  GATCCAGGGGCTTTGGGTTTGTCACATATGCCACTGTGGAAGAAGTGGATGCTGCCATGA  240
           S  R  G  F  G  F  V  T  Y  A  T  V  E  E  V  D  A  A  M  N

    241  ATGCAAGACCACACAAGGTGGATGGAAGAGTTGTGGAACCTAAGAGAGCTGTCTCAAGAG  300
           A  R  P  H  K  V  D  G  R  V  V  E  P  K  R  A  V  S  R  E

    301  AAGATTCTCAGCGACCAGGTGCCCACTTAACTGTGAAAAAGATCTTTGTTGGTGGTATTA  360
           D  S  Q  R  P  G  A  H  L  T  V  K  K  I  F  V  G  G  I  K

    361  AAGAAGACACTGAAGAACATCACCTACGAGATTATTTTGAGCAGTATGGGAAGATTGAAG  420
           E  D  T  E  E  H  H  L  R  D  Y  F  E  Q  Y  G  K  I  E  V

    421  TGATAGAAATTATGACTGACAGAGGCAGTGGGAAAAAGAGGGGCTTTGCTTTTGTTACCT  480
           I  E  I  M  T  D  R  G  S  G  K  K  R  G  F  A  F  V  T  F

    481  TTGATGACCATGACTCTGTGGATAAGATTGTTATTCAGAAATACCATACTGTGAATGGCC  540
           D  D  H  D  S  V  D  K  I  V  I  Q  K  Y  H  T  V  N  G  H

    541  ACAACTGTGAAGTAAGAAAGGCTCTGTCGAAGCAAGAGATGGCTAGTGCTTCATCCAGTC  600
           N  C  E  V  R  K  A  L  S  K  Q  E  M  A  S  A  S  S  S  Q

    601  AGAGAGGTCGCAGTGGTTCTGGAAACTTTGGTGGTGGTCGTGGAGGCGGTTTTGGTGGCA  660
           R  G  R  S  G  S  G  N  F  G  G  G  R  G  G  G  F  G  G  N

    661  ATGACAATTTTGGTCGAGGAGGGAACTTCAGTGGTCGTGGTGGCTTTGGTGGCAGCCGTG  720
           D  N  F  G  R  G  G  N  F  S  G  R  G  G  F  G  G  S  R  G

    721  GTGGTGGTGGATATGGTGGCAGTGGGGATGGCTATAATGGATTTGGCAATGATGGAAGCA  780
           G  G  G  Y  G  G  S  G  D  G  Y  N  G  F  G  N  D  G  S  N

    781  ATTTTGGAGGTGGTGGAAGCTACAATGATTTTGGCAATTACAACACTCAGTCTTCCAATT  840
           F  G  G  G  G  S  Y  N  D  F  G  N  Y  N  T  Q  S  S  N  F

    841  TTGGGCCGATGAAGGGAGGAAACTTTGGAGGCAGGAGCTCTGGCCCTTATGGTGGTGGAG  900
           G  P  M  K  G  G  N  F  G  G  R  S  S  G  P  Y  G  G  G  G

    901  GCCAGTACTTTGCTAAACCACGGAACCAAGGTGGCTATGGCGGTTCCAGCAGCAGCAGTA  960
           Q  Y  F  A  K  P  R  N  Q  G  G  Y  G  G  S  S  S  S  S  S

    961  GCTATGGCAGTGGCAGGAGGTTCTAATTACATACAGCCAGGAAACAAAGCTTAGCAGGAG  1020
           Y  G  S  G  R  R  F  *
   1021  AGGAGAGCCAGAGAAGTGACAGGGAAGCTACAGGTTACAACAGATTTGTGAACTCAGCCA  1080
   1081  AGCACAGTGGTGGCAGGGCCTAGCTGCTACAAAGAAGACATGTTTTAGACAATACTCATG  1140
   1141  TGTGTGGGCAAAAACTCCAGGACTGTATTTGTGACTAATTGTATAACAGGTTATTTTAGT  1200
   1201  TTCTGTTCTGTGGAAAGTGTAAAGCATTCCAACAAAAGGTTTTACTGTAGACCTTTTTCA  1260
   1261  CCCATGCTGTTGATTGCTAAATGTAATAGTCTGATCATGACGCTGAATAAATGTGTC     1317


