
Table 3: Analysis of culture supernatant fluids of V. cholerae strain V52 and isogenic VAS mutants.
 

Strain V52 SP17 SP44 SP117 SP83 SP95 SP109 N16961 SP111

Relevant Wild type VCA0110 VCA0117 ΔVCA0117 VCA0018 VCA0120 VC2529 Wild type ΔVCA0117
Genotype ::TnAraOut ::TnAraOut ::TnAraOut ::TnAraOut ::TnAraOut

Protein  (Swiss ID) VC number Sequence

Hemolysin (P09545)  VCA0219 -.AGAAIDALGSASDLLVGGNGGSLSSVDLSGVK.- X X X X X X X X X
-.AISDEECTFNNSWLWK.- X X X X X X X X
-.ASATETGSTDFIIDSSVNIRPIYNGAYK.- X X X X X X X
-.AYVTNAHEDRFDLPAAAK.- X X X X X X X X
-.DANISLIYR.- X X X X X X X X
-.DLVINQQK.- X X X X X X X
-.DLVINQQKR.- X X X X X X X
-.EVSGFELGVTGGVEVSGDGPK.- X X X X X X X X
-.EWSTDAIAQDYR.- X X X X X X X X
-.FVFNASNNK.- X X X X X X X X
-.FVFNASNNKAQILK.- X X
-.GELLFTPFDQAEEVDPQLLEAPR.- X X X X X X X
-.GTDELTNVYSGESLGHDK.- X X X X X X X X
-.HYYVVGAHQSYHGFEDTPR.- X X X X X
-.ISLDDDSTGAGIHLNDQLGYR.- X X X X X X X X X
-.ISPLSYASFVPK.- X X X X X X X X X
-.IWSDDWLVK.- X X X X X X X X
-.KEVSGFELGVTGGVEVSGDGPK.- X X X X
-.KGTDELTNVYSGESLGHDK.- X X X X X X X X
-.LAANTCDSQQSAQSFIYDQLGR.- X X X X X X X
-.M*DVIYK.- X X X X X X
-.NAQAVSFTWNR.- X X X X X X X X X
-.QFGASYTTLDAYFR.- X X X X X X X X
-.QQYATAESLLNR.- X X X X X X X X
-.QTGELGLYASSNDAVSLR.- X X X X X X X
-.SLQYGIVGSATPDAK.- X X X X X X X X X
-.STDALWVNTYPVDVNR.- X X X X X X X X X
-.TFPVDNINEKFER.- X X X X X X X X
-.TITAYTDVFNAQESSPILGYTQGK.- X X X X X X X X X
-.VLVDFSQISDAEGQAEM*QAQFR.- X X X X X X X X X
-.VLVDFSQISDAEGQAEM*QAQFRK.- X X X X X X X X
-.WLTYNTQDYR.- X X X X X X
-.WLTYNTQDYRIER.- X X
 

Hemolysin (P72350) VCA0018 -.AVPLLYNALSSGEK.- X
co-regulated VC1416 -.AVPLLYNALSSGEKLK.- X
protein (Hcp) -.ITWDHVNAGTSGSDDWR.- X

-.ITWDHVNAGTSGSDDWRK.- X
-.ITWDHVNAGTSGSDDWRKPIEA.- X
-.KITWDHVNAGTSGSDDWR.- X
-.KITWDHVNAGTSGSDDWRKPIEA.- X
-.LKTVELK.-
-.SDFTQNVTVSLSYR.- X
-.TSIEGKQENFFTTK.- X
-.VHKPFKFTVALNK.- X
 

Protease PrtV (Q9KMU6)  VCA0223 -.AGSYSVTLTVTDDKGDSDTHQQTIK.- X X X X X
-.DATFSLFDQAPLK.- X X X X X X X
-.GYTGPNGENFISM*R.- X X X X X X X X
-.GYTGPNGENFISMR.- X X X X X
-.IDLLSQSKENEYGVVR.- X X X X X
-.IGGTQPTAFSSWAK.- X X X X X
-.IVDTEWTLPNGK.- X X X X
-.LVTADGNTLEDM*NLTANASFSDDQDYSSPQAPDSGRK.- X X X X X X X X
-.M*SRPLTIPAGSQATLR.- X X X X X X X X
-.NAAYYGGNSPGTNNDM*NAR.- X X X X X X X X X
-.NAAYYGGNSPGTNNDMNAR.- X X X X X
-.SHNDVDQGLANLK.- X X X
-.SHNDVDQGLANLKR.- X X X X X X
-.VDTPNALPQASANYIHLGR.- X X X X X
-.VEGIKPAEGEFSFYSNR.- X X X X X X
-.VEGIKPAEGEFSFYSNRGDDLK.- X X X X X X
-.VFALDVGQK.- X X X X X
-.VLINGKPIAGNITTM*DDPFK.- X X X X X
-.VM*DDRGAVTTITIK.- X X
-.VTTENIAPVAR.- X X X X
-.VVTLFQTTDNSRPNM*VK.- X X X X X X
-.WVTM*WSTSTDSDGR.- X X X X X
-.YEPSHYQDLLFSDK.- X X X X X
-.YHVLEGTK.- X X X X X
 

Neuraminidase NanH  (P37060) VC1784 -.FEQSDGSHFLLFTNPQGNPAGTNGR.- X X X X X X X X X
-.GPDRIPSIVASSVTPGVVTAFAEK.- X X X X
-.IKTGNTM*SLYGNASVNPGPGHGITLTR.- X X X X X X X X X
-.IPSIVASSVTPGVVTAFAEK.- X X X X X X X X X
-.IVDGAANQIQVADGSR.- X X X X X X X X X
-.IVDGAANQIQVADGSRK.- X X X X X X X X X
-.LDFNQIVNGVNYSPR.- X X X X X X X X X
-.LIRDNIQPTASK.- X X X X X X X X X
-.LIYPAIVLDR.- X X X X X X X X X
-.M*PITLLK.-
-.NTSLNSQQDWQSNAK.- X X X X X X X X X
-.QGWM*QDNTNNGSGVLTNADGM*PAWLVQGIGGR.- X X X X X X X X
-.QGWMQDNTNNGSGVLTNADGM*PAWLVQGIGGR.- X X X
-.QNM*IVWGNGSSNTDGVAAYR.- X X X X X X X X X
-.QNMIVWGNGSSNTDGVAAYR.- X X X X X X
-.RNTSLNSQQDWQSNAK.- X X X X X X X
-.SFQIAGWGGSELYR.- X X X X X X X X
-.SSSILETLEPSEADM*VELQNGDLLLTAR.- X X X X X X X
-.SSSILETLEPSEADMVELQNGDLLLTAR.- X X X X X X
-.TVLATGTAATEYHK.- X X X X X X X X X
-.VGGGDPGALSNTNDIITR.- X X X X X X X X X
-.VLSGGM*ITNYYANGTQR.- X X X X X X X X X
-.VLSGGMITNYYANGTQR.- X X X X X X X X X



-.WPTDAAQNGDR.- X X X X X X X X X
 

VgrG-1  (Q9KS45) VC1416 -.DFDGLIENDHTTVIR.- X
-.ESDIDFLHR.- X
-.HAHTATGQSNEPLLR.- X
-.TQAEVSEVQLK.- X
-.TQAEVSEVQLKDYSFK.- X
-.TYHATNTPPYTLPEHK.- X
-.VSNLTAEQM*VDK.- X
-.VSNLTAEQMVDKR.- X
-.VSQGWAGSQYGFIAIPR.- X
-.VWVNEAGTEIHVK.- X
-.YEVQLASR.- X
-.YKDDVNGAAFSQIR.-
-.YQHFDAPGR.- X
 

VgrG-3  (Q9KN42) VCA0123 -.DGQVVQQINGIVR.- X
-.GFEGQESLSDSVWR.- X
-.HTLLFTDSSDSQPK.- X
-.IALDSSHEVGASLQHK.- X
-.IAVEAGKEISLK.- X
-.M*LAQAKPVAELVQPDIAASM*QSGAAR.-
-.NQHLTVEGEVR.- X
-.TTAQVSHTELKDYSFK.- X
-.TYHATNTAPYALPDHK.-
-.VAQEWAGSQYGSM*AIPR.-
-.VDGLEDESLVVR.- X
 

Putative chitinase  (Q9KLD5) VCA0811 -.AGQLNGDQFVPVYGTNPIYLK.- X X X X X X X
-.ANQWSYALATK.- X X X X X X X
-.IASAESALAAALDEQTADR.- X X X X X X X X
-.IASAESALAAALDEQTADRWVK.- X X X X X X X
-.YYITKPNWNPNQPLSR.- X X X
 

HA protease (P24153) -.DM*SGGINEAFSDIAGEAAEYFM*R.- X X X X X X X X X
-.GNVDWIVGADIFK.- X X X X X X X X
-.GYSNYSGVTLR.- X X X
 

Putative chitinase  (Q9KTW1) VC0769 -.ADIAAAEQAK.- X X X X X X
-.ANAIVDAIEPGLATNPDNVK.- X X X X X X X X
-.DNISDNPLALEEWQQALVHVR.- X X X X
-.VYNSGDKVSYK.- X X X X
 

VgrG-2  (Q9KNE7) VCA0018 -.LDCSSEIGGSLQQK.- X
-.LPEPIPYNALAGGTM*DTPYIHGLTYR.- X
-.M*AELPQGVDK.- X

Chitinase (Q9KQP6)  VC1952  
-.ATDAAGTSVTSSAAAISVVEQAQK.- X X X
-.ATDAAGTSVTSSAAAISVVEQAQKK.- X X X X X X X X X

 “X” indicates that a fragment of a particular protein was identified in a given sample by ESI-LC-MS/MS 
(Electronspray Ionization liquid chromatography – tandem mass spectrometry); “empty” indicates that a protein fragment  
could not be identified.


