rab8
rab3a
rabla
yptl
rab10
sec4
cons.
rab5a
rab6
rabll
rab4
rab7
rab9a
cons.

rab8s
rab3a
rabla
yptl
rabl10
sec4
cons.
rabba
rab6
rabll
rab4
rab7
rab9a
cons.

Consensus 1:DN; 2:EQ, 3:ST; 4:KR; 5:FYW,; 6:LIV 7:ED; 8:LIVMFCAYW

* 20 * 40 * 60 * 80 * 100

—————————————— MAKTYDYLFKLLL IGDSGVGKTCVLFRFSEDAENSTFISTIGIDFEKIRT IELDGKRIKLQIWDTAGQERFRTITTAYYRGAMGIML :
MASATDSRYGQKESSDQNFDYMEKIL I IGNSSVGKTSFLFRYADDSFTPAFVSTVG IDEKVKTIYRNDKRIKLQIWDTAGQERYRT I TTAYYRGAMGFIL :
——————————— MSSMNPEYDYLFKLLLIGDSGVGKSCLLLRFADDTYTESY IST IGVDEKIRTIELDGKT IKLQ IWDTAGQERFRT ITSSYYRGAHGI IV :

—————————————— MNSEYDYLFKLLLIGNSGVGKSCLLLRESDDTYTNDY ISTIGVDFKIKTVELDGKTVKLQIWDTAGQERFRTITSSYYRGSHGI 11

————————————— MAKKTYDLLFKLLL IGDSGVGKTCVLFRESDDAENTTFISTIGIDFEKIKTVELQGKKIKLQIWDTAGQERFHTITTSYYRGAMGIML :
--MSGLRTVSASSGNGKSYDS IMKILLIGDSGVGKSCLLVREVEDKENPSFITTIGIDEKIKTVD INGKKVKLQLWDTAGQERFRTITTAYYRGAMGIIL :

5D 88K6L61G1S VGK3 8L8RS5 7D 5 563T6G6DFK64T6 K 6KLQ6WDTAGQERS TIT3 YYRG G886

—-MASRGATRPNGPNTGNK I CQFKLVLLGESAVGKSSLVLRFVKGQFHEFQEST IGAAFLTQTVCLDDTTVKFEIWDTAGQERYHSLAPMYYRGAQAAIV :
--------- MSTGGDFGNPLRKFKLVFLGEQSVGKTSL I TREMYDSEDNTYQAT IGIDFLSKTMYLEDRTVRLQLWDTAGQERFRSL IPSYIRDSTVAWV :
----------- MGTRDDEYDYLFKVVL 1GDSGVGKSNLLSRFTRNEFNLESKST IGVEFATRS 1QVDGKT IKAQ IWDTAGQERYRAITSAYYRGAVGALL :
--------- MSQTAMSETYDFLFKFLVIGNAGTGKSCLLHQF I EKKFKDDSNHT IGVEFGSK 1 INVGGKYVKLQIWDTAGQERFRSVTRSYYRGAAGALL :
______________ MTSRKKVLLKV I ILGDSGVGKTSLMNQYVNKKFSNQYKAT IGADFLTKEVMVDDRLVTMQIWDTAGQERFQSLGVAFYRGADCCVL :
_______________ MAGKSSLFKVILLGDGGVGKSSLMNRYVTNKFDTQLFHT IGVEFLNKDLEVDGHFVTMQIWDTAGQERFRSLRTPFYRGSDCCLL :

8K8686G GK3 88 5 5 T6G8 F 8 6 826WDTAGQERS 6  58R 886

* 120 * 140 * 160 * 180 * 200

VYDITNEKSFDNIRNWIRNIEEHAS----ADVEKMILGNKCDVNDKRQVSKERGEKLALDYGIKFMETSAKAN INVENAFFTLARD I KAKMDKKLEGNSP  :
MYDITNEESENAVQDWSTQIKTYSW-—---DNAQVLLVGNKCDMEDERVVSSERGRQLADHLGFEFFEASAKDN INVKQTFERLVDVICEKMSESLDTADP :
VYDVTDQESFNNVKQWLQE IDRYAS----ENVNKLLVGNKCDLTTKKVVDYTTAKEFADSLGIPFLETSAKNATNVEQSFMTMAAE IKKRMGPG—----AT :
VYDVTDQESFENGVKMWLQE IDRYAT ----STVLKLLVGNKCDLKDKRVVEYDVAKEFADANKMPFLETSALDSTNVEDAFLTMARQIKESMSQQONLNETT :
VYDITNGKSFENISKWLRNIDEHAN----EDVERMLLGNKCDMDDKRVVPKGKGGQIAREHG IRFFETSAKAN INIEKAFLTLAEDILRKTPVK-EPNS- :
VYDVTDERTETNIKQWFKTVNEHAN----DEAQLLLVGNKSDMET-RVVTADQGEALAKELGIPFIESSAKNDDNVNE I FFTLAKLIQEKIDSNKLVGVG :

8YD6T1 3F 6 W 6 8 866GNK D8 4 V 8A 8 F8E SA N6 F 88 1

VYD1 TNEESFARAKNWVKELQRQAS----PNIVIALSGNKADLANKRAVDFQEAQSYADDNSLLFMETSAKTSMNVNE I FMATAKKLPKNEPQNPGANSA :
VYDITNVNSFQQTTKWIDDVRTERG----SDV 1 IMLVGNKTDLADKRQVS I EEGERKAKELNVMFIETSAKAGYNVKQLFRRVAAALPGMESTQDRSRED :
VYDIAKHLTYENVERWLKELRDHAD-—---SNIVIMLVGNKSDLRHLRAVPTDEARAFAEKNGLSFIETSALDSTNVEAAFQTILTEIYRIVSQKQMSDRR :
VYDITSRETYNALTNWLTDARMLAS--—-QNIV 1 1LCGNKKDLDADREVTFLEASRFAQENELMFLETSALTGENVEEAFVQCARKILNKIESGELDPER :
VFEDVTAPNTFEKTLDSWRDEFL 1QASPRDPENFPFVVLGNK IDLENRQVATKRAQAWCYSKNNIPYFETSAKEA INVEQAFQTIARNALKQETEVELYNEF :
TESVDDSQSFQNLSNWKKEF 1 YYADVKEPESEPFVILGNK 1D ISERQVSTEEAQAWCRDNGDYPYFETSAKDATNVAAAFEEAVRRVLATEDRSDHLIQT :

56 35 w 8 8 86 GNK D8 8 58E SA N6 F 88 8

86
100
89
86
87
98

98
91
89
91
86
85

182
196
181
182
181
193

194
187
185
187
186
185



