
A
AACAAAATTTAAGGAAGATTTAAAAAAAAATCATATCAGTATTTGTTTATTACAAGGAAAAAGTATAACC          
TTTTACAAGAAAATATACTTTTTCTCAAGAAATTTGCCTATTTTGCCACTAGAACTTCAGATTCTCAAAA       
AAAAAACTTGTTTTTTTGTTTTTCTTTTTTTTTATTTCAATTTTTCATTAATATACCCTCTATTTAACTG         
ATAAAGGCAAGTTGCAAAAGAGGGTGTGTGTTTGCCCCACTCCTCACATAATGTCATAATAATACAATCT         
TCGAAGTTTTCGCAATTCACATTCCTTTTTTCCAAGTCCCAATACATACACATATACAAACACACACATA         
TACACCCAAACGTTATGTAACTGCAAAAAAAATATCGAAACGAGATTCTACAATTAGTCTCTAGTCAAAG         
AGCTTCATGGCAATGGTGTGACCCCAAAGTTAGTCTTCACATGTTTCTTAAGTTTCAAACATTGAATTTT         
TTTCCTTTTATAAATAGTTAAGACTTATCTTCATTTTCTAAAATAGTCAAGATTTATATTCCTCTTAAAA         
AATAATTTATTTCCTTCCTAAGAAGAATTATTAGATTTATTTTCTTTGCTAGTATAGATTGATGAAAGTG         
AGGAAATGGGAGAAGAAATGAAGAACACAGGATGTGTCTTCTTCTTCTAAGTCACTAACAAAATCAACAA         
AGAGGAGAAGCCATTATTATATAATAGAGAGATTGAGAGAAGAGATTTATCCAAAAAAATATTGCAATTC         
TTCTTGGAGTGAATAATGCCAGTCCCTCTTGCACCATATCCAACACCTCCGGCACCGGCACTGGCTCCGT         
               M  P  V  P  L  A  P  Y  P  T  P  P  A  P  A  L  A  P  S  19      
CGTACAACACTCCTCCGGCAAATGGTAAAATCTTTCTTAAATGGACAAGCTATTTTTAATCCAAAAAGAT         
  Y  N  T  P  P  A  N                                                   26       
CCTCTGTTTTCATATTCTTTTACAAAAGTTTTAGTTTCTTATAAGATTGATTTTTTGGCTTTATTAAACA         
AGATTGTTTTTGGTCATGCATACTTGGAAAAATCAAATATTTTCAGATTCCCAATTTGTTTTACTCTTCA         
TGGGAAAAAATTGCTCAATTATTTTCCCAGAACCACATTTATTTATTTCACATGTGTTCATAATCCATTT         
GAATGTACTTTTTTTGGTTAAAAAAATAAATAAAAACAACTTGAGATTTGTAGGAAGTACAAGTGGGCAG         
                                                    G  S  T  S  G  Q    32        
AGCCAGTTAGTGTGTTCAGGTTGCAGAAACCTTCTGATGTATCCCGTCGGAGCAACCTCCGTCTGTTGCG         
S  Q  L  V  C  S  G  C  R  N  L  L  M  Y  P  V  G  A  T  S  V  C  C  A  56       
CCGTCTGTAACGCCGTCACGGCCGTTCCTCCGCCCGGTAAAATCCTTTAAACCATAACAAAAGAGTTTGG         
  V  C  N  A  V  T  A  V  P  P  P  G                                    68       
TTAAAGTCTTAAAGAGATCTTTGAGTTTTGTAATAACTGATTGGGCAATGCAGGAACGGAGATGGCACAG         
                                                       T  E  M  A  Q    73       
TTGGTATGTGGAGGATGTCATACACTCTTAATGTACATTCGTGGAGCTACAAGTGTTCAATGTTCTTGTT         
L  V  C  G  G  C  H  T  L  L  M  Y  I  R  G  A  T  S  V  Q  C  S  C  C  97      
GTCACACTGTTAATCTCGCCCTCGAAGGTTTACATGCATATTGATCTTTATATATTACTTATTAAACAAA         
  H  T  V  N  L  A  L  E                                               105       
AAACATCGATCTTTATATTTGGTGTTTAATCAGATTTTTATTGACTGTTTTTGTTTGGGTTGTGGTTTAG         
GGAATATATACAAGAAACCAAATCCAAAATGAAAATATTTTTAATTTTTACGATCGAGGTCGTTATATAT         
TACAAATTTATTACATGTTGTCGTTTATCGACAATATGTATTGTAAGGATTTAAACTCAGATTATATTGC         
AAACTAGGAAAAAATATTTTATTATATGTTCTGCTTAGTTTATTATGTGTTTTTATTCAAAAATACTTTT         
TACAATAAATTATATTGAGTTTTGGTTTTTATGATAAAACAATAAAACTAGGTTTGTTTATATATGTGTG         
GGTCTAGTTTAGTTTCGATTTTGAGATATAAGATAATTAAACCGAATTTTGGATTTATTTTGCAGGTCTT         
GTTTATGTTTAGGTTTAGGTTGTTAAAACATTTCGGTTTTAAGTGTATTAATAACTTTCATGTCTTGCAA         
ATGTAATCAGCAAACCAAGTAGCGCATGTGAATTGCGGAAACTGCATGATGCTACTAATGTATCAATATG         
         A  N  Q  V  A  H  V  N  C  G  N  C  M  M  L  L  M  Y  Q  Y  G 126       
GAGCAAGATCAGTGAAATGTGCCGTTTGTAACTTTGTCACATCTGTTGGGGTTAGTTCTCTTTCTTTATC         
  A  R  S  V  K  C  A  V  C  N  F  V  T  S  V  G                       142        
CAAAAAGATCGGTTTTAAATCAGTCGCAAACTAACAAAATTACTTCTCTTTTTTTTTTAACATCAGAACG         
TTTCTTTATATAATGTTTTATTTTTGGTTGCTATTGTTTTGATAATTGCTTGTAGGGTTCAACGAGCACG         
                                                       G  S  T  S  T   147        
ACTGATTCGAAGTTTAACAATTAAAACTTGGATCTATCTACCTATCAATACATATTGAGTTATGAGCAAT         
T  D  S  K  F  N  N  *                                                 154       
ATAGAGGAAGCATCAAATCTTTTTCACTCTCTCTTCGATCAAGAATCCGGCAGTGATGAGTTTGAAACCA         
TTTTCGGAAGTAAATGAAATATGTAATTCGTCGAAATTTCTGACTTTGGTCTCTTTGTCCGTTTGTATAG         
AGCTATCTCTCTTCTTTGGTTTTTGTTTTGTTCTCTTAAGAAAAATTTGATTCACCAGTTTGTAAGAGTG         
ATTCAGAAATCAAAGCTAGACTTTTTATGCATGAAAAAAATAGATTGTTTTAAATGCTTATGCATACTCC         
GATCCTTTTCAAGCATTTTAAAGCACAAAGGACGTCGGTGACAATTTTCATTTGTAAGTTCATCAAAATA         
TATATGCTAAGAAAATTTGGAAATGTAAAGTGAACTTACAAATGAAAATACATGTAAGAAACCTTTATAC         
TTGATAGTCTCAAAAATAAATTGTTGAACCAAAAAAACTATAAAGTATTATTAGAATGTGGTTTGGAATG         
AAGAGATCAATAAACCTTATATATTAGAGTAGAATTATAGATGTGGGACATTCTAATAAGTATATAAACC         

AAACAAAACTAATCGTGATACAAC TGGGACGAATATGTAATAAATAAAACAGAACCCGAAAAG 

B 
LSD1 Zn-finger cons
LOL1 Zn-finger cons

C
   Z. mays         MPVPLAPY
   S. propinquum   MPVPLAPY
   O. sativa       MPVPLAPY
   T. aestivum     MPVPLAPY
   A. thaliana     MPVPLAPY
   M. trunculata   MPVPLAPY
   G. max          MPVPLAPY
   S. tuberosum    MPVPLAPY
   L. esculentum   MPVPLAPY

   Z. mays         TVTAVPAP
   S. propinquum   TVTAVPAP
   O. sativa       TVTAVPAP
   T. aestivum     TVTAVPAP
   A. thaliana     AVTAVPPP
   M. trunculata   AVTAVPPP
   G. max          AVTAVPPP
   S. tuberosum    AVTAVPPP
   L. esculentum   AVTAVPPP

   Z. mays         YQYGARSV
   S. propinquum   YQYGARSV
   O. sativa       YQYGARSV
   T. aestivum     YQYGARSV
   A. thaliana     YQYGARSV
   M. trunculata   YQYGARSV
   G. max          YQYGARSV
   S. tuberosum    YQYGARSV
   L. esculentum   YQYGARSV

M

D

M

D

M

D

AAAACAAlol1-1
ensus   C..CR..LMY..GAS.V.C..C.....V
ensus   C..C..LLMY..GA.SV.C..C..V

PAPP-APF-------TPP—-N-GA---QSQLVCTGCRNLLMYPAGATSVCCAVCS 
PTPP-VPF-------TPP—-N-GA---QSQLVCTGCRNLLMYPAGATSVCCAVCS 
PTPP-VPF-------TPP—-N-GA---QSQLVCSGCRNLLMYPAGATSVCCAVCS 
PTPP-VPF-------TPPAPNAGA---QSQLVCSGCRNLLMYPAGATSVCCAVCS 
PTPP-APALAPS-YNTPPA-N-GSTSGQSQLVCSGCRNLLMYPVGATSVCCAVCN 
PTPPPAPAPAPAPYTTPPT-N-GA---QSQLVCSGCRNLLMYPVGATSVCCAVCN 
PTPP-APY-------TPPA-N-GV---QSQLVCSGCRNLLVFPVGATSVCCAVCN 
PTPP-TPF-------TPPA-N-GT---QSQLVCSGCRNLLLYPVGATSVCCAVCN 
PTPP-TPF-------TPPS-N-GT---QSQLVCSGCRNLLLYPVGATSVCCAVCN 

GTEMAQLVCGGCHTLLMYIRGATSVQCSCCHTVNLAMEANQVAHVNCGNCRMLLM
GTEMAQLVCGGCHTLLMYIRGATSVQCSCCHTVNLAMEANQVAHVNCGNCRMLLM
GTEMAQLVCGGCHTLLMYIRGATSVQCSCCHTVNLAMEANQVAHVNCGNCRMLLM
GTEMAQLVCGGCHTLLMYIRGATSVQCSCCHTVNLAMEANQVAHVNCGSCRMLLM
GTEMAQLVCGGCHTLLMYIRGATSVQCSCCHTVNLALEANQVAHVNCGNCMMLLM
GTEMAQLVCGGCHTLLMYIRGATSVQCSCCHTVNLALEANQVAHVNCGNCRMLLM
GTEMAQLVCGGCHTLLMYIRGATSVQCSCCHTVNLALEANQVAHVNCGNCRMLLA
GTEMAQLVCGGCHTLLMYIRGATSVQCSCCHTVNLAMEANQVAHVNCGNCRMLLM
GTEMAQLVCGGCHTLLMYIRGATSVQCSCCHTVNLAMEANQVAHVNCGNCHMLLM

KCAVCSFVTSVGTSPGAE--QKPSS  86% (AW054515, AI881398)     
KCAVCNFVTSVGASPGAE--QKPSS  87% (BG241556, BG488424)
KCAVCNFVTSVGASPGTD--QKPSS  88% (BE230089, AU096910)
KCAVCSFVTSVGASSGAE--QKPSN  87% (BJ302536)N((
KCAVCNFVTSVGGSTSTTD-SKFNN 100% (AC055769)
KCAVCNFVTSVGASASTTEPQKFST  92% (BE124034)
KCAVCNFVTSVGATASTTE-QKFST  92% (BI970696)
KCAVCNFVTSVGVSTSTAE-QKFNS  93% (BQ118459)
KCAVCNFVTSVGVATSTAE-QKFNS  93% (BF051817)
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