
hGPAT3 MEGAELAGKILSTWLTLVLGFILLPSVFGVSLGISEIYMKILVKTLEWATIRIEKGTPKE
mGPAT3 MEGADLAVKLLSTWLTLVGGLILLPSAFGLSLGISEIYMKILVKTLEWATLRIQKGAPKE
       ****:** *:******** *:*****.**:********************:**:**:***

hGPAT3 SILKNSASVGIIQRDESPMEKGLSGLRGRDFELSDVFYFSKKGLEAIVEDEVTQRFSSEE
mGPAT3 SALKNSASVGIIQRDESPMEKGLSGLRGRDFELSDVFYFSKKGLEAIVEDEVTQRFSSEE
       * **********************************************************

hGPAT3 LVSWNLLTRTNVNFQYISLRLTMVWVLGVIVRYCVLLPLRVTLAFIGISLLVIGTTLVGQ
mGPAT3 LVSWNLLTRTNVNFQYISPRLTMVWVLGVLVRYCFLLPLRVTLAFIGISLLIIGTTLVGQ
       ****************** **********:****.****************:********

hGPAT3 LPDSSLKNWLSELVHLTCCRICVRALSGTIHYHNKQYRPQKGGICVANHTSPIDVLILTT
mGPAT3 LPDSSLKNWLSELVHLTCCRICVRSLSGTIHYHNKQYRPQKGGICVANHTSPIDVLILAT
       ************************:*********************************:*

hGPAT3 DGCYAMVGQVHGGLMGIIQRAMVKACPHVWFERSEMKDRHLVTKRLKEHIADKKKLPILI
mGPAT3 DGCYAMVGQVHGGLMGIIQRAMVKACPHVWFERSEIKDRHLVTKRLKEHIADKKKLPILI
       ***********************************:************************

hGPAT3 FPEGTCINNTSVMMFKKGSFEIGGTIHPVAIKYNPQFGDAFWNSSKYNMVSYLLRMMTSW
mGPAT3 FPEGTCINNTSVMMFKKGSFEIGGTIYPVAIKYNPQFGDAFWNSSKYNLVSYLLRIMTSW

                **************************:*********************:******:****

hGPAT3 AIVCDVWYMPPMTREEGEDAVQFANRVKSAIAIQGGLTELPWDGGLKRAKVKDIFKEEQQ
mGPAT3 AIVCDVWYMPPMTREEGEDAVQFANRVKSAIAVQGGLTELPWDGGLKRAKVKDTFKEEQQ

                ********************************:******************** ******

hGPAT3 KNYSKMIVGNGSLS ----
mGPAT3 KNYSKMIVGNGSPNLARD

                ************ .    
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