>sctr Oryctolagus cuniculus [EMBL: 046502]
PDLACGVSMNDSSHERQHAYLLKLKVMYTVGYSSSLVMLLVALGILCAFRRLHCTRNYIHMHLFLSFILRALSNEFIKDAVLES
SDDATHCDAHR————— === ———— oo
VGCKLVMVFFQYCIMANYAWLLVEGLYLHSLLVVSFFSERKC-———
LQGFVVLGWGSPAMFVTSWAVTRHFLED-————————————————————
SGCWDINANAAIWWVIRGPVILSILINFILFINILRILTRKLRTQETRGQD--—-=-==-==-==-—=—————————————————————

FFELALGSEFQGLVVAVLYCFLNGEVQLEVQKKW-—-——-——-—

>ccapr Drosophila melanogaster [GenBank: JC7952]

—————— LNSFYFYETEQFAVLWILFTVIVLGNSAVLFVMFINK-—-—-—-—--
NRKSRMNYFIKQLALADLCVGLLNVLTDIIWRIT---ISWRAGN-—-—-—-—-——-——-——————————————————————————
LACKAIRFSQVCVTYSSTYVLVAMSIDRYDAITHPMNFSKSWK—-—
RARHLVAGAWLISALFSLPILVLYEEKLIQGH--—-—-——==-==—=————————— POCWIEL----- GSPIAWQVYM--
SLVSATLFAIPALIISACYATIIVKTIWAKGSIFVPTER--AGFGAAPARRASS————-——————————————————————
RGITPRAKVKTVKMTLTIVEVEFIICWSPYIIFDLLOVEFGQIP-H-
SQTNIATATFIQSLAPLNSAANPLIYCLESSQVFRTLSRFPPFKWET -

>caccr Drosohpila melanogaster [GenBank: Q868T3]

—————— ILNSEFYFYETEQFAVLWILFTVIVLGNSAVLEFVMFINK-—-—-———-
NRKSRMNYFIKQLALADLCVGLLNVLTDIIWRIT---ISWRAGN-—-—-—-—-——-———-———————— - ——————————
LACKAIRFSQVCVTYSSTYVLVAMSIDRYDAITHPMNESKSWK-—
RARHLVAGAWLISALFSLPILVLYEEKLIQGH---—--=-=-—-=-—-=—=———————— POCWIEL----- GSPIAWQVYM--
SLVSATLFAIPALIISACYAIIVKTIWAKGSIFVPTER--AGFGAAPARRASS-——-=-——=——=—————————————————
RGIIPRAKVKTVKMTLTIVEFVFIICWSPYITIFDLLQVEFGQIP-H-
SOQTNIATIATFIQSLAPLNSAANPLIYCLEFSSQVFRTLSREFPPFKWET -

>ccapr receptor Anopheles gambiae [GenBank: NP 996297]
—-TRGEEINSFYFYETEQFAFLWVLEFTVIVLGNSAVLVTLMLNR--=—-—-—
TRKSRMNFFIKQLAIADLCVGLLNVLTDIIWRIT---VVWRAGN-—-—-—-—-=-==—-———-———————————————— ——— ————
AACKAIRFVQVCVTYASTYVLVALSIDRYDAITHPMNESGCWS—--
RARKLVAAAWSFSILFSLPITYFYEERLIQGK---=-=-=-=-==—==————————— MQCWIDL----- VEAWRWQLYM--
CWVSGSLEVVPALIISACYAVIVRTIWAKGTILGPIDRTHNGMADLATRRASS——=-——=-———-————-—————————————
RGITPRAKVKTVKMTIVIVIVEVLCWSPYIIFDLLOVEGQIP-A-
TOQTNVAIATFIQSLAPLNSAANPLIYCLESTQVCRMIKRLPPEFRWLWS

>oxyr Homo sapiens [GenBank: NP 000907]

———————————— LARVEVAVLCLILLLALSGNACVLLALRTTR--=-—-—---
QKHSRLFFFMKHLSIADLVVAVFQVLPQLLWDIT---FRFYGPD-----=-=-—-——-——————— == —— —— —— —— —— —— ——
LLCRLVKYLQVVGMFASTYLLLLMSLDRCLAICQPLRSLRR---
RTDRLAVLATWLGCLVASAPQVHIFSLREVADG-——-———=——=—=—————————— VEDCWAVE-—-—-—-- IQOPWGPKAYI--
TWITLAVYIVPVIVLAACYGLISFKIWONLRLKTAAAAAAEAP--EGAAAG--DGGRVA-————=————————
LARVSSVKLISKAKIRTVKMTFIIVLAFIVCWTPFFEFVOMWSVWDAN-——-—
APKEASAFIIVMLLASLNSCCNPWIYMLFTGHLFHELVQREF-=-—=———-—

>oxyr Bos taurus[GenBank: NP 776559]

———————————— LARVEVAVLCLILFLALSGNACVLLALRTTR-—-=-—-—-—--
HKHSRLFFEFMKHLSIADLVVAVFQVLPOQLLWDIT---FRFYGPD--—-=--—-—-—-—-——-——————————————————— ——— ——
LLCRLVKYLQVVGMFASTYLLLLMSLDRCLAICQPLRSLSR---
RTDRLAVLVTWLGCLVASAPQVHIFSLREVADG---—-=-=-—-=—=————————— VEDCWAVE-——--- IQPWGPKAYI--
TWITLAVYIVPVIVLATCYGLISFKIWQNLRLKTAAAAAEAAAGAEGEAAD--WAGRAT----=-—-=-———————
LARVSNVKLISKAKIRTVKMTFIVVLAFIVCWTPFFFVOMWSVWDAD—-——-—
APKEASPFIIAMLLASLNSCCNPWIYMLFTGHLFQELVQRF-—-—=-———

>oxyr Gallus gallus [GenBank: NP 001026740]

QKHSRMYFFMKHLSIADLVVAVFQVLPQLIWDIT---FRFYGPD--—--—-—-—-—-—-—————————————————————————
FLCRLIKYLQVVGMFASTYMLLLMSLDRCLAICQPLRSLHR---
RADRVSVLLTWLLCLLVSIPQIHIFSLRDVGNG--—-=--—-———=—————————— VYDCWADF-—-—--- IQPWGPKAYV--
TWITLMVYIIPVLMLSVCYGLISFKIWQONVKLKTAHGPP-————- GGQSST--ARGGAA-—————————————
FARVSSTRLISKAKIRTVKMTFIIVLAFIVCWTPFFEVOMWSVWDTN-——-—
APQEASPFITAMLLASLNSCCNPWIYMLYTGHLFHDLMRRE-——————

>vasrla Homo sapiens [GenBank: NP 000697]

———————————— LAKLEIAVLAVTFAVAVLGNSSVLLALHRTP-—————--
RKTSRMHLFIRHLSLADLAVAFFQVLPOMCWDIT---YRFRGPD-----------------———— - ———————————



WLCRVVKHLOQVFGMFASAYMLVVMTADRYIAVCHPLKTLQQPA-
RRSRLMIAAAWVLSEFVLSTPQYFVFSMIEVNNVT-----—-——————————— KARDCWATF-—-—--— IQPWGSRAYV--
TWMTGGIFVAPVVILGTCYGFICYNIWCNVRGKTAS-RQSKGAE--QAGVA-FQKGFLL---————————-———
APCVSSVKSISRAKIRTVKMTEFVIVTAYIVCWAPFFITQMWSVWDPMSVIW—
TESENPTITITALLGSLNSCCNPWIYMFEFSGHLLOQDCVQSEF-————-—

>vasrla Tribolium castaneum [GenBank: XP 967376]

———————————— LARVEVATLAIIFLVTVIGNSTVLLALWTRRRYAG-—
RKKLSRMYFFILHLSIADLITAFLSVLPQLAWDIT---YRFYGGF--------"-""""""""""""""""""""-"——————
LLCKVVKYGQTLGPYLSSYVLMATAIDRHQAICYPLTYCSWTS—-

RRSKVMVYLAWVASLAFCIPQLTIFTYTSVGED-—-—--=-—-—————-—-——————— EYDCWATEF----- QEPWGKRAYV--
TWYSISVFMVPLVVLIFTYTSICIEIWQSSESSLRPRSS————-—-—- QKSAP----GKR--——————-—————————————
TPLISRAKINTVKQTIAVIVMYIACSTPFILAQLWATWDPQ--—--—-—-—-—-—-———-—————————————
SPFIDVEFKKVAQEDYIP----—-————

>vasr2 Homo sapiens [GenBank: NP _000045]

———————————— LARAELALLSIVFVAVALSNGLVLAALARRGR-=----
RGHWAPIHVFIGHLCLADLAVALFQVLPQLAWKAT---DRFRGPD-——-—--==-=—==————————————————————————
ALCRAVKYLOMVGMYASSYMILAMTLDRHRAICRPMLAYRHGSGAHWNRPVLVAWAFSLLLSLPOQLFIFAQRNVEGGS————--
———————————— GVTDCWACEF-----AEPWGRRTYV--
TWIALMVEVAPTLGIAACQVLIFREIHASLVPGPSERPGGRRR---GRRTGSPGEG-—--—-—-=-=-—=—-—-——————————————
AHVSAAVAKTVRMTLVIVVVYVLCWAPFFLVQLWAAWDPE--——
APLEGAPFVLLMLLASLNSCTNPWIYASEFSSSVSSELRSLL-=-—-—-—-—

>gnrhr2 Homo sapiens [GenBank: Q96P88]
-VEGSELPTFSAAAKVRVGVTIVLFVSSAGGNLAVLWSVTRREPSQ—--—-—
LRPSPVRRLFIHLAAADLLVTEFVVMPLDATWNIT---VOQWLAVD-—--=-==-—-=—-———-———————————————— ——— ————
IACRTLMFLKLMATYSAAFLPVVIGLDRQAAVLNPLGSRSGV--RK---
LLGAAWGLSFLLAFPQLFLFHTVHXAGPV-—-=-==-=—-—————————— PFTQCVTKG---SFKAQWQETTYN--
LFTFCCLFLLPLTAMAICYSRIVLSVSRPQTRKG---SHAPAGEFALPRSFDN---—-—--—-=-————————————————————
CPRVRLRALRLALLILLTFILCWTPYYLLGMWYWESPTMLT--
EVPPSLSHILFLLGLLNAPLDPLLYGAFTLGCRR-———=—==—————

>gnrhr2 Sus scrofa [GenBank: AAS68622]
-VESSELPTFSVAAKVRVGVTVVLEVSSAGGNLAVLWSVTRPOPSQ—-—-—
LRPSPVRRLFAHLAAADLLVTEFVVMPLDASWNIT---VOWLAGD------=-=-—-=-==—=—-—————————————————————
IACRTLMFLKLMAMYAAAFLPVVIGLDRQAAVLHPLGPRSGG--RK---
LLGAAWLLSFLLALPOQLFLFHTVRRAGPV-—-—-==-———-————————— PFTQCVTKG---SFKAQWQETTYN--
LFTFCCLFLLPLTVMTICYSRIVLSVSSPRTRKG---NDAPAGEFTLRRSLDN---—-=-—-—-—-—-————————————————————
RPRVRLRALRLALLVLLTFVLCWTPYYLLGLWYWFSPTMLS--
EVPPSLSHILFLFGLLNAPLDPLLYGAFTLGCRR-—-——==———————

>gnrhrl Rana [GenBank: AA050198]
-HTHFQLPTFSPAAKARVIITFVIFTLSATCNLAALWSAARTS--R-—---
KKRSHVRILILNLTTADLLVTFIVMPLDAIWNIT---VQWHAGD-—-——=——==—==———=—————————————————————
IACRILMFLKLLSMYSCAFVTVVISVDRQSATLNPLATINDAK--
KKNKIMLSVAWLMSAVLSLPQLFLFHTVTITEPH---————--—-————————— NFTQCTTRG---SFOQHWQOETVYN-—
MVSEVCLFLLPLLIMICCYSRILLEISKRMSK-—---— GTLSSKEVYLRCSKNN-=-———-———-————— - ——————— ——
IPKARMRTLKMSVVIVSSFIICWTPYFLLGLWYWEYPEIME-
EKVSQSTTHILFIFGLVNACLDPITYGLFTIHFRKSLORYC--—-—-—--—

>gnrhr Typhlonectes natans [GenBank: AAD49750]

——————— PTFSTAAKVRVTITEFVLFISSACENITALWTITQK---Y—---—
KKRSHVRILISNLAVADLLVTFIVMPLDAIWNIT---VOQWYAGD-—-—-—--——=—-——=——————————————————————— ——
LVCRVLMFLKLVAMYASAFVTVVISLDROQSAILNPLGIGDAK--
KKNKIMLCVAWVLSVLLAVPQLFVFHAVSPSQSE-—-—-—-—=-=—==———————— YFIQCATVG---SFQGHWQETLYN--
MFTFSCLFLLPLLIMVLCYSRILIEISRKMKK-—-—-—-— ACVSSKEVHLRRSSNN---—-=-====-———-————————————————

>gnrhr3 Oryzias latipes [GenBank: BAC97833]
--DALQLPTFSTAAKVRVIITFTLCAVSAVCNLLVLWAAGKG---G————
KRKSHVRILIMNLTVADLLVTFIVMPVDAAWNIT---VOQWQAGD-—-—=-=-==—=-—=—— === —————————— ——— ——— — ——
LACRLLMFMKLVAMYSCAFVTVVISLDRQSAILNPLGISEAK--
RKSKIMLTVAWTTSVILSLPOMFIFHNVTISVPE-—-—-—-——-——————————— NFTQCTTHG---SFVQRWQETLYN--
MFTFVCLFLLPLVIMIFCYTRILVEISSRIAR-—-——— TNMVSRDIHLRRSHNN---======——=———————————— ——— — ——



IPKARMRTLKMSIVIVTSFIICWTPYYLLGLWYWLFPEKME -
ETVSHSLTHMLFIFGLFNACLDPITYGLFTIHLRQGAKR-=-=-===——-—

>gnrhr Ciona intestinalis [GenBank: NP _001027765]
-VLIQTWFQFDTLHLVRVLVIWLLFCLSMAGNMFVLWSLRGS————=—=—==———
KSRHFIMFHLALSNLVYTIFVMPSDAVWNTT---MEWLAGD—————=——=—————————— e e — — — —
VMCRLCQOMMKQFGMYASSFMVVVIGADRVTGILSPLPCHSQR--
KRGYYMVATAWISSLICCLPAGFIFSVASIPTCEG———=-—-—-——"——=——— IPIYQCIDEFN---VLQDVSLLRPYY--
FFTMCMSFLLPLICTLVSYSLIVCEISNMKER-=-=-=-=-—-—— DRVLMGRRHSVNTAS—-—-=-—-——————"—"—"—"—"—"———"—————————
IQRAKNRTILMRTLITLTFLVCWGPYYGKGIYDWFIRYEDH--
TPPDAWDTVMYVVMYLNPVLHPIVFGVFLKEIRGKFKOQRLN-—--—-——

>akhr Tribolium castaneum [GenBank: ABE0225]
-—-KLPISMRFNEGHQLSIIVYSILMVEFSAIANTTVLVLIVKRRR-=-=-=-=--
KTPSRINTMLMHLAIADLLVTFLMMPLEIGWAST---VSWYAGD—-———————=—————"—"—"—"————~—~—~—~—(—————(——————
AMCRIMMFFRMFGLYLSSFILVCISVDRFYAVLKPLYLRALD--
RRDKFMLLGAWLGATLCSIPQOMVVFHVESHPNIT-—-—-=-=-=-==——=—=—————— WYQQCVTYN---VFPTYAHELTYL--
LFGMVMMYALPLAVIIFSYASILLEIRRRTR-=-===——-— NPYGDSVTRSSLAF—-=—===————— e — — — — — —
LGKAKVRTLKMTIIIVLVFEVCWTPYYVMCIWYWLDR-—-
ESAKNVDOQRIQKALFLFACTNSCMNPVVYGVENIRA-——-=-———————————

>akhr Anopheles gambiae [GenBank: ABD60146]
-YEMPIDMREFNSGHILSIMVYTTLMVFSATGNLTVLSILAQRKV-———---
RASSRINIMLAHLAIADLLVTFLMMPLEIGWAYT---VRWTAGD—-----=-—""""—"=""-"—"—"—"—"—"—"—"—"—-~—~—~—~—~(—~—~—~—~—~—~———
LMCRVMAFFRTFGLYLSSFILICISVDRYFAVLKP--LKVHE--
HRAVLMIAAAWIMSGLCSLPQAFIFHLEGHPNIT--—-—-—-———————————— GYQQCVTYH---YFEEEIYQIIYN--
VLVMCLMYTFPLIVILYCYGSIYYEIFSRTN—-——————— PRNLESFRRSSIDV-———=-———=——————————————— ——————
LGRAKRKTLRMTIMIVIVEFVVCWTPYYVMSLWYWLDK--
ESTKNVDOQRIQKGLFLFASTNSCMNPVVYGVEFNVRK-=-=-=-===—=———————

>akhr Periplaneta americana [GenBank: ABB20590]
—-——-MTDDMKFNDGHRMSIITYSILMVVSVAGNSTVLITILKRGR----—-
TLRYGNNYMFMHLATIADLLVTFLMMPLEIAWNIT---VSWKGGD——======——=—=————— = — e —— — — — —

RSAETVDHRVQKALFLFASTNSCMNPIVYGYFNFRLGRGSGYGATGGRVGQ

>akhr Bombyx mori [GenBank: NP 001037049]
--ELPLEMRENYSHMVSMTVYSVLMVISATGNLTVLYQLVRRRR--A--—
KRASRLDILLMHLAVADIMVTFLMMPLEIAWAGT---VOQWFAGD---————----—-—-—-——————————————————————
LMCRVMMFTRTFGLYLSSFVLICIAVDRYYAILKPLNVTWEATVRRA--—
ITVAWVCAGLASLPQSFIFHVEEHPEVK--—--————————————— GYNQCVSYG---SLPTEKHEFAYF--
LVNMILMYVIPLVSTLYCSCAALFEIIRRAN-—-——-———— TAN-DKMRRSGIGL----=-—-—-—-—--——-————————————————
LGRARARTLKMTVTIVLVFFTCWSPYYCYCLWYWIDK-—
ESIKNLDPALOQKAMWLESCTNSCANPIVYGVENRNRWNWRAGKEFQNGRCRS

>gnrhr Crassostrea gigas [GenBank: CAI64587]

——————— LKFSDNYAHSIISLGVVFLIGALGNIASFVTLLCSKN-—————-—
RKSPTNFFLLHLSSADLLVMFVIPVGEMIHNAT---IAWLGGN-—-—--—-—-—-—-—-—-—————————————————————————
FLCKLYHFLWNEFGQYVATFLLCCISIDRYLAFVFPLRSLTQS—-
PRTRSFMAATAWVLSAILSAPESVIFHVETHPKYR--———------—————— TFROQCVTEN---FFPSHNHELAYN--
LENLITLYALPLLIITTSYSLILWEISKKTKQCKEETKCLSTRSRLRRSSVGN----—-—-—-—-—-—-—-—-—-————————————————
MERARIRTLKMTLVIVSVEVICWTPYEFVLSAWWWEDS -—
DSASQLDPKVQRGLFLFAVSNSCMDPIVYGMFTT--—-—-—-———————————

>gnrhrl Caenorhabditis briggsae [GenBank: CAE60355]

——————— IATIKSSVISIVLTYLALFILAFIGNVTMFMILCRNQL--—-—-—-—
VKVRRVHSLLLHMNIAHLLVTLVVMPKEILHNYM---VAWFAGD--------—-—-—-—--—-—-————————————————————
IMCRVCKFFDVEFGISLSMNVLICITLDRFYSIFFPLYAMRAR-—
KSVQRMVSIAWIVSLITSAPQLYLFKTAEHPCFA-—-——————————————— WYTQCVSLN-—-—
FIGELSNDVVEFYFSIINIIQVYIAPLIVTIVICYSLILWKISRKTKLVGEKESEKSSELLLRRNGONN-—----—-—-—————————
————————————— LEKARSRTLKMTEFVIVLAFISCWTPYSILMFLHFLR-———
RTDWIPKDIRKFIYAFAVLNSAISPYLYGYFSF--—-—————————————

>gnrhrl Caenorhabditis elegans [GenBank: NP 491453]

——————— VIVNDSVLSIVFTYLALFILAFVGNVTMFLILCRNQL-—-—-—-—



VKVRRVHSLLLHMNIAHLLVTLVVMPKEILHNYM---VAWFAGD---—-——=====-"—"—"—"———————————————— — — —— ——
VMCRICKFFDVFAISLSMNVLICITLDRFYSIFFPLYAMRAR--
KSVORMVSFAWTISFVTSAPQLYLFKTATHPCFD-—-—-—=-———————————— WYTQCVSKN-—-—
FIGELSNDVVFFFSIVNIIQVYIAPLEVTVVCYSLILWRISRKSKLVGEKESEKSSELLLRRNGONN-—-—-=--=-—-—-————————
————————————— LEKAKSRTLKMTFVIVLAFIFCWTPYSILMFLHFLR———-
HTDWIPKDIRKFIYAFAVLNSAISPYLYGYFSF--—-------"-----—-——

>corr Anopheles [GenBank: AAQ67361]
LSCYEHAPTLSKSGVIRVIVLSAMAIVSLLGNVATMWNIQKNRKSRRVTRHNWSAIYSLIFHLSIADVLVTGFCLIGEAAWYY
T———VDWVAGN - == === ———mmm oo m oo e
LFCKLFKLCQOMFSLYLSTYVLVLVGVDRWVAVKYPMKSLNTA--
RRCHRFLFVAYLLSFLLSTPQWMIFRVAKGPFVE-——-———-————————— DFYQCVTHG---FYTDRWQEQLYT--
TFTLVFEMFIIPLLILIGTYLSTFMTISSSEKIFRIDTSAVDRTTYYRRSDTNRQ-——=————=———=—————————————
RLIHKAKMKSLRISVVIVVAFVVCWTPYYIMMLIFMFLN-——
PTERFGEDLQSGIFFFGMSNSLINPLIYGAFHLVPIRQRRNQYNQHVREG

>corr_ Manduca_sexta [GenBank: AAR14318]
-SCLEHAPILTKSTVIRASVLSAMAILSFFGNLATIISIQRGKRGRGRARPSWTAIYSLIFQLSIADLLVTIFCIAGEAAWSE
T---VOWYAGN-—-—-—-——"—""""—"="—"—"—"—"—"—"—"—~—~—~—~—\—(—(—(————————
TIACKIFKFLOMFALYQSTFILVLIGVDRWLAVKYPMKSMATA--
TRSGRLVVIAWVLSVVLSIPQTVVFRVAKGPFVE--———-------————— EFYQCVTHG---FYTERWQEQAYT--
TLSLVEFMFVLPLVILISTYVSTVRTIARSEKVFKP---EVRRQEKYFTPDMNRR--———-—------—-—-—-———————————
RLIDRAKMKSLRMSVVIVAAFLVWWAPYYVMMIIFTEFLN---
PDKDQSEELLSGIFFFGMSNSLVNPVIYGAFHLWPKKKRSHRHSDRESGG

>corr Drosophila melanogaster [GenBank: JC7896]
EHVMDHAPQLSRSGLLKVYVLAVMALEFSLLGNLLTIWNIYKTRISRRNSRHTWSAIYSLMFHLSIADVLVTWFCIIGEAAWCY
T---VOWLANE-=-=-=-=-=""="=""—"—"—"—"—"—"—-———————————————— — ——
LTCKLVKLFOMFSLYLSTYVLVLIGVDRWIAVKYPMKSLNMA--
KRCHRLLGGTYILSLVLSLPQFFIFHVARGPFVE-—-—=--—-——————————— EFYQCVTHG---FYTADWQEQMYA—-—
TFTLVFTFLLPLCILFGTYMSTFRTISSSEKMFQG-SKLANYSTAKLPTQTNRQ-———---""—""—""""—"—"—"—"—"—"—"——————
RLTIHKAKMKSLRISVVIIIAFLICWTPYYVMMIMFMFLN-—--
PDKRIGDDLQDAIFFFGMSNSLVNPLIYGAFHLCPGKGGKSSGGGGNNNA

>gnrhr2 Caenorhabditis briggsae [GenBank: CAE60908]

——————— LGYITSDYAQMLIYGIFVLIGLPVNISTLIYMLKRYR-———-——
HAKSFLLLLHINLNISDILVLGLYVPGLIGWLVT---LEWRGGE--——————-""""""""""—"—"——————————————
YLCKFMREVDAFVFAISSNIMVCIALYRLSALRYPLWVNAVG—
HSRVPRMLVLAWSLAVVTMLPOMFVWNEVQFNHITQCVT-=-————===———— VWTEIINKEHALSESELRNMKLYS--
IONAIIIFYVPLMILVACYVLILKDIYKTLNTDTECSSAAYLSEMSSSKTGGKATAHKKEQESFVTLTTRTV---RG—-
QEKFRRAKVRSLRITLLLILTYAVTWLPYNLLSWWMVLHFDS—--
YKENLDSNYILNSLVVLNSVINPFIYGRCQG————=-——=—-————————

>gnrhr2 Caenorhabditis elegans [GenBank: CAB02736]

——————— LGHVPSDYAQOMLLYGIFALIGLPVNISTLIYMLKRYR-=—==——
HAKSFLLLLHINLNISDILVLGLYVPGLIGWLVT---LEWRGGA-————-"""""""—"—"—"—"—"—"—"—"—"—"—"—"—~—~"—\—\—~—————
YLCKFMREVDAFVFAISSNIMVCIALYRLSALRYPLWVNAVG-
HSRVPRMLILAWALAVVTMLPOMLVWNEVQFSNITQCVT——-—=-=-===————— VWTEIINKREKLSESELRNMKLYS--
IONATITIFYIPLMILVACYVLILKDIYKTLNTDTECSSAAYLSEMSSSKTGGKAALHKKDQESFVTLTTRTV---RG—-
QEKFRRAKVRSLRITLLLILTYAVTWLPYNLLSWWMVLHWDS——-
YRENLDSNYILNSLVVLNSVINPFIYGRCQG-—-—-———=====——————

>rhodlk Anopheles gambiae [GenBank: EAA01405]
-———-QFPPMNPLWHSILGFAIFMLGMISMTGNGCVMYIFTNTKS————-—-——
LRTPSNLLVVNLAFSDFFMMFTMGPPMVINCWH---ETWTFGP-—-—-———====——=————————————————— — — — — ——
FACELYAMLGSLFGCASIWTMTMIAFDRYNVIVKGLAGKPMTN-
NGALLRILGVWVFALFWTLAPLFGWNRYVPEGNMT-——---—---———————————— ACGTDY--LTQT--WLSRSYI--
IIYATFVYWLPLLTIIYSYTFILKAVSAHEKNMREQAKKMNVASLRTQEAQNT———-=-—-—-———————"—"—"—"—"————~—————————

STEMKLAKVALVTISLWF-—------—-—-——-—-——-———— ===~ — ——m
>rhodlk Culex pipens [GenBank: AAP56248]
-———-QFPPMNPLWHSILGFAIFCLGMVSMIGNGCVISIFTSTPS———-—-—-—-
LKAPSNLLVVNLAFSDFLMMFTMGPPMVINCWH---QTWVFGP--—---—=-——=-———-———-————————— - ——— ——— ———
FACELYACLGSLEFGCTSIWTMTLIAFDRYNVIMKGLAAKPMTN-



SGAKIKILGVWAFSLEWTLAPFFGWNRYVPEGNMT-=-=-=-=—————————————— ACGTDY--LTQT--WLSRSYI--
LIYATFVYWLPLLTITIYSYTFILKAVSAHEEQMREQAKKMNVASLRSSEAQQT——————=—=——"—=————"—"——————————————
-SAEIKLAKVALVTISLWFMARTPYLVINFTGIFKAAP-————
ISPLATIWGSLFAKANAVYNPIVYGIGHPKYRA-————-—-———————

>rhodlk Rana castesbeiana [GenBank: BAA76864]
-—-—--QSHLGTPGMFMSMSAFMLFTIIFGFPLNVLTVICTIKY—-——--—-— KKLRSHLNYILVNLAVANLIVICFGS-
TTAFYSFSQ--MYFALGT———-——-—"=""—""—"""—"—"—"—"—"—"—"—"—"—"—~—~—~—~—~(—~(—(——————
LACKIEGFTATLGGMVSLWSLAVVAFERFLVICKPMGSFTFR-
ENHAILGCIFTWVIGLVAASPPLLGWSRYIPEGLQOCS-—————----"-——-—————— CGPDW--YTVNNKWNNESYV—--
IFIFCFCFGFPLAVIVEFSYGRLLLTLHAVAKQ-—-—-——-=-———————— QEQSAST--—-———————""""—————————————————
OKAEREVTRMVIMMIAGEFLVCWLPYASFALWAVTHRG—-——-
ETFDLRMASIPSVEFSKASTVYNPFIYIFMNRQFRS——==-===——————

>rhodlk Homo sapiens [GenBank: AAX37093]

MKTATNIYIFNLALADTLVLLTLPFQGTDILLG-=—=FWPFGN-—=— === === ——m—m e
ALCKTVIAIDYYNMFTSTFTLTAMSVDRYVAICHPTRALDVRTSSKAQAVNVAIWALASVVGVPVAIMGSAQVEDEET -—- -~

GVRLLSGSREK--——-==—————==————————————————— DRNLRRITRLVLVVVAVFVGCWTPVQVFVLAQGLGVQ—-—
PSSETAVAILRFCTALGYVNSCLNPILYAFLDENFKACFR-——=——————

>vasrla Rattus norvegicus [EMBL: Q5M8D1]

———————————— LAKLEIAVLAVIFVVAVLGNSSVLLALHRTP-—-————-
RKTSRMHLFIRHLSLADLAVAFFQVLPQLCWDIT---YRFRGPD-- """ ———————————————
WLCRVVKHLQVFAMFASAYMLVVMTADRYTIAVCHPLKTLQQPA-
RRSRLMIATSWVLSFILSTPQYFIFSVIEIEVNNG-—-—---—--———-———— TKTQDCWATF-—-——-— IQPWGTRAYV-—
TWMTSGVEFVAPVVVLGTCYGFICYHIWRNIRGKTASSRHSKGDKGSGEAVGPFHKGLLV-—-—-=-=-—————————
TPCVSSVKSISRAKIRTVKMTFVIVSAYILCWAPFFIVOMWSVWDENFIW-
TDSENPSITITALLASLNSCCNPWIYMFFSGHLLODCVQSF-———-——-—

>akhr Apis mellifera [GenBank: NP 001035354]
-—--LPIDMRFNEGHIVSIVFYSVLMIISAIGNTTVLILITCRKR-——----
VSKSRIHIMLMHLAIADLLVTFLMMPLEIGWAIT---VSWKAGD--———————-——————————————————————————
VMCRIMAFFRMFGLYLSSFVLVCISMDRYYAVIKPLQLWDVD—--
KRGKIMLSFAWIGSVVCSLPQTIVFHLETHPNVT--—-—-————————————— WYSQCVTFN---AFPTYTHEITYS—-
LEGMIMMYWFPLVVIIYTYTSILLEIRRRSK-——=-———-- KSEDDKIRRSSIGF---———=-—=="—""—-=————————————————
LTRAKIRTLKMTVIIIAVFFICWTPYYVMSLWYWIDR--
NSAYKIDQRIQKGLFLFACTNSCMNPIVYGAFNIRD-—-—-——==————————

>vasrla Microtus ochrogaster [GenBank: AAD02821]

———————————— LAKLEIAVLAVIFVVAVLGNSSVLLALHRTP-——---—-
RKTSRMHLFIRHLSLADLAVAFFQVLPQLCWDIT---YRFRGPD-—-——--——---—=—"————————————————— ——— — ——
WLCRVVKHLQVFAMFASAYMLVVMTADRYIAVCHPLKTLQQPT-
RRSRLMIAASWVLSFLLSTPQYFIFSMIEIEVNNG-—-=-=-===—=—=—=————— TKTQDCWATF—==—-— TIQPWGTRAYV—--—
TWMTSGVEFVVPVVILGTCYGFICYHIWRNVRGKTAS-RQSKG---SGEDVAPFHKGLLV-—-—-===—=—=——————
TPCVSSVKTISRAKIRTVKMTFVIVTAYILCWAPFFIVQMWSVWDDNEFIW-
TDSENPSITITALLASLNSCCNPWIYMFFSGHLLODCVQSF-———-——-—

>ghrhr homosapiens [EMBL: Q02643]

YPVACPVPLELLAEE—--
ESYFSTVKIIYTVGHSISIVALFVAITILVALRRLHCPRNYVHTQLFTTFILKAGAVFLKDAALFHSDDTDHCSEST—-—————
————————————————————————————— VLCKVSVAASHFATMTNFSWLLAEAVYLNCLLASTSPSSRRA-——-

PLELGLGSFQGFIVAILYCFLNQEVRTEISR-——————-—-—

>ghrhr Gallus gallus [EMBL: Q309X7]

YHIACPVEDEIPLEE--
QOSYFSTIKIIYTVGYSLSITSLITIAVIVLMAFRRLRCPRNYIHIQLFFTFILKAIAIFIKDSVLFQEEDIDHCSEFST—-—————
————————————————————————————— TECKISVVFCHYFMMTNFIWLLVEALYLNCLLLSSLSHGRRY----



>sctr Homo sapiens [EMBL: Q53T00]
PNLACGVNVNDSSNEKRHSYLLKLKVMYTVGYSSSLVMLLVALGILCAFRRLHCTRNYIHMHLEFVSFILRALSNFIKDAVLES
SDDVTYCDAHR————— = ———mm oo
AGCKLVMVLFQYCIMANYSWLLVEGLYLHTLLAISFFSERKY—--—--—
LQGFVAFGWGSPATFVALWATARHFLED-————————————————m—
VGCWDINANASIWWIIRGPVILSILINFILFINILRILMRKLRTQETRGNE-———---"-"""""""""""""""""

FFELALGSFQGLVVAVLYCFLNGEVQLEVQKKW————-—-——

>calcr Cavia porcellus [EMBL: 008893]
NRTWSNYTLCNAFTPEKLONAYVLYYLAIVGHSMSTIITLVVSLGIFVYFRSLGCQRVTLHKNMFLTYILNSMIITITHLVEVVP
NGELVRKDP---— - —————— — ——
VSCKILHFFHQYMMACNYFWMLCEGIYLHTLIVVSVFNEAKH-———-
LRWYYLLGWGFPLVPTTIHAITRALYFN-——-—-—----"-—=— == —— - — - — - ——— — ——— DNCW-
ISVDTHLLYIIHGPVMVALVVNFFFLLNIVRVLVTKMR--

ETHEAE-——————"—"—""""""" - ——————
SYMYLKAVKATMILVPLLGIQFVVFPWRPSNKVLGKIYD-—-—————-—-—-—
YFMHSLIHFQGFFVATIYCFCNNEVQTTLKRQWAQEFKIQW

>calcr Mus musculus [EMBL: Q60755]
NRTWSNYTLCNAFTSEKLONAYVLYYLALVGHSLSTIAALVASMLIFWIFKNLSCQRVTLHKHMFLTYILNSIIITIIHLVEVVP
NGDLVRRDPMHIFHHNTHMWTMOWELSPPLPLCAHEGKMDPHASEVISCKVLHFLHQYMMSCNYFWMLCEGIYLHTLIVMAVFE

TDEQR----LRWYYLLGWGFPIVPTI THATTRALYYN=———— === mm oo DNCW-
LSAETHLLYITIHGPVMVALVVNFFFLLNIVRVLVTKMR -~
QTHEAE - ———— == — = —mm oo

SYMYLKAVKATMVLVPLLGIQFVVFPWRPSNKVLGKIYD--——————-——
YLMHSLIHFQGFFVATIYCEFCNHEVQVTLKROQWTQFKIQW

>rhod Camponotus_abdominalis [EMBL: Q17292]
-———-QFPPMNPLWHALLGFVIGVLGVISVIGNGMVIYIFTTTKS——-———--
LRTPSNLLVVNLAISDFLMMLCMSPAMVINCYY---ETWVLGP--————————"——"—"———————————————————————
LFCELYGLAGSLFGCASIWTMTMIAFDRYNVIVKGLSAKPMTI -
NGALIRILTIWFFTLAWTIAPMFGWNRYVPEGNMT-------—-—-—-——-—-—————— ACGTDY--LTKD--LFSRSYI--
LIYSIFVYFTPLFLIIYSYFFIIQAVAAHEKNMREQAKKMNVASLRSAENQST-—-——---"—"—""—"—"—"—"—"—"—"—-"—-"—"—"—"—"—~—~—~—————
-SAECKLAKVALMTISLWFMAWTPYLVINYSGIFETTK-—-———
ISPLFTIWGSLFAKANAVYNPIVYGISHPKYRA-————-————————

>rhod Procambarus clarkii [EMBL: P35356]
-———-QYPPMNPMMYPLLLIFMLFTGILCLAGNEFVTIWVFMNTKS-=-=———-
LRTPANLLVVNLAMSDFLMMFTMEFPPMMVTCYY---HTWTLGP-—-—-————==—=—"—"————————————————— — — — — ——
TFCQVYAFLGNLCGCASIWTMVEFITFDRYNVIVKGVAGEPLST-
KKASLWILTIWVLSITWCIAPFFGWNRYVPEGNLT-----—-—-—————————— GCGTDY--LSED--ILSRSYL--
YDYSTWVYYLPLLP-
IYCYVSIIKAVAAHEKGMRDQAKKMGIKSLRNEEAQKT——==—————————— e — — — — —
SAECRLAKIAMTTVALWEFIAWTPYLLINWVGMFARSY—-———-
LSPVYTIWGYVFAKANAVYNPIVYAISHPKYRA-——————-=-—————

>rhod Alligator mississippiensis [EMBL: P52202]
-———-QYYLAEPWKYSALAAYMFMLIILGFPINFLTLYVIVQH-——---—- KKLRSPLNYILLNLAVADLFMV-
LGGFTTTLYTSMN--GYFVFGV-=-—-———————=———————————— — — — —— ———— — — ——
TGCYFEGFFATLGGEVALWCLVVLAIERYIVVCKPMSNFREFG—-
ENHAIMGVVFTWIMALTCAAPPLVGWSRYIPEGMQCS——————=-=-=-==———————— CGVDY--YTLKPEVNNESFV--
IYMFVVHFAIPLAVIFFCYGRLVCTVKEAAAQ-—————————————— QOQESATT—-—-—————="——=—=——————————————— ———
OKAEKEVTRMVIIMVVSEFLICWVPYASVAFYIFSNQG————
SDFGPVFMTIPAFFAKSSAIYNPVIYIVMNKQFRN-—-—-—=——=—=—=————

>rhod Astyanax fasciatus [EMBL: P41590]
-———QYYLAPPWAYACLAAYMFFLILVGFPVNFLTLYVTIEH--—-—-—-—- KKLRTPLNYILLNLAVADLFMV-
FGGFTTTMYTSLN--GYFVFGR-=-=-=—===—= = e — — ——
LGCNLEGFFATFGGINSLWCLVVLSIERWVVVCKPMSNFREG-
ENHAIMGVAFTWEFMALACTVPPLVGWSRYIPEGMQCS—-=-=-—-————====—-——————— CGIDY--YTRAEGENNESFV--
IYMFVVHFLTPLEVITFCYGRLVCTVKEAAAQ—————————————— QQESETT——==—=—="—""—"="—"—"—"—"—"—"—"—"—"—"—"—————————
QRAEREVTRMVILMFIAYLVCWLPYASVSWWIFTNQG—-—-——
SEFGPIFMTVPAFFAKSSSIYNPVIYICLNKQFRH-——-—-----—————

>rhod Caluromys philander [EMBL: Q6W3E1]



-——-QYYLAEPWQFSCLAAYMFMLIVLGFPINFLTLYVTIQH-—-——-- KKLRTPLNYILLNLATIADLEMV-
FGGFTTTLYTSLH--GYFVFGP———————————— - m o m oo
TGCDLEGFFATLGGEIALWSLVVLAIERY IVVCKPMSNFRFG-
ENHAIMGVAFTWVMALACAAPPLVGWSRYIPEGMQCS——————————————————— CGIDY--YTLKPEVNNESFV--
IYMFVVHFTIPMVVIFFCYGQLVFTVKEAAAQ-————————————~— QOESATT————————————————————
QKAEKEVTRMVIIMVIAFLICWLPYAGVAFYIFTHQG----
SNFGPILMTLPAFFAKTSAVYNPVIYIMLNKQFRT-——-————=————

>gnrhrl Cavia porcellus [EMBL: Q8CH60]
-——QGALPTLTLSGKIRVTVTFFLFLVSTTLNASFLLKLOKWTQKKEKG—
KKLSRMKVLLKHLTLANLLETLIVMPLDGMWNIT---VOQWYAGE-—-—-—-——"""""""—"—"—"—"—"—"—"—-"—-"—"—"—"—(—(—~(—~—~—~—~————
LLCKILSYLKLFSMYAPAFMMVVISLDRSMAITRPLPVQSNR--
KLEQSMTGLAWGLSSVLAGPQLYIFKMIHLENGPGQ-——————-—-—-———— TEVESQCVTHC---SFPOWWHQAFYN--
FFTFICLFIIPLLIMLICNAKIIFTLTQVLQQ-————-—-—-— DSNKLOQLNQSKNN-——————————————————————— — — ———
IPRARLRTLKMTVAFAASFIVCWTPYYVLGLWYWFDPGMLH--
RMSEPVNHFFFLFAFLNPCFDPLIYGYFSL-—-—-————====—=——————

>gnrhrl Mus musculus [EMBL: Q01776]
—-——QGKLPTLTVSGKIRVTVTFFLFLLSTAFNASFLLKLOKWTQKRKKG—
KKLSRMKVLLKHLTLANLLETLIVMPLDGMWNIT---VOWYAGE—--=----—""""""—"-"—-"—"—"—"—"—"—~—~—~—~—~—~—~(—(—~—~—~—~————
FLCKVLSYLKLFSMYAPAFMMVVISLDRSLAITQPLAVQSNS—-
KLEQSMISLAWILSIVFAGPQLYIFRMIYLADGSG-—-—-———————=———— PTVFSQCVTHC---SFPQWWHQAFYN--—
FFTFGCLFIIPLLIMLICNAKIIFALTRVLHQ--=---—-—- DPRKLQLNQSKNN—-—-=-=-=-———————"—"———————~—————————
IPRARLRTLKMTVAFATSEFVVCWTPYYVLGIWYWEFDPEMLN-—
RVSEPVNHFFFLFAFLNPCFDPLIYGYFSL-————-—---—-————————

>gnrhrl Trichosurus vulpecula [EMBL: Q9TTIS8]
-——-HRDLPTLTLSGKIRVMVTFFLFLVSTAFNASFLMKLQRQTQKKEEV—-
KKLTRMKVLLKHLTLANLLETVIVMPLDGIWNVT---VOWYAGE-=-=-=-=-=-=="—"——"—"—"—"—————————————————— — ——
FLCKALSYLKLFSMYAPAFMMVVISLDRFLAITRPLAVKSNT--
KVGOSLIAVAWFLSIVLAGPQLYIFRMIYVEDISGQ--—-—————————— TGNEFSQCVTHC---SFPEWWQEAFYN--
LLTFSCLFIGPLLIMLVCNAKIIFTLTQVLHQ--=-————- DPHELQLNRSKNN-==—————— e — ————— — —
IPRARLRTLKMTVAFATLFTICWTPYYVLGIWYWFDPEMLN-—
RVSDPVNHFFFLFGLLNPCFDPLIYGYFSL--——————-=————————

>gnrhrII Callithrix jacchus [EMBL: Q95MG6]
-VEGSELPTFSTAAKVRVGVTIVLFVSSAGGNLAVLWSVTRPQPSQ—--—--
LRPSPVRRLFAHLAAADLLVTFVVMPLDATWNIT---VOWLAGD--—————---""""""—"——————————— - ————— — ——
IACRTLMFLKLMAMYAAAFLPVVIGLDRQAAVLNPLGSRSGV——-RK-—-—
LLGAAWGLSFLLALPQLFLFHTVHRAGPV-=--=-=-———————————— PFTQCATKG---SFKARWQETTYN--
LFTFCCLFLLPLTAMAICYSRIVLGVSSPRTRKG---SHAPAGEFALRRSFDN-—-————-—-—-——-—"—"—————————————— ———
RPRVRLRALRLALLVLLTFILCWTPYYLLGLWYWFSPSMLS—--
EVPPSLSHILFLFGLLNAPLDPLLYGAFTLGCRR-—======—————

>gnrhr3 Tetraodon nigroviridis [EMBL: Q3LG36]
-—-DALQLPTFSTAAKVRVIITFSLCAVSAVCNLVVLWAAGNG—-—--G—-—-—--—
KRKSHVRILIMNLTVADLLVTFIVMPVDAVWNIT---VOQWQAGD—-—-=-=-=-=-—=—""—"—"="—"—-"—-"—"—"—"—"—"—"—~——~—~—~—~(—~—~—~—~—~————
AACRLLMFLKLVAMYSCAFVTVVISLDRQSAILNPLGISEAK--
RKSKITLAVAWTMSVVLSLPOMFIFHNVTITVPE-——-—--—-—-—————————— NEFTQCTTHG---SEFVQHWQETLYN—--
MFTFACLFLLPLIIMIFCYTRILVEISSRMAR-=—----— NNLLSRDVHLRRSHNN----—-—-—-————-—-"—-"———————~—————————
IPKARMRTLKMSIVIVTSEFIVCWTPYYLLGLWYWLFPEKME -
ETVSHSLTHMLFIFGLFNACLDPITYGLFTVRLHQGLKR-—————-——

>gnrhr2 Gallus gallus [EMBL: Q5EFEOQ]
AEEPLLLPTFSPAAQARVAATEFVLFVLSAGCNVAVLRAAGGRR--G--—--
GGRSHIRVLLRHLAAADLLVTVVVMPLDAIWNIT---LOWRAGD—-——===—==——————————————————— — — ——— — — — —
LACRLLMYLRLLAMYASAFVTVVISLDRQAAILRPLAIARAR--
CRNRAMLRAAWMLSAALAVPQLFLFHTVTLHAPH--—————---——————— NFTQCTTHG---SFPQPWHETLYN--
MLSFSCLFLLPLLIMVCCYTRILLEISRRMGS—=---- SLFSSRDVPLRCSGSN=-==—=——————— e — — — — —
IPRARLRTLKMSLVIVSSFILCWTPYYLLGLWYWFCPRAMQ-
QKVPPSLSHILFIFGLFNACLDPITYGLFTIPFRRRCGCP————————

>vasrZ Mus musculus [EMBL: Q3SWS4]

———————————— LVRAELALLSTIFVAVALSNGLVLGALIRRGR--—-—-
RGRWAPMHVFISHLCLADLAVALFQVLPQLAWDAT---DRFHGPD---——————---""""""""""""""""""———————
ALCRAVKYLOMVGMYASSYMILAMTLDRHRAICRPMLAYRHGGGARWNRPVLVAWAFSLLLSLPQLFIFAQRDVGNGS—————



____________ GVFDCWARF-----AEPWGLRAYV--
TWIALMVEVAPALGIAACQVLIFREIHASLVPGPSERAGRRRR---GHRTGSPSEG-—————==—————————————————
AHVSAAMAKTVRMTLDPPLCCSCCWLALTAVPTPGSMLPS————————————————
VAVSPRSCVACFAVLRGTPHTAWVLKMSP————--——



