Structure-based sequence alignment of TM1

Helix 1 PIP
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OsPIP1;1
OsPIP1;2
OsPIP1;3
OsPIP1:;4
OsPIP1;5
OsPIP2;1
OsPIP2;2
OsPIP2;3
OsPIP2:;4
OsPIP2;5
OsPIP2;6
OsPIP2;7
OsPIP2;8
ZmPIP1;1
ZmPIP1;2
ZmPIP1;3
ZmPIP1;4
ZmPIP1;5
ZmPIP1;6
ZmPIP2;1
ZmPIP2;2
ZmPIP2;3
ZmPIP2:;4
ZmPIP2;5
ZmPIP2;6
ZmPIP2;7
AtPIP1;1
AtPIP1;2
AtPIP1;3
AtPIP1;4
AtPIP1;5
AtPIP2;1
AtPIP2;2
AtPIP2;3
AtPIP2;4
AtPIP2;5
AtPIP2;6
AtPIP2;7
AtPIP2:;8

FWRAVVAEFLAMILFIFISIGSALGF
LKGQCIAEFLGTGLL IFFGVGCVAAL
MFRKLAAECFGTFWLVFGGCGSAVLA
FWRAATAEFIATLLFLYITVATVIGH
FWRAIFAEFFATLFYVFFGLGASLRW
LTKRCIAEFIGTFILVFFGAGSAAVT
FYRAGIAEFVATFLFLYITILTVMGV
FYRAGIAEFMATFLFLY ITVLTVMGV
FYRAGIAEFVATFLFLYISILTVMGV
FYRAGIADFVATFLFLYITILTVMGV
FYRAGIAEFMATFLFLY ITVLTVMGV
LYRAVIAEFIATLLFLYITVATVIGY
LYRAVIAEFIATLLFLYITVATVIGY
LYRAVIAEFVATLLFLYITVATVIGY
LYRALITAEFVATLLFLYVTVATVIGY
LYRAVIAEFVATLLFLYVTVATVIGY
FYRALIAEFIATLLFLYITVATVIGY
LYRALIAEFMATLIFLYVSIATVIGY
LYRAATAEFTATLLLVCISVSTVIGE
FYRPGIAEFVATFLFLY ISILTVMGV
FYRAGIAEFVATFLFLYITILTVMGV
FYRAGIAEFVATFLFLYITVLTVMGV
FYRAGIAEFVATFLFLYITVLTVMGV
FYRAGIAEFVATFLFLYISILTVMGV
FYRAGIAEFVATFLFLYVTVLTVMGY
LYRAVIAEFIATLLFLYITVATVIGY
LYRAVIAEFIATLLFLYVTVATVIGY
LYRAVIAEFIATLLFLYITVATVIGY
LYRAVIAEFIATLLFLYITVATVIGY
LYRAVIAEFVATLLFLYITVATVIGY
LYRAVIAEFVATLLFLYITVATVIGY
LYRAATAEFIATLLFLYITVLTIIGY
FWRAGIAEFIATFLFLYITVLTVMGV
FWRAGIAEFIATFLFLY ITVLTVMGY
FYRAGIAEFIATFLFLY ITVLTVMGV
FYRAGIAEFIATFLFLY ITVLTVMGV
FYRAGIAEFIATFLFLYVIVLTVMGV
FYRAVIAEFVATLLFLYITVLTVIGY
LYRAVIAEFVATLLFLYITVLTVIGY
LYRAVIAEFVATLLFLYVTVLTVIGY
LYRAVIAEFVATLLFLYVSILTVIGY
FYRALIAEFIATLLFLYVTIMTVIGY
FYRAVIAEFIATLLFLYVTVLTVIGF
FYRALITAEFIATLLFLYVTVATVIGH
FYRAITAEFIATLLFLYVTVATVIGH
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Helix1l

1J4N

1FX8

1RC2

1798

2B60

2F2B

OsTIP1;1
OsTIP1;2
OsTIP2;1
OsTIP2;2
OsTIP2:;3
OsTIP3;1
OsTIP3;2
OsTIP4;1
OsTIP4;2
OsTIP4;3
OsTIP5;1
ZmTIP1;1
ZmTIP1;2
ZmTIP2;1
ZmTIP2;2
ZmTIP2;3
ZmTIP3;1
ZmTIP4;1
ZmTIP4;2
ZmTIP4;3
ZmTIP4 ;4
ZmTIP5;1
AtTIP1;1
AtTIP1;2
AtTIP1;3
AtTIP2;1
AtTIP2;2
AtTIP2;3
AtTIP3;1
AtTIP3;2
AtTIP4;1
AtTIP5;1

TIP

FWRAVVAEFLAMILFIFISIGSALGF
LKGQCIAEFLGTGLL IFFGVGCVAAL
MFRKLAAECFGTFWLVFGGCGSAVLA
FWRAATAEFIATLLFLYITVATVIGH
FWRAIFAEFFATLFYVFFGLGASLRW
LTKRCIAEFIGTFILVFFGAGSAAVT
ALKAALAEFISTL 1FVFAGQGSGMAF
TAKAAVAEF I SML I FVFAGSGSGMAF
SVKAYVAEFIATLLFVFAGVGSAIAY
SLKAYVAEFISTLVFVFAGVGSAIAY
SIKAYVAEFIATLLFVFAGVGSAIAY
TIRAAISEFLATAIFVFAAEGSILSL
ATRAALSEFVATAVFVFAAEGSVYGL
CVRAVLAELVLTFVFVFTGVAATMAA
CLRAVAGELLFTFLFVFIGVASTITA
CLRAVVAELLLTFLFVFSGVGSAMAA
ALRAYFAEFFSTFLFVFIAVGSTISA
ALKAAFAEFISTL IFVFAGQGSGMAF
TAKAAVAEFISTL IFVFAGSGSGMAF
SIKAYVAEFIATLLFVFAGVGSAIAY
SIKAYVAEFIATLLFVFAGVGSAIAF
SLKAYVAEFIATLLFVFAGVGSAIAY
TIRAAISEFIATAIFVFAAEGSVLSL
CVRAVLAELVLTFLFVFTGVSAAMAA
CVRAVLAELVLTFLFVFTGVSASMAA
FFRGVLGELVLTFLFVF1GVGAAMTD
CVRAVLAEL ILTFLFVFAGVGSAMAT
SLRSYLAEFISTFLFVFTAVGSAISA
ALKAALAEFISTL IFVVAGSGSGMAF
ALRAALAEFISTLIFVFAGSGSGIAF
AITRAAFAEFFSMV I FVFAGQGSGMAY
SLRAYLAEFISTLLFVFAGVGSAIAY
SLKAYLSEFIATLLFVFAGVGSALAF
SLKAYLSEFIATLLFVFAGVGSAVAF
SIRATLAEFLSTFVFVFAAEGSILSL
SIRATLAEFLSTFVFVFAGEGSILAL
CIKALIVEFITTFLFVFAGVGSAMAT
ALRCYVSEFISTFFFVLAAVGSVMSS
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Helix1l

1J4N

1FX8

1RC2

1798

2B60

2F2B

OsNIP1;1
OsNIP1;2
OsNIP1;3
OsNIP1;4
OsNIP1;5
OsNIP2;1
OsNIP2;2
OsNIP3;1
OsNIP3;2
OsNIP3;3
OsNIP3:;4
OsNIP3;5
OsNIP4;1
ZmNIP1;1
ZmNIP2;1
ZmNIP2;2
ZmNIP3;1
AtNIP1;1
AENIP1;2
AtNIP2;1
AtNIP3;1
AtNIP4;1
AtNIP4;2
AENIP5;1
AtNIPG6;1
AtNIP7;1

Helix1l

1J4N
1FX8
1RC2
1798
2B60
2F2B
0sSIP1;1
0sSIP2;1
ZmSI1P1;1
ZmSI1P1;2
ZmSIP2;1
AtSIP1;1
AtSIP1;2
AtSIP2;1

NIP

SIP

FWRAVVAEFLAMILFIFISIGSALGF
LKGQCIAEFLGTGLL IFFGVGCVAAL
MFRKLAAECFGTFWLVFGGCGSAVLA
FWRAATAEFIATLLFLYITVATVIGH
FWRAIFAEFFATLFYVFFGLGASLRW
LTKRCIAEFIGTFILVFFGAGSAAVT
FIQKITAEIFGTYFLIFAGCGAVTIN
KNLLILAEILGTYFMIFAGCGAVVVN
FAQKVIAEILGTFFLIFAGCAAVAVN
FLOQMLLAEFLATFFLMFAGLGAITVE
FMQKILTEILGTYFMIFAGCGAVVVN
LLKKVVSEVVATFLLVFMTCGAAGIS
LLKKVISEVVATFLLVFVTCGAASIY
LHVCLGAEFVGTFILIFFATAAPIVN
LVKKVGAEFFGTFTLIFTVLSTIIMD
LLKKVSAEFFGTFILIFTVLSTIIMD
LAKKAAAEFVGTFILIFAMLSTIVTD
LVKKAAAEFIGTFILVFTVLSTVVMD
LIREVMVEGLASFLVVFWSCVAALMQ
FIQKITAEIFGTYFLMFAGCGAVTIN
LLKKVVSEVVSTFLLVFVTCGAAGIY
LGKKVISEVVATFLLVFVTCGAASTY
LTRKLGAEFVGTFILIFFATAAPIVN
FLQKLTAEFLGTYFLVFTGCASVVVN
FLQKLMAEVLGTYFL IFAGCAAVAVN
FLQKLLAELVGTYYLIFAGCAAIAVN
FVQKLIGEFVGTFTMIFAGCSAIVVN
LTQKLITAEMIGTYFI1VFSGCGVVVVN
LTQKLITAEMIGTYF1 IFSGCGVVVVN
LTRKLGAEFVGTFILIFTATAGPIVN
LYRKLGAEFVGTLILIFAGTATAIVN
PLRIVMAELVGTFILMFSVCGVISST

10 35
FWRAVVAEFLAMILFIFISIGSALGF
LKGQCIAEFLGTGLL IFFGVGCVAAL
MFRKLAAECFGTFWLVFGGCGSAVLA
FWRAATAEFIATLLFLYITVATVIGH
FWRAIFAEFFATLFYVFFGLGASLRW
LTKRCIAEFIGTFILVFFGAGSAAVT
AVRAAAADAAVTFLWVLCVSTLGAST
RPWLVVGDLVVAAMWVCAGALVKLAV
TVRAAAADAVVTFLWVLCASALGAST
ALRAAAADAVVTFLWVLCVSTLGAST
RPWLVVGDLALAAAWVCAGALVKLLYV
VLKSAIGDMLMTFSWVVLSATFGIQT
AVKSALGDMVITFLWVILSATFGIQT
RIGLVVTDLVLSFMWIWAGVLVNILV
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