
 
 

 
A. 
                                                            
Mcr2     1 ~~~MNRTFIMR.ECLGKALWLCFCLSITGCAEDDRMTPLSADSGDTADELIPIHISLTGDNDYHS.SSFNDASTRSHSPLIAEWVGVKAFSPTRT.GEQPDYEGPRIASMELTEDTLPRVSTRA.TVPAGVYFRLI 
Mcr3a    1 ~~~MNKLLIMRTHLLWIGVMTASSLWLSECTQEEKY.PFFPEKGYDSGTVIPIKISMAENGEYDSYTPENDMAPRYNAPLIAEWAGVQTLSRTRT.KESPEYNGPRIASMELTENTPSTLTTRANTLSTGVYFRLI 
Mcr3b    1 MNTKTKLLYVGFRALNTCCLYAAFLMITSCG.DNVVNPDSPEP..DGEDMIPVTVSRVEDGNY.MESHVDTPDTTGGRTLVDEWVPVKEPPASRVIPAAVPYEGPPAVRMTLREE..PQVTTRAATLGNGIYFRLI 
Mcr4a    1 MNTKTKLLYVGFRALSTCCLYAAFLMITSCG.DNVVNPDSPEP..DGEDMIPVTISRVEDGSY.MESHVDTPDTTGGRTLVDEWVPVKEPPASRAIPAAVPYEGPSAVRMTLREE..PQVTTRASTLGNDIYFRLI 
Mcr4b    1 ~~~MNRTFIMR.ECLGKALWLCFCLSIAGCAEDDRMTPLSADSGNTADELIPIHISLTGDNDYHS.SSFNDASTRSHSPLIAEWVGVKAFSPTRT.GEQPDYEGPRIASMELTEDTLPRVSTRA.TVPVGVYFRLI 
 
130 VFRKSGNNYVFQSVADYASNGTGTPVLERGKLLTRSGTIRVVGYSFNTTADLGDMPSTYAYNSSTVSIPDMSKDFMTFDSGDITNVNSLSHN.LPVSFSQKLCKLTITISPTGFPSNTITNCTGVYVKQGGNSTSWKIGPSTN 
132 VFRKSGNNYVFQSAADYTSNGASSPVLKKGKLLTRSGTIRVIGYSFNTTAALGDIPASYTYNTTKIDIPNMNNDFMTYDSGDIANVNSLNYN.LPVTFKQKLCKLTISISVTGFTSNTISGCTGVYVKQGGNSTSWVIGSS.. 
131 AFRKVGSNYVFQSAADFTTNGASAPTLRQGNLLTRAGTVRVIGYSFNSTAGMGTIPSSYTYNSTSVTIPNMNSDFMVYDSGDIANVSTISHN.LSVSFTQKLCKLTVKLSLSQFGSNTFTNCTGVYVSQGGNASSWTIGPSTN 
131 AFRKVGSNYVFQSAADFTTNGASAPTLRLGNLLTRAGTVRVIGYSFNSTAGMGTIPSSYTYNSTSVTIPNMNSDFMVYDSGDIANVSTISHN.LSVSFTQKLCKLTVKLSLSQFGSNTFTNCTGVYVSQGGNTSAWTIGPSTN 
130 VFRKSGNNYVFQSAADYASNGTGTPVLKQGKLLTRSGTIRVVGYSFNTTADLGTIPASYTYNSSTVSIPDMTKDFMTFDSGDITNVNSLSHNLLPVSFSQKLCKLTITISPTGFPSNTITNCTGVYVKQGGNSTSWKIGPSTN 
 
272 VVAANTNNTAAFSPNTTLNTTIRMVPFAGARTITVHFNTLTVGGRTVNN..NTEITSTQSVQLKEGKSYTLKIQFKKGPGINVPASNINLT..QNGCTENDKTILSKLRWAEGNLNSQS.NYNLTWASSTTDYGYYYIWKNVY 
272 AVAANTSNTASFNPNTNQTTTIHMVPFASSRTITVHFNKLTVGNLIANNADNIDIASTQSVQLKEGMSYTMKIQFKRSPGINVPAGSINLSNPKKACTNDDKQKLSKLVFADGNLKSTGASNNYVWA.TNKEYGYYYQWKKDY 
273 NVSANTGNTPTFNIANNSTATVRLVPFSGSRTITVHIGTLTLSNYF..NANNRNIISSQNVQLLPGKSYTITLKFE..LGIQLAASNINLT..QNGCTTNDKNDLAKLRWATGNLKSTG.STNYIWAPSQTEIGYYYAFNKLY 
273 NVSANTGNTPTFNIANNSTATVRLVPFSGSRAITVHIGTLKLSNYF..NANNRNITSSQNVQLLPGKSYTITLKFE..LGVQLAASDINLT..QNGCTASDKNYLAKLRWATGNLKSTG.NTNYVWT.SSTDRGYYYTFYSTY 
273 VVAANTNNTAAFSPSTALSTTIRMVPFAGARTITVHFNTLTISGRTIPN..NTEITSTQSIQLKEGKSYTMKIQFKKTIGINVPSGSINLT..TNGCSSADKTALAKLIWADGNLKSTG.SANYVW.GTYSEYGYYYTWKSTY 
 
410 VSSGYTGYGAVDPCTRLDESIYGSGWRTPTRSEFISLSRCSNKQLVKYNGIQGMWFMNSSTGLFLPAAGYRDGDKGSGTTATAYTNGTGSYYWSSDLNGNS.AYGLYILKNDVFVDANG.N...RKSGVSVRCVHNL~~ 541 
414 ..NG....NNIDPCARLNPTTYGSGWRLPTRNELERLGRCNNVKKVS.NGVNGVWFLNATTGIFLPLGGWRN..NNSGTTAEDWPGTYGQYFTDESINTNDC.YRLDISPGEGKTDVNSTP...KKMAYQTRCVKGPKL 539 
409 ..NG....STGDPCSKLNTAYYGTGWRTPSKNELEKLSRCTDK..VFTNN..GMWFMNKSLGVFLKAGGVRQESGSGTNGATYTDHGC...YWTSTIGTSKNAYNMEFWNTEAHVNNTSSWFGLQTNGLLIRCVKGTKQ 534 
408 ..TGNKTTNNTDPCSKLNTAYYGTGWRTPSENDYISLSRCTDK..VLTNG..GMWFMNKSIGVFLLASGGIGWGGSSSTGDPTSDGGTGGQYWSSTY.NKNDAKRLVFANGSAGIG.....LDYLASGLAVRCVK~~~~ 530 
410 ..TGNTSLNNTDPCPKL.KSDYGTGWRTPSKDEMDKLSRCTNKAVVTNGGNKGFWFMNSTIGLFLPFGGSHGGATGSKTTPPGNAGSEGA.YWCLDANGSTYGYLLYFTTGGESRTGHY.P...KTNGQSVRCVKNK~~ 538 
 
 
 
 

B. 
 
Mcr2c    1 MKTELKGWLADNTVTTDNKEDKILVLESAGNLTLSDVLDEMKKEDTGLRAETLKHAVDLFQRTVSELVLNGYSVNTGLFRAVPQFRGVIDGGVWNPERNSIYVSFNQDKDLRETIARTGVKILGAKGDPAYFIGGE 
Mcr3c    1 MKTELKGWLADNTVTTDNKEDKILVLESAGNLTLSDVLDEMKKEDTGLRAETLKHAVDLFQRTVSELVLNGYSVNTGLFRAVPQFRGVIDGGVWNPERNSIYVSFNQDKDLREAIARTGVKILGAKGDSAYFIGGE 
 
137 DAATRATDGSATAGRNYRLQGKNIKVTGTDSAVGIVLIDEKGTETKLPMDMIAVNNPSEVLVLLPADLKDGVYELRLTTQFSTGNKLLKVPRTVIRSLVIGLPSGGDGDIVDDPTA 252 
137 DAATRATDGSATAGRNYRLQGKNIKVAGTDPAVGIVLIDEKGTETKLPMDMIAVNNPSEVLVLLPADLTDGIYKLRLTTQYTSGNRQLKTPHVISQTIVIGNTTEGDGDIVDDPTA 252 

 


