o e e L e e ARaan . B L L B L B L B L L
T 1 r HDACL-F wt ] - HDAC4 wt
HDAC3-F wt - 1 b ] E g
w [ | M HDAC3-F Y(208)F ] F(_M _HDACIL-F Y(303)H 7 ] & B HDACA4 H(976)F
F % 2 F ] c
s 5 A O 2f
5 r K] -
[ % 16 [ 7 2
0 g I ] ¢
s o 12} ] e ®r
O Q r ] o
: 5 8
R s / ] X “f
4 ]
H B 5
0 1 1 s 1 1 1
14nM 28nM 56nM 11.2nM 0 ... . N .
[enzyme] 3nM 6 nM 12 nM 24 nM
[enzyme]
B ) D = & &
- Q(P S é\ S @/\
S m HDAC1-F X X
wt_YH[ wt_YH[wt YH[wt YH[wt YH N-COR =~
HDACS3-F —
Sin3A - v «HDACA4-F
GAL4-DAD —{ — MTA2 |0 |
CoREST o s g | ofw we (000 BBkHDACI-F  HDACS3 > s
aMTA2 | «-COREST| «Sin3A | aHDAC2| «FLAG




