1.00

fraction bound
o o
(4] ~J
o [4,]
| 1

e

[X)

o
|

0.00

T T T
0 100 200 300 400
[peptide] uM

KD (uM)
® K4me3 544 +7.3
® R2me2s/K4dme3 31.0+3.6



