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Rh#001.1_Nitrosomonas_europaea
Rh#001.2_Nitrosospira_multiformis
Rh#001.3_Acidobacteria_bacterium
Rh#001.4_Candidatus_Kuenenia
Rh#002_Danio_rerio
Rh#003_Takifugu_rubripes
Rh#004_Takifugu_rubripes
Rh#005_Takifugu_rubripes
Rh#006_Tetraodon_nigroviridis
Rh#007_Xenopus_tropicalis
Rh#008_Chlamydomonas_reinhardtii
Rh#009_Chlamydomonas_reinhardtii
Rh#010_Apis_mellifera
Rh#011_Dictyostelium_discoideum
Rh#012_Dictyostelium_discoideum
Rh#013_Geodia_cydonium
Rh#014_Caenorhabditis_elegans
Rh#015_Caenorhabditis_briggsae
Rh#016_Caenorhabditis_elegans
Rh#017_Caenorhabditis_briggsae
Rh#018_Ciona_intestinalis
Rh#019_Ciona_intestinalis
Rh#020_Ciona_intestinalis
Rh#021_Carcinus_maenas
Rh#022_Anopheles_gambiae
Rh#023_Drosophila_pseudoobscura
Rh#024_Drosophila_melanogaster
Rh#025_Ciona_savignyi
Rh#026_Ciona_savignyi
Rh#027_Ciona_savignyi
Rh#028_Drosophila_yakuba
Rh#029_Danio_rerio
Rh#030_Salmo_salar
Rh#031_Takifugu_rubripes
Rh#032_Tetraodon_nigroviridis
Rh#033_Xenopus_laevis
Rh#034_Xenopus_tropicalis
Rh#035_Gallus_gallus
Rh#036_Mus_musculus
Rh#037_Oncorhynchus_mykiss
Rh#038_Rattus_norvegicus
Rh#039_Bos_taurus
Rh#040_Callithrix_jacchus
Rh#041_Canis_familiaris
Rh#042_Cebus_apella
Rh#043_Macaca_fascicularis
Rh#044_Macaca_mulatta
Rh#045_Sus_scrofa
Rh#046_Gorilla_gorilla
Rh#047_Papio_papio
Rh#048_Pongo_pygmaeus
Rh#049_Pan_troglodytes
Rh#050_Homo_sapiens
Rh#051_Papio_hamadryas
Rh#052_Takifugu_rubripes
Rh#053_Danio_rerio
Rh#054_Tetraodon_nigroviridis
Rh#055_Ambystoma_tigrinum
Rh#056_Xenopus_laevis
Rh#057_Xenopus_tropicalis
Rh#058_Gallus_gallus
Rh#059_Mus_musculus
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Rh#060_Rattus_norvegicus
Rh#061_Bos_taurus
Rh#062_Canis_familiaris
Rh#063_Cebus_apella
Rh#064_Gorilla_gorilla
Rh#065_Hylobates_sp
Rh#066_Macaca_fascicularis
Rh#067_Macaca_mulatta
Rh#068_Pongo_pygmaeus
Rh#069_Pan_troglodytes
Rh#070_Homo_sapiens
Rh#071_Danio_rerio
Rh#072_Takifugu_rubripes
Rh#073_Oryctolagus_cuniculus
Rh#074_Oryzias_latipes
Rh#075_Tetraodon_nigroviridis
Rh#076_Xenopus_tropicalis
Rh#077_Xenopus_laevis
Rh#078_Gallus_gallus
Rh#079_Mus_musculus
Rh#080_Rattus_norvegicus
Rh#081_Canis_familiaris
Rh#082_Bos_taurus
Rh#083_Hylobates_sp
Rh#084_Sus_scrofa
Rh#085_Macaca_mulatta
Rh#086_Papio_hamadryas
Rh#087_Pongo_pygmaeus
Rh#088_Gorilla_gorilla
Rh#089_Pan_troglodytes
Rh#090_Homo_sapiens
Rh#091_Oncorhynchus_mykiss
Rh#092_Danio_rerio
Rh#093_Takifugu_rubripes
Rh#094_Danio_rerio
Rh#095_Oryctolagus_cuniculus
Rh#096_Tetraodon_nigroviridis
Rh#097_Oryzias_latipes
Rh#098_Xenopus_tropicalis
Rh#099_Xenopus_laevis
Rh#100_Gallus_gallus
Rh#101_Mus_musculus
Rh#102_Rattus_norvegicus
Rh#103_Bos_taurus
Rh#104_Canis_familiaris
Rh#105_Pongo_pygmaeus
Rh#106_Pan_troglodytes
Rh#107_Homo_sapiens
Rh#108_Takifugu_rubripes
Rh#109_Tetraodon_nigroviridis
Rh#110_Homo_sapiens
Rh#111_Gallus_gallus
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Rh#001.1_Nitrosomonas_europaea
Rh#001.2_Nitrosospira_multiformis
Rh#001.3_Acidobacteria_bacterium
Rh#001.4_Candidatus_Kuenenia
Rh#002_Danio_rerio
Rh#003_Takifugu_rubripes
Rh#004_Takifugu_rubripes
Rh#005_Takifugu_rubripes
Rh#006_Tetraodon_nigroviridis
Rh#007_Xenopus_tropicalis
Rh#008_Chlamydomonas_reinhardtii
Rh#009_Chlamydomonas_reinhardtii
Rh#010_Apis_mellifera
Rh#011_Dictyostelium_discoideum
Rh#012_Dictyostelium_discoideum
Rh#013_Geodia_cydonium
Rh#014_Caenorhabditis_elegans
Rh#015_Caenorhabditis_briggsae
Rh#016_Caenorhabditis_elegans
Rh#017_Caenorhabditis_briggsae
Rh#018_Ciona_intestinalis
Rh#019_Ciona_intestinalis
Rh#020_Ciona_intestinalis
Rh#021_Carcinus_maenas
Rh#022_Anopheles_gambiae
Rh#023_Drosophila_pseudoobscura
Rh#024_Drosophila_melanogaster
Rh#025_Ciona_savignyi
Rh#026_Ciona_savignyi
Rh#027_Ciona_savignyi
Rh#028_Drosophila_yakuba
Rh#029_Danio_rerio
Rh#030_Salmo_salar
Rh#031_Takifugu_rubripes
Rh#032_Tetraodon_nigroviridis
Rh#033_Xenopus_laevis
Rh#034_Xenopus_tropicalis
Rh#035_Gallus_gallus
Rh#036_Mus_musculus
Rh#037_Oncorhynchus_mykiss
Rh#038_Rattus_norvegicus
Rh#039_Bos_taurus
Rh#040_Callithrix_jacchus
Rh#041_Canis_familiaris
Rh#042_Cebus_apella
Rh#043_Macaca_fascicularis
Rh#044_Macaca_mulatta
Rh#045_Sus_scrofa
Rh#046_Gorilla_gorilla
Rh#047_Papio_papio
Rh#048_Pongo_pygmaeus
Rh#049_Pan_troglodytes
Rh#050_Homo_sapiens
Rh#051_Papio_hamadryas
Rh#052_Takifugu_rubripes
Rh#053_Danio_rerio
Rh#054_Tetraodon_nigroviridis
Rh#055_Ambystoma_tigrinum
Rh#056_Xenopus_laevis
Rh#057_Xenopus_tropicalis
Rh#058_Gallus_gallus
Rh#059_Mus_musculus
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- - - - - - - - - - - - - - - MRSP LHQNQ L T L I LG L FQVV F LV I FA LYGSYDA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - MRSP LHQNQ L T L I LG L FQAA F LV T FA L FGSYAP - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MRGK FSG F L L LPQ I L F I I L FGV FVEYD T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - MGN TRGKA TA L L LVAQA I I LV L FG L FVDYDV - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
P I FP YMVRY I LKH L F FAHSN TRGKA TA L L LVAQA I L LV L FG L FVDYDV - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - MK LSHGHGY LA LG LQ LV F F I L FC I FVRYHP - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - MH TPGSS TAGYA L L L I VQVV F I I V FG FC TDYAK - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - MHSPAAKVSGY I V LM I VQ I I F LV L FWL FVRYEK - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - MHSPAAKVSGYVV LM I VQ I I F LV L FWL FVRYEK - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - MSN TRGKA TA L L LAAEAV F L L L FG L FVDYDV - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - MSN TRGKA TA L L LVAQA I F LV L FG L FVDYDV - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MRGK FSG F L LVPQ I I F I V LYGV FVQYDV - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - MH TPAAKVSGYVV LM I VQ I I F LV L FWL FVRYEK - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - MAPQYAPS LRSR LP LVA F L LE T L F L L L FV FWVK I E K - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - MAPQYAQS LR FR LPP L L F F LQ TG F I V V F I FYVD I EQ - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - MAPQYAPS LRSR LAP L L L F LQMG F I A I Y V FYVE I D T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - MAPQYAPS LRSR LAP L L L L LQ TG F I V V FA FYVD I E T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - MPPRY T TS LRGR LPWA I L F LQ T T F I F I F LHC FQYDY - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - MPPRY T TN LRGR LPWA I L L LQ T T F I L I F LHC FQHDY - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - MPS TYPS FRHSVPWL I L L LEAV F I V LSY F LDS I VD - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - MGCKYPRS LRCC LP LWA LEVQ TA FS L L FC F F I PHD T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - MAPQYAQS LR FR LPP L L F F LQ TG F I V V F I V YVD I EQ - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - MGSKYPRS LRCC LP LWA FG LQV T F I L L FY F L I GQDP - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - MGSKYQKSVRVWLP LCA I T LEV I F I V I F F F F TSYSA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - MGSKYPPSVRGC LP LWA L T LEAA F I LV F F F F TYYD T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - MGSKYPPSVRGC LP LWT I A LE LA F LV I F F F F TSYD T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - MGSKYPPSVRGC LP LWA L T LEAA L I LV F F F F TYYD T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - MSSKYPRSVRCC LP LWA L T LEAA L I L L F F F F TYYDA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - MSSKYPRSVRCC LP LWA L T LEAA L I L L F F F F TYYDA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - MGSKYQRSVRGC LPPW I L T LEV I L F LV F F F F TSYD T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - MSSKYPRSVRCC LP LCA L T LEAA L T L L FY F F THYDA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - MSSKYPRSVRCC LP LWA L T LEAA L I L L F F F F TYYDA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - MSSKYPRSVRCC LP LWA L T LEAA L I L L F F F F TYYDA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - MSSKYPRSVRRC LP LCA L T LEAA L I L L FY F F TQYDA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - MSSKYPRSVRRC LP LWA L T LEAA L I L L FY F F THYDA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MR LK FP LMA I V LE I AM I V L FA L FVEYEM - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - MPAYA TNMR LK FP I LA L T LE L L T I V L FAV FVVYDD - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - MP TYS TNMR LK FP I LA L I LE I I T I V LYA L FVVYD T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - MPAYA TNMR LK FPV LA L T LE I I T I I L FAV FVVYDD - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - MA LP FA TNMR FK FSS LA LS LQV I L I I L FA I FVSYD T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MR FR LPA LA LA LE I I I I I L FG I FVKYD T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - MSYS TNMR FR LPA LA I G LE I L I I I L FG I FVRYD T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MR FK FS I I A L L LEVV F I I L FG L FVEHD T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MR FK FP LMA I S LEVAM I V L FG L FVEYE T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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Rh#060_Rattus_norvegicus
Rh#061_Bos_taurus
Rh#062_Canis_familiaris
Rh#063_Cebus_apella
Rh#064_Gorilla_gorilla
Rh#065_Hylobates_sp
Rh#066_Macaca_fascicularis
Rh#067_Macaca_mulatta
Rh#068_Pongo_pygmaeus
Rh#069_Pan_troglodytes
Rh#070_Homo_sapiens
Rh#071_Danio_rerio
Rh#072_Takifugu_rubripes
Rh#073_Oryctolagus_cuniculus
Rh#074_Oryzias_latipes
Rh#075_Tetraodon_nigroviridis
Rh#076_Xenopus_tropicalis
Rh#077_Xenopus_laevis
Rh#078_Gallus_gallus
Rh#079_Mus_musculus
Rh#080_Rattus_norvegicus
Rh#081_Canis_familiaris
Rh#082_Bos_taurus
Rh#083_Hylobates_sp
Rh#084_Sus_scrofa
Rh#085_Macaca_mulatta
Rh#086_Papio_hamadryas
Rh#087_Pongo_pygmaeus
Rh#088_Gorilla_gorilla
Rh#089_Pan_troglodytes
Rh#090_Homo_sapiens
Rh#091_Oncorhynchus_mykiss
Rh#092_Danio_rerio
Rh#093_Takifugu_rubripes
Rh#094_Danio_rerio
Rh#095_Oryctolagus_cuniculus
Rh#096_Tetraodon_nigroviridis
Rh#097_Oryzias_latipes
Rh#098_Xenopus_tropicalis
Rh#099_Xenopus_laevis
Rh#100_Gallus_gallus
Rh#101_Mus_musculus
Rh#102_Rattus_norvegicus
Rh#103_Bos_taurus
Rh#104_Canis_familiaris
Rh#105_Pongo_pygmaeus
Rh#106_Pan_troglodytes
Rh#107_Homo_sapiens
Rh#108_Takifugu_rubripes
Rh#109_Tetraodon_nigroviridis
Rh#110_Homo_sapiens
Rh#111_Gallus_gallus

- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MR FK FS L I A LS LEVVM I VS FA L FVEYE T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MR FK FP LMA I G LEVVM I V L FA L FVQYE T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MR F I FP T I A V L LEASM I V L FG F FVKYE T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MA I G LD I FM I V L FG L FVQYE T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MR F T FP LMA I V LE I AM I V L FG L FVEYE T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MR FK FP LMA I V LE I AM I V L FG L FVEYE T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MR LK FP LMA I V LE I AM I V L FA L FVEYEM - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MR LK FP LMA I V LE I AM I V L FG L FVEYEM - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MR FN FP LMA I V LE I AM I V L FG L FVEYEM - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MR F T FP LMA I V LE I AM I V L FG L FVEYE T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MR F T FP LMA I V LE I AM I V L FG L FVEYE T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - MAES TN LR LR LP L I C I I LE V I L I I L FGV LVEYND - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - MTDAA TNMR LK LP I TC F I LE I I L I I L FG T LVQYDY - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - MAKSPRRVAGRR L L LP L LC L F FQGA TA I L FA I FVRYDQ - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - MTDPS TNMR LK LP I TC F I LQ I I L I I L FGV LVQYDE - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - MADVS TSMR LK LPVVC F I LE I I L I I L FGA LVQYDY - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - MTGYS TNMR I K LPV FC L L LE F I T I I L FAV FVRYDH - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - MTGYS TNMR I K LP L FC L I LQ F I T I I L FAV FVRYDH - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - MAERAAAR LH LSG LC F F LQ L L T I V L FA T FVRYSP - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - MARVPRHRR LV LP L LC L L FQGA TA L L FA I FVRYNH - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - MAR I PRHRR LV LP L LC L L FQGA TS L L FA I FVRYNH - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - MARSPRRAGAPR LQ LP L LC L L LQGA TA I L FAV FVRYNH - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - MAWSPRHSAGRR LQ LP L LC L L LQGA TA I L FAV FVRYNR - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - MAGSPSRAAGRR LQ LP L LC L F LQGA TAV L FAV FVRYNH - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - MAGSSRRAGGRR LQ LP L LC L L LQGA TA I L FAV FVRYNH - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - MAGSPSRAAGRR LQ LP L LC L F LQGA TAV L FAV FVRYNH - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - MAGSPSRAAGRR LQ LP L LC L F LQGA TAV L FAV FVRYNH - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - MAGSPSRAAGRR LQ LP L LS - F LQGA TAV L FAV FVRYNH - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - MAGSPSRAAGRR LQ LP L LC L F LQGA TAV L FAV FVRYNH - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - MAGSPSRAAGRR LQ LP L LC L F LQGA TAV L FAV FVRYNH - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - MAGSPSRAAGRR LQ LP L LC L F LQGA TAV L FAV FVRYNH - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- MGN F I QGCKDY FSQQKN TN I R L T LPVVC FVWQ I AM I I L FGV F I RYDE - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - MGNC FGSRG I CDRPKN TN I R LS LPAVC FKWQVSM I I L FGV FVRYNE - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - MGN F FGRQRNAYVRVS LPAVC FVWQ I AM I I L FGV F I RYNE - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - MVKN TN I R I S LPAVC FVWQ I AM I I L FGV F I RYNE - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - MAWN TN LRWR LP L LC LV LEVAMVV L FG L FVRYSP - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - MGCVQS FRN FCDRPKN TNVR I S LPAVC FVWQ I AM I I L FGV F I RYNE - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- MGNCCESASN F FGPQKN TNVRVS LPAVC FVWQ I AM I V L FGV F I RYDE - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MR LR LPVVC F LWE I AM I V L FG I FVRYND - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - MLRNSNMRWR LP L I C FVWE I AM I V L FG I FVRYND - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - MERPRHQGMTKN TYMRWR LP L I C L LWEVAM I I L FGV FVH FGP - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - MAWN TN LRGR LP I TC L I LQV TMVV L FGV FVRYD I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - MAWN TN LRGR LP I TC L I LQV TMVV L FGV FVRYD I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - M I WN TN LRWR LPVAC L L LEVA L I A L FGV FVRYDM - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - MVWN TN LRWR LPV TC L L LQVA LVV L FGV FVRYDM - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - MAWN TN LRWR LP L TC L L LEVVMV I L FGV FVRYD F - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - MAWN TN LRWR LP L TC L L LQVVMV I L FGV FVRYD F - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - MAWN TN LRWR LP L TC L L LQV I MV I L FGV FVRYD F - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - MGCVQS FR T LCDRPKN TNVR I S LPAVC FVWQ I AM I I L FGV F I RYDE - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - MGN F FGRQR TAYVRVS LPAVS FVWQ I AM I I L FGV F I RYDK - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - MSSKYPRSVRRC LP LWA L T LEAA L I L L FY F F THYDA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - MPS TYPS FRHSVPWL I L F LEAV F I V L FY F FVSDVD - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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Rh#001.1_Nitrosomonas_europaea
Rh#001.2_Nitrosospira_multiformis
Rh#001.3_Acidobacteria_bacterium
Rh#001.4_Candidatus_Kuenenia
Rh#002_Danio_rerio
Rh#003_Takifugu_rubripes
Rh#004_Takifugu_rubripes
Rh#005_Takifugu_rubripes
Rh#006_Tetraodon_nigroviridis
Rh#007_Xenopus_tropicalis
Rh#008_Chlamydomonas_reinhardtii
Rh#009_Chlamydomonas_reinhardtii
Rh#010_Apis_mellifera
Rh#011_Dictyostelium_discoideum
Rh#012_Dictyostelium_discoideum
Rh#013_Geodia_cydonium
Rh#014_Caenorhabditis_elegans
Rh#015_Caenorhabditis_briggsae
Rh#016_Caenorhabditis_elegans
Rh#017_Caenorhabditis_briggsae
Rh#018_Ciona_intestinalis
Rh#019_Ciona_intestinalis
Rh#020_Ciona_intestinalis
Rh#021_Carcinus_maenas
Rh#022_Anopheles_gambiae
Rh#023_Drosophila_pseudoobscura
Rh#024_Drosophila_melanogaster
Rh#025_Ciona_savignyi
Rh#026_Ciona_savignyi
Rh#027_Ciona_savignyi
Rh#028_Drosophila_yakuba
Rh#029_Danio_rerio
Rh#030_Salmo_salar
Rh#031_Takifugu_rubripes
Rh#032_Tetraodon_nigroviridis
Rh#033_Xenopus_laevis
Rh#034_Xenopus_tropicalis
Rh#035_Gallus_gallus
Rh#036_Mus_musculus
Rh#037_Oncorhynchus_mykiss
Rh#038_Rattus_norvegicus
Rh#039_Bos_taurus
Rh#040_Callithrix_jacchus
Rh#041_Canis_familiaris
Rh#042_Cebus_apella
Rh#043_Macaca_fascicularis
Rh#044_Macaca_mulatta
Rh#045_Sus_scrofa
Rh#046_Gorilla_gorilla
Rh#047_Papio_papio
Rh#048_Pongo_pygmaeus
Rh#049_Pan_troglodytes
Rh#050_Homo_sapiens
Rh#051_Papio_hamadryas
Rh#052_Takifugu_rubripes
Rh#053_Danio_rerio
Rh#054_Tetraodon_nigroviridis
Rh#055_Ambystoma_tigrinum
Rh#056_Xenopus_laevis
Rh#057_Xenopus_tropicalis
Rh#058_Gallus_gallus
Rh#059_Mus_musculus

- FS - SWA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S A VAPA - E I NEAR LVAQYNY - - - - - - S I N I LAML LVG FG F LMV - FVRR - YG FSA T TG TY LVVA TG LP LY I L L - RAN - -
- LS - AWA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S EGG TAPQ LNEARQVAQYNY - - - - - - V I H I LAML LVG FG F LMV - FVKR - YG FGA T TG TY LVVAVG LP LY I L L - RAN - -
- LP - AWA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - QG - - TSHVE TS LRQVEQYNY - - - - - - S I H I LAML LVG FG F LMV - FVKK - YGYSA T TG TY LVVGAG I P LY L L L - R L T - -
F FK - I S A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - I GGGVASAVEE L LEVNKYNK - - - - - - S I HVMAMLMVG FG F LMV - YVKR - YGWGAA TA TY I A VS FV I P YYMY L - K SK - -
- HANA L LQ - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - NNQ T - RHMENS FYQNYP F - - - - - - FAD I QVM I F I G FGC L LA - F FRR - YG FGGMV FN F LVA T F T I QWA I L I - QG F - -
- NADAKMQ - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - NNE T - NPMENSVYRDYP F - - - - - - FADVQVM I F I G FGC L LA - F FR F - YG FSGMV FN F L TA T F T I QWA I LV - QG F - -
- TN - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - Q T - DP LENPVYRDYP F - - - - - - F TD I QVM I F I G FGC L LA - F FR L - YG FGGMA FN F LMA T FA I QWA I LV - QGY - -
- HADAK FQ TN - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - Q T - DP LENPVYRDYP F - - - - - - F TD I QVM I F I G FGC L LA - F FR L - YG FGGMA FN F LMA T FA I QWA I LV - QGY - -
- NANAKMQ - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - NNE T - NPMDNSVYRDYP F - - - - - - FADVQVM I F I G FGC L LA - F FR F - YG FSGMV FN F L TA T F T I QWA I LV - QG F - -
- LS SA TS - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - LAN I T - V AN THD LD TY FP L - - - - - - FKDVQ LML FVG LG L L LS - F LK L - YG FGAMA LN LV I AN FS I QWAV LV - QG F - -
- V V I V I FVG L F FG - - - - - - - - - - - - - L TQY TE LG - TNAQEEVDR FYKY - - - - - - LVDVN I MVW I G FG F LMT - FMRR - YGYGAVA LNY FASA LMF LEA I LM - I GA - -
- LA EN - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AQEQVERYYKY - - - - - - F I DVQVM I F I G FG F LMT - FMRR - YSYGAVS LNY FASA LMF LEA I LM - I GA - -
- K NDDP - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - DQPD FPV I MHS - - - - - LYQDVHVM I W I G FG F LMT - F LRR - YGQSAVG L T F L LGA I LVQVA I I C - EGV - -
- NKNY TGSENP - - - - - - - - - - - - - - - - - - DE FKG - GEVQERVNN FYGY - - - - - - FRD I N I M I F FG FG F LMT - F LRR - YGYSA LGY T F I I S A LVSQWSV L L - NG F - -
- NEVNYS T L TP - - - - - - - - - - - - - EQ LQE LEA TG - GVVQEEV TN I YGY - - - - - - FRD I N I M I F FG FG F LMT - F LRR - YGYSA LGY T F I I S A LVAQWSV L I - YG F - -
- TGDA I RND T T I S - - - - - - - - - - - - - - - - - DVSN - LDSYRS T LKVYP F - - - - - - FQDVHVM I FVG FG F LMT - F LRR - YG FGS I S FN L L LAS FA I QWS T L T - SGV - -
- P LDDSR - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - RVYSG TDYP L - - - - - - FQDVH LM I FVG FG F LMA - F LKR - YG FSAVSVN L L LSA FV I Q FAML L - RG F - -
- P LDDSR - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - RVYSG TDYP L - - - - - - FQDVH LM I FVG FG F LMA - F LKR - YG FSAVSVN L L LSA FV I Q FAML L - RG F - -
- S A LPS - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - E TKN - V EEAARMTN LYP L - - - - - - FQD THVM I F I G FG F LMT - F LKR - YG FSAVS I NML LAV F T I QWG I I V - RGM - -
- S A LPS - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - NGKD - VEEA TRMTN LYP L - - - - - - FQD THVM I F I G FG F LMT - F LKR - YG FSAVS I NML LAV F T I QWG I I V - RGM - -
- V AGPR - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - NASS - TAG I E E FDN LYPM - - - - - - FQDVHVM I F I G FG F LMT - F LKR - YG FGSVG FN FMLAA FV I QWT I LM - RGC - -
- A AGPR - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - NNS - L T TH T T LAHYYP I - - - - - - YQDVHVMML I G FG F LMT - F LKR - HG FGSVG FN F L L TCYV I EWS T LV - NGW - -
- A AGPR - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - NNS - L T TH T T LAHYYP I - - - - - - YQDVHVMML I G FG F LMT - F LKR - HG FGSVG FN F L L TCYV I EWS T LV - NGW - -
- DANARHHP LVNG - - - - - - - - - - TK LEDK LDHYK - SDDPWAHSR TYPM - - - - - - FQDVHVM I F I G FG F LMM - F LKR - YG LSAVGMN F L I A A LC LQWA I LV - NG F - -
- E L LPVKNE TAR - - - - - - - - - - - - - - - - - - V HSP - A ESEGGN LRKYPH - - - - - - FQD I HVM I FAG FA F LMT - F LKR - YG FSASG LN L LVAA LVVQWA I I M - RGC - -
- A AMPPA LG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A ED - AGSANEHVSKYPQ - - - - - - FQD I QVM I F I G FG F LMT - F LRK - YGYSA TG F T L FMAS LVVQWSV LM - KG F - -
- TA LP LA I D - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A ED - AGSANEHVSKYPQ - - - - - - FQD I QVM I F I G FG F LMT - F LRK - YGYSA TG F T L FMAA LVVQWAV LM - KG F - -
- A AGPR - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - NNS - LSMD T T LDHYYP I - - - - - - YQDVHVMML I G FG F LMT - F LKR - HG FGSVG FN F L L TC F I I QWS T LV - NGW - -
- S AGPR - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - NSS - LS THS T LAHYYPM - - - - - - YQDVHVMMV I G FG F LMT - F LKR - HG FGSVG FN F L L TC FV I QWS I LV - NGW - -
- QAGPR - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - NASD - T TSSEH FDK LYPM - - - - - - FQDVHVM I F I G FG F LMT - F LRR - YG FGSVG FN FMLAA FV I QWT I L I - RGC - -
- TV LP LA I D - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A ED - AGSANEHVSKYPQ - - - - - - FQD I QVM I F I G FG F LMT - F LRK - YGYSA TG F T L FMAA LVVQWAV LM - KG F - -
- QEYRRS - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - E S EP FVHSYAD - - - - - - FQDVHVM I FMG FG F LA T - F LVR - YG LSGSG FNV L LAAMAVQWAV LM - NG F - -
- NVQ TK - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - QHA F TNYYS - - - - - E FQDVHVMV I LG FG F LA T - F LVR - Y S FSGAG F T L LVAAMAVQWAV I L - NGV - -
- H TD L TR - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - D FYA T - - - - - - FQDVQV I V F LG FG F LGS - F LVR - YG FSS I G FN L LVAAVA TQWA I V L - NGM - -
- HS FN - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TD L TSN FYAE - - - - - - FQDVHV I V F LG FG F LS T - F L I R - YG FSGVG FN L LVAA TA TQWA I L L - NG L - -
- TADAK - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - Y LQ TYPA - - - - - - LQDVNV I I I LG FG F L FG - S LKK - FV FSGVA FN F L I T T LG I QWA I I V - DS F - -
- TPN - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A K Y I QKYPG - - - - - - I QDVNV I I I LG FG F L FG - S LKK - FV FSGVA FN F L I TA LG I QWA I I V - DS F - -
- A H FP - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - Y PD - - - - - - LQDVSHML I FG FG F F L T - F LKR - Y S FSS TG FS L L I V I LGVQCS I LM - EHV - -
- AQVDHR - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - FMASYQV - - - - - - LRN L T LMAA LG FG F LSS - S FRR - HSWSSVA FN L FMLA LGVQG T I L L - DH F - -
- NVQ TK - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - QHA FNNYYS - - - - - E FQDVHVMV I LG FG F LA T - F LVR - Y S FSGAG F T L LVVAMAVQWAV I L - NGV - -
- I QADHK - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - FMA I YQV - - - - - - I QD L T LVAA LG FG F LSS - S FRR - HGWSSVA FS F FMLA LGVQG T I L L - DY F - -
- S VDEQK - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - K L LRDYRA - - - - - - FQDV F I MA T FG FG F LN T - S LRR - HCWSS I A FN L F L LV LGVQ LAA L L - DG F - -
- S LED - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - QKV LMA FYQV - - - - - - CQD L TVMAA LG LG F L TS - S LRR - HSWSSVA FN L FMLA LGVQWA I L L - DG F - -
- S SQDP - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - K E LMG I YRV - - - - - - LQDV T I MAA LG FG F LNS - S LRR - YGWSSVA FN L F L LA LGVQWAV LV - DG F - -
- S LED - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - QKV LMA FYQV - - - - - - CQD L TVMAA LG LG F L TS - S LRR - HGWSSVA FN L F L LA LGVQWA I L L - DG F - -
- S LEDQKG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - LV ASYQV - - - - - - CQD L TVMAV LG LG F F TS - N LRR - NSWSSVA FN L F L LA LGVQWA I L L - DG F - -
- S LEDQKG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - LV ASYQV - - - - - - CQD L TVMAV LG LG F F TS - N LRR - NSWSSVA FN L F L LA LGVQWA I L L - DG F - -
- S SKAQK - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - E F LG TYQG - - - - - - FQDVV I I A A LG LG F LN T - S LRR - HCWSSVA FN L F L LA LGVQ L T L L L - DG F - -
- S LEDQKG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - LV ASYQVG - - - - - - QD L TVMAA I G FG F L TS - S FRG - HSWSSVA FN L FMLA LGVQWA I L L - DG F - -
- S LEDQKG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - LV ASYQV - - - - - - CQD L TVMAV LG LG F F TS - N LRR - NSWSSVA FN LV L LA LGVQWA I L L - DV F - -
- S LEDQKG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - LV ASYQV - - - - - - CQD L TVMAV LG LG F F TS - N LRR - NSWSSVA FN LV L LA LGVQWA I L L - DG F - -
- S LEDQKG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - LV ASYQVG - - - - - - QD L TVMAA I G FG F L TS - S FRR - HSWSSVA FS L FMLA LGVQWA I L L - DG F - -
- S LEDQKG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - LV ASYQVG - - - - - - QD L TVMAA LG LG F L TS - N FRR - HSWSSVA FN L FMLA LGVQWA I L L - DG F - -
- DQ T TPQ - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - Q LN I T T - S TDMGK F LE LYP L - - - - - - FQDVHVM I FVG FG F LMT - F LKK - YG FSSVG I N L L I A A LG LQWG TVV - QG I - -
- GKPSSDPHDP - - - - - - - - - - - - - - - - HDPHAGN - H TQEGAPMD LYPM - - - - - - FQDVHVM I F I G FG F LMT - F LKR - YG FSSVGVN L L LAA FG LQWG L LM - QG F - -
- GDDKGHG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - DHHEK - SNQ TESPMT LYPM - - - - - - FQDVHVM I F I G FG F LMT - F LKR - YG F TSVGVN L L LAA FG LQWG L L L - QNV - -
- A KPGEG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S HSSN - H TQEQGPME LYPM - - - - - - FQDVHVM I F I G FG F LMT - F LKR - YG FSSVGVN L L LAA FG LQWG L LM - QG I - -
- P HHEDS - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - HGNS - THQEDE F I K LYP L - - - - - - FQDVHVM I F I G FG F LMT - F LKR - YG FSSVG I N L L I A A LG LQWG T LM - QG L - -
- S EHNDP - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - QHNS - TAGYSQ F LS LYP L - - - - - - FQDVHVM I FVG FG F LMT - F LKR - YG FSSVGVNML I A A LG LQWG I LM - QG F - -
- HN L TDP - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - HNNS - TSGYSQ F LS LYP L - - - - - - FQDVHVM I FVG FG F LMT - F LKR - YG FSSVG I NML I A A LG LQWG I LM - QG F - -
- GN - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TS LYPY - - - - - - FKDVHVM I F I G FG F LMT - F LKK - YG F TSVG I NML I A A FG LQWG T LM - QG F - -
- PQNASQKNASHQNASQ - - - - - - - - - - - QGN TSS - S AKKDQ F FQ LYP L - - - - - - FQDVHVM I FVG FG F LMT - F LKK - YG FSGVG FN L F LAA LG LQWG T I M - QG L - -
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Rh#060_Rattus_norvegicus
Rh#061_Bos_taurus
Rh#062_Canis_familiaris
Rh#063_Cebus_apella
Rh#064_Gorilla_gorilla
Rh#065_Hylobates_sp
Rh#066_Macaca_fascicularis
Rh#067_Macaca_mulatta
Rh#068_Pongo_pygmaeus
Rh#069_Pan_troglodytes
Rh#070_Homo_sapiens
Rh#071_Danio_rerio
Rh#072_Takifugu_rubripes
Rh#073_Oryctolagus_cuniculus
Rh#074_Oryzias_latipes
Rh#075_Tetraodon_nigroviridis
Rh#076_Xenopus_tropicalis
Rh#077_Xenopus_laevis
Rh#078_Gallus_gallus
Rh#079_Mus_musculus
Rh#080_Rattus_norvegicus
Rh#081_Canis_familiaris
Rh#082_Bos_taurus
Rh#083_Hylobates_sp
Rh#084_Sus_scrofa
Rh#085_Macaca_mulatta
Rh#086_Papio_hamadryas
Rh#087_Pongo_pygmaeus
Rh#088_Gorilla_gorilla
Rh#089_Pan_troglodytes
Rh#090_Homo_sapiens
Rh#091_Oncorhynchus_mykiss
Rh#092_Danio_rerio
Rh#093_Takifugu_rubripes
Rh#094_Danio_rerio
Rh#095_Oryctolagus_cuniculus
Rh#096_Tetraodon_nigroviridis
Rh#097_Oryzias_latipes
Rh#098_Xenopus_tropicalis
Rh#099_Xenopus_laevis
Rh#100_Gallus_gallus
Rh#101_Mus_musculus
Rh#102_Rattus_norvegicus
Rh#103_Bos_taurus
Rh#104_Canis_familiaris
Rh#105_Pongo_pygmaeus
Rh#106_Pan_troglodytes
Rh#107_Homo_sapiens
Rh#108_Takifugu_rubripes
Rh#109_Tetraodon_nigroviridis
Rh#110_Homo_sapiens
Rh#111_Gallus_gallus

- SQNGSQKSASQQNASQQNAAAQQNASQQGNASS - PAKEDQ F FQ LYP L - - - - - - FQHVHVM I FVG FG F LMT - F LKK - YG FSGVG FN L F LAA LG LQWG T I V - QG L - -
- S VN TSRN - - - - - - P - - - - - - - - - - - - - NE TESA - AMDVEK TMESYP F - - - - - - FQDVH I MV FAG FG F LMT - F LWK - YG FSGVG I N L L I A A LG LQWG T I I - QG I - -
- EQNA I Q - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - QPNS TN - S TKVDRS LE LYP L - - - - - - FQDVHVM I FVG FG F LMT - F LKK - YG FSSVG I N L L I A A LG LQWG T FV - QGM - -
- DQ - H TQ - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - QRN I TK - P TD LA T F LV LYP L - - - - - - FQDVHVM I FVG FG F LMT - F LKK - YG FSSVG FN L L I A A LG LQWG T I A - QG I - -
- DQ TV LE - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - Q LN I TK - P TDMG I F FE LYP L - - - - - - FQDVHVM I FVG FG F LMT - F LKK - YG FSSVG I N L LVAA LG LQWG T I V - QG I - -
- DQ TV LE - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - Q LN I TK - S TDMG T F FE LYP L - - - - - - FQDVHVM I FVG FG F LMT - F LKK - YG FSSVG I N L LVAA LG LQWG T I V - QG I - -
- DQ T TPQ - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - Q LN I TN - S TDMGK F LE LYP L - - - - - - FQDVHVM I FVG FG F LMT - F LKK - Y S FSSVG I N L L I A A LG LQWG TVV - QG I - -
- DQ T TPQ - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - Q LN I T T - S TDMGK F LE LYP L - - - - - - FQDVHVM I FVG FG F LMT - F LKK - YG FSSVG I N L L I A A LG LQWG TVV - QG I - -
- DQ TV LE - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - Q LS I TK - S TDMG T F FE LYP L - - - - - - FQDVHVM I FVG FG F LMS - F LKK - YG FSSVG I N L L I A A LG LQWG T I V - QG I - -
- DQ TV LE - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - Q LN I T T - P TDMG T F FE LYP L - - - - - - FQDVHVM I FVG FG F LMT - F LKK - YG FSSVG I N L L I A A LG LQWG T I V - QG I - -
- DQ TV LE - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - Q LN I TK - P TDMG I F FE LYP L - - - - - - FQDVHVM I FVG FG F LMT - F LKK - YG FSSVG I N L LVAA LG LQWG T I V - QG I - -
- D TDAKKWN - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - K NNS T - DPA TNE FYYRYPS - - - - - - FQDVHVM I FVG FG F LMT - F LQR - YG FSSMG FN F L I A A FS LQWA T LM - QG F - -
- E TDAKEWH - - - - - - - - - - - - - - - - - - - N - - TSH - QDYEND FY FRYPS - - - - - - FQDVHVM I FVG FG F LMT - F LQR - YG FGSVG FN F L I A A FS LQWA T LM - QG F - -
- Q TDAA LWHG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GNH - SNADNE FY FRYPS - - - - - - FQDVHAMV FVG FG F LMV - F LQR - YGYSS LG F T F L LGA FA LQWA T LV - QG F - -
- D TDAKKHHHG - - - - - - - - - - - - - - - - - NHSESK - SD I END FYYRYPS - - - - - - FQDVHVM I FVG FG F LMT - F LQR - YG FSSVG FN F L I A A FS LQWA T LM - QG F - -
- E TDAKEWH - - - - - - - - - - - - - - - - - - - N - - QSH - NDYEND FY FRYPS - - - - - - FQDVHVM I F I G FG F LMT - F LQK - YG FGSVG FN F L I A A FS LQWA T LM - QG F - -
- E SDAKQWHD - - - - - - - - - - - - - - - - - EMRNHSV - QNAEND FY FRYPS - - - - - - FQDVHVM I F I G FG F LMT - F LKR - YG FSSVA FN F L I A A FG LQWS T L I - QA F - -
- E SDARG - - - - - - - - - - - - - - - - - WHDE LKNHS T - ANADND FY FRYPS - - - - - - FQDVHVM I F I G FG F LMT - F LKR - YG FSSVA FN F L I A A FG LQWS T L I - QG F - -
- E S - SN - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - LCS TEPRC - SQRDPSP T LGYPR - - - - - - FRDAH LRA L LG FG F L LA - F LSR - YGVGSVAGS L L I V A F T I QWA I LA - QG L - -
- E TDAA LWHWG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - NH - SNVDNE FY FRYPS - - - - - - FQDVHVMV FVG FG F LMV - F LQR - YG FSSVG F T F LVAS L T LQWA T L L - QG F - -
- E TDAA LWHWG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - NH - SNVDNE FY FRYPS - - - - - - FQDVHVMV FVG FG F LMV - F LQR - YG FSSVG F T F LVA T F T LQWA T L L - QG F - -
- E TDAA LWHWG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - NH - SN LDNE FY FRYPS - - - - - - FQDVHVMV FVG FG F LMA - F LQR - YG FSSVG F T F L LAA FA LQWS T L I - QG F - -
- E TDAA LWHWG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - NH - SNADNE FY FRYPS - - - - - - FQDVHAM I FVG FG F LMV - F LQR - YG FGSVG F T F L LAA FA LQWS T L I - QG F - -
- K TDAA LWHP - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GNN - SNADNE FY FHYPS - - - - - - FQDVHAMV FMG FG F LMV - F LQR - YG FSSVG F T L F LA T FA LQWS T LV - QG F - -
- E TDAA LWHWG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - NH - SNPDNE FY FRYPS - - - - - - FQDVH TM I FVG FG F LMA - F LQR - YG FSSVG F T F L LAA FA LQWS T LV - QG F - -
- K TDAA LWHRG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - NH - SNADNE FY FRYPS - - - - - - FQDVHAMV FVG FG F LMV - F LQR - YG FSSVG F T F L LAA FA LQWS T LV - QG F - -
- K TDAA LWHRG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - NY - SNADNE FY FRYPS - - - - - - FQDVHAMV FVG FG F LMV - F LQR - YG FSSVG F T F L LAA FA LQWS T LV - QG F - -
- K TDAA LWHRG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - NH - SNADNE FY FRYPS - - - - - - FQDVHAMV FVG FG F LMV - F LQR - YG FSSVG F T F L LAA FA LQWS T LV - QG F - -
- K TDAA LWHR - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S NH - SNADNE FY FRYPS - - - - - - FQDVHAMV FVG FG F LMV - F LQR - YG FSSVG F T F L LAA FA LQWS T LV - QG F - -
- K TDAA LWHR - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S NH - SNADNE FY FRYPS - - - - - - FQDVHAMV FVG FG F LMV - F LQR - YG FSSVG F T F L LAA FA LQWS T LV - QG F - -
- K TDAA LWHR - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S NH - SNADNE FY FRYPS - - - - - - FQDVHAMV FVG FG F LMV - F LQR - YG FSSVG F T F L LAA FA LQWS T LV - QG F - -
- E SD THWVE TK - - - - - - - - - - - - - - - - - A HDN I T - SD I END FY FRYPS - - - - - - FQDVHVM I FVG FG F LMT - F LKR - Y S FGAVG FN F L I A S FG LQWA L LM - QGW - -
- E AD THWVY TK - - - - - - - - - - - - - - - - - K DKNK T - SD I END FY FRYPS - - - - - - FQDVHVM I FVG FG F LMT - F LKR - Y S FGAVG FN F L I A A FG LQWA L LM - QGW - -
- E SDAHWVEHK - - - - - - - - - - - - - - - - - K TNN I T - SD I END FYYRYPS - - - - - - FQDVHVM I FVG FG F LMT - F LKR - Y S FGGVG FN F L I A A FG I QWA L LM - QGW - -
- E SDSHW I E TR - - - - - - - - - - - - - - - - - K KNN I S - TD LEND FYYRYPS - - - - - - FQDVHVM I FVG FG F LMT - F LKR - Y S FGSVG FN F L I A A FG I QWA L LM - QGW - -
- DADSSWSNEK - - - - - - - - - - - - - - - - - RKGN I T - SD LENE FYYRYPS - - - - - - FQDVHVMV F LG FG F LMT - F LQR - YGYCA LG FN F L LAA LGVQWA L LM - QGW - -
- E AD THWVEYR - - - - - - - - - - - - - - - - - K K EN I S - SD I END FY FRYPS - - - - - - FQDVHVM I FVG FG F LMT - F LKR - Y S FGAVG FN F L I A A FG LQWA L LM - QGW - -
- E SDAHWVE LK - - - - - - - - - - - - - - - - - - K TEN L - TD LQNE FY FRYPS - - - - - - FQDVHVM I FVG FG F LMT - F LKR - Y S FSAVG FN F L I A A FG LQWA L LM - QGW - -
- E ADPHWS - - - - - - - - - - - - - - - - - E FMKAQN I T - SD I QNDYY FRYPS - - - - - - FQDVHVM I FVG FG F LMT - F LKR - YG FGSVA FN F L LAA FG I QWA I LM - QGW - -
- E ADPHWP - - - - - - - - - - - - - - - - - I FMKHEN I T - SD I END FY FRYPS - - - - - - FQDVHVM I FVG FG F LMT - F LQR - YG FGSVA FN F L LAA FG I QWA L LM - QGW - -
- E ADAHWEEEK - - - - - - - - - - - - - - - - - REMN L T - SD I END FY FRYPS - - - - - - FQDVHVM I FVG FG F LMT - F LKR - YG FGAVG FN F L LAA FG I QWA L LM - QGW - -
- QADAHWWLEK - - - - - - - - - - - - - - - - - K RKN I S - SDVENE FYYRYPS - - - - - - FQDVHAMV FVG FG F LMT - F LQR - YG FSAVG FN F L LAA FG I QWA L LM - QGW - -
- QADAHWWLEK - - - - - - - - - - - - - - - - - K RKN I S - SDVENE FYYRYPS - - - - - - FEDVHAMV FVG FG F LMT - Y LQR - YG FSAVG FN F L LAA FG I QWA L LM - QGW - -
- DADPHWVQEK - - - - - - - - - - - - - - - - - V I K N LS - TD LENE FYYRYPS - - - - - - FQDVHVM I FVG FG F LMT - F LQR - YGYSSVG FN - F LAA FG I QWA L LM - QGW - -
- DADPHW I DKK - - - - - - - - - - - - - - - - - E A ENS T - SDMENE FYYRYPS - - - - - - FQDVHVM I FVG FG F LMT - F LQR - YGYSSVG FN F L LAA FG I QWA L L L - QGW - -
- DADAHWWSWR - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TE FYYRYPS - - - - - - FQDVHVMV FVG FG F LMT - F LQR - YG FSAVG FN F L LAA FG I QWA L LM - QGW - -
- E ADAHWWSER - - - - - - - - - - - - - - - - - - THKN L - SDVENE FYYRYPS - - - - - - FQDVHVMV FVG FG F LMT - F LQR - YG FSAVG FN F L LAA FG I QWA L LM - QGW - -
- E ADAHWWSER - - - - - - - - - - - - - - - - - - THKN L - SDMENE FYYRYPS - - - - - - FQDVHVMV FVG FG F LMT - F LQR - YG FSAVG FN F L LAA FG I QWA L LM - QGW - -
- E SD THW I EHR - - - - - - - - - - - - - - - - - K K EN I S - SD I END FY FRYPS - - - - - - FQDVHVM I FVG FG F LMT - F LKR - Y S FGAVG FN F L I A A FG LQWA L LM - QGW - -
- E SDAHWVEYK - - - - - - - - - - - - - - - - - K SHN I T - SD I END FYYRYPSKWGPQG FQDVHVM I FVG FG F LMT - F LQR - YS FGGVG FN F L I A A FGVQWA L LM - QGW - -
- S LEDQKG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - LV ASYQVG - - - - - - QD L TVMAA I G LG F L TS - S FRR - HSWSSVA FN L FMLA LGVQWA I L L - DG F - -
- A H - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - F FYPD - - - - - - FQDVSHML I FG FG F F L T - F LKR - Y S FSS TG FS L L I V I LGVQCS I LM - ERV - -
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Rh#001.1_Nitrosomonas_europaea
Rh#001.2_Nitrosospira_multiformis
Rh#001.3_Acidobacteria_bacterium
Rh#001.4_Candidatus_Kuenenia
Rh#002_Danio_rerio
Rh#003_Takifugu_rubripes
Rh#004_Takifugu_rubripes
Rh#005_Takifugu_rubripes
Rh#006_Tetraodon_nigroviridis
Rh#007_Xenopus_tropicalis
Rh#008_Chlamydomonas_reinhardtii
Rh#009_Chlamydomonas_reinhardtii
Rh#010_Apis_mellifera
Rh#011_Dictyostelium_discoideum
Rh#012_Dictyostelium_discoideum
Rh#013_Geodia_cydonium
Rh#014_Caenorhabditis_elegans
Rh#015_Caenorhabditis_briggsae
Rh#016_Caenorhabditis_elegans
Rh#017_Caenorhabditis_briggsae
Rh#018_Ciona_intestinalis
Rh#019_Ciona_intestinalis
Rh#020_Ciona_intestinalis
Rh#021_Carcinus_maenas
Rh#022_Anopheles_gambiae
Rh#023_Drosophila_pseudoobscura
Rh#024_Drosophila_melanogaster
Rh#025_Ciona_savignyi
Rh#026_Ciona_savignyi
Rh#027_Ciona_savignyi
Rh#028_Drosophila_yakuba
Rh#029_Danio_rerio
Rh#030_Salmo_salar
Rh#031_Takifugu_rubripes
Rh#032_Tetraodon_nigroviridis
Rh#033_Xenopus_laevis
Rh#034_Xenopus_tropicalis
Rh#035_Gallus_gallus
Rh#036_Mus_musculus
Rh#037_Oncorhynchus_mykiss
Rh#038_Rattus_norvegicus
Rh#039_Bos_taurus
Rh#040_Callithrix_jacchus
Rh#041_Canis_familiaris
Rh#042_Cebus_apella
Rh#043_Macaca_fascicularis
Rh#044_Macaca_mulatta
Rh#045_Sus_scrofa
Rh#046_Gorilla_gorilla
Rh#047_Papio_papio
Rh#048_Pongo_pygmaeus
Rh#049_Pan_troglodytes
Rh#050_Homo_sapiens
Rh#051_Papio_hamadryas
Rh#052_Takifugu_rubripes
Rh#053_Danio_rerio
Rh#054_Tetraodon_nigroviridis
Rh#055_Ambystoma_tigrinum
Rh#056_Xenopus_laevis
Rh#057_Xenopus_tropicalis
Rh#058_Gallus_gallus
Rh#059_Mus_musculus

G - - I - - - - - F - - - GHA - - - - - - - L TPHSVDAV I Y AE FAVA TG L I AMGAV LGR LRV FQYA L LA L F I V PVY L LNEWLV LDNASG L TE - - - - - - - - - - - G - - - - - - - FQ
G - - V - - - - - F - - - A HE - - - - - - - I A PN TVQA L L FAE FAVASG L I AMGAV LGR LRV FQYA L LA L L L I P AY L LNEWLV LDNGMGMTE - - - - - - - - - - - G - - - - - - - FQ
GA - I - - - - - S - - - A EA - - - - - - - MAPNS I HV L L LAE FACASA L I AMGAV LGRMR LYQYAA LVAV LVPAYM I NEWLV LDGG LG I TK - - - - - - - - - - - G - - - - - - - FV
G - - - - - - - - L - - - FGE - - - - - - - V A E FQ I DR L I LA E FCAASML I AMGAY LGR LKMSQY I I A A L L FVPSYMLNEW I MLDDGMG L I P - - - - - - - - - - - KG - - - - - K L I
F - - Q - - - - - F F - - Y DG - - - - - - - K I H LSV LN L I NAE FACAVV L I S FGAV LGK TSPVQ L L I MA L LE I P L FGV TEWAV LKY LR I N - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
F - - Q - - - - - FY - - YDG - - - - - - - K I R LGV I N LVNAE FACAV I L I S FGAV LGK TSPVQ L L FMA I LEVP F FAV TEWAV LKY LR I N - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
F - - Q - - - - - FS - - HDG - - - - - - - K I H LGV TN L I NAE FACAVV L I S FGAV LGK TSP LQ L LVMAMLEVPA FAV TEWAV LKY LR I N - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
F - - Q - - - - - FS - - HDG - - - - - - - K I H LGV TN L I NAE FACAVV L I S FGAV LGK TSP LQ L LVMAMLEVPA FAV TEWAV LKY LR I N - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
F - - Q - - - - - FY - - YDG - - - - - - - K I H LGV I N LVKAE FACAV I L I S FGAV LGK TSPVQ L L FMA F LEVP F FAV TEWVV LKY LR I N - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
F - - Y - - - - - HY - - RDG - - - - - - - K I H FG LENVMHAE FAAV TA L I S AGA I LGRSSPVQ L L LMSMLE I P L FV LNDWL I NYY FH I I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T - - Q - - - - - QV FWNYHR - - - - - TK I Q I D I A L L I DCA FCAASGM I A FGA I I GKA TP TQ L LWL L FWQVP LYA LNQQ LV I H T FKA L - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T - - Q - - - - - QV FWNYHR - - - - - TK I Q I DMA L L I DCA FCAGSGM I A FGA I I GKA TP TQV LWL L FWQVP LYA LNQQ LV I H T FKA L - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
M - - N - - - - - I Q - - K DN - - - - - - - K S Y LS LRS L LSADVAVA TP L I SMGA L LGK T TYMQ LV FMG I VE L I MF TVNKYVGEH L LMTV - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
F - - E - - - - - AWSHSNKHG - E FPS TWE FSMDS L LQG F FCSGSVM I SYGA I LGRV TP LHML I MG I I E P I F F F LNV F I GEMN LEA I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
F - - E - - - - - TVDHKNDHGGDYAS T FEMSQ TV L LQG L FCAGAVM I SYGAV LGRV TP LQMLVVG I FEP I FY F LNMF I GEMN LEA I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
F - - Q - - - - - F I DQSDAG - - - DCC T I NVN LE T LVGAD FAGAAV L I TMGAV LGKASP FQ LV I I A F FE L I FYSCNEA LNVHV FMAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
M - - T - - - - - V A FQE TG - - - - - - - L FS I G I P EM I S AESSCAAV L I TMGV L LGR L TPVQ F L L LA F FE TG I NV LVEHYV FNY LHVN - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
L - - T - - - - - V A FNE TG - - - - - - - L FS I G I P EM I S AESSCAAV L I TMGV L LGR L TPVQ F L L LA F FE T L LNVVVEH FV FNY LHVN - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A - - S - - - - - A - - - HHG - - - - - - FK F T I S LEQ L L TAD FAAAV I L I SMGAMLGK LSPSQYV I MA F FE TPVA L I V EH I CVHN LQ I N - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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Rh#018_Ciona_intestinalis
Rh#019_Ciona_intestinalis
Rh#020_Ciona_intestinalis
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D I GASMT I HA FGAY FG LAVAGV LY - - - - R TG L - - - - - RK - - - GHEK - E ESEYHSD L FAM I G T L F LWMFWPS - - - FNSA I A - - - - - - - - E TAEE - - - - QY LA I I N TY
D I GASMT I HA FGAY FG LAVAG I LY - - - - RSG L - - - - - RR - - - GHEN - EESVYHSD L FAM I G T L F LWMFWPS - - - FNSA I A - - - - - - - - E PGDK - - - - QYRA I VN TY
D I GASMT I HA FGAY FG LAVAG I LY - - - - RSG L - - - - - RK - - - GHKN - EESAYYSD L FAM I G T L F LWMFWPS - - - FNSA I A - - - - - - - - E PGEK - - - - QCKA I VN TY
D I GASMT I HA FGAY FG LAVAG I LY - - - - RSG L - - - - - RR - - - GHKN - EES TYCSD L FAM I G T L F LWV FWPS - - - FNSA I A - - - - - - - - E PGDK - - - - QCRA I VN TY
D I GASMT I HA FGAY FG LAVAG I LY - - - - RSA L - - - - - RR - - - GHKN - EES TYYSD L FAM I G T L F LWMFWPS - - - FNSA I A - - - - - - - - E PGDK - - - - QSRA I VN TY
D I GASMT I HA FGAY FG LAVAG I LY - - - - RSA L - - - - - RR - - - GHKN - EESAYYSD L FAM I G T L F LWMFWPS - - - FNSA I A - - - - - - - - E PGDK - - - - QSRA I VN TY
D I GASMT I HA FGAY FG LAVAG I LY - - - - RSG L - - - - - RR - - - RHKN - EESAYYSD L FAM I G T L F LWMFWPS - - - FNSA I A - - - - - - - - E PGDK - - - - QCRA I VN TY
D I GASMT I HA FGAY FG LAVAG I LY - - - - RSG L - - - - - RK - - - GHDN - EESAYYSD L FAM I G T L F LWMFWPS - - - FNSA I A - - - - - - - - E PGEK - - - - QGRA I VN TY
D I GASMT I HA FGAY FG LAVAG I LY - - - - RSG L - - - - - RK - - - GHEN - EESAYYSD L FAM I G T L F LWMFWPS - - - FNSA I A - - - - - - - - E PGDK - - - - QCRA I VN TY
DAGGSMT I H T FGAY FG LMV TR I LH - - - - RPN L - - - - - DK - - - S KHK - NSSVYHSD L FAM I G T I F LWMFWPS - - - FNSA I T - - - - - - - - QYGDP - - - - QHR TAAN TY
DAGGSMT I H T FGAY FG LMV TR I LY - - - - RPN L - - - - - DK - - - S KHR - NSSVYHSD L FAM I G TVY LWMFWPS - - - FNSA I T - - - - - - - - A HGDD - - - - QHR TA LN TY
DAGGSMT I H T FGAY FG LV LSRV LY - - - - RPH L - - - - - E K - - - SQHR - QGSVYHSD L FAM I G T I F LW I FWPS - - - FNSA L T - - - - - - - - S RGDG - - - - QPR TA LN TY
DAGGSMT I H T FGAY FG LMV TR I LY - - - - RPN L - - - - - DK - - - S KHK - NCSVYHSD L FAM I G T LY LWMFWPS - - - FNSAV T - - - - - - - - E HGDP - - - - QHR TAMN TY
DAGGSMT I H T FGAY FG LMV TR I LY - - - - RPH L - - - - - DK - - - S KHR - NSSVYHSD L FAM I G T I Y LWMFWPS - - - FNSA I T - - - - - - - - A HGDD - - - - QHR TA LN TY
DAGGSMT I H T FGAY FG L I V SRV LY - - - - RDD L - - - - - E K - - - S RQR - EGSVYHSD L FAM I G T I Y LWMFWPS - - - FNSA I T - - - - - - - - A HGDD - - - - QHR TVMN TY
DAGGSMT I H T FGAY FG L I V SRV LY - - - - RAD L - - - - - DK - - - S RQR - EGSVYHSD L FAM I G T I Y LWMFWPS - - - FNSAV T - - - - - - - - A HGDD - - - - QHR TV LN TY
DSGGS L T I H T FGAY FG L TVSRA LH - - - - QPHE - - - - - DK - - - RKEQ - QDVGHGPDV FAVVG T I C LW I FWPS - - - FA SA T T - - - - - - - - A HDSA - - - - E PWAV LN LY
DAGGSMT I H T FGAY FG L F LSRV LY - - - - RSQ L - - - - - E K - - - S RHR - QSSVYNSD L FAM I G T I F LWV FWPS - - - FNSAP T - - - - - - - - A LGDG - - - - QHR TVVN TY
DAGGSMT I H T FGAY FG L F LSRV LY - - - - RSQ L - - - - - E K - - - S RHR - Q TSVYNSD L FAM I G T I F LWV FWPS - - - FNSAP T - - - - - - - - A LGDG - - - - QHR TVVN TY
DAGGSMT I H T FGAY FG LV LSRV LY - - - - RPQ L - - - - - E K - - - S KHR - QCSVYHSD L FAM I G T I F LW I FWPS - - - FNSAP T - - - - - - - - T LGDG - - - - QHR TA LN TY
DAGGSMT I H T FGAY FG L I LSRV LY - - - - RPQ L - - - - - E K - - - HRQ - - - GSVYHSD L FAM I G T I F LW I FWPS - - - FNSAP T - - - - - - - - A LGDG - - - - QHR TA LN TY
DARGSMT I H T FGAY FR LV LSWV LY - - - - RPQ L - - - - - E K - - - S KNR - QGSVYHSD L FAM I G T I F LW I FWPS - - - FNAA L T - - - - - - - - A LGAG - - - - QHR TA LN TY
DAGGSMT I H T FGAY FG LV LSRV LY - - - - RPQ L - - - - - E K - - - S KHR - QSSVYHSD L FAM I G T I F LW I FWPS - - - FNSAP T - - - - - - - - P LGDG - - - - QHR TA LN TY
DAGGSMT I H T FGAY FG LV LSRV LY - - - - RPQ L - - - - - E K - - - S KHR - QGSVYHSD L FAM I G T I F LW I FWPS - - - FNSA L T - - - - - - - - A LGAG - - - - QHR TA LN TY
DAGGSMT I H T FGAY FG LV LSRV LY - - - - RPQ L - - - - - E K - - - S KHR - QGSVYHSD L FAM I G T I F LW I FWPS - - - FNSA L T - - - - - - - - A LGAG - - - - QHR TA LN TY
DAGGSMT I H T FGAY FG LV LSQV LY - - - - RPQ L - - - - - E K - - - S KHR - - QG LYHSD L FAM I G T I F LW I FWPS - - - FNAA L T - - - - - - - - S LGAG - - - - QHR TA LN TY
DAGGSMT I H T FGAY FG LV LSRV LY - - - - RPQ L - - - - - E K - - - S KHR - QGSVYHSD L F TM I G T I F LW I FWPS - - - FNAA L T - - - - - - - - A LGAG - - - - QHR TA LN TY
DAGGSMT I H T FGAY FG LV LSRV LY - - - - RPQ L - - - - - E K - - - S KHR - QGSVYHSD L FAM I G T I F LW I FWPS - - - FNAA L T - - - - - - - - A LGAG - - - - QHR TA LN TY
DAGGSMT I H T FGAY FG LV LSRV LY - - - - RPQ L - - - - - E K - - - S KHR - QGSVYHSD L FAM I G T I F LW I FWPS - - - FNAA L T - - - - - - - - A LGAG - - - - QHR TA LN TY
DAGGSMV I H T FGGYYG L T I SWV LY - - - - RPN L - - - - - HQ - - - S KRM - QGSVYHSD I FAM I G T L F LWMFWPS - - - FNSA I T - - - - - - - - DHGDG - - - - QHRAV I N TY
DAGGSMV I H T FGAYYG LS I SRV LY - - - - RPN L - - - - - NK - - - S KHM - NGSVYHSDV FAM I G T L F LWMFWPS - - - FNSA I C - - - - - - - - NHGDG - - - - QHRAA I N TY
DAGGSMV I HA FGGYYG LG I SWV LY - - - - RPN L - - - - - HQ - - - S KR L - HGSVYHSDV FAM I G T L F LWMFWPS - - - FNSA I T - - - - - - - - DHGDG - - - - QHRAA I N TY
DAGGSMV I H T FGAYYG L T I SWV LY - - - - RP F L - - - - - SQ - - - S NH L - QRSVYHSDV FAM I G T L F LWMFWPS - - - FNSA I A - - - - - - - - DHGDG - - - - QHRAA I N TY
DAGGS I T I H I FGAY FG L TV TW I LY - - - - RHN L - - - - - DH - - - S RER - QSSVYHSN L FAM I G T L F LW I YWPS - - - FNSAMS - - - - - - - - NYGDA - - - - QHRAA I N TY
DAGGSMV I H T FGGYYG LS I SWMLY - - - - RPN L - - - - - EQ - - - S SN L - QGSVYQSDV FAM I G T L F LWMFWPS - - - FNSA I T - - - - - - - - DHGDG - - - - QHRAA I N TY
DSGGAMV I HC FGGYYG LA I SWV LY - - - - RPN L - - - - - HR - - - S KR L - NGSVYHSD L FAM I G T L F LWMFWPS - - - FNSA I A - - - - - - - - NHGDG - - - - QHR TAMN TY
DAGGSMT I H T FGAY FG L TVAW I LN - - - - RPR L - - - - - KQ - - - TNDK - EGSVYVSD L FSM I G T L F LWMFWPS - - - FNSAVS - - - - - - - - Y HGDA - - - - QHRAA I N TY
DAGGSMT I H T FGAY FG L TVAW I LS - - - - RPK L - - - - - KQ - - - NNDK - EGS TY I SD L FSM I G T L F LWMYWPS - - - FNSA I S - - - - - - - - Y HGDA - - - - QHRAA I N TY
DAGGSMT I H T FGAY FG L TV TR F LY - - - - RPN L - - - - - EQ - - - S KDK - EGSVYHSD L FAM I G T LY LWMYWPS - - - FNSA I S - - - - - - - - E HGDA - - - - QHRAA I N TY
DAGGSMT I H T FGAY FG L TV TW I LY - - - - RKN L - - - - - DQ - - - S KQR - QSSVYHSD L FAM I G T L F LW I YWPS - - - FNSASS - - - - - - - - FHGDA - - - - QHRAA LN TY
DAGGSMT I H T FGAY FG L TV TW I LY - - - - RKN L - - - - - EQ - - - S KQR - QSSVYHSD L FAM I G T L F LW I YWPS - - - FNSASS - - - - - - - - FHGD T - - - - QHRAA LN TY
DSGGSMT I HA FGAY FG L TVAW I LY - - - - RPN L - - - - - H L - - - S KER - QSS TYHSD L FAM I G T L F LWMYWPS - - - FNSA I S - - - - - - - - NHGDA - - - - QHRAA I N TY
DAGGSMT I H T FGAY FG L TV TW I LY - - - - RPG L - - - - - HQ - - - S KER - QSSVYHSD L FAM I G T L F LWMYWPS - - - FNSAVS - - - - - - - - NHGDA - - - - QHRAA I N TY
DAGGSMT I H T FGAY FG L TV TR I LY - - - - RRN L - - - - - EQ - - - S KER - QNSVYQSD L FAM I G T L F LWMYWPS - - - FNSA I S - - - - - - - - Y HGDS - - - - QHRAA I N TY
DAGGSMT I H T FGAY FG L TV TR I LY - - - - RRN L - - - - - EQ - - - S KER - QNSVYQSD L FAM I G T L F LWMYWPS - - - FNSA I S - - - - - - - - Y HGDS - - - - QHRAA I N TY
DAGGSMT I H T FGAY FG L TV TR I LY - - - - RRN L - - - - - EQ - - - S KER - QNSVYQSD L FAM I G T L F LWMYWPS - - - FNSA I S - - - - - - - - Y HGDS - - - - QHRAA I N TY
DAGGSMV I H T FGGYYG LS I SWMLY - - - - RPN L - - - - - DQ - - - S SN L - QGSVYHSDV FAM I G T L F LWMFWPS - - - FNSA I T - - - - - - - - DHGDG - - - - QHRAA I N TY
DAGGSMV I HA FGGYYG LA I SWV LY - - - - RPN L - - - - - HQ - - - S KR L - NGSVYHSDV FAM I G T L F LWMFWPS - - - FNSA I T - - - - - - - - DHGDG - - - - QHRAA I N TY
YHMNMMH I YV FAAY FG LSVAWC LP - - - - - K P L - - - - - P E - - - G TEDKDQ TA T I P S LSAMLGA L F LWMFWPS - - - FNSA L L - - - - - - - - RSP I E - - - - RKNAV FN TY
SHVSMMHVH L FGAY FG LAVSSR FS - - - - E PSP - - - - - RS - - - E KN - - - A S TPRSD L LSMLG T L F LWV FWPS - - - FNSV LA - - - - - - - - V E K - - - - - - D - RA I FN TC
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Rh#001.1_Nitrosomonas_europaea
Rh#001.2_Nitrosospira_multiformis
Rh#001.3_Acidobacteria_bacterium
Rh#001.4_Candidatus_Kuenenia
Rh#002_Danio_rerio
Rh#003_Takifugu_rubripes
Rh#004_Takifugu_rubripes
Rh#005_Takifugu_rubripes
Rh#006_Tetraodon_nigroviridis
Rh#007_Xenopus_tropicalis
Rh#008_Chlamydomonas_reinhardtii
Rh#009_Chlamydomonas_reinhardtii
Rh#010_Apis_mellifera
Rh#011_Dictyostelium_discoideum
Rh#012_Dictyostelium_discoideum
Rh#013_Geodia_cydonium
Rh#014_Caenorhabditis_elegans
Rh#015_Caenorhabditis_briggsae
Rh#016_Caenorhabditis_elegans
Rh#017_Caenorhabditis_briggsae
Rh#018_Ciona_intestinalis
Rh#019_Ciona_intestinalis
Rh#020_Ciona_intestinalis
Rh#021_Carcinus_maenas
Rh#022_Anopheles_gambiae
Rh#023_Drosophila_pseudoobscura
Rh#024_Drosophila_melanogaster
Rh#025_Ciona_savignyi
Rh#026_Ciona_savignyi
Rh#027_Ciona_savignyi
Rh#028_Drosophila_yakuba
Rh#029_Danio_rerio
Rh#030_Salmo_salar
Rh#031_Takifugu_rubripes
Rh#032_Tetraodon_nigroviridis
Rh#033_Xenopus_laevis
Rh#034_Xenopus_tropicalis
Rh#035_Gallus_gallus
Rh#036_Mus_musculus
Rh#037_Oncorhynchus_mykiss
Rh#038_Rattus_norvegicus
Rh#039_Bos_taurus
Rh#040_Callithrix_jacchus
Rh#041_Canis_familiaris
Rh#042_Cebus_apella
Rh#043_Macaca_fascicularis
Rh#044_Macaca_mulatta
Rh#045_Sus_scrofa
Rh#046_Gorilla_gorilla
Rh#047_Papio_papio
Rh#048_Pongo_pygmaeus
Rh#049_Pan_troglodytes
Rh#050_Homo_sapiens
Rh#051_Papio_hamadryas
Rh#052_Takifugu_rubripes
Rh#053_Danio_rerio
Rh#054_Tetraodon_nigroviridis
Rh#055_Ambystoma_tigrinum
Rh#056_Xenopus_laevis
Rh#057_Xenopus_tropicalis
Rh#058_Gallus_gallus
Rh#059_Mus_musculus

LA LCGA T LA TY F LSA L FH - - KGKAS I VDMANAA LAGGVA I GSVCN I - VGPVGA FV I G L LGGA I S VVG FV F I QPMLES - - - - - - K AK T I D TCGVHN LHG LPG L LGG F
LA LCGA T I T TY F LS TY FH - - KGK TSMVDMANAA LAGGVA I GS TCN I - V SP TGA FA I G L LAGAVSV I G FV F I QPA LER - - - - - - R FK I VD TCGVHN LHGMPG L LGA F
LA LCGA T LA TYV LSA L LH - - NGR TS FSDMANAA LAGGVA I GA TCNV - VSAHGA FA I GVVAGA I CV LGYVYVQPWL LE - - - - - - K I K L TD TCGVHN LHGMPG LMGG L
LS LCAA T I S TY LA T T L I R - - K - K I V I EDMANAA LAGGVA I GSSCAH - T TPRAA LMLG F I AG I LSV I G FA L I QPR LQK - - - - - - M I KG I D TCGVHN LHGMPG I LGG L
I G LSAS T I TA FA LSSMLSK - NGK I SMADVQNV T LAGGV TVGASVDMM I SPAAAYV LGVMGC FACMLGYKY LSPV LAQ - - - - - - K LR I QDQCG I HN LHG L TG L I S S L
I G LSSS T I TA FA LSA L FNK - RGK L TMAD I QNV T LAGGV TVGASADMM I SPVAAYV LG I MGC TAC F FGYRY LSP F LAQ - - - - - - NMR I QDQCG I HN LHG L TG L I S S T
I G LSAS T L TA FA LSAMLNK - NGK LSMADVQNV T LAGGV TVGASVDMM I SPAAAYA LGMMGC TACMLGYRY LSP F LAR - - - - - - R LR I QDQCG I HN LHG L TG L I SC T
I G LSAS T L TA FA LSAMLNK - NGK LSMADVQNV T LAGGV TVGASVDMM I SPAAAYA LGMMGC TACMLGYRY LSP F LAR - - - - - - R LR I QDQCG I HN LHG L TG L I SC T
I G LSSS T I TA FA LSA L FNK - RGK L TMAD I QNV T LAGGV TVGASVDMM I SPVAAYV LG I MGC TAC F FGYRY LSP F LAR - - - - - - N LK I QDQCG I HN LHG L TG L I S S T
LA LS FS T L T T FAVSS LMDK - RGR I N LVH LQNS I LAGGVAVGASADMM I TPAGASG LGC I A A FSC I LG FQY I S P F LER - - - - - - K LKVQDQCG I HN LHG LPA I FG T L
LS L LGAG LSV FA TSA LVG - - - GR FNMVH I QNS T LAGGVAMGAAC T LR L TPGGA LAVG LGAGA I S T LG FQY LMP F LDR - - - - - - T I G LGD TCGVHN LHG I PA I VG T L
LS L LGAV LSV FA TSA LVG - - - GR FNMVH I QNS T LAGGVAMGAAC T LR L TPGGA LAVG LGAGA I S T LG FQY LMP F LDR - - - - - - T I G LGD TCGVHN LHG I PA I VG T L
LS I S ASCV I A FA TSA LVSK - DSK FNMVH I QNS T LAGGVA I G TAAGMMCQPVG T L I VGA LAG L LSV LGYKY I TP L I QK - - - - - - H LK I HD TCGVHN LHGMPG I LGG I
LS L TGS TVA T F I V SR L FSH LGNK LDMVHVQNSS LAGGVVQGC I AHMN I NPGGA I AMG F I AG T I S VCGY L F I TPKVQR - - - - - - K LH I QD TCG I LN LHC I PG F LGS I
LS L TAS T I A T F I V TR L FGH LGHK I DMVHVQNSS LAGGVVQGC LAHMN I NPGGA I GMG F LAGV I S V I GY L F I S P F LQR - - - - - - R FN I QD TCG I HN LH FMPG F I GS I
Y AMTASV LG T F I FS L L FSKKKGK LSMTHVQNA T LAGGVAVGAMADMV I QPWAA LV I G L LAG L I S V FGYK F LSP L LEK - - - - - - Y LY I QD TCGVHN LHGMPGV FAG I
LAMASG TV T T FM I SSCVD T - LGR FNM I H I QSS T LSGGVA I GSSANAV LHPYHAV I VGV I A A L LSV I GHAW I SPR LER - - - - - - T FH L FD TCGVHN LHGMPG I LAG L
LAMASS TV T T FM I S SCVDD - LGR FNM I H I QSS T LAGGVA I GSAANAV LYPYHAV I VGVVSA I LSV I GHAW I SPR LER - - - - - - T FH L FD TCGVHN LHGMPG I LAG L
LS LCAC TMT T F LVSQAVDK - HKR FDMVH I ANS T LAGGVA I G T TANVV LEPYHAM I I GV I AGAVSV I GYKY I TP F LSE - - - - - - K LG I HD TCGVNN LHGMPG L I AG F
LS LCAC TMT T F LVSQAVDK - HKR FDMVH I ANS T LAGGVA I G T TANVV LEP FHAM I VGV I AGAVSV I GYKY I TP F LSE - - - - - - K LG I HD TCGVNN LHGMPG L I AG F
FS LAAAGVCG FAMSS I VDK - SGK I SMVHVQNA T LAGGVAAGAVAN LK LGP LGA I I I GSASG L LSVAGYAY I TPA I QK - - - - - - HMK I HD TCGVHN LHGMPGV LSG F
LS LSAC TVV T FA LSAV TDK - KNK LDMVH I QNA T LAGGVAMGASAD L I VQP FGA L L I GSVAA LVS T LG FKY LQP I LQR - - - - - - N I K LHD TCGVHN LHGMPG I LGVV
LS LSAC TVV T FA LSAV TDK - KNK LDMVH I QNA T LAGGVA I GASAD L I VQP FGA L LVGS TAA TVS T LG FRY LQPV LQR - - - - - - N I K LHD TCGVHN LHGMPG I LGAV
I S L I ACCV T T FA LSS I VDK - HKK FDMVHVQNS T LAGGVA I G TAAD LMVHPWGAA LVGMLAS LVSVCGYAY L TPC I A K - - - - - - R LR I HD TCGVHN LHGMPGV LAG I
LS LAGA TV T T FV LSA LVSH - EHK LDMVHVQNS T LAGGVAVGS I CN L L I HP FGA L I VGVMAGV I S V LGYR F L TPA I LS - - - - - - N LR I AD TCGVHN LHGMPAV LSA I
LS LAAA TV T T FVVSA LVSH - ENK LDMVHVQNS T LAGGVAVG TVCN L L LGAHGAV L I G I I AG TVSV LGYRY L TPWL TS - - - - - - N LR LHD TCGVHN LHGMPA L I S A I
LS LAAA TV T T FVVSA LVSH - ENK LDMVHVQNS T LAGGVAVG TVCN L L LGAHGAV L I G I I AG TVSV LGYRY L TPWMTA - - - - - - N LR LHD TCGVHN LHGMPA L I S A I
LS LSACAVV T FA LSAV TDK - KNK LDMVH I QNA T LAGGVAMGASAD L I VQP FGA L L I GSAAA I V S T LG FKY LQP L LQR - - - - - - T I K LHD TCGVHN LHGMPGV LGVV
LS LAAC TVV T FA LSAV TDK - KNK LDMVH I QNA T LAGGVAMGASAD L LVQP FGA L L I GSSAAVVS T LG FRY LQP L LQR - - - - - - T I K LHD TCGVHN LHGMPGV LGAV
FS LAAAGVSA FAMSS I VDK - SGK I SMVHVQNA T LAGGVAAGAVAN LK I GP LGA T L LGSSSG I LSV LGYAY I TPA I LQ - - - - - - HMN I HD TCGVHN LHGMPGV LSGV
LS LAAA TV T T FVVSA LVSH - ENK LDMVHVQNS T LAGGVAVG TVCN L L LGAHGAV L I G I I AG TVSV LGYRY L TPWMTA - - - - - - N LR LHD TCGVHN LHGMPA L I S A I
LS LAVSVVVAMSVSML TSS - KGKMNMVHVQSSA LSAGVA I GVAMTAVSEPWVAMV I G FCAS L LSG LG FRYMKNHML F - - - - - - A FECHD TCGV LNVH T I PG I LGWF
LA LAVSAV TAAG FSV L TSP - QGK LN L FH I QRC T LAGGVA I GVAMSAVH LPWVAMA I G FAAA L I S T LGSRY I K P LML F - - - - - - A FECHD TCGV LSVHG LPG I LGWM
LA LAASAV TAAAV TV LSNP - KG T LN L I QMHSC I HAGGVA I GVC L TAVRHPWEAMTVGYSAAV LS TAG FRY LKGPML L - - - - - - A HWFHDARDV LS THA I PG L LGWV
LA LAAGAVAAAAVAV L LNP - EGK LS LVQ LQSC I QAGGVAVGVSASAVHQPWEAMT I G FSAAV LSAVGVQY LKVHML L - - - - - - A HQCQD TRNV LS THG I PG L LGWT
FS LAVSAV TV FS LSV L LNP - KGK LQMK I I HNAV LAGGVA I G F TAYMLQYPC I AM I I G L LAG L I S T LC FHY FQGP LN T - - - - - - V S LVHD TCGVHY T FG LPG L FGS I
FS LA TSAV TV FSVSA L LNP - TGK LQMR I I HNAV LAGGVS I G F TAYMLQYPW I AM I I G L LVG L I S T LG FHY FQGP LN T - - - - - - V S LVHD TCGVHY T FG LPG L FGS I
LA LAVSAVAA FA FSG L I TK - DGK FRMTH I RRAA LAGGV T I G FAADS I EHPW I AM I LG L LASA I S V LGS FC LQSC LP - - - - - - - T LR THDASGVH F T FG LPAV FGA L
YA LAVSAV TA TSMSA LSHP - QGK I NMVH I HNAV LAGGMAVGAPGC L I S SPW I SMV LG L I AG L I S I WGAKCPRAC LNH - - - - - - - - MLQNSSG I HY T FG LPG L LGA L
LA LAVSAV TAAG FSV L TSP - QGK LN L FH I QRC T LAGGVA I GVAMSAVH LPWVAMA I G FAAA L I S T LGSRY I K P I ML F - - - - - - A FECHD TCGV LSVHG LPG I LGWM
YA LAVS TV TA TSMSA LSHP - KGK I NMVH I HNAV LAGGVAVGAPSC L I S SPW I AMV LG L TAG L I S I WGAKCPQVC LSD - - - - - - - - L L LNPSG I HY T FG LPG L LGA L
YA LAVS TV TG I LMSA LAHP - QGK I NMTH I HKAV LAGGVAVGAPSY L I HAPWLAMV LGSVAGM I S I GG FRY LQGC LQR - - - - - - K VQ LHD TYGVHY T FG LPG L LGG I
YA LVVSAV TS I S VSS LAHP - QGK I SMTYMHNAV LAGGVAVGASCH L I S SPWLAMV LG LVAG L I S I GGAKC LPVC FNQ - - - - - - I LG I HDSCGVHY T FG LPG L LGQ I
YA LAVSAV TA I S VSA LSHP - RGK I NMTH I HNAV LAGGVAVGASCHV I G TPWLAMV LG FMAG L I S I GGA LC LRAY FNH - - - - - - MLG I HD TCGVHY T FG LPG L LGG I
YA LAVSVV TS I S VSS LAHP - RGK I NMTYMHNAMLAGGVAVGASCH L I S SPWLAMV LG LVAG L I S I GGAKC LPVC FNR - - - - - - V LG I HDSCGVHY T FG LPG L LGE I
Y A LAVSAV TA I S VSS LAHP - QRK I NMTYMPNAG LAGGVAVGASCHV I HSPW I AMV LG LVAG L I S FGGAKC LPVC FNR - - - - - - V LG I HESHSMHY T FG LPA L LGE I
Y A LAVSAV TA I S VSS LAHP - GGK I NMTYMHNAA LAGGVA LSASCHV I HSPW I AMV LG LVAG L I S I GGAKC LPVC FNR - - - - - - V LG I HESHSVHY T FG LPA L LGE I
Y A LAVSAV TA I SMSA L I HP - KGK I NMTH I HNAV LAGGVAMG I PCY L I HSPWLAMV LG F I AG L I S I GGAK I L LMC LQHKPDV FG I CN I YD TYGVHY T FG LPG L LGG I
YAVAVSVV TA I S VSS LAHP - QGK I NMTYMHNAV LAGGVAVA TSCH L I P SPWLAMV LG LVAG L I S I GGAKC LPGCCNR - - - - - - V LG I HDSSVMHYN FS L LG L LGE I
Y A LAVSAV TA I S VSS LAHP - RGK I NMTYMHNAA LAGGVAVSASCHE I HSPW I AMV LG LVAG L I S I GGAKC LPVC FNR - - - - - - V LG I HESHSVHY T FG LPG L LGE I
Y A LAVSAV TAMSVSS LAHP - QGK I NMTYMHNAV LAGGVAVG I SCH L I RSPWLAMV LG LVAG L I S I GGAKC LPVC FNR - - - - - - V LG I HDSYGMHY T FG LPG L LGE I
Y AVAVSVV TA I SGSS LAHP - QGK I SMSYMHNAV LAGGVAVG TSCH L I TSPWLAMV LG LVAG L I S I GGAKY LPGCCNR - - - - - - V LG I YHSSVMHYN FS L LG L LGE I
Y A LAVSVV TA I SGSS LAHP - QRK I SMTYVHSAV LAGGVAVG TSCH L I P SPWLAMV LG LVAG L I S I GGAKC LPVCCNR - - - - - - V LG I HH I S VMHS I FS L LG L LGE I
FS LAACVV TA FA FSS LVER - RGK LNMVH I QNA T LAGGVAVG TCADMA I HP FGSMT LGS I AGAVSV I GYK F L TP L F T T - - - - - - K LG I HD TCGVHN LHG LPGVVGG L
LS LAACV LSAYAVSS LVEH - KGK LDMVH I QNA T LAGGVAVG TCADMN I GP FGAML I G LVAG I I S T LG FK F L TP I LAS - - - - - - S LG I QD TCGVHN LHGMPG I LGGV
FS LAACA LAAYA TSS LVEK - KGK LDMVH I QNA T LAGGVAVG TCADMD I QP FGAML I G I TAG I I S TVG FK F L TP I LAS - - - - - - K LG I QD TCGVHN LHGMPG I LGGV
LS LAACV LSAYA I S S LVEH - KGK LDMVHVQNA T LAGGVAVG TCADMA I GP FGAML I G LVAG TVS T LG FKY L TP I LAS - - - - - - S LGVQD TCGVHN LHGMPG I LGG L
FS LAACV L TAYA FSS LVEH - KGK LDMVH I QNA T LAGGVAVG TCADMN I HPYGAMT I G F I AG I I S T LG FK FV TP F LAS - - - - - - K LK I QD TCGVHN LHG LPG L LGG L
FS LAASV L TAYA I S S FVEH - KGK LDMVH I QNA T LAGGVAVG TCADMN I GP FGAM I I G F TAG I I S T LG FK F L TP F LA T - - - - - - K LR I QD TCGVHN LHG LPG I LGG L
FS LAASV L TAYAVSS LVEH - KGK LDMVH I QNA T LAGGVAVG TCADMN I GP FGAM I I G F TAG I I S T I G FKY L TP F LSA - - - - - - K LH I QD TCGVHN LHG LPG I LGG L
YS LAACAV I T FA LSS L LDQ - RGK FSMV L I QNA T LAGGVAVG TCAD L T I DP FVAMC I GS I AG I I S V LG FR F L TPV LAS - - - - - - K LK I QD TCGVHN LHG LPG I LGG I
MS LAACV I TAYA LSS LVER - RGR LDMVH I QNA T LAGGVAVG TCADME I P LYAAMT I GS I AG I I S V LGYK F FSP L LAN - - - - - - K LM I HD TCGVHN LHG LPGV FGG L
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Rh#060_Rattus_norvegicus
Rh#061_Bos_taurus
Rh#062_Canis_familiaris
Rh#063_Cebus_apella
Rh#064_Gorilla_gorilla
Rh#065_Hylobates_sp
Rh#066_Macaca_fascicularis
Rh#067_Macaca_mulatta
Rh#068_Pongo_pygmaeus
Rh#069_Pan_troglodytes
Rh#070_Homo_sapiens
Rh#071_Danio_rerio
Rh#072_Takifugu_rubripes
Rh#073_Oryctolagus_cuniculus
Rh#074_Oryzias_latipes
Rh#075_Tetraodon_nigroviridis
Rh#076_Xenopus_tropicalis
Rh#077_Xenopus_laevis
Rh#078_Gallus_gallus
Rh#079_Mus_musculus
Rh#080_Rattus_norvegicus
Rh#081_Canis_familiaris
Rh#082_Bos_taurus
Rh#083_Hylobates_sp
Rh#084_Sus_scrofa
Rh#085_Macaca_mulatta
Rh#086_Papio_hamadryas
Rh#087_Pongo_pygmaeus
Rh#088_Gorilla_gorilla
Rh#089_Pan_troglodytes
Rh#090_Homo_sapiens
Rh#091_Oncorhynchus_mykiss
Rh#092_Danio_rerio
Rh#093_Takifugu_rubripes
Rh#094_Danio_rerio
Rh#095_Oryctolagus_cuniculus
Rh#096_Tetraodon_nigroviridis
Rh#097_Oryzias_latipes
Rh#098_Xenopus_tropicalis
Rh#099_Xenopus_laevis
Rh#100_Gallus_gallus
Rh#101_Mus_musculus
Rh#102_Rattus_norvegicus
Rh#103_Bos_taurus
Rh#104_Canis_familiaris
Rh#105_Pongo_pygmaeus
Rh#106_Pan_troglodytes
Rh#107_Homo_sapiens
Rh#108_Takifugu_rubripes
Rh#109_Tetraodon_nigroviridis
Rh#110_Homo_sapiens
Rh#111_Gallus_gallus

MS LAACV I TAYA LSS LVER - RGR LDMVH I QNA T LAGGVAVG TCADME I P LY FAMT I GS I AG I I S V LGYK F LSP L LAH - - - - - - K LM I HD TCGVHN LHG LPGV FGG L
FS LAASVV TAYACSS L LES - RGK LNMVH I QNA T LAGGVAVG TCADME I P PYYAM I I GS I AGAVSV FG FK F L TP L F T T - - - - - - K LR I HD TCGVHN LHG LPGV I GG L
LS LVACV L TAYAMSS LVGH - RGK LDMVH I QNA T LAGGVAVG TCADMK I HPYGS L I I GS I AGMVSV LG FR F L TPC L TA - - - - - - K LR I HD TCGVHN LHG LPGVVGG L
FS LAACV L TAYA FSS LVEP - RGK LDMVH I QNA T LAGGVAVG TCADMT I HP FGSMV I GS I AG I V SV FGYK F L TP LV T T - - - - - - K LR I HD TCGVHN LHG LPGVMGG L
FS LAACV L TA FA FSS LVEH - RGK LNMVH I QNA T LAGGVAVG TCADMA I HP FGSM I I GS I AGMVSV LGYK F L TP L F T T - - - - - - K LR I HD TCGVHN LHG LPGVVGG L
FS LAACV L TA FA FSS LVEH - RGK LNMVH I QNA T LAGGVAVG TCADMA I HP FGSM I I GS I AGMVSV FGYK F L TP L F T T - - - - - - K LR I HD TCGVHN LHG LPGVVGG L
FS LVACVV TA FA FSS LVER - RGK LNMVH I QNA T LAGGVAVG TCADMA I HP FGSMT LGS I AGAVSV I GYK F L TP L F T T - - - - - - K LG I HD TCGVHN LHG LPGVVGG L
FS LVACVV TA FA FSS LVER - RGK LNMVH I QNA T LAGGVAVG TCADMA I HP FGSMT LGS I AGAVSV I GYK F L TP L F T T - - - - - - K LG I HD TCGVHN LHG LPGVVGG L
FS LAACV L TA FA FSS LVEH - RGK LNMVH I QNA T LAGGVAVG TCADMA I HP FGSM I I GS I AGMVSV FGYK F L TP L F T T - - - - - - K LR I HD TCGVHN LHG LPGVVGG L
FS LAACV L TA FA FSS LVEH - RGK LNMVH I QNA T LAGGVAVG TCADMA I HP FGSM I I GS I AGMVSV LGYK F L TP L F T T - - - - - - K LR I HD TCGVHN LHG LPGVVGG L
FS LAACV L TA FA FSS LVEH - RGK LNMVH I QNA T LAGGVAVG TCADMA I HP FGSM I I GS I AGMVSV LGYK F L TP L F T T - - - - - - K LR I HD TCGVHN LHG LPGVVGG L
YS LAAC T LA T FG FSS LVNP - EGK LDMVH I QNAA LAGGVAVG TAGEMML TP FGSM I VG F LAG T I S V LGYKY L TP FMES - - - - - - K LK I QD TCG I HN LHGMPG I LGA I
Y S LAAC T LA TYGMSA I TSH - DGK LDMVH I QNAA LAGGVAVG TAGEMML TP FGSM I VG FMAG I I S V LG FK F LSP I LED - - - - - - K LK I QD TCG I HN LHGMPGV LGA I
Y S L TAS T LS T FA LSA LVGK - DGR LDMVHVQNAA LAGGVVVG TASEMML TP FGA LAAGC LAGA I S T LGYK F F TP I LES - - - - - - K LK I QD TCGVHN LHGMPGV LGA L
YS LAAC T LS TYAMSS L TAH - DGK LDMVH I QNAA LAGGVAAG TAGEMML TP FGSM I VG F LAG I I S V LG FKY L TP I LEN - - - - - - K LK I QD TCG I HN LHGMPGV LGA I
Y S LAAC T LA TYGMSAV TSH - DGK LDMVH I QNAA LAGGVAVG TAGEMML TP FGSM I VG F LAG I I S V LG FK F LSP I LES - - - - - - K LK I QD TCGVHN LHGMPGV LGA I
Y S LAAC T LA T FG FSA L LNG - EGK LDMVH I QNAA LAGGVAVG TSGEMML TP FGAM I AG T LAGM I SV LGYKY L TPV LDS - - - - - - K LK I QD TCGVHN LHGMPG I LGA L
YS LAAC T LA T FG FSA L LNG - EGK LDMVH I QNAA LAGGVAVG TSGEMML TP FGAM I AG T LAG I V SV LGYKY L TPV LDS - - - - - - K LK I QD TCGVHN LHGMPG I LGAV
FS LAAS T LA T F I LS P I LYE - EG T LQVAQ LQDA T LAS TAVMGMAGEMLS TP FGA L TAG F LASQ LS L LSSR F LSP I LRS - - - - - - R LK TED TCGVHNVHG LPG I LG T F
YS L TAS T LS T FA LSA LVSG - DGR LDMVHVQNAA LAGGVVVG TSSEMML TP FGA LAAG F LAG TVS T LGYK F F TP I LES - - - - - - R FK LQD TCGVHN LHGMPGV LGA I
Y S L TAS T LS T FA LSA LVSG - DGR LDMVH I QNAA LAGGVVVG TASEMML TP FGA LAAG F LAG TVS T LGYK F F TP I LES - - - - - - R FK LQD TCGVHN LHGMPGV LGA I
Y S LSAS T LG T FAMSA LVGE - RGR LDMVH I QNAA LAGGVVVG TAGEMML TP FGA LAAG F LAG TVS T LGYK F F TP I LEA - - - - - - K FKVQD TCGVHN LHG I PGV LGA L
YS L TAS T LS T FA LSA LVGG - DGR LDMVHVQNAA LAGGVVVG TASEMML TP FGA LAAG F LAGAVS T LGYK F F TP I LES - - - - - - K LKVQD TCGVHN LHGMPGV LGA L
YS LAAS T LG T FA LSA LVGE - DGR LDMVH I QNAA LAGGVVVG TSSEMML TP FGA LAAG F LAG TVS T LGYK F F TPV LES - - - - - - K FKVQD TCGVHN LHGMPGV LGA L
YS L TAS T LS T FA LSA LVGR - DGR LDMVHVQNAA LAGGVVVG TSAEMML TP FGA LAAG F LAG TVS T LG FK F F TP I LES - - - - - - K FK I QD TCGVHN LHGMPGV LGA L
YS LAAS T LG T FA LSA LVGE - DGR LDMVH I QNAA LAGGVVVG TSSEMML TP FGA LAAG F LAG TVS T LGYK F F TP I LES - - - - - - K FKVQD TCGVHN LHGMPGV LGA L
YS LAAS T LG T FA LSA LVGE - DGR LDMVH I QNAA LAGGVVVG TSSEMML TP FGA LAAG F LAG TVS T LGYK F F TP I LES - - - - - - K FKVQD TCGVHN LHGMPGV LGA L
YS LAAS T LG T FA LSA LVGE - DGR LDMVH I QNAA LAGRVVVG TSSEMML TP FGA LAAG F LAG TVS T LGYK F F TP I LES - - - - - - K FKVQD TCGVHN LHGMPGV LGV L
YS LAAS T LG T FA LSA LVGE - DGR LDMVH I QNAA L TGGVVVG TSSKMML TP FGA LAAG F LAG TVS T LGYK F F TP I LES - - - - - - K FKVQD TCGVHN LHGMPGV LGA L
YS LAAS T LG T FA LSA LVGE - DGR LDMVH I QNAA LAGGVVVG TSSEMML TP FGA L TAG F LAG TVS T LGYK F FRP I LES - - - - - - K FKVQD TCGVHN LHGMPGV LGA L
YS LAAS T LG T FA LSA LVGE - DGR LDMVH I QNAA LAGGVVVG TSSEMML TP FGA LAAG F LAG TVS T LGYK F F TP I LES - - - - - - K FKVQD TCGVHN LHGMPGV LGA L
LC LAS TV L T TVA I S S FSQK - TGK LDMVH I QNS T LAGGVA LG TAAE FM I SPYGA L I VG F LCG I I S TMGY I F I S P F LEK - - - - - - T LK I QD TCG I HN LHAMPGV I GG I
LA LAS TV L T TVA I S SMFEK - TGK LDMVH I QNS T LAGGVAVG TAAE FMLMPYGS L I VG F FCG I I S T LGY I Y L TP F LEE - - - - - - R LK I QD TCG I HN LHAMPGV I GG I
LG LASCV L T TVA LSSMHDK - RGR LDMVH I QNA T LAGGVAMG TAAE FM I SPYGA L I VG FCCG I I S T FGY LYV TP F LEK - - - - - - Y LK LQD TCGVHN LHAVPGMLGG F
LS LAASV L T T FA LSS LSKK - YGK LDMVH I QNA T LAGGVAMG TASE FM I TPYGS L I VG FCSG I VS TVGYV F L TP LMEK - - - - - - T LK I QD TCGVHN LHAMPGV I GG I
CS LAASV L TSVAMSSV LHK - KGK LDMVH I QNA T LAGGVGVG TAAEMMLMPYGA L I VG F I CGAVS T LG FVY L TP F LES - - - - - - R LR I QD TCG I HN LHG I PG L I GA I
LA LAS TV L T TVA I S S L FQK - HGK LDMVH I QNS T LAGGVAVG TAAE FMLMPYGS L I VG FCCG I I S T LGY I Y L TP FMEK - - - - - - Y LK I QD TCG I HN LHAMPG L I GG I
I A LASSV L T TVA LSSMSKK - EGK LDMVH I QNA T LAGGVAMG TAAE FM I TPYGS L I VG FC I G I I S T FGY LYV TP F LEK - - - - - - R LK LQD TCG I HN LHAVPGMLGG F
CS LAACV L T TVA I S SVVNK - KGK LEMVH I QNA T LAGGVAVG TAAEMML TPYGS L I VG F I CG I V S T LG F TYCSP F LSN - - - - - - K LR LHD TCG I HN LHAMPG L I GG I
CS LAACV L T TVA I S SVVNK - KGK LEMVH I QNA T LAGGVAVG TAAEMML TPYGS L I VG F I CG I V S T LG F TY LSP I LSN - - - - - - K LR LHD TCG I HN LHA I PG L I GG I
CS LAACV L T TMA FSSMLQK - KGK LDMVH I QNA T LAGGVAVG TSAEMML TPYGS L I VG F I CG I V S TVGYVY L TP I LES - - - - - - K LH I QD TCG I HN LHGMPG L I GG I
LS LAASV L T TV TVSS I VHK - KGK LDMVH I QNA T LAGGVGVG TAAEMML TPYGA L I VG F FCG I FS T LG FAY L TP F LES - - - - - - R LR I QD TCG I HN LHG I PG I I GG I
LS LAASV L T TVAVSSV I HK - KGK LDMVH I QNA T LAGGVGVG TAAEMML TPYGA L I VG F FCG I LS T LG FAY LSP F LES - - - - - - R LR I QD TCG I HN LHG I PG I I GG I
CS LAACV L TSVA LSSA LHR - KGK LDMVH I QNA T LAGGVG LG TVAE LMV LP FGS L I I G FVCG I VS T LG FVY L TP F LES - - - - - - R LH I QD TCGVHN LHG I PG I I GG I
CS LAACV L TSVA LSSA LHK - KGK LDMVH I QNA T LAGGVAVG TAAEMMLMPYGS L I VG F I CG I V S T LG FVY L TP F LES - - - - - - R LRVQD TCG I HN LHG I PG I I GA I
CS LAACV L TSVA I S SA LHK - KGK LDMVH I QNA TPAGGVAVG TAAEMMLMPYGA L I VG FVCG I I S T LG FVY L TP F LES - - - - - - R LH I QD TCG I NN LHG I PG I I GG I
CS LAACV L TSVA I S SA LHK - KGK LDMVH I QNA T LAGGVAVG TAAEMMLMPYGA L I I G FVCG I I S T LG FVY L TP F LES - - - - - - R LH I QD TCG I NN LHG I PG I I GG I
CS LAACV L TSVA I S SA LHK - KGK LDMVH I QNA T LAGGVAVG TAAEMMLMPYGA L I I G FVCG I I S T LG FVY L TP F LES - - - - - - R LH I QD TCG I NN LHG I PG I I GG I
LA LAS TV L T TVA I S S L FQK - HGK LDMVH I QNS T LAGGVAVG TAAE FMLMPYGS L I VG FCCG I I S T LGY I Y L TP FMEK - - - - - - H LK I QD TCG I HN LHAMPGV I GG I
LG LASCV L T TVA I S SMHDK - RGR LDMVH I QNA T LAGGVA LG TAAE FM I TPYGA L I VG FCCG I I S T FGY I FV TP F LEK - - - - - - R LK LQD TCG I HN LHAVPGMLGG F
YAVAVSVV TA I SGSS LAHP - QGK I S K TYVHSAV LAGGVAVG TSCH L I P SPWLAMV LG LVAG L I S VGGAKY LPGCCNR - - - - - - V LG I PHSS I MGYN FS L LG L LGE I
LA LAVSAVAA FA FSG L I TK - DGK FRMTH I RRAA LAGGV T I G FAADS I KHPW I AM I LG L LASA I S V LGS FC LQSC LP - - - - - - - T LR THDASGVH F T FG LPAV FGA L
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Rh#004_Takifugu_rubripes
Rh#005_Takifugu_rubripes
Rh#006_Tetraodon_nigroviridis
Rh#007_Xenopus_tropicalis
Rh#008_Chlamydomonas_reinhardtii
Rh#009_Chlamydomonas_reinhardtii
Rh#010_Apis_mellifera
Rh#011_Dictyostelium_discoideum
Rh#012_Dictyostelium_discoideum
Rh#013_Geodia_cydonium
Rh#014_Caenorhabditis_elegans
Rh#015_Caenorhabditis_briggsae
Rh#016_Caenorhabditis_elegans
Rh#017_Caenorhabditis_briggsae
Rh#018_Ciona_intestinalis
Rh#019_Ciona_intestinalis
Rh#020_Ciona_intestinalis
Rh#021_Carcinus_maenas
Rh#022_Anopheles_gambiae
Rh#023_Drosophila_pseudoobscura
Rh#024_Drosophila_melanogaster
Rh#025_Ciona_savignyi
Rh#026_Ciona_savignyi
Rh#027_Ciona_savignyi
Rh#028_Drosophila_yakuba
Rh#029_Danio_rerio
Rh#030_Salmo_salar
Rh#031_Takifugu_rubripes
Rh#032_Tetraodon_nigroviridis
Rh#033_Xenopus_laevis
Rh#034_Xenopus_tropicalis
Rh#035_Gallus_gallus
Rh#036_Mus_musculus
Rh#037_Oncorhynchus_mykiss
Rh#038_Rattus_norvegicus
Rh#039_Bos_taurus
Rh#040_Callithrix_jacchus
Rh#041_Canis_familiaris
Rh#042_Cebus_apella
Rh#043_Macaca_fascicularis
Rh#044_Macaca_mulatta
Rh#045_Sus_scrofa
Rh#046_Gorilla_gorilla
Rh#047_Papio_papio
Rh#048_Pongo_pygmaeus
Rh#049_Pan_troglodytes
Rh#050_Homo_sapiens
Rh#051_Papio_hamadryas
Rh#052_Takifugu_rubripes
Rh#053_Danio_rerio
Rh#054_Tetraodon_nigroviridis
Rh#055_Ambystoma_tigrinum
Rh#056_Xenopus_laevis
Rh#057_Xenopus_tropicalis
Rh#058_Gallus_gallus
Rh#059_Mus_musculus

SA I L I V P - G I A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - V AQ L TG I G I T LA LA L I GGV I AG - - - - A L I K L T - - G - T TKQAYED
VAV LVVP - G I A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - V AQ F I G I A FSVV FA L I AG LAAG - - - - A L I RA T - - G - T TR LAYED
I A I V V I P - G I A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - K AQ LAG I A T TVV LA LSVG L FSG - - - - Y L LR T I - - G - E KK I S YED
AA I FMAGSAVP - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G LQ I KGVV I T FVVA I I TG LASG - - - - TV VS L F - - G - HRRDSYND
AG I CA I L - LA TEE TYGP - - - - - S LYE T FSHQAPPEGDPQ LME LQQ L I PD LEAG LGRSAKEQA L FQVAA L FG T I A VSAVGGML TG - - - - V V LK LP - - F LASPSDEQC
AG I CA I L - LANEE TYGP - - - - - SMYQ I FSHRAPP LGDPK L LE LQK L I PG LKPG LGRSAEEQAMYQ LAAMAS T I A AA T I GG L I TG - - - - WVMR LP - - FMASPPDGDC
AG I CA I L - MAREEDYGP - - - - - S FYE I F THRAPVEGDPR LQE LQK LNPG LQPG LGR TAGEQA F FQVAAV FS T I GASAVGG T L TG - - - - FV LK LP - - S LVSPSDE FC
AG I CA I L - MAREEDYGP - - - - - S FYE I F THRAPVEGDPR LQE LQK LNPG LQPG LGR TAGEQA F FQVAAV FS T I GASAVGG T L TG - - - - FV LK LP - - S LVSPSDE FC
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LGV LVAG - LA THEAYG - - - - - - DG LESV FP L I - - - - - - - - - - - - - - - - - - A EGQR - SA TSQAMHQ L FG L FV T LMFASVGGG LGG - - - - L L LK LP - - F LDSPPDSQH
VGA I TAA - A ASESVYGK - - - - - HA L I N T FD F T - - - - - - - - - - - - - - - - - - GD FKDR TV L TQGGYQAAGMCVS I V FGVAGGA I VG - - - - S I LK LP - - I WGDPADENC
VGA I S AA - A ASKEVYGD - - - - - LG LKN I FS I E - - - - - - - - - - - - - - - - - - GSNV TR LP TVQGGYQAAA LCVA LC FG I GGG T FVG - - - - LV LK LP - - I WGDPADEHC
VGA I V AA - A A TESVYSK - - - - - EG L I N T FN FE - - - - - - - - - - - - - - - - - - GKYADRSVG TQGGYQAAG TCVAVA FG LVGGA I VG - - - - F I LK FP - - I WGDPADDNC
VGAV TAA - CASESVYGH - - - - - EG L I NMFG FE - - - - - - - - - - - - - - - - - - GKVNR - TASVQGGYQAAG I FVAMA FG LVGGA LVG - - - - G I LK LP - - I WGDP TDSNC
VGAV TAA - Y ASPDGDR - - - - - - - - - G FVYP FG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - FHNEKDEKVQGR FQA FG L L L T LA I AMVGG T I MG - - - - L I LK LP - - FWGQAMDEDC
VGA I TAA - A A TESVYGK - - - - - EG LVN T FD FV - - - - - - - - - - - - - - - - - - GP FKNMVP T TQGGHQAAG LCVA I C FG I GGG I MVG - - - - C I LR LP - - I WCDPADDNC
I GA I V AA - TASESVYSK - - - - - QG L I D T FG F T - - - - - - - - - - - - - - - - - - GKYENRSPG TQGGYQAAGVCVAMA FG LVGGA I VG - - - - F I LK FP - - I WGDAADDYC
VGAV TAA - CA TEAVY TA - - - - - DG LKKMFR FE - - - - - - - - - - - - - - - - - - GDYA TR TPSMQGGYQAAG LCVS LA FG LVGG TVVG - - - - C I LK LP - - I WGDPSDENC
VGAV TAA - CA TEGVY TA - - - - - EG LKKMFH FE - - - - - - - - - - - - - - - - - - GEYADR TPS I QG I YQAAG I GVS LA FG I VGG TVVG - - - - C I LK LP - - I WGDPSDENC
VGA I TAA - A A TEDVYGK - - - - - EG F I K A FD F T - - - - - - - - - - - - - - - - - - GSYK TR TPS I QGG FQAAG I VVS L LMA FAGG T LVG - - - - A I LK LP - - I WGDPADENC
VGAV TAA - Y SSPDVYGE - - - - - PG I VHS FG FG - - - - - - - - - - - - - - - - - - S Y KMDWNKRMQGRSQ I FG L L LS LAMA LVGG I I VG - - - - F I LK LP - - FWGQAADENC
VGAV TAA - Y SSPDVYGE - - - - - PG I VHS FG FG - - - - - - - - - - - - - - - - - - GYKADWTKRMQGRSQ I FG L L LS LAMA LVGG I I VG - - - - F I LK LP - - FWGQASDENC
AGAV TAS - I A N I D LYGE - - - - - EG LAYA FG I E - - - - - - - - - - - - - - - - - - RSK LNWSPNMQGR FQAAG L FVS LAMA LVGGV I VG - - - - V I LR LP - - FWGQAPDENC
VGAV TAS - CAN TDVYGV - - - - - NG L TQA FG FD - - - - - - - - - - - - - - - - - - G FK TNR TPSMQGK FQAAG L FVS LAMA LVGG I I VG - - - - I I LK LP - - FWGQPADENC
VGAV TAA - S AS LEVYGK - - - - - EG LVHS FD FQ - - - - - - - - - - - - - - - - - - G FKRDWTAR TQGK FQ I YG L LV T LAMA LMGG I I VGVG - - L I LR LP - - FWGQPSDENC
VGAV TAA - S AS LEVYGK - - - - - EG LVHS FD FQ - - - - - - - - - - - - - - - - - - G FKGDWTAR TQGK FQ I YG L LV T LAMA LMGG I I VG - - - - L I LR LP - - FWGQPSDENC
VGAV TAA - S AS LEVYGK - - - - - EG LVHS FD FQ - - - - - - - - - - - - - - - - - - G FNGDWTAR TQGK FQ I YG L LV T LAMA LMGG I I VG - - - - L I LR LP - - FWGQPSDENC
VGA I TAA - A ASESVYGK - - - - - EG L I N T FD FE - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA FKNMVP TKQGGHQAAG LCVA I C FG I GGG I I VG - - - - C I LR LP - - I WGDPADDNC
VGA I V AA - TANES I Y SK - - - - - EG L I N T FD LE - - - - - - - - - - - - - - - - - - GKYADRS LG TQGG FQAAG TCVA I A FG LVGGA I VG - - - - F I LK FP - - I WGDPADDNC
I Y I V L LV - LD TVGAGNG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - M I G FQV L LS I GE LS LA I V I A L TSG L L TG - - - - L L LN LK - - I WKAPHEAKY
AKVV F FV - ME I Q TK LP - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S I G - - NKV L LS I GA LC F T I S VA L I TG L I TG - - - - L I LN FK - - LWKP I P VSKY

340 350 360 370 380
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Rh#001.1_Nitrosomonas_europaea
Rh#001.2_Nitrosospira_multiformis
Rh#001.3_Acidobacteria_bacterium
Rh#001.4_Candidatus_Kuenenia
Rh#002_Danio_rerio
Rh#003_Takifugu_rubripes
Rh#004_Takifugu_rubripes
Rh#005_Takifugu_rubripes
Rh#006_Tetraodon_nigroviridis
Rh#007_Xenopus_tropicalis
Rh#008_Chlamydomonas_reinhardtii
Rh#009_Chlamydomonas_reinhardtii
Rh#010_Apis_mellifera
Rh#011_Dictyostelium_discoideum
Rh#012_Dictyostelium_discoideum
Rh#013_Geodia_cydonium
Rh#014_Caenorhabditis_elegans
Rh#015_Caenorhabditis_briggsae
Rh#016_Caenorhabditis_elegans
Rh#017_Caenorhabditis_briggsae
Rh#018_Ciona_intestinalis
Rh#019_Ciona_intestinalis
Rh#020_Ciona_intestinalis
Rh#021_Carcinus_maenas
Rh#022_Anopheles_gambiae
Rh#023_Drosophila_pseudoobscura
Rh#024_Drosophila_melanogaster
Rh#025_Ciona_savignyi
Rh#026_Ciona_savignyi
Rh#027_Ciona_savignyi
Rh#028_Drosophila_yakuba
Rh#029_Danio_rerio
Rh#030_Salmo_salar
Rh#031_Takifugu_rubripes
Rh#032_Tetraodon_nigroviridis
Rh#033_Xenopus_laevis
Rh#034_Xenopus_tropicalis
Rh#035_Gallus_gallus
Rh#036_Mus_musculus
Rh#037_Oncorhynchus_mykiss
Rh#038_Rattus_norvegicus
Rh#039_Bos_taurus
Rh#040_Callithrix_jacchus
Rh#041_Canis_familiaris
Rh#042_Cebus_apella
Rh#043_Macaca_fascicularis
Rh#044_Macaca_mulatta
Rh#045_Sus_scrofa
Rh#046_Gorilla_gorilla
Rh#047_Papio_papio
Rh#048_Pongo_pygmaeus
Rh#049_Pan_troglodytes
Rh#050_Homo_sapiens
Rh#051_Papio_hamadryas
Rh#052_Takifugu_rubripes
Rh#053_Danio_rerio
Rh#054_Tetraodon_nigroviridis
Rh#055_Ambystoma_tigrinum
Rh#056_Xenopus_laevis
Rh#057_Xenopus_tropicalis
Rh#058_Gallus_gallus
Rh#059_Mus_musculus

SHE F I H LAGPEDEHKAER LV LEAK TE I QG LKNR I DAAV LSAKSEG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
S E E F TH TEGPE - A TE I E A I V LEGE TS T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
REE FAGAD - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
E E E FVVEAH - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FDDEV F F TVPSDYDCVNV LSE TSKAENE - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FDDE L F FD LPPDAG T TA LSD TK I FDGK LKMNSV - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Y DDE L F FEVPPDYDSP LQ LNN LVSPEDSAV - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Y DDE L F FEVPPDYDSP LQ LNN LVSPEDSAV - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FDDE L F FG FDDE LSS TCH L TSA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FDDQPY FQ I P I DSEEKWS LNPKAQRE L LVP LKQV - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FDDGPWWEHQRVEPMP I S TS I H LSNMSAHGKSHHNQSVSVGQ LNP I REGRE I A VSGVPA TGQRSVGE I A V TMQAAPVMASSAPVMGMHAAAA TP I D TP L FADGHAM
FDDGPWWVGQRVEPMP I S TS I H LS T LNSRHQKDGGS TQRGNAANASVSMAN T LVPNPAEPRRHGSACPAAP I A VSGVPAAVAHHS L TVSGQQGAAHGAAAASE I V A
FDDEAHWE LEEES LQGSK I K ESNSCSNDQ LPMGHM - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
YQDSA FW I LP I DYPKDVA TVVA LNNAA TSED TAGGDDEEEGVGKEHGAVEMGKHNR I VQPKQDNKYHKQ LPSDDEEEDE FKQEP I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
YQDSA FWHVP I DYPKDVEYVVEQNN LPMP T TDNGDNVVGGGVEMKKHNNNNNKKENGYRRD L I R L LE T LVRNEQS TDSSYSDSDSSDEEEKERR I RK LAKKSYRRS
FDDQ I YWE LPDDADKY LP I E E LSRSRER I E A I G LRHRGVPAADSPPVSGE TGQQ TNEENKQE TS I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
P HGEMNYYAQSDVN F LSKYKHAQEQER LREREQMQE I Y - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
P HGEMNYYAQSDVN F LSKYKHAQEQQR LREREQMHE I Y - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Y ADGDY FE TPGDYD F TSR I V TSVKQ I E VAEYNP LSQKEV - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Y ADGDY FE TPGDYD F TSR I V TSVQK I E VAEYNP LSQKEV - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TK KA LVEQ TSDNNDQVVEEVQ TSS T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FEDEV FWDCVE TVSEDEAEQNGSNDKQHEVVA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FEDEV FWDVSGS - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Y EDEKWW I MESEEDEGHKGSVS I PMADNGAR - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
HKDDA FWE TPSEES TN T T I T TNESSN - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
HQDEQYWEVPA LDNKEE - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
HQDEHYWEVPAAENKEE - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FEDEV FWECPEGDWNQESQND TNGVEKGGEVSA LA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FEDEV FWECPQAESDDED TNDEREV LAGKS TA TASA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FDDRPYWN LESEESND I PMKN LQQEP TRKS LV LHH LYCNVN - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
HQDEHYWEVPAAENKEE - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FDDQA FWE FPN LV TKK - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FDDQA FWD FPH LGGKN - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FDDQA FWE FPH LAVGK - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FDDQA FWE FPH LAVRK - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FHDQPYWE FPH LASH L - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FHDQPYWE FPH LASH L - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FEDQMYWE FPH LAVG F - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FDDQ T FWE FPH LAVG F - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FDDQA FWE FPHQAGKR - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FDDQA FWE FPH LAVE F - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FDDQS FWK FPH LAVGY - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FDDQA F - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FDDQASWE FPH LAVG F - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FDDQA F - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FDDQA FWE FPH LAVG F - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FDDQA FWE FPH LAVG F - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FNDQ T FWK FPH LAAGY - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FDDQV FWK FPH LAVG F - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FDDQA F - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FDDQA FWK FPH LAVG F - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FDDQV FWK FPH LAVE F - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FDDQV FWK FPH LAVG F - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Y DDSVYWEVP I LREPDHH FHGHGDHSQ LEPEV - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Y DDS LYWEVPDEEEESGES FAHADHSKNKAEV - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FDDS I YWEVPEEEEE TEER L THGDYSKNKAEA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Y DDS LYWEVPDEEEENEES L THADHSKNKAEV - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Y DDS LYWEVP LDEEEQPNHYQEDQSKMKVDA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Y DDS I YWEVP LEEPEQENQHQNEHGK I LEA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Y DDS I YWEVP LEEPEQEHQYQDEHGK I K SDA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FDDSAYWEVPEEEK LPE I NSNNYDEHSR FEA I M - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Y DDSVSWKVPK FRE LDNR F FQHANHNHVEHEV - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -

390 400 410 420



750 760 770 780 790 800 810 820 830 840

Rh#060_Rattus_norvegicus
Rh#061_Bos_taurus
Rh#062_Canis_familiaris
Rh#063_Cebus_apella
Rh#064_Gorilla_gorilla
Rh#065_Hylobates_sp
Rh#066_Macaca_fascicularis
Rh#067_Macaca_mulatta
Rh#068_Pongo_pygmaeus
Rh#069_Pan_troglodytes
Rh#070_Homo_sapiens
Rh#071_Danio_rerio
Rh#072_Takifugu_rubripes
Rh#073_Oryctolagus_cuniculus
Rh#074_Oryzias_latipes
Rh#075_Tetraodon_nigroviridis
Rh#076_Xenopus_tropicalis
Rh#077_Xenopus_laevis
Rh#078_Gallus_gallus
Rh#079_Mus_musculus
Rh#080_Rattus_norvegicus
Rh#081_Canis_familiaris
Rh#082_Bos_taurus
Rh#083_Hylobates_sp
Rh#084_Sus_scrofa
Rh#085_Macaca_mulatta
Rh#086_Papio_hamadryas
Rh#087_Pongo_pygmaeus
Rh#088_Gorilla_gorilla
Rh#089_Pan_troglodytes
Rh#090_Homo_sapiens
Rh#091_Oncorhynchus_mykiss
Rh#092_Danio_rerio
Rh#093_Takifugu_rubripes
Rh#094_Danio_rerio
Rh#095_Oryctolagus_cuniculus
Rh#096_Tetraodon_nigroviridis
Rh#097_Oryzias_latipes
Rh#098_Xenopus_tropicalis
Rh#099_Xenopus_laevis
Rh#100_Gallus_gallus
Rh#101_Mus_musculus
Rh#102_Rattus_norvegicus
Rh#103_Bos_taurus
Rh#104_Canis_familiaris
Rh#105_Pongo_pygmaeus
Rh#106_Pan_troglodytes
Rh#107_Homo_sapiens
Rh#108_Takifugu_rubripes
Rh#109_Tetraodon_nigroviridis
Rh#110_Homo_sapiens
Rh#111_Gallus_gallus

FDDSVSWKVPKYRE LDNY F FQHV THNHVEHEV - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Y DDSVYWEVPERKEYDNH FHE L LS T LH - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FDDSVYWEVPKEKE LDNV - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Y DDSVYWKVPR L TEHDNR FH - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Y DDSVYWKVPKAR - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Y DDSVYWEVPRVRE LDNPYYGHGDHSQ LEPEV - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Y DDSVYWEVP I LREPDHH FHGHGDHSQ LEPEV - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Y DDSVYWEVP I LREPDNH FHGHGDHSQ LEPEV - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Y DDSVYWEVPR LRESGNY FQGHGDHSQ LEPEV - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Y DDSVYWKVPKAR - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Y DDSVYWKVPK TR - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FEDAVYWEVPGEEEDHHE LNEVS TQNEVEK LNS - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FEDSVYWEVPGSESPEEGE L TSVKPEE TEH LNS - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Y EDQMCWEVPGEHGYEAQEA LRVEEPD TEA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FEDS LYWEVPGEEESHEDQ L T TVK TEESDK LNS - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FEDGVYWEVPESEAPHEAQ L T TVR TEE TEK LSS - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FEDAVYWEVPGGEGHQQ L TVV I NNEDPD TQA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FEDAVYWEVPGGEGHQQ L TVVVNNEDPD TQA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
LE SKA LREVDEDGCDHG TSSEERR T I A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FEDQVYWEVPGEQE TE TQRP LRGGESD TRA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FEDQVYWEVPGEQEAE TQRP LR TEEPD TQA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Y EDQVYWEVPGEHEDAAQGP LKAEEPD TQA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Y EDQ I YWEVPGEHEH LAQGSEE TE TQA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Y EDQVHWQVPGEHEDKAQRS LRVEEAD TQA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Y EDQ I YWEVPEEHAD LAQGS LRPEEPD TQA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Y EDQVHWQVPGEHEDEAQRP LRVEEAD TQA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Y EDQVHWQVPGEHEDEAQRP LRVEEAD TQA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Y EDQVHWQVPGEHEDKAQRP LRVEEAD TQA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Y EDQVHWQVPGEHEDKAQRP LRVEEAD TYA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Y EDQVHWQVPGEHEDKAQRP LRVEEAD TQA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Y EDQVHWQVPGEHEDKAQRP LRVEEAD TQA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FDDEVYWE LPDEEEEHQES I P P I LEYNNHM I HKRQD LSESN FSVEHCES - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FNDEMYWEVPEDEES I I P PV LSYNNHM I PNNKHEEMRE TN FAEQS - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FDDEAYWEVPEDEE T I P PV LEYNNHM I HKHQD I AE TN FSVEQS - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FDDD I YWEVPEEEDEN I P A FGHQNMHHVER TPDA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FDDS I YWEMHEEKSSSPEDH THKPSVP TEPVEQP TSSA T LAP - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FNDEPYWE LPEEEE I I P P I LHYNNHMVNKDV - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FDDEAYWE LPEEEE T I P PV LEYNNHMTQQKHQE TPE TS FSVVES - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FDDEVYWE LPEEDEEEH LGAANQYV TH LPEN FK LPDR TEVA FK - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FDDDVYWE LREEDEEEH LGAANQY I TH LPEN FK LPDR TE I S FK - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FEDD I YWEVPEDEESDVYHMHNPDKAASP - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FEDS I YWEVHEEVN TVY I P ED LAHKHS TS LVPAMP LV LP T TSAS I V PPVPP TPPVS LA TSAPSAA LVH - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FEDA I YWEVPEEVN TVY I P ED LAHKHS TS LVPA I P LV LS TPSAS I V PPVPP TPPAS LA TV TSSS LVH - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FEDAVYWE I PKEPKS TA LRSEDSS I K PPEP - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FEDA I YWEMPEEPKS TV LHPEDS T LKPSEP - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FEDAVYWEMPEGNS TVY I P EDP T FKPSGPSVPSVPMVSP LPMASSVP LVP - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FEDAVYWEMPEGNS TVY I P EDP T FKPSGPSVPSVPMVSP LPMASSVP LVP - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FEDAVYWEMPEGNS TVY I P EDP T FKPSGPSVPSVPMVSP LPMASSVP LVP - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FNDEPYWEG I FHSKA TRAAPQCD LVAAE THVC FPNRSNSAWVC FQVQ LR - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FDDEAYWEV - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FDDQV FWK FPH LAVG F - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
FEDQMYWE FPH LAVG F - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -

390 400 410 420



850 860 870 880 890 900 910 920

Rh#001.1_Nitrosomonas_europaea
Rh#001.2_Nitrosospira_multiformis
Rh#001.3_Acidobacteria_bacterium
Rh#001.4_Candidatus_Kuenenia
Rh#002_Danio_rerio
Rh#003_Takifugu_rubripes
Rh#004_Takifugu_rubripes
Rh#005_Takifugu_rubripes
Rh#006_Tetraodon_nigroviridis
Rh#007_Xenopus_tropicalis
Rh#008_Chlamydomonas_reinhardtii
Rh#009_Chlamydomonas_reinhardtii
Rh#010_Apis_mellifera
Rh#011_Dictyostelium_discoideum
Rh#012_Dictyostelium_discoideum
Rh#013_Geodia_cydonium
Rh#014_Caenorhabditis_elegans
Rh#015_Caenorhabditis_briggsae
Rh#016_Caenorhabditis_elegans
Rh#017_Caenorhabditis_briggsae
Rh#018_Ciona_intestinalis
Rh#019_Ciona_intestinalis
Rh#020_Ciona_intestinalis
Rh#021_Carcinus_maenas
Rh#022_Anopheles_gambiae
Rh#023_Drosophila_pseudoobscura
Rh#024_Drosophila_melanogaster
Rh#025_Ciona_savignyi
Rh#026_Ciona_savignyi
Rh#027_Ciona_savignyi
Rh#028_Drosophila_yakuba
Rh#029_Danio_rerio
Rh#030_Salmo_salar
Rh#031_Takifugu_rubripes
Rh#032_Tetraodon_nigroviridis
Rh#033_Xenopus_laevis
Rh#034_Xenopus_tropicalis
Rh#035_Gallus_gallus
Rh#036_Mus_musculus
Rh#037_Oncorhynchus_mykiss
Rh#038_Rattus_norvegicus
Rh#039_Bos_taurus
Rh#040_Callithrix_jacchus
Rh#041_Canis_familiaris
Rh#042_Cebus_apella
Rh#043_Macaca_fascicularis
Rh#044_Macaca_mulatta
Rh#045_Sus_scrofa
Rh#046_Gorilla_gorilla
Rh#047_Papio_papio
Rh#048_Pongo_pygmaeus
Rh#049_Pan_troglodytes
Rh#050_Homo_sapiens
Rh#051_Papio_hamadryas
Rh#052_Takifugu_rubripes
Rh#053_Danio_rerio
Rh#054_Tetraodon_nigroviridis
Rh#055_Ambystoma_tigrinum
Rh#056_Xenopus_laevis
Rh#057_Xenopus_tropicalis
Rh#058_Gallus_gallus
Rh#059_Mus_musculus

- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
E NAARPVQPMVAGAGNV - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
S V P F LA FQQQQQQMAAAAAAAHQYPQP FMS TAV LMGGAAGGGGANNDRP L FSDDV I GME TA LAPVQPMQQPAYSQASAGPNNV
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