LOC642587 AXT46785

miR-205

hmm26199-S

GI_22507370-1

AMPD2

AMPD2

miR-197

GNAIB

miR-30¢

miR-30e-3p

miR-30e-5p

TTLLI0

AK125628 AK128833 TT..

miR-429

miR-200a

miR-2000

hmm25148-S

hmm25146-S

LOC254099

Chr 1 (+)

L0C254099
hmm25146-5
hmm25148-S

miR-200b
miR-200a
miR-429
TTLLI0
miR-30e-5p
miR-30e-3p
miR-30¢
NFYC

GNAIB
miR-197
AMPDZ
AMPD2
GI_22507370-1
hmm26199-S
miR-205

LOC642587 AXT46785

AK125628 AK128833 TT..

AW291323

miR-290

miR-29¢

miR-1350

Hs.497310-S

miR-181a

miR-199a*

miR-214

miR-g*

miR-9

Clorfe1

miR-137

FLJ35409 AX747691 NE...

miR-101

NBPF1

AK129743 NBPF1

BC039321

LOC440558

Hs.463481-S

miR-34a

Hs.463468-S

Chr1(-)

Hs.463468-S
miR-34a
Hs.463481-S
LOC440558
8C039321
NBPF1
miR-101
miR-137
Clorfe1
miR-9
miR-9*
miR-214
miR-199a*
miR-199a
miR-181b
miR-181a
Hs.497310-S
miR-135b
miR-29¢
miR-29b
AW291323

AK129743 NBPF1

FLJ35409 AX747691 NE..



GpcL

miR-149

cTDSPL

cTDSPL

miR-26b

HOXDL

HOXD3

hmm28523-5

HOXD4

miR-10b

Loc401021

HOXDEB

HOXDY

HOXD10

HOXD11

HOXD12

R3HDM1

R3HDM1

miR-128a

Chr2 (+)

HOXDY
HOXDE
miR-10b
HOXD4
HOXD3
HOXDL
miR-26b

miR-128a
R3HDM1
R3HDM1
HOXD12
HOXD11
HOXD10
miR-149
GpcL

cTDSPL
cTDSPL

Loc401021
hmm28523-S

DKFZp43400527

DKFZp43400527

miR-375

hmm28687-S

CRYBA2

CRYBA2

FEV

Chr2 ()

FEV

CRYBA2
CRYBA2
hmm28687-S
miR-375
DKFZp43400527
DKFZp43400527



miR-28

LPP

TRIM59 SMC4L1 SMC4

miR-16

miR-15b

AK124776

miR-138

CTDSPL

miR-26a

ARPP-21

miR-128b

ARPP-21

ARPP-21

Chr3 (+)

ARPP-21
ARPP-21
miR-128b
ARPP-21
miR-26a
CTDSPL
miR-138
AK124776
miR-15b
miR-16
LPP
miR-28
LPP

TRIM59 SMC4L1 SMC4

Hs.209786-S

Hs.476315-S

miR-135a

let-7g

TMEM113

Chr3(-)

TMEM113
let-7g
miR-135a
Hs.476315-S
Hs.209786-S



Chr4 (-)
Chr 4 (+)




miR-146a

PPARGC1B

miR-422b

miR-145

miR-143

DKFZp586C0721

Chr5 (+)

miR-143
miR-145
miR-422b
PPARGC1B
miR-146a

DKFZp586C0721

miR-103

PANK3

hmm30981-S

miR-9*

miR-9

BC036480 AK055372 BC..

miR-449

CDC20B FLJ37927

Chr5 ()

CDC20B FLJ37927
miR-449

miR-9

miR-9*
hmm30981-S
PANK3

miR-103

BC036480 AK055372 BC..



IL17AIL17

Hs.485542-S

miR-133b

miR-206

Chr 6 (+)

miR-206
miR-133b
Hs.485542-S
IL17A IL17

C6orf155 AK023251

miR-30a-5p

miR-30a-3p

BC040204

miR-30c

Chr 6 (-)

miR-30c
BC040204
miR-30a-3p
miR-30a-5p

C6orf155 AK023251



Chr7 (+) Chr7(-)

Hs.490044-S 0.01 -0.02 -0.25 0.17 0.27 -0.07 -0.11 006 0.1 028 002 003 001 -0.12 017 -0.01 -0.06 0.01 -0.06 -0.13-029 0 -0.07 -0.05 0.05 -0.07 -0.15 0.06 |-0.15 -0.1 0.06

mRza  [001 -02 041 02 017 -002 014 035 029 033 026 -003-011 025 017 01 -017 013 001 -01 029 003 019 -001 024 008 001 025|009
MEST Hed0043-5  |-009 -02 0,06 ~0.03 -0.04 -025 003 007 002 007 007 008 -004 012 -001 004 021 002 018 043 019 026 01 014 -0.18 024004 © o015 01
miR-183 -0.1 029 -0.18 0 -0.19 -0.31 -0.16 -0.19 -0.04 -0.28 -0.02 0.03 0.11 -0.26 -0.18 0.06 005 0.07 022 017 002 019 -036 0.1 0 -0.25-0.01 0.06
hmm33113-S 0.09 001 023 01 025 014 -0.14 005 008 029 0.12 -0.24 -0.03 0.16 043 0.03 -0.08 -0.03 025 0.2 021 -0.01-0.16 -0.18 0.24 0.16 0.05

miR-335

MCM7  [-008-004 04 029 008 015 031 035 012 006 022 001 002 032 -013 012 -003 012|018 005 -001 016 022 -0.47 -036 004 01 019 029 007
03 019 037 -0.08 0.24 -0.46 -0.38 0.03 -0.16 0.02 -0.14 -0.04 0.05 -0.1 002 003 004 001|052 058 058 X 0.04-001 0.13 034 019 -0.08 026 0.09 -0.08 0
mR25 028 024 025 008 001 035 -0.17 011 018 -001 -0.12 009 -001 018 023 007 -0.11 014 048 058 005 -016[ 02 008 008 017 032 013 -01 005 013
MCM7 021 015 005 -021 0.04 -0.3 -0.3 -0.27 -0.28 -0.08 -0.25 -0.03 -0.13 -0.15 0.31 -0.2 -0.18 -0.19| 05 052 -0.18-0.11/0.25 013 026 0.22 -0.06 0.18 -0.01 -0.31 -0.06|
MEST HOXA11 -0.14 01 001|005 0 -0.02-004 0.06 0.12 -0.23 -0.03 0.08 0.33 048 -0.08 0.15 -0.18 -0.11 -0.04 0.04 -0.03 0 -0.08 0.11 023 005 0.1 021 -0.17 0.09 -0.06|
HOXA10 -0.16 0.01 0.14-025 0.19 0.18 025 04 049 015 038 -0.05 -0.26 0.28 048 037(-0.15-0.19 004 -0.1 032 008 0.16 -0.22 0.02 -0.26 0.15 0.12 025 029 -0.12]
voxe |08 o 012|012 -014 006 007 003 001 006 -005 0.2 004 008 022|003 -0.09 008 004 001 001 -024 011 011 003 018 -0.08 -003 07 0.03
HOXA9 -0.31 0.05 012)-015 0.31 048 063 04 -0.2 038 -0.27 0.26 -0.03 -0.02|-0.25 -0.12 -0.15 -0.14 0.22 -0.1 0.2 0.04 -0.33 -0.02 0.23 -0.07 0.26 0.39 0.02
MEST hmm32592-S 0.27 -0.11 0.02 [-0.15 0.38 0.01 0.09 0.37 0.19 -0.35 0.15 0.15 021 -0.23 -0.07(-0.08 -0.01 0.13 0.2 006 0.12 029 -0.23 -0.16 -0.28 0.12 0.07 0.38 041 0.28
voxar |07 005 005|-015 041 001013 049 -008 037 012 013|028 -018 -027 016 012 002 008 001008 004 015 002 029 081 01
HOXA6 -0.06 -0.12 0.09 |-0.15 0.47 0.03 -0.17 04 -004 0.26 0.06 0.26 [-0.27 -0.11 -0.02 0.03 0.35 0.08 0.05 -0.13-0.12-0.19 0.09 -0.07 0.35 056 0.06
HOXA4 -0.14 -0.07 -0.13|-0.06 0.39 0.34 049 001 048 -0.06 -0.16 0.18 -0.02 0.12 -0.02 0.04|-0.3 -0.36 -0.51 -0.46 0.16 -0.04 0.14 0.02 -0.07 -0.31 0.12 -0.28 -0.02 0.31 -0.07|
HOXA3 -0.02 0.03 -0.05/-0.15| 039 027 047 041 038 031 -0.14 -0.07 019 001 0.2 0 004|004 001 003 024 008 006 025 O 025 -0.19 0.13 -0.04 017 051 027
MEST voxas  |002-014 015 [JI-015 006 0 -0.15-015-015 015 -0.12 -005 025 008 01 005 01 |-021-008 004 -0.08 -029 002 01 008 -01 O -002-003 02 026 017
miR-148a 0.08 -0.25/ 0.15 -0.05 -0.13 -0.1 0.09 -0.05 002 0.12 012 005 014 02 034 001 023 005 025 054 037 04 014 023 -0.1 -0.04-0.18 009 006 041 021 -0.25|
woci1zs? 002 -002 -0.14 -0.32 -006 027 027 -031 008 0 -016 009 0 -0.14-017 021 024 037 03 -008 -02 009 -01 01 -01 -037-009 001 016 001
I I I 8 I B 8 ¢ 88 33§55 8318888322385 ¢8¢8¢;:; §8 ¢ 2 8 8 ¢
d 4 4 ‘? w sé;%gzgggggggsosoosgggzs IR EEERE]
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Chr 8 (+)

PTK2

miR-151

PTK2

hmm35142-S

miR-30d

miR-30b

miR-320

PHYHIP

Chr 8 (-)

PHYHIP
miR-320
miR-30b
miR-30d

PTK2
miR-151
PTK2

hmm35142-S



EGFLT

miR-126

miR-126*

Hs.495117-S

miR-1810

miR-181a

R08260

coorts

miR-24

miR-230

let-7d

let-7f

let-7a

hmm3s732-5

AK021739 RCLL

miR-101

Chr9 (+)

miR-101
AKO21739 RELL
hmm3s732-5
let-7a

et

let-7d

miR-23b
miR-24

csort3

Ro8260
miR-181a
miR-1816
Hs.495117-5
miR-126*
miR-126
EcrL7

Hs.259594-S

GOLGA2

miR-199b

miR-199a*

miR-32

C9orfs

miR-7

HNRPK

miR-31

IFNE1

Chr9 (-)

IFNE1
miR-31
HNRPK

miR-7

C9orf5
miR-32
miR-199a*
miR-199b
GOLGA2

Hs.259594-S



Chr 10 (+) Chr 10 (-)

C100rf77
PANK1
C100rf77
hmm19863-S
miR-107
miR-146b
FBXL15 BC002912
PANK1
NFKB2
N N o %) ~ ~ — ~ —
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Chr 11 (+) Chr 11 (=)

miR-100
LAYN
let-7a
FLJ46266
miR-125b
FLJ46266 LOC399959
MUCDHL
miR-34c
IRF7 BC021078
HEAB miR-210
Cl1orf3s
miR-130a
HRAS
SERPING1
HRAS
— © o o © ©o b4 1] 1] g 5 E =) % g E 8
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Chr 12 (+) Chr 12 (-)

miR-1352 012 013 -004 -006 023 012 007 018 018 01 -011 006 -002 -016 -025 017 -02 02 -021 -023 -007 008 -0.07 -004 -022 -0.19 018 0.16

miR-331 008 01 004 003 03 -009 019 -01 006 019 018 001 025 029 -0.07 -0.04 021 -003 -021 004 015 021 008 009 -0i1 0 016
VEZT 02 044 009 001 -006 01 -01 02 026 029 034 -011 033 014 016 007 024 02 -025 003 -0.14 026 02 027 018
let-7i 04 -004 -033 -001 -026 -021 -009 -021 01 009 022 -012 002 015 -0.11 01 -013 003 -003 001 -0.14 01 057 008 -019

AI767649 BG548738 001 -011 02 016 001 -006

-008 028 -031 014 02 007 021 -001 -0.03 002 022 008 031 005 026 004 -011 -0.22

copz1 028 -011 -029 052 008 -009 -0.12 023 005 -011 041 -0.11 035 044 018 018 012 -011 004 023 -02 014 026 008 027 009 -0.04

miR-148b 004 -005 004 -0.14 -003 -017 -0.04 -029 029 023 017 -01 -011 006 -0.15 014 002 008 -008 001 -03 005 057 02 008 -007.

woes |- [« Lo o <o - o [T o o P miR—-26a
woceronce |12 oox [ENOE) o2 Pl o e o o 002 [oae) ot - BT o P
'HOXC6 BC020349 HOXC4 -0.08 -0.11 -0.15 015 031 -0.15 -0.19 -0.13 -0.19 008 [ 006 03 -0.15 015 016 015 044 -0.02 01 |001 023 022 001 -003 004 -023
vorcs|osr a5 ot aos o 1 o B <o ams 108 o) ove] o PP
R RS oo P . [ P W 202 ‘ooe [ ] ot 008 005 [ oo [P
HOXC8 -0.07 013 -007 -0.12 -0.16 0.33 -0.17 -0.02 -0.11 -0.19| 0.04 001 -002 009 022 -002 044 002 -007|002 012 -001 -013 024 021 -0.2
N () - B (. oo Y o [ ey T
miR-196a 007 -0.01 -0.22 011 -001 001 -0.02 013 003 001 001 016 -002 017 [-0.15 018 007 -0.11 016 -0.07 -0.25
oo [ [ S D e
R | PP v o [ 05 raaa 15 0oe [0 -0 IS occ IR <.
HOXC12 -01 -0.18 -0.27 -0.23 021 001 018 -022 -0.05 -002 029 03 002 -014|-01 -011 -031 -0.12 -0.11 001 0.06
v |E oo o[ oz v oo oo oz O ol o - o o [ R
vosonzr-s | ) oo o) oo o) oo T = ) o o0 o0 om2 oss e ot [o8) o0 [or ] o o1 Lo RN o

miR-141 012 -0.05 -0.23 038 003 -0.26 -0.11 024 -002 -0.19 -0.25 -008 029 005 -0.16 01 026 006 018
miR-200c -004 -022 018 016 013 -002 -0.02 -004 -027 -0.13 -0.16 003 -029 023 001 -021 02 -01 018 CTD SP2
PTPNG -009 018 015 0 -002 -024 -0.17 013 -006 -0.19 -023 -017 -004 -0.12 021 -009 -01 019 007

PTPNG AF178946 DQB9S.. -007 001 009 002 001 024 033 -016 -0.1 -0.15 013 0 -017 -0.09 -0.06 021 01 -0.09 012

PTPNG -02 021 -012 002 -001 013 -0.16 008 025 031 002 016 -003 008 00l -026 -006 03 023
Cc1zorsT 019 -023 003 016 011 016 -012 006 005 015 018 033 -0.14 052 016 -001 001 003 -006
ATNL 019 -027 0 -012 -022 -003 -007 0 -006 -0.15 03 018 004 -029 02 -033 009 004 -0.04
ENO2 -015 -0.18 -0.08 -034 -001 -037 013 028 -015 -0.41 005 012 -005 -0.11 -0.11 -004 044 01 013
LRRC23 021 -01 021 018 007 002 -007 -0.04 -0.17 -0.08 -023 -005 004 028 001 04 02 008 012

2 08y 2 5 e ° = v 9 % 5 g 5 8 8 s 8 8 g 8 * =& A
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PTPN6 AF178946 DQB9S..
HOXC6 BC020349 HOXC4

CTDSP2
miR—-26a



AB176708 BC040320 C1..

miR-92

miR-19b

miR-20a

miR-19a

miR-18a

miR-17-5p

Chr 13 (+)

0.31

miR-17-5p

0.27

miR-18a

0.35

miR-19a

0.25

0.25

0.35

0.27

0.31

miR-20a

miR-19b

miR-92

AB176708 BC040320 C1..

miR-15a

miR-16

DLEU2 BC055417

Chr 13 (-)

miR-16
miR-15a

DLEU2 BC055417



miR-203

LOC374569 AX721044 A..

GI_41203815-S

GI_37546002-S

miR-382

miR-368

hmm22655-S

miR-494

Hs.398045-S

miR-136

Cldorfs8 CR607410

miR-345

EVL

miR-342

Chr 14 (+)

miR-342

EVL

Chr 14 (-)

v

miR-345

Cldorfs8 CR607410

miR-136

Hs.398045-S

miR-494

hmm22655-5

miR-368

miR-382

GI_37546002-S

GI_41203815-S

LOC374569 AX721044 A.

miR-203




Chr 15 (+) Chr 15 (-)

LOC254559

miR-9*
miR-211
miR-9

1SG20

1SG20

1SG20L1

miR-7

TRPM1

AV707477

miR-184

miR-184
AV707477
miR-7
1ISG20L1
1SG20
1SG20
miR-9
miR-9*
LOC254559

TRPM1
miR-211



miR-140

WwP2

Wwp2

SLC12A3

miR-138

NUP93

Hs.460037-S

CD386249

GI_37541369-S

miR-193b

MKL2

Chr 16 (+)

Chr 16 (-)

-0.03 -0.12 -0.06 0.12 0.09 -0.16 013 0.33 0.16 -0.41
0.24 -0.02 -0.08 -0.05 -0.07 -0.11 -0.19 0.02 -0.05 -0.41
-0.19 0.22 0.29 -0.41 -0.1 0.08 -0.01 -0.1 -0.05 0.16
0.08 -0.08 -0.24 -0.03 -0.11 -0.1 0.02 0.33
-0.41 0.25 -0.3 -0.45 -0.43 -0.01 -0.19 0.13
-0.03 -0.1 o -0.12 0.03 0.08 -0.11 -0.16
0.11 -0.17 o 0.2 0.03 -0.43 -0.11 -0.1 -0.07 0.09
0.14 -0.19 0.19 0.2 -0.12 -0.45 -0.03 -0.41 -0.05 0.12
0.13 0.17 0.19 0 0 -0.3 -0.24 0.29 -0.08 -0.06
0.01 0.17 -0.19 -0.17 -0.1 0.25 -0.08 0.22 -0.02 -0.12
0.01 0.13 0.14 0.11 -0.03 -0.41 0.08 -0.19 0.24 -0.03
3 8 ¢ 2 ¢ 8 8 2 g 2 g
g 3 & S s T < 3 3
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Chr 17 (+) Chr 17 (=)

RNF43 -001 -004 -041 -014 -027 -005 002 02 005 002 011 014 015 -013 -011 01 013 002 -002 -02 [-002 -046 -024 019
AI937704 SUPT4HL -006 006 -0.08 -001 -023 032 007 -013 001 -013 003 -013 001 -007 001 02 011 016 007 005 002 -017(-007 -0.31 -0.22 019
miR-142-5p -036 -022 018 007 047 -0.1 -01 016 -023 005 009 -0.12 -002 -002 002 022 -0.08 -0.17 007 -0.03 -01 -01 [ 011 022 -024
miR-142-3p -038 -031 041 -01 045 006 -029 005 -022 -011 -012 -023 -0.09 -0.09 002 -008 008 -025 -001 015 005 011 | 001 -031 -046
miR-21 BZRAP1 002 011 013 007 02 -027 -005 004 01 029 018 029 03 019 023 -022 -006 -0.28 013 -014 -029 018 001 011 -007 -0.02
Hs.463354-S -015 -022 013 015 001 -002 -01 -011| 0 012 011 016 014 018 016 02 006 001 022 025 -0.05 018 011 -01 -017 -02
miR-196a -029 005 -01 002 -002
TMEM49 HOXB9 014 015 -003 005 002
HOXB8. 007 013
HOXBT -028 -025 -017 016 01
BX117604 HOXB6 -006 008 -008 011 -011
HOXBE. -022 -008 022 02 -013
HOXB6. 023 002 002 001 015
miR-193a HOXBS 019 -009 -0.02 -007 014
G1_30150691-S 03 -009 -002 001 011
miR-10a 029 -023 -012 -013 002
RAB11FIP4 HOXB4 018 -012 009 003 005
HOXB3. -013 02
HOXB2 01 -022 -023 001 002
CCDCs5 miR-152 004 005 016 -0.13 -0.05
copzz -005 -029 -01 007 -027
DHRS13 MGC23280 -027 006 -01 032 -01
CCDCSs5 FLOT2 02 045 047 -023 -036
miR-451 007 -01 007 -001 -0.14
SLC16A1L 013 041 018 -008 -041
miR-423 miR-497 -002|-021 -01 -013 022 026 002 -005 006 013 -003 -005 -0.12 -021 -0.02 -0.07 -002 -042 -0.19 -022 011 -031 -022 006 -0.04
miR-195 -011(-028 -027 001 008 011 -009 -006 0 003 -008 -004 -0.13 -0.14 -01 002 -0.09 -041 -0.17 -015 002 -038 -036 -006 -001

miR-423

CCDC55

CCDC55
miR-195
miR-497
SLC16ALL
miR-451
FLOT2
copz2
miR-152
HOXB2
HoXB3
HoXB4
miR-10a
HOXBS
HOXBS
HOXBS
HOXBS
HOXB7
HoxB8
HOXBY
miR-196a
SUPT4H1
RNF43

RAB11FIP4
BX117604
TMEM49
miR-21
AI937704
G1_30150691-S
Hs.463354-5
BZRAPL
miR-142-3p
miR-142-5p

DHRS13 MGC23280



Chr 18 (+) Chr 18 (-)

BX100433 miR-187
miR-122a miR-1
Hs.465271-S miR-133a

Hs.465271-S
miR-122a
BX100433
miR-133a
miR-1
miR-187



LOC147650

miR-125a

let-7e

NANOS3 BC101209

miR-181d

hmm24676-S

miR-181c

Hs.466022-S

ZSwiM4

C190rf30

miR-7

Chr 19 (+)

miR-7
C190rf30
ZSWIM4
Hs.466022-S
miR-181c
hmm24676-S
miR-181d
let-7e
miR-125a
LOC147650

NANOS3 BC101209

miR-150

MGC11271

AK129685

miR-23a

miR-27a

miR-24

LOC284454

TMED1

Hs.291297-S

miR-199a

miR-199a*

Hs.465898-S

Chr 19 (-)

Hs.465898-S
miR-199a*
miR-199a
Hs.291297-S
TMED1
LOC284454
miR-24
miR-27a
miR-23a
AK129685
MGC11271
miR-150



Chr 20 (+) Chr 20 (-)

C200rf166

miR-133a

miR-1

PANK2

miR-103

PANK2

PANK2
miR-103
PANK2
miR-1
miR-133a
C200rf166



Chr 21 (+) Chr 21 (-)

NR_001458

miR-155

C21orf34

miR-125h

let-7c

miR-99a

C21orf34

C21orf34
miR-99a
let-7c
miR-125b
C21lorf34
miR-155

NR_001458



Chr 22 (+) Chr 22 ()

AK127117 CU013147 CU..

let-7b

let-7a

FLJ27365

SREBF2

miR-33

CR627452 C220rf25 AX..

miR-185

miR-185
miR-33
SREBF2
FLJ27365
let-7a
let-7b

CR627452 C220rf25 AX..
AK127117 CU013147 CU..



Chr X (+) Chr X (-)

‘GABRE AK124085 014 -0.1 015 0.16 -0.34 013 -018 -0.28 -0.03 -0.03 0.09 -0.04
miR-505
PLAC1 -0.02 -002 -019 013 -031 -011 -0.04 -0.14 -037 -0.03
miR-19b
miR-374
let-7f -0.11 -0.05 013 -0.1 -0.16 016
miR-98 0.05 -0.14 -0.19 -0.11 0 015
BG572643 -0.04 0.05 -0.11 -0.25 -0.1 -0.07 0.15 0.34 -0.02 011 -0.09 014
2 § § © 8% T § ©@ 8 ¢ g g 8 I 8 8 & 8 3 8
g = F = 8 C - s
L] 3
8



