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3       3       3 
Xop411          QAADASIQATLQAADASIQATLQAADASIQATLQAADTALGARIDDVLSMVGRNRLLNPGFTRASRGPGGTFSNFTTEFYTADQWVISGVSMSGS 202 
Xp10            QAADAALQAAQ----------------------QTADTALGARIDDVLSMTGRNRLLNPGFSRASRGPGGTFSNFTTEFYAVDQWVLSGVSMSGS 248 
OP1             QAADVALQTTL----------------------QAADTALGSRIDGVLSMTGRNKLLNPGFTRTSRGPGGTFSNFTTEFYTVDQWVLSGISMSGS 180 
OP1hc           QAADVALQTTL----------------------QAADTALGSRIDGVLSMTGRNKLLNPGFTRTSRGPGGTFSNFTTEFYTVDQWVLSGISMSGS 261 
OP1h            QAADASIQATL----------------------QAADTALGARIDDVLSMVGRNRLLNPGFTRASRGPGGTFTNFTTEFYAVDQWVLSGVSMSGS 180 
OP1h2           QAADASIQATLQAADASIQATL-----------QAADTALGARIDDVLSMVGRNRLLNPGFTRASRGPGGTFTNFTTEFYAVDQWVLSGVSMSGS 191 
OP1h2c          QAADASIQATLQAADASIQATL-----------QAADTALGARIDDVLSMVGRNRLLNPGFTRASRGPGGTFTNFTTEFYAVDQWVLSGASMSGS 252 
 
 
Xop411          WGRNQLNGASNTLAAGRNYFAVNITSANLASVGQKIEGVHTLAGSKATLSVWLRSTVAGKRLGVRIYQSFGTGGSPSAAVSTIITPTPLTLSTTW 297 
Xp10            WGRNQLNGASNTLAAGRNYFAVNITAGSLASVGQKIEGVHTLAGGKATLSVWLRSTVAGKRLGVRIYQSFGTGGSPSAAVSTIITPTPLTLSATF 343 
OP1             WGRNQLNGASNTLAEGRNYFVVNITSANLASVGQKIEGVHTLAGSKATLSVWLRSTVAGKRLGFRIYQSFGTGGSPSAAVSTIITPTPLTLSTTW 275 
OP1hc           WGRNQLNGASNTLAEGRNYFVVNITSANLASVGQKIEGVHTLAGSKATLSVWLRSTVAGKRLGFRIYQSFGTGGSPSAAVSTIITPTPLTLSTTW 356 
OP1h            WGRNQLNGASNTLAAGRNYFAVNITAGSLASVGQKIEGVHTLAGGKATLSVWLRSTVAGKRLGVRIYQSFGTGGSPSAAVSTIITPTPLTLSTNF 275 
OP1h2           WGRNQLNGASNTLAAGRNYFAVNITAGSLASVGQKIEGVHTLAGGKATLSVWLRSTVAGKRLGVRIYQSFGTGGSPSAAVSTIITPTPLTLSTNF 286 
OP1h2c          WGRNQLNGASNTLAAGRNYFAVNITAGSLASVGQKIEGVHTLAGGKATLSVWLRSTVAGKRLGVRIYQSFGTGGSPSAAVSTIITPTPLTLSTNF 347 
 
 
Xop411          QKYTLTFDVPSVSGKTIGTNNNDHLYVVFDITNTDSYGGALSGQTGQIELAYPQLEKGSVATEFEFRAPGVEKALCEWYLKAGVVALRGNGTGSA 392 
Xp10            QKYTLTFDVPSVSGKTLGTNNNDYLYLVFDIAG-DAYGTALSGQTAQIEFAFPQLEKGSVATDFELRSPGVEKALCEWYLKAGVVALRGNGTGRA 437 
OP1             QKYTLTFDVPSVSGKTIGTNNNDHLYVVFDITNTDSYGGSLSGQTGQIEFAFPQLEKGSVATEFEFRAPGVEKALCEWYLKAGVVALRGNGTGSA 370 
OP1hc           QKYTLTFDVPSVSGKTIGTNNNDHLYVVFDITNTDSYGGSLSGQTGQIEFAFPQLEKGSVATEFEFRAPGVEKALCEWYLKAGVVALRGNGTGRA 451 
OP1h            QKYTLTFDVPSVSGKTLGTNNNDYLYLVFDITG-DAYGTALSGQTAQIEFAFPQLEKGSVATDFEFRSPGVEKALCEWYLKAGVVALRGNGTGSA 369 
OP1h2           QKYTLTFDVPSVSGKTLGTNNNDYLYLVFDITG-DAYGTALSGQTAQIEFAFPQLEKGSVATDFEFRSPGVEKALCEWYLKAGVVALRGNGTGSA 380 
OP1h2c          QKYTLTFDVPSVSGKTLGTNNNDYLYLVFDITG-DAYGTALSGQTAQIEFAFPQLEKGSVATDFEFRSPGVEKALCEWYLKAGVVALRGNGTRSA 441 
 
 
Xop411          GAGTFISHEMRAAPAITFANTIYYYNCSGINYASYPTGVEVLVNATGTFAFYSTYIMSAEL 458  
Xp10            GAGTFISHEMRAAPAITFANTIYYYNCSGINYASHTTGVEVLVNATGTFAFYSTYIMSAEL 498  
OP1             GAGTFISHEMRAAPAITFANTIYYYNCSGINYASYPTGVEVLVNATGTFAFYSTYIMSAEL 431  
OP1hc           GAGTFISHEMRAAPAITFANTIYYYNCSGINYASYPTGVEVLVNATGTFAFYSTYIMSAEL 512  
OP1h            GAGTFIAHEMRASPAVTFANTVYYYNCSGINYVAYPTGVEVLVNATGTFAFYSTYIMSAEL 430  
OP1h2           GAGTFIAHEMRASPAVTFANTIYYYNCSGINYAPYPTGVEVLVNATGTFAFYSTYIMSAEL 441  
OP1h2c          GAGTFIAHEMRASPAVTFANTIYYYNCSGINYAPYPTGVEVLVNATGTFAFYSTYIMSAKL 502  
 
 

 
Phage                Duplication             Phagovar 

Xop411   -- -- -- -- -- --     
 Xp10   --1--2--2--2-- --     
 OP1      -- -- -- --          (A) 
 OP1hC     --1--1--1--1--2-- --   (A, C) 
 OP1h           -- -- -- --             (B) 
 OP1h2        -- -- -- -- --        (A, B, D) 
 OP1h2C    --1--2--1--2-- -- --   (A, B, C, D) 

 
 

A 

B 


