
MtCAS15 -2680 TCATAAATGT---GAGTTAT-GATGGT-ATTGAAATTAATCTCAAAAATCTATTTTGGTT 
MfCAS15 -2918 AGATATTTGTCCAAAGAAAAAGGTGGTGAATGATAAAACACACCTTCATATAAATTGGAA 
 
MtCAS15 -2625 CATG--TTTTTTCTTTT----TTTAAA----AAGTTTCTTTGTTAAAAAAAGTATATATA 
MfCAS15 -2858 GGTGGCTTATATCATTTCCCATATATATGCCATGTATATATATATATATATATATATATA 
 
MtCAS15 -2575 AAT-TAGA---ATATATAGCTCCACATTGATCCTCTTAAAAAA-GCTCCATATTGATTTT 
MfCAS15 -2798 TATATATATATATATATATATCCACGTTGATCCTCTTAAAAAAAGCTCCATGGTGATATT 
 
 
 
MtCAS15 -2520 TTTTTATTTTTTTGAGAAAACTCCATATTGATATTGTCACTGTCGGTGTTGCTTCTTACA 
MfCAS15 -2738 GT------------------CAC-----------AGGCACAGTCGGTGTTGCTTCTTACA 
 
 
MtCAS15 -2460 TGTCGGCAAGTTTATATCCATCCACGTGTCTTAGACAAGAATAATTATTTCCACAAAATA 
MfCAS15 -2707 TGTCGGCAAGTTTATATCCACCCACGTGTCTTAGACAGGAATGATTATTTCCACAAAATT 
 
MtCAS15 –2400 ACATTTTTTTTGTAATTCAACATTTGTTTAAAATG--AAATCTTGTACTAGTCCATTGAA 
MfCAS15 -2647 ACATTCTTTT-GTAATTTAACTTTTGCTTAAAATGTGAAATCTTGTACCAGTCCAATGGA 
 
MtCAS15 -2372 TTAAAATTAGGAAGTGGTGTTTTTTATTGTTACAATTAAGAAGTGCCATTAAAT-----A 
MfCAS15 -2588 TTAAAATTAAGAAATGGTGTTTTTTATTGTTACAATTAAGAAGTGCCATTAAATTAAATA 
 
 
MtCAS15 -2287 CATTTGTTAACTATTTTTTTAGAGAATTTATCAATAGAAAACATTATGTCGGTAACAAAA 
MfCAS15 -2528 CACTTGTTAATTATTTTTT-AGAGAATTTATAAATAGAAAACATTATGTCGGTAACCAAA 
 
MtCAS15 -2227 AAAAAAAAAAAAAAAAATAATGTATATTGGGGAATAATGTGATTTGATTTTTTCC-ACTT 
MfCAS15 -2469 AAAAAAGAATA----------GTATATTGG--AATAATGAGATTTGATTTTTTTCTACTT 
 
 
MtCAS15 -2168 TATTTTTTCCTTAAAGATATGGAAAGTGGGTCCTATCAGAGCCTTTAATGGCCCCTACTT 
MfCAS15 -2421 TATTTTTTCCTTAAA-ATATGGAAAATGGGTCCTATCAGAGCCTTCAATGGCCCCTACTT 
 
 
MtCAS15 -2108 ATCCATCTTTGCATTTGTGGTCCATAATAATGGTCGGTGTCTTCCCGCTACACTCTTTCA 
MfCAS15 -2362 ATCCATCTTTACATTTGTGGTCCATAATAATGGTCGGTGTCACCCCGTTATACTCTTTGA 
 
 
 
MtCAS15 -2048 TTCACCTGCTCTCTAATTTATTCAC--GT----AAAAAATTGCCCACGTACCGACATACT 
MfCAS15 -2302 TTCACCTGCTCTGTAATTTATTCACTTGTTGTTAAAAAATTGCCCACGTACCGACATACT 
 
 
MtCAS15 -1994 GCGTACATTTTTTTCTTGGTATATGATATTTCTATTTTTCTGAAGAGTAGTTTTTTTTTT 
MfCAS15 -2242 ACGTGCATTTTTTTCTTGGTACATGATATTTCTATTTTTCTGAAGAGTAGTT-------- 
 
MtCAS15 -1934 TTTTTTGAGAGCAATTGTAGATCTGGATCAATCTTATAATTTTAGGGACCATATTAAAAT 
MfCAS15 -2190 ----------------GTAGATCTGGATCAATCTTATAATTTTAGGGACCATATTAAAAT 
 
MtCAS15 -1874 ATTGATCATAATATGGAGGACGACTAAGTTGAAATAGTTGATATTATCCTACAATTTCAT 
MfCAS15 -2146 ATTGATCATAATATGGAGGACGACTAAGTTGAA-TAGTTGATAATATCCTCCAATTTCAT 
 
MtCAS15 -1814 GGACCAATTAATTTGAGTATTAATTTACTCATTGTTTTAATGCAAAAATGGTTATATTGT 
MfCAS15 -2087 GGACCA----ATTTGAGTATTAACTTACTCATTATTTTAATGCAAAAATGGTTATATTGC 
 
MtCAS15 -1754 ACATCTTATTCTCTATATTTTGGTTTATTTTCTTTAAAATATAAAAGGAACTAAAATCAA 
MfCAS15 -2031 ACATCTTATTCTCCATATTTTGGTTTATTTTTTTTAAAATATAAAAGGAACAAAGATCAA 
 
MtCAS15 -1694 ATGAGAAAGTATATTATGCTTTTTGACAAAGTTATGTCCCCCTATACCTTCCCGGATGCC 
MfCAS15 -1971 ATGAGAA-GTATATTTTGCTTTTTGACAAAGTTATGTCCCCCTATACCTTCCCA------ 
 
MtCAS15 -1634 CTTCCCCTTCTTTTTTCACTTTAGTTAGAAACAATAGTGTTTCTTCTTTTTCCTTGCCTT 
MfCAS15 -1918 -TTCT-----TTTTTTCACT--AGTTAGAAAAAATAGTGTTTCAACTTTTTCTCTGCCTT 
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MtCAS15 -1574 ACGAAATTATTAGAGAATTTCCCCAAAAATATAAATACTACAAGTACT------------ 
MfCAS15 -1866 GTGAAATTATTAGAGAATTTACCCAAAAATTAAAATACTACCGGTACTAGGAAAGAATAT 
 
MtCAS15 -1574 ------------------------------------------------------------ 
MfCAS15 -1806 GATAAATAAATAAAGATTAATAAACCTTATTTTTCTCTCATTTTATTAATAAAAAAATTG 
 
MtCAS15 -1574 ------------------------------------------------------------ 
MfCAS15 -1746 AAAGAAAAACTGAAAAGAAAGAGTAAATACACAATATAAATATAAAAGAGAATATTGTTC 
 
MtCAS15 -1526 -----------------------------------------------------CATTGTT 
MfCAS15 -1686 AACAATTATCACAAAATAATTGTACACAAATATCATTTCTCATAAATAAAATACAGTACT 
 
MtCAS15 -1519 CCATAAATCGAGTGTTAATTCATCGAGTTTACATTTTTAA---GTATCAAAATCGTGTCA 
MfCAS15 -1626 CCCAAAGGAGAGTCTAGAACCATTAA---TGCATTTCTTATCCGAATAATGAACCTAACA 
 
MtCAS15 -1462 ACTCGGAGGTAAACTCGATTTCTGATAAAATTGGAATGTTTGACGAGTT--TGACTTGAG 
MfCAS15 -1569 ATT-GGA--TATATTCG-TTGATGATTTGTTT--AATGCATGTCGATATCCTGATTT-AG 
 
MtCAS15 -1404 TTAACTCAATCAAAATCAGGTAAACTCGAGTAAAATCGG-AATGTAAGTCTAAACTATTT 
MfCAS15 -1516 A-AACTTGAT-ATTAGCAC-TTCATACGTGTCATATCTTCTTTGAATAGCTTCTCTATTA 
 
MtCAS15 -1345 TTATAGTTTTATTAACAACTTTAGGAACTTGTGAAACTTGCCA--TTTTGGATGGTTAAG 
MfCAS15 -1459 CACAAAAACTACTA-CA-CTT-AGGCTCC----AAATGTGCCAAGTTTTAACTACTCAAC 
 
MtCAS15 -1287 ACTCAAGAGACTTATGACTTTGCAACTTTATTTTGTATTTTGATGTTTAGTTGAACATAA 
MfCAS15 -1406 GGTCCA-ATCCTAACCTCTTGACACC--TGTTTGGTTCCAAAATATCTTATAGATCATTG 
 
MtCAS15 -1227 T--AAGTGGTTGAAAACCTTTATAATTTAGTCATATTTTGCACTATTATACTATTTACAA 
MfCAS15 -1349 TCCAATCTGATTATATCGAATTTGAATT-GTGCCATCACGAGCTTTCATGCTGCATAGAA 
 
MtCAS15 -1169 TATTATATTAGTTTACAT-ATGTCATGTAAATAATAAATTTTATTTAATTTTAATTTTAG 
MfCAS15 -1290 ACCTTTACTAAAAAAAAAGATGT--TGCATAGAAGCCACTTTTTTT--TTTT---TTTTG 
 
MtCAS15 -1110 ATAAACTCGTACGAGTTTATGAGTCGAATTTACTTAGGCAAAACGAATTGAGGTAAATTC 
MfCAS15 -1237 ACAAG-TCATAGAAGCCACTTTGTTTTTTAATATTTAGTTTAAGAAAATGAAATACGTAC 
 
MtCAS15 -1050 TCAAATTATAAAATCTGCTAGTTCTAAAAAAAAAATATGATAAACCAATCCTCTTAATAA 
MfCAS15 -1178 TCA---TATAAGAT-TGTTAGTACTAATTTAAGTATTTATTTAACCCAACACAAGACTAA 
 
MtCAS15  -990 AAAATAGGATAATGTTT--CATGTA-CACACTTTTTTCCA-----TACACACATTATACC 
MfCAS15 -1122 AATCTAAATTTTTCCTTAACAAAAATCACATTTTTTTAAAAATATTTCAAGTATGGTTTT 
 
MtCAS15  -938 ACTC-CATGTGAGAGTGTG-------TGAGAGACAATA----CA-------TATGAGTTT 
MfCAS15 -1062 TCTAACATGTGCAAGATTGCATAGGATAAGAGGTAATTAATGCACCCACTTTATAGGTTT 
 
MtCAS15  -897 TTTTGTGTGTGG--GGGGATCACAAAGACACTTGTCAAAATTATATGTGGGTGTACAAGT 
MfCAS15 -1002 CTTCAAATTTTATTAATGATC-CAATGTC-CTTG---AAATTTGATTTTTTT-TCCTTCT 
 
MtCAS15  -839 GGTACATGTCACCTAAGGTGGTCTATGTATCC----CTACTCAAAAAA-TATGACAAA-T 
MfCAS15  -948 CTTCCCCGTTAACTACAATATTTTTT-TTTCCTTCTCTCCTCTATTAACTATTACACACT 
 
MtCAS15  -785 AAATGGACTACTCC-CAAAGGAGAGTCTAGAATACAGAACAATTATTTTGCACAATCAAT 
MfCAS15  -889 TACAGGTCTTTTCTTCGAAGGTTAAT-TA-AATGCAAAAAAAAAAAAA---AAAATCATT 
 
MtCAS15  -726 GCATTTCTTATC-CGAATAATG-AACCTAA--CAATTTGGACATATTCT--TTGATGATT 
MfCAS15  -834 CC---TCAAATTGAGAGTAATGTAACCAAATTCAAAATGAGTGTGTTCAAATTAACAATA 
 
MtCAS15  -672 TGT--TTAATGCA---TGTCGATATCCCGATTTAGAAACTTTATCTTAACA-CTTCATAC 
MfCAS15  -777 GAACCAAAATTCAAAATGACAGTGATCAAAATGACGGTTTTTAAATTGACAGCAATATAA 
 
MtCAS15  -618 GCG---TCATATCTTCTTTGAATAGCTTCTCTATTACACAAAAACTACTACACTTTAGGC 
MfCAS15  -717 CCAAATTCAAAATGACGGTGTTCAAATTGACAAAATAACCAAAACT-CAAAATGATGGTG 
 

Begin CAS15 distal promoter identity block



MtCAS15  -561 TCCAAATGTGCCAAGTTTTAACTACTCAACTGTCTAATCCTAACCTCTTGACACCTGTTT 
MfCAS15  –658 TCCAAAA-TGACG-GTGTT--CAAATTGACAG-CAAAATATAACCAAAATCAAAATGATG 
 
MtCAS15  -501 G-GTTCCAAAA-ACA----TCTTAT-AG-ATCATTGTCCAATTTAGTTA----TATCGAA 
MfCAS15  -603 GTGTTCAAAATGACGGTGTTCAAATGAGTATAAATGGGCTGTTCTTTTTCACTTTTCATA 
 
MtCAS15  -453 T--TTGAATTGTACCATCA---C-GAGCCTTCATGTTGCAT-AGAAACCACTTTGTTTTG 
MfCAS15  –543 TCCTTGATAAAGTCCTTCAAAGCTGAAGAAGAAAGTGACATGAGAGTAAGATAATTTTTA 
 
MtCAS15  -400 TTACTTTT-----AGTTTAAGAAA--ATAAAACA--AACT-ATGTGAAATTGTTACTAAT 
MfCAS15  -483 GCACAGATGAACAAGAATAAAACATGAAAAATCATTAACAGAGGAGAGAAGGAAGGAAAA 
 
MtCAS15  -350 TTAACCAAACACAAG-AC-TAAAATC-----TGAAATCTTCCTTAGC----AAAATTACT 
MfCAS15  -547 AAATCAATTTTCAAGGACATTGAATCATTAATAAGATTTGAATAAACCTGTAAAGTGAGT 
 
 
MtCAS15  -301 ATTTTTTTTAA-TCAT-TCTAAGACTAAAT-GC-CA-ATTAAAATATACCTTT------- 
MfCAS15  -363 ACGTTAATTACCTCTTATCTTATGCAATGTTGCACACGTTAAAAAAAACCCTTCTAGATA 
 
MtCAS15  -253 --TTTTGTTAATAGC----CAATTAAAATATACTTATCATATAAAATCTTTAACAAA--- 
MfCAS15  -303 TATTTTGTTTTGAGAGGATCATTCTAAGTATACTTATCATATAAAATCTTCAACAAATAA 
 
 
MtCAS15  -202 -------------------------AATATTAATACATAAATGATGCCTATTTTTAATCA 
MfCAS15  -243 TACATTATTGATGCCTTGTGTCAAAAAAAAAAATACATACTTGATGCCTATTTTTAATCA 
 
 
MtCAS15  -167 GACAATCTTTTTCAAAAAAGAAAAATAATTAATACAATTACACACGTATAGAGGACACGT 
MfCAS15  -183 GACAATCTTTTTCAAAAAAGAAAAATAATTAATACAATTACAC--GTCCAGAGGATACGT 
 
MtCAS15  -107 CCATGGTTATTTTAGTCATTTCCACATAAATGGTGTGGAT-----------TG------T 
MfCAS15  -125 CCATGGTTATTTTAGTCATTTCCACATAAATGGTGTGGATAACATTTTATATGTTCCTAT 
 
 
MtCAS15   -64 TTTGGTTTTTGTCCTTCACTTATAAGCCTATAAATACCATT-GATCATCTCCTTAGTATA 
MfCAS15   -65 TTTTGTTTTTGTCCTTCACTTATAAGCCTATAAATACCATTTGATCATTCCCTTGGCATA 
 
 
 
MtCAS15    -5 ACATCAAATCAAAAACA----AAACAAAGAAGAAACACATTCATAAATTCATAGAAAGAA 
MfCAS15    –5 ACATCAAATCAAAAACAGAACAAACAAAGAAGAAACACATTCAT---TT-------AGAA 
 
MtCAS15   +51 ACAAATAGATATACAATATG 
MfCAS15   +45 ACAAATAGAAATACAATATG 
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MfCAS30 -5906 TTAGGTCAAAAGATCATTAAAAGTGGAAGAATTAAGTGAATTTTGATGTAGTTTGATGTA 
MfCAS30 -5846 GGCAGATGTTAATTAGTCATAGAACACGTTTAGATGATGATTGGTGATAAATTAGAGGGC 
MfCAS30 -5786 TGGGTAGTGAGAATTCGAGTGCAGAGATGAGAGAAAGAGCTGTGACAGAACCCTGTTCTG 
 
 
MfCAS30 -5726 TCATCGCTCGCAGCTGCGAGTGATCCTACCCGCACCTGCGAGTAACCCTTTTAGCTCGCC 
MfCAS30 -5666 ACTGCGAGCAATGTTGTCCGCAACTGCGAGCTTCCCCGTTGAGCTCGCCACTGCGAGTTA 
MfCAS30 -5606 GTGCAGTACAGACCTGATGTTGTGCGAAATTGTGTCTTTTCGCCCGTTGCTTTGATGAGT 
MfCAS30 -5546 TAGTTTCTGATGTTTACAATAATGATGATGCTGCTAATTATGATGTTCCAGTGATGCTGT 
MfCAS30 -5486 TTTGATGTAATGAGTTTTGTGAATTATTAGTTAATTAATTTAACATTAAAAATGAAGATT 
 
MfCAS30 -5426 GTTGCATTTAGAGTCGAGTTGTTGCATAGTCGGCGATGGGGGCTTAATGCCTGACAGGTT 
 
 
MfCAS30 -5366 CTTATGACCTTAGCGATGGGGGCTTAATGCCCGACGGTCCAAATATGACCTTAGCGATGG 
MfCAS30 -5306 GGGCTTAATGCCCTGGTGGTACCACATGCATGTTGATGTTGTCTAAGCTGTTGTTGATGT 
MfCAS30 -5246 TGTTGTTGCATTGTAGAGTCGTCATAACTCAAATAAATGATGAATGTTGTGATGATGTTG 
MfCAS30 -5186 CTGCCTTGTTGTTGTTGTTGTTGTCCCATTAATTATAATAATGTAAACGAAGTGAATTAA 
MfCAS30 -5126 GATGAATCTGCTGCCCTTGAATAACTATGAAGTTGTTGGTTACTTAACCTTGTTAAATGA 
MfCAS30 -5066 CGATTAAATGATGATATTAAGTTAGATATGTGATGTTGGTTATCTTTTATGAATTATTAT 
MfCAS30 -5006 TTGTTTTTAATGAATGTGAAATCTCACCCCTTCTGCGTATATGTTGCCTCGACCGTGGGT 
MfCAS30 -4946 AATGTGCAGGTAATAAAGACTAGCTGTGTTCGTGAGTAGACTCCTCACATCGTGTCGTCT 
MfCAS30 -4886 AGGATGCTCTGATACGTAACGGGATGGGGATTGTCTGATGCTTGTTTTCCTTGTTACGTA 
MfCAS30 -4826 TTTTATTTAATAAATGTTGAACATTTTTATGAAGACTATTTGAGATGTTAAGTTGTGGCC 
MfCAS30 -4766 TTTCATGCCAAAGATTTTATGTGACGTTGCGAACTAAATTTCCGCTGCATTTGATTATTG 
MfCAS30 -4706 AATTTTATAAAGACAGGTTGCTTAAATAAATAGTATTTCCTAGTATTATATTTGTTGTTA 
MfCAS30 -4646 AATGATGAATTGATGTATGTGATGCTCCGTTATGTTGATAAACTCTGATAATTTTTATGA 
 
MfCAS30 -4586 AATTTTTAAGTCGGGAAAACGGGGTGTTACAATATATGGTTTGAGTTTCTTTTTATATAA 
MfCAS30 -4526 AAGGGGGCAATAAAATGATTTTCTATATTCGGGACGAGTTTGGGTACGGGTTCGGGGAGG 
MfCAS30 -4466 GTATACCTATATCTCTGTAACTCATCCAGTGCCCGTGTTTTGAAATCGGGAAAAACTCAA 
MfCAS30 -4406 ACCGAGTCAAAGCGGGGAAAAACCCATTAAATTGAGTTTGATTCAGATGGGTACTCGGGC 
MfCAS30 -4346 ATGGGTTTTGTTGCCATGCCTAGATACAATACATAAAAAAAAAACAATTTAACTAATTAA 
MfCAS30 -4286 TATGTAACTGATTGTTGTCCCATGTATGATTTGTACAACAATATTAGTTAGTGTCTAATT 
MfCAS30 -4226 AATTAGAGAGTAACGTTTGTCATGTGTTTTTTTTTATAACCATTCTTTGAAAGGATATAA 
MfCAS30 -4166 TGATTAATAATGAATAATGATTAAAATTAATAATTTTATAATATGACATTAAGATAAACC 
MfCAS30 -4106 AAAAAACATATGAACATCATTTATACAAAAGAAGTAATCTTGAAGGTGTGTAATTTTATG 
MfCAS30 -4046 TAAAGTAGTTGTATTTCTCATAATAAATACTAACTCCGTGTATAATTTATAAATGAGAAA 
MfCAS30 -3986 GATTTTGTAACTCTCCCAAAGTTATGTTATTTGTGATCATCCAATTGGATATAATTGAAT 
MfCAS30 -3926 AAATTTGGATGTAAAAATATGTATCAGTGAGAAATAGTCTTGTCCTTTTTTCTTTTTTAT 
MfCAS30 -3866 TTACTCCTTTTTTCCTTGTGTTTTTTTAAGTATCGGTATAAAATGTTTCTCCTATATTTT 
MfCAS30 -3806 TTATATTATTCATAAGTGAAATGTATTTATCAATGTTTTTTATTAGAAACACACGATCAG 
MfCAS30 -3746 ATAAAATCATATGTACGTCATAAAGTTTATTTTTAGTAAATGTAAATTTGTTACGAATTT 
MfCAS30 -3686 AAAAAACGACTTCAATAATTTATAGATTTTTTTATTGTGATAAAAACCACCTCTTTTAAA 
MfCAS30 -3626 AAAATAATTCAGGACCCGTTTTGTTACAAATTAAAATAAAAGTGATTTTGATATCTTTTA 
MfCAS30 -3566 ATTAAGAGAATTTATAAAACAAATCATGATTTATTTTGTTTGGTAATTGTAATTAAAATC 
MfCAS30 -3506 ACATGTTTTAAATAATTTAATTTGTTTGGATACAACTATAAAAAAATTGGATTTTTTGTT 
MfCAS30 -3446 ACAAAATTACATCAACTTTATAATTAGAGAAAGATTAACTTTAATAATTAGAGAAAGATA 
MfCAS30 -3386 ATAGATTGTAAATTGTTTTTAACTCTTTAGATATTTAGAAGTTGGATTATAGAAAAATCT 
MfCAS30 -3326 ATTTTGATTGGGATTAAGATTAAGTTTGTTTGCTCTATAGAAAAAGATTAAGTTAGAGTG 
MfCAS30 -3266 TTTTATCAAGTGAGTTTGTTTTAATTTGTTCTTAAGAGAGAAAATATAGGGGGAGGTTGA 
MfCAS30 -3206 AGCAAAAGACGCAAAATGATATAATTTTGATGACGACTCAAAATTAAGAAGGGGTAAAAT 
MfCAS30 -3146 TGTATTTTTGCTACACATTAAGTTTCATAATTAGAGAATAAATGATTAGAAAATAAAAGA 
MfCAS30 -3086 TTAAGTTTGTTTGTTATTTAAAAAAAGATTAAGTTAGTGTGATTTATCGAATGAGTTTGT 
MfCAS30 -3026 TTTAATTTGTTTTTAAAAGAGAAAAAATAGAGGGAGGTTGAAGCATAAAACACAAAAGGA 
MfCAS30 -2966 TATAATTTTGATGATGTGTCAAAATATTAAGAAGGGATAAGATTGTATTTTTGGTAGACG 
MfCAS30 -2906 TTAAGTTTTATAATTAGAGAAAGAATAGATGTGAGAATTTTCAGGGGAATATTGAATGAC 
 
MfCAS30 -2846 CATTACAACAATGATGGTAGTACCCTTTACCATATTAGTCATACTGACCGACATCAATTT 
 
MfCAS30 -2786 TTTCTTTAAAGCAATACTGACCGACATCAATTAACTATAACAAAATATCTAAAACATCGA 
MfCAS30 -2726 GTAAAATATGGGAGTTTGTTTTAAGTTCGACAGAGCTGGAGTGCATGATTCGAAATCATT 
MfCAS30 -2666 GCCTGATTTTCATCTCAATGCTTAGGAGATACATCCTATTGCTGTGTTGGATTATGAATG 
MfCAS30 -2606 ATCTTAATTAATTAAATAAAATATAAATAAGTTATAAAATTATTAAAATGCTACTCTTTT 
MfCAS30 -2546 GTTTCAAAAATTTTTAATCCGCACTATTTACTTAGTTTATTTTGACCATATTTTTTAACT 
MfCAS30 -2486 AATGTTCTGCTATCCAATATTTTTTTAATTTTATTTTGACCATATTTTTTAACTAATGTT 
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MtCAS31 -1724 -------------------------------------------TTTTGGCATCATATTTG 
MfCAS30 -2426 CTGCTATCCAATATTTTTTAATTAATATTCTATTATCCATTTTTTTTTGCATGATATTTG 
 
MtCAS31 -1707 GATAGGAGGGAAATCTCTATAATCCAATTTTC-CTAGACTTTTTTCGTTATCCACTCAAA 
MfCAS30 -2366 GATAG--GGGAAATCTCTATTATCTATTTTTTTCTAGACTTTTTTCGTTATCCACTCAAA 
 
MtCAS31 -1648 AGAATAATAAGGTTAGCCAAATGGGACGATGAGTTGATGAAGAGTGGTGTTATGACTTTG 
MfCAS30 -2308 AAA——AACAAGGTTAGCCAAATGGGGCAGTGAGTTGATGATGAGTGGTATTAGGACTTTG 
 
 
MtCAS31 -1588 AGTGGAGAAGGGATCTTTT-GGAAGGGAGGAGCATTTGTTGGGTGAACTTTTGAATATTC 
MfCAS30 -2250 AGCGGAGAAGCGGTCTTTTTGAAAAGGATGTGCACTTGTTGGGTGAGCTTTTGAATATTT 
 
 
MtCAS31 -1529 TCTA-TACTATTTGAGTCAAAAAGTAGAAAGATAAATGGATTTGGGTCCTTGAATCTACA 
MfCAS30 -2190 TCTAATACTATTTGAGTCAAAAAGGAAAAAGATAAATGGATTTTGGTCCTTGAATCCACA 
 
MtCAS31 -1470 AACGTCTTCATAGTGAAATCCTTATATGACTCTTTTAAGAGGTAAAATTCTTCCTCCACC 
MfCAS30 –2130 AATGCCTCCACGGTGAAATTTTTATATG--TCTTTTAAGTAGTAAAAGTCTTCCTCCGCC 
 
MtCAS31 -1410 GGATTTAAGTGTGGCGTCTAGAAGAGGGCTAAGGACAATTTGGACTAGTTTGACTCCCCA 
MfCAS30 -2072 AGATTTAAATGTGGTGTCTAGAAGAGGGTTTAGGGGAATTTGGACTAGTTTGGCTCCCCA 
 
 
MtCAS31 -1350 AAAAGTCCAAATTTTCTCATGACAATTAACTTTTGGTAGACTTCCGACTCGCTCAAACTT 
MfCAS30 -2012 AAAAGTTCAATTTTTCTCTTGGCAACTAATTCTTGGTAGACTTCCGACTCGCTCAAACTT 
 
 
MtCAS31 -1290 ATCTTGAAGAGGAGCTTTGCCAGTTGGTGTGACTTCGGATTGTGTGTGGGGTTCGGATAT 
MfCAS30 -1952 ATATGGAAGAGGAGCTTTGTCGGTTGGTGTGACTTTAGATTGTGTGTGGTGTCTGGATAT 
 
 
MtCAS31 -1230 TCAAGAGGCGAATGATCACTTGTTTTGTAGATGTAGTAGCTTTGTTGGAATGATTTTGGT 
MfCAS30 -1892 TCGACAT--------CCACTAGTTTTGTAGCTGTAA---CTTTGTTGGAAGGATTT-GGT 
 
MtCAS31 -1170 ATGCAATTTTTAAATGGATTAGACCAGGGTG-TTTTACCCAATAATA---------TCCT 
MfCAS30 -1844 ATGCAATTTTCAAATGGATGGAAATAGGGTGATTTTATCCGGTTATACCGTTTCAGTCCT 
 
MtCAS31 -1120 TGACTATATTTTTTTCATCTGCTTTGACTAAAAAATATCGAAAGGGGCTTACACTCATTT 
MfCAS30 -1784 TGACCAT-TTTTCATCATCTTCTTTTGTTAAAAAA-ATCGAAAAGGGCTTATGCTCATTT 
 
MtCAS31 -1060 GGTATGCAAGGATTTGGAAAATTT-GGACAGCTCGAAATGAGGATTTTTTT--CTAGAAT 
MfCAS30 -1726 GGCATGCAACAATTTGAAAAATTTAGGAC-GCTCGAAATAGAGTTTTTTTTTTCTAGAAC 
 
 
MtCAS31 -1003 GTGGGAGCTGGAAGAGATTGTAGAAGTCATCAAAATCACCTTTTAAAAATGGTTTATGGA 
MfCAS30 -1667 TTGGGAGCATGAGGAGATTGTAGAAGTCATTAAAATCACCTCTTAGAGATGATTTATTGC 
 
MtCAS31  -943 TATAATGGTAGGGATA-TTGCATATTATATGCAGGAGCCGGAGTTCGAATCTGGACACTT 
MfCAS30 –1607 TTCGAAATTAGGCATCCTTG---TTTATATTACGAA--CGGTTTTCAAATCCTTTAGTTT 
 
MtCAS31  -884 TATTTTTCCATAAT--TAAATTGTGTGAACTTTAACCATTAGACTATTTGAT------AA 
MfCAS30 –1552 GTCTTATCTCTTATGGTACGTTTGGTTCGCAAGAA--AGAAGAAGGATGGATAGGTTAAG 
 
MtCAS31  -832 AATTGTTAAAAAATTAA------GGGGTTC-TTC-TTTGT---AATG---CAATTAGTTT 
MfCAS30 –1494 GACGGAAAGCACGCTAAACAAGAAACCTTCCATCATTTGTTTTAATGGAACAATAAGATA 
 
MtCAS31  -786 -TCGAACCCTCCATTGGATGTTTGTTTTTTTCCCGAGCGAGTATCTATTATATTTCTCT- 
MfCAS30 -1434 CTCCCTCCGTCCCTCAATAGATGATTTAGTTGACAATATA-CAT-AATTGACTTGATATA 
 
MtCAS31  -728 CATTAAAAAAATCGTTCTATTATGATTTCTTAACTTAGATT-TATGATGGTCGAAAGTAT 
MfCAS30 –1376 CTTTGATCACATTTTTCTACTA--ATTCACAAAGATAAATAATATCATGTAAGATGTTGT 
 
MtCAS31  -669 ACATTACAAATACTAAGAAGGTTAATTTAGTTTGGCAGCATCCATCATTTTTTAATCTGT 
MfCAS30 -1318 TGGATTCGTCT-CGATGAATATTTTTAAAATATTA-AATTTTCATAATTTTTT----TTA 
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MtCAS31  -609 GTAAAATATCTAAGGGATTAAT--TAACTCATTCATCTATGTATGTGTG-C--------- 
MfCAS30 -1264 GTAGAGAATTGAAGATATCAAAGATAAAACATATGCATTGGTATGTGTGTCGAAGTCAAC 
 
MtCAS31  -561 ------------------------------------------------------------ 
MfCAS30 -1204 TATGTCATCTATTGAGGGACGGAGGGAATAGAAAAGAAAGACATGCGGGACCCACACTAC 
 
MtCAS31  -561 ------------------------------------------------------------ 
MfCAS30 –1144 AAAATGTTTCCACCCACTTCTGTGCAGAAAGGTTGGGAAAGCGCTGCATTTCCATCTTTA 
 
MtCAS31  -561 ------------------------------------------------------------ 
MfCAS30 -1084 CCCATATAAATAAATAATATAATATGGTACTATGTATAATACTATTATATATCACTTAAA 
 
MtCAS31  -561 ------------------------------------------------------------ 
MfCAS30 -1024 AGTTAAAAGTTAAAACAAGTATAGTATTATATGTGGTAAACAGTATAGTATTGTATAGTA 
 
MtCAS31  -561 ----------------TTAAATCTTTTTTTTACTTTTATCTATAAATTTTACTTTATTTC 
MfCAS30  -964 TATCTACAATCAAATATTCATTCTCATGTATACTTTAACATATCAATTTTTATTTATTAA 
 
MtCAS31  -517 AAAAAAAAAAATTATAAATTTTATTCATTTATGTATGTGTGCTTAAATC-TTTTATTTTT 
MfCAS30  -904 TAGGTAAATATTAATATATTATATTAAATAAATAATAAATATATAATTCATTTCATTTTA 
 
MtCAS31  -458 ---TATGAAAATACCTAATAAATA-AGGATA-ACTTAGTTTGGCAACATCTTACATTTTT 
MfCAS30  -844 TCATAAGGATATTTATGTCATTTACAAAATATACATC-TTT--CTT-TCCTTTCACTTTT 
 
MtCAS31  -403 TAA----T-CTGATTGACACTACGTATACCTCTTGACTCTCTAAGATCACAGTTATTTCT 
MfCAS30  -758 TCACTTATTCCAAACAACCCAAAAAAT-CATC-TTACTTTCCTT--TCACTTTCATTCCT 
 
MtCAS31  -348 GATTG---------TTTTATATAGTCATAATATGGTCAGCTTTACTCCTAAAAAAGC--- 
MfCAS30  -732 TAATCATTCTTTCCTTTTACTT--TCTT--TCCTCTCAACATC-CTCCAAACATAGCCTT 
 
MtCAS31  -300 ------------------------------------------------------------ 
MfCAS30  -677 AATGTTGAATATTTGTTTTTTTTACATGACGAATACCCCTTGTTCTTTTCTCACTATCTA 
 
MtCAS31  -300 ------------------------------------------------------------ 
MfCAS30  -617 ATAAATTTTATTGTTAAAAAAAAAATTAGAATGGTTTTCATTCTCTTTTTGGTCATATTG 
 
MtCAS31  -300 ------------------------------------------------------------ 
MfCAS30  -557 TATTCCAATTTTTGGATTTCATTTTACTCTTTAAGTTTTTTATTTCGTTTCATTTTAGTT 
 
MtCAS31  -300 ------------------------------------------------------------ 
MfCAS30  –497 ATTAAGTTATAAAAAAAAAAATCGTTCTATCATGATCTCTTAACTTATATTTATGATGGT 
 
MtCAS31  -300 ------------------------------------------------------------ 
MfCAS30  -437 GGAAAGTATATCCATTACAAATACTAATAAGGTTAATTTAGTTTGGCAGCATCCTTCATT 
 
MtCAS31  -300 ------------------------------------------------------------ 
MfCAS30  -377 TTTTAATCTGTGTAAAATATCTAAGGGATTAATTAACTCTTTCACATGCAGTTATAATAT 
 
 
MtCAS31  -300 ---AAGTGTAACTAAATGAAGCCTTATCCATTTTACACTTTCACAATCACAA-GTTCTTC 
MfCAS30  –317 GGTGAGTGTAACTAAATGAAGCCTTATCCATTTTACACTTTCATAATCACAAAGTTCTTC 
 
MtCAS31  -244 TTTACATAAACACCCTCTCA-TACTCGCACAAAGCACGTGTCATCTTATAAATCACAAAA 
MfCAS30  -257 TCTCCACAAACACCCTCATACTACTCACACAAAGGACGTGTCATCTCATAAATCACAAAA 
 
 
MtCAS31  -185 CGACAACATCACTTTCCTTTTTCA-TAAAACACACC-AACACGTATCCTTGTACGTGGCG 
MfCAS30  -197 CGACAACATTACTGTCGGTACTCAATAAAACACACCCAACACGTATCCTTGTACGTGGCG 
 
 
MtCAS31  -127 ATTCAACGTTAGCACGTGTCAGATATTTGCAAAATCCAAAT-------CAATTTCACCGA 
MfCAS30  -137 ATACAATGTTAACACGTGTCAGATATTTGCAAAATCCAAATTCCAAACCAATTTCACCGA 
 
 
 

1

2

End CAS30/CAS31 proximal promoter identity block 
M4 
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MtCAS31   -74 CCCTATCATAAGATTTTTTTTTCATGTCACATA--CTTTGATTT--GCCTATAAAAACAC 
MfCAS30   -77 CCCCATCTTAAGATATTTTTT-CATGTCACATATACTTAGATTTTTGCCTATAAAAACAC 
 
 
 
MtCAS31   -18 AACATGTTCCACCACCTCAACCACATCAAAGCAATCCAATC-CAATACAATCTCAATCTT 
MfCAS30   -18 AACAAGTTCCACTACCATAACCACATCAAAACA---CAGTCTCTTTACATACACTA-CAT 
 
 
MtCAS31   +41 TTTATACACTACATTACTAC-AAAAACACTTCACGTTATTTTTTGTTTGTGAAGAAGAAT 
MfCAS30   +38 TAATTTTACTACAAGAAAACCTTAGAAAC--CAAGAA----------------------- 
 
 
MtCAS31  +100 TATAACAATG 
MfCAS30   +73 ---AACAATG 
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Figure S1. Alignment of the M. falcata and M. truncatula CAS upstream genomic regions.  (S1A) CAS15.  

(S1B) CAS30/CAS31.  The downward pointing arrows at +1 identify the first nucleotide of the transcript as 

determined by 5’ RACE.  Consensus CRT/DRE (CCGAC) and ABRE (CACGT) motifs are boxed in red 

and yellow, respectively.  Alignments were made using ClustalW in combination with GeneDoc (Nicholas 

et al., 1997) and were formatted using BOXSHADE 3.2 

(http://www.ch.embnet.org/software/BOX_form.html).  The 5’ end points of the pMC constructs pMC1, 

pMC7, pMC2, pMC10 and pMC2+8 are indicated by the rightward pointing horizontal arrows above the 

sequences, the 3’ end point of pMC2+8 is indicated by the leftward pointing arrow. 


