Additional file 1: Nucleotide sequence of long-chain neurotoxins showing
insertions and deletions of nucleotides.v, insertion; *, deletion
and 1, stop codon.

8A ATGAAAACTCTGCTGCTGACCTTGGTGGTGGTGACAATCGTGTGCCTGCACTTAGGTAACAGCTTCTCATGCTACAAAACACCTCATGTTAAATCT 96
5B ATGAAAACTCTGCTGCTGACCTTGGTGGTGGTGACAATCGTGTGCCTGCACTTAGGTAACAGCTTCTCATGCTACAAAACACCTGGTGTTAAATCT 96
160 ATGAAAACTCTGCTGCTGACCTTGGTGGTGGTGACAATCGTGTGCCTGGACTTAGGTAACAGCTTICTCATGCTACAAAACACCTCATGTTAAATCT 96
646 ATGAAAACTCTGCTGCTGACCTTGGTGGTGGTGACAATCGTGTGCCTGGACTTAGGTAACAGCTTICTCATGCTACAAAACACCTCATGTTAAATCT 96
509 ATGAAAACTCTGCTGCTGACCTTGGTGGTGGTGACAATCGTGTGCCTGGACTTAGCTGGTGGCTTGATATGCTACCTGGGACGTAATACCCCTGGG 96
21 ATGAAAACTCTGCTGCTGACCTTGGTGGTGGTGACAATCGTGTGCCTGGACTTTGGIGGTGGCTTGATATGCTACATGGGACCTAAAACCCCTCGG 96
242 ATGAAAACTCTGCTGCTGACCTTGGTGGTGGTGACAATCGTGTGCCTGCACTTAGGTGACAGCTTGAGATGCTACATGGGACCTAAAACCCCTCGG 96
112 ATGAAAACTCTGCTGCTGACCTTGGGGGTGGTGACAATCGTATGCCTGCACTTAGGTAACAGCTTCTCATGCTACAAAACACCTGATGTTAAATCT 96
* ** *%*

8A GAGCCTTGTGCACCTIGGGCAGAACCTATGCTATACAAAGACTTGGTGTGATCGITTTTGTTCCATCAGAGGAAAGGTAATCGAACTGGGATGTGCT 192
5B GAGCCTTGTGCACCTIGGGGAGAACCTATGCTATACAAAGACTTGGTGTGATGCTITTTTGTGGCGACAGAGGAAAGCGAGTITGAAATGGGATGTGCT 192
160 GAGCCTTGTGCACCTGGGCAGAACCTATGCTATAC. AAGACTTGGTGTGATCGTTTTTGTTCCATCAGAGGAAAGCGAACTGGGATGTGCT 191
646 GAGCCTTGTGCACCT . GGCAGAACCTATGCTATACAAAGACTTGGTGTGATCGTTTTTGTTCCATCAGAGGAAAGCGAACTGGGATGTGCT 191
509 A...CTTGTCCACCTGGGCAGGAGCTATGCTACATA.GTGG. .GETGTGCTGCTTTTTGTCACGTCAGAAG. . . . . . AGTCAAATTGGGATGTGCT 180
21 A...CTTGTCCACCTGGGCAGAACCTATGCTATACAAAGACTTGGCTGTGATGGTTTTTGTGGCAGCAGAGGAAAGGTAGTCGTATTGGGATGTGCT 189
242 A...CTTGTCCACCTGGGGAGAACCTATGCTTTACAAAGACTTGGTGTGATCCTCGGTGTAGCCTCCTAGGAAAGTTAGTCAAATTGGGATGTGCT 189
112 GAGCCTTGTGCACCTGGGGAGAACCTATGCTATACAAAGACTTGGGGTGATCGTTTTTGT TCCATCAGAGGAAAGGTAATCGAACTGGGATGTGCT 192

* *% V¥ Yy
8a  BETACTTGECCTCCAGCEGAGCCAAAAAAGGATATTACCTGTTCE TCARCAGACARTTGCARCCCACATCCCTAR} . . . . v v v v v v v e e . 267
5B GCTACTTGCCCTACAGTGAAGCCCGGTGTGGATATTACCTGTTGCTCAACAGACAATTGCAACCCATTTCC. (AR . .CACACAACTCTCGTIGAL . 282
160 GCTACTTGCCCTCCAGCGGAGCCAAAAAAGGATATTACCTGTTGCTCAACAGACAATTGCAACCCACATCCGTAA . .CAGAAAA. .CTCGTTGA. . 281
646 GCTACTTGCCCTCCAGCGGAGCCAAAAAAGGATATTACCTGTTGCTCAACAGACAATTGCAACCCACATCCGTAA . .CAGAAAA . .CTCGTTGA. . 281
509 GCTACTTGCCCTATACCGAAGCGGTATGAGAAGGTTACCTGTTGCTCAACAGACAATTGCAACCAATTTICCG. .ACACAGAAA. . TCTCG. . 270

21 GCTACTTGCCCTACAGTGAAGCCCGGTGTGGATATTACCTGTTGCGCAACCGACAAGTGCAACCCATTTCCAAAA . . ACGAAAG. .CTCCTTGGGA 281
242 GCTACTTGCCCTATACCGAAGTCCTATGAGGATGTTACCTGTTGCTCAACAGACAACTGCAACAGATTICCGAAATGGGAACGTTCTAGACCACGT 285
112 GCTACTTGCCCTCCAGCGGAGCC . AAAAAGGATATTACCTGTTGCTCAACAGACAATTGCAACCCACATCCGTAACAGAAAAAAAGTTGAGTTTTG 287

8A 267
5B 282
160 281
646 281
509 270
21 ACGTCCTTGA] « « v vttt ettt ettt et e e e e e e e e e e e e 291
242 CCTCGAGGGTTGCTCTCATCCATCATGGACCATCCTTGAL .« v v vttt ettt ettt ettt ettt e e et ee e e eaae e e 324

112 CTCTCATCCATCATGGACCATCCTTGAAAATTTATGCTTGTGGCCTTTACCGCCAGATGGTCCATCATCCCCCTCTCCCCTGCTGTCTTTGACATC 383

S 267
1232 282
L 281
[ 281
1o 270
2L ettt 291
2 e e ettt et 324

112 TCAACATCTTTCCCTTTTCTCTCGTTCTGTACGTTTCCTTCTGCTAGTTCTJTAG] 438



