
Additional file 1: Nucleotide sequence of long-chain neurotoxins showing

insertions and deletions of nucleotides.  , insertion;   , deletion 

and      , stop codon.
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ATGAAAACTCTGCTGCTGACCTTGGTGGTGGTGACAATCGTGTGCCTGGACTTAGGTAACAGCTTCTCATGCTACAAAACACCTCATGTTAAATCT

ATGAAAACTCTGCTGCTGACCTTGGTGGTGGTGACAATCGTGTGCCTGGACTTAGGTAACAGCTTCTCATGCTACAAAACACCTGGTGTTAAATCT

ATGAAAACTCTGCTGCTGACCTTGGTGGTGGTGACAATCGTGTGCCTGGACTTAGGTAACAGCTTCTCATGCTACAAAACACCTCATGTTAAATCT

ATGAAAACTCTGCTGCTGACCTTGGTGGTGGTGACAATCGTGTGCCTGGACTTAGGTAACAGCTTCTCATGCTACAAAACACCTCATGTTAAATCT

ATGAAAACTCTGCTGCTGACCTTGGTGGTGGTGACAATCGTGTGCCTGGACTTAGCTGGTGGCTTGATATGCTACCTGGGACGTAATACCCCTGGG

ATGAAAACTCTGCTGCTGACCTTGGTGGTGGTGACAATCGTGTGCCTGGACTTTGGTGGTGGCTTGATATGCTACATGGGACCTAAAACCCCTCGG

ATGAAAACTCTGCTGCTGACCTTGGTGGTGGTGACAATCGTGTGCCTGGACTTAGGTGACAGCTTGAGATGCTACATGGGACCTAAAACCCCTCGG

ATGAAAACTCTGCTGCTGACCTTGGGGGTGGTGACAATCGTATGCCTGGACTTAGGTAACAGCTTCTCATGCTACAAAACACCTGATGTTAAATCT
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GAGCCTTGTGCACCTGGGCAGAACCTATGCTATACAAAGACTTGGTGTGATCGTTTTTGTTCCATCAGAGGAAAGGTAATCGAACTGGGATGTGCT

GAGCCTTGTGCACCTGGGGAGAACCTATGCTATACAAAGACTTGGTGTGATGCTTTTTGTGGCGACAGAGGAAAGCGAGTTGAAATGGGATGTGCT

GAGCCTTGTGCACCTGGGCAGAACCTATGCTATAC.AAGACTTGGTGTGATCGTTTTTGTTCCATCAGAGGAAAGGTAATCGAACTGGGATGTGCT

GAGCCTTGTGCACCT.GGCAGAACCTATGCTATACAAAGACTTGGTGTGATCGTTTTTGTTCCATCAGAGGAAAGGTAATCGAACTGGGATGTGCT

A...CTTGTCCACCTGGGCAGGAGCTATGCTACATA.GTGG..GGTGTGGTGCTTTTTGTCACGTCAGAAG......AGTCAAATTGGGATGTGCT

A...CTTGTCCACCTGGGCAGAACCTATGCTATACAAAGACTTGGTGTGATGGTTTTTGTGGCAGCAGAGGAAAGGTAGTCGTATTGGGATGTGCT

A...CTTGTCCACCTGGGGAGAACCTATGCTTTACAAAGACTTGGTGTGATCCTCGGTGTAGCCTCCTAGGAAAGTTAGTCAAATTGGGATGTGCT

GAGCCTTGTGCACCTGGGGAGAACCTATGCTATACAAAGACTTGGGGTGATCGTTTTTGTTCCATCAGAGGAAAGGTAATCGAACTGGGATGTGCT
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   2825B

   281160

   281646

   270509

   28121

   285242

   287112

GCTACTTGCCCTCCAGCGGAGCCAAAAAAGGATATTACCTGTTGCTCAACAGACAATTGCAACCCACATCCGTAA.....................

GCTACTTGCCCTACAGTGAAGCCCGGTGTGGATATTACCTGTTGCTCAACAGACAATTGCAACCCATTTCC..AA..CACACAACTCTCGTTGA..

GCTACTTGCCCTCCAGCGGAGCCAAAAAAGGATATTACCTGTTGCTCAACAGACAATTGCAACCCACATCCGTAA..CAGAAAA..CTCGTTGA..

GCTACTTGCCCTCCAGCGGAGCCAAAAAAGGATATTACCTGTTGCTCAACAGACAATTGCAACCCACATCCGTAA..CAGAAAA..CTCGTTGA..

GCTACTTGCCCTATACCGAAGCGGTATGAGAAGGTTACCTGTTGCTCAACAGACAATTGCAACCAATTTCCG..ACACAGAAA..TCTCGTTGA..

GCTACTTGCCCTACAGTGAAGCCCGGTGTGGATATTACCTGTTGCGCAACCGACAAGTGCAACCCATTTCCAAAA..ACGAAAG..CTCCTTGGGA

GCTACTTGCCCTATACCGAAGTCCTATGAGGATGTTACCTGTTGCTCAACAGACAACTGCAACAGATTTCCGAAATGGGAACGTTCTAGACCACGT

GCTACTTGCCCTCCAGCGGAGCC.AAAAAGGATATTACCTGTTGCTCAACAGACAATTGCAACCCACATCCGTAACAGAAAAAAAGTTGAGTTTTG
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ACGTCCTTGA......................................................................................

CCTCGAGGGTTGCTCTCATCCATCATGGACCATCCTTGA.........................................................

CTCTCATCCATCATGGACCATCCTTGAAAATTTATGCTTGTGGCCTTTACCGCCAGATGGTCCATCATCCCCCTCTCCCCTGCTGTCTTTGACATC
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TCAACATCTTTCCCTTTTCTCTCGTTCTGTACGTTTCCTTCTGCTAGTTCTGTAG.........................................
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