10 20 30 40 50 60 70 80 90 100 110 120 130 140 150 160 170 180 190 200 210 BMP11830_1 OVP00261_1 DIP00241_1 DIP00140_1 LSP00040_1 WBP00782_1 BMP01672_1

S L SYDLKKWRRAAL S I P GS S LYQ FAFAAP L L I S S S S F S LNYRP GSXKMDGEQ I C S SDE S LKSVCAP E EWVVVS SA I GSKG I E I P LCP SHGVLHVRT LKNVFKDAT GLKYRNP DT GLDRVL LMDHDET C F I AP T GGWKNKMFT VGAFYKVC SP ARKR E E EVKR S LANKS- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - SYKMDGEQ I C S SDE S LKSVCAP E EWVVVANA I GSKA I E I P LCP SHGVLHVRT VRNVFKDVT GLKYRNP DT GLDRVL SMNHDET C F LAP T GGWKNKMF I VVRP VKFVR LQGNT KKQVKR S LANKP KAT ADMYP NS SGK I R SVLAS SKANSDQP PQ EVLT E I DDAYCKS FASV - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - SVDLYHF L LVYL ST LCQ L I AS S SR S SKMDGEQ I C S SDET LKSVCAP E EWVVVSNA I GSKA I E I P VCP SHGVLHLRT VRNVFKDAT GLKYRNP DT G- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MDGEQ I C S SDE S LKSVCAP E EWVVVSNA I GSKA I E I P VCP SHGVLHLRT VRNVFKDAT GLKYRNP DT GLDRVL SMNHDET S F LAP SGGWKNKL FT VVRP VKFVR LQGNAKKT S ET FT S- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - EWVVVSNAVGNKG I E I P LCP SHGVLHVRT LRNVFKDAT GLKYRNP DT GLDRVL LMDHDET C F I AP T GGWKNK I FT VVRP AKFVRP P GNVKKQGKR S LANKSKAMT D I DSNSDGKMRP I LT S SKANCAP AT P E- - - - - - - - - - - - - DAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MDGEQ I C S SDE S LKSVCAP E EWVVVS SA I GSKG I E I P LCP SHGVLHVRT LKNVFKDAT GLKYRNP DT GLDRVL LMDHDET C F I AP T GGWKNKMFT VVR ST KFVRP P GNAKKQVKR S LANKSKAMVDMDSNSDGKMR- - - - - - - - - - AASAP E- - - - - - - - - - - - - GAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MDGEQ I C S SDE S LKSVCAP E EWVVVS SA I GSKG I E I P LCP SHGVLHVRT LKNVFKDAT GLKYRNP DT GLDRVL LMDHDET C F I AP T GGWKNKMFT VVR ST KFVRP LGNAKKQVKR S LANKSKAMVDMDSNSDGKMR- - - - - - - - - - A- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -

Conservation

Quality

Consensus

- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - 1 4 3 3 1 2 2 3 3 4 3 2 2 4 3 3 2 3 2 3 * * * * * 8 8 * 9 * 8 *+ * * * * 9 * * * * * * * * 9 * * 9 9 * * * * * 8 * * * * * * * * * * * 2 4 3 3 2 0 1 3 5 4 3 2 1 2 2 3 2 2 3 3 3 4 3 4 1 2 0 3 2 0 0 0 4 1 2 1 0 0 0 2 0 2 2 1 1 2 1 0 0 2 - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -

- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S- - - - - - - - - - - S- KMDGEQ I C S SDE S LKSVCAP E EWVVVSNA I GSKG I E I P LCP SHGVLHVRT LRNVFKDAT GLKYRNP DT GLDRVL LMDHDET C F I AP T GGWKNKMFT VVRP+ KFVRP+ GNAKKQVKR S LANKSKAMVDMDSNSDGKMR- - L- S SKAN- A- - - P E- - - - - - - - - - - - - - AC