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Homo sapiens MALGLKCFRMVHPTFRNYLAASIRPVSEVTLKTVHERQHGHRQYMAYSAVPVRHFATKKAKAKGKGQSQTRVNINAALVEDIINLEEVNEEMESVIE
S. pombe = —====- MFRIISKA--TLFQODSQRFHTSILSP--~--RCAFHNGGIL---=====—~ HKKAKDKDVKHDHDPEFANSFNKML--KSFE--AKMOLVHE
S. cerevisiae = « —-——————————————o MILTTARLNCRPVIVPRLFNRSFSQSFII-=-======= LKKKSSTPTEKVEEDEIDVNELL--===-~ KKAETQF “KTLE
Homo sapiens ALKDNFNKTLNIRT SLDKI---====-=- AVVTADGKLALNQISQISMKSPOLILVNMASFP ECTAAA RESGMNLNPEV--EG RVPI
S. pombe KLAKRFQEAVVLP-SQGNFTQLEALFIPSKSIKAPTPSRLLREIAAVSQKGSOQIIIRPFE-DVDIKNIL EDSRYPFVANKLNAST-IEVK-
S. cerevisiae IQKQKMNEIKQGNFNPKVFNSL-======~ VF---KNNRKFTDIATTSLKGKNALLITVFD-PKDVKTVISGVLAANLNLTPRVPNNDI .QLKVSLP
Homo sapiens -VITREHREMLVK-=-—--~ LAKQNTNKAKDS -~-~LRKVRTNSMN-~--KLKKSKDTVSEDTIRLIEKQISQMADDTVAELDRHLAVKTKELLG

S. pombe RTTLESRQQLAK-- --VLEGYAKDSREQLSAMRTELKKEIAKNKKSKAWTSDDCY-KAEAEMOTAFKNAINLLDSGLKSALKKVI-
S. cerevisiae PPTTESRLKVAKDLKRVFEEYKQSSLKDS~--~-LGTIRGSILKEFKSFKK--—-~—— DDAVEKAERDLEKLHKDYVNKLHDQFQKVEKSIVK

Data of full length pairwise alignments
from http://www.ebi.ac.uk/emboss/align/

E. coli S. cerevisiae S. pombe
H. sapiens 21.3 16.8 211
S. pombe 17.4 23.0

S. cerevisiae 18.7




