Cryptosporidium parvum and C. hominis genotypes

marker

MSA | MSB | MSC | MSK | MSE | MS9 | MSG | 1887 | TP14 |MLG ID|eBURST code country color codes
isolate C. hominis C parvum | C hominis
11766 100 266 168 205 250 382 298 171 179 1 UK1 UK
3957 100 274 168 175 280 382 298 184 192 2 UK2 UG UG
3010 100 274 168 175 306 382 298 184 192 3 UK3
2588 136 308 209 175 166 394 228 171 179 4 UK4
918 139 156 168 174 250 382 283 177 182 5 UG5 NZ
1428 139 165 168 174 214 382 283 177 182 6 UG6 IL
1467 139 165 168 174 214 382 283 177 182 6 UG6 | SRB |
1473 139 165 168 174 214 382 283 177 182 6 UG6
922 139 165 168 174 214 382 316 177 182 7 UG7
996 139 165 168 174 214 382 316 177 182 7 UG7
1042 139 165 168 174 214 382 316 177 182 7 UG7
1209 139 165 168 174 214 382 316 177 182 7 UG7
1327 139 165 168 174 214 382 316 177 182 7 UG7
1414 139 165 168 174 214 382 316 177 182 7 UG7
1513a 139 165 168 174 235 382 283 174 182 8 UGS
1303 139 165 168 174 244 382 274 177 182 9 UG9
1500 139 165 168 174 244 382 283 174 182 10 UG10
1511 139 165 168 174 244 382 283 174 182 10 UG10
1519 139 165 168 174 244 382 283 174 182 10 UG10
1528 139 165 168 174 244 382 283 174 182 10 UG10
1187 139 165 168 174 244 382 283 177 182 11 UG11
1232 139 165 168 174 244 382 283 177 182 11 UG11
1259 139 165 168 174 244 382 283 177 182 11 UG11
1291 139 165 168 174 244 382 283 177 182 11 UG11
1308 139 165 168 174 244 382 283 177 182 11 UG11
1422 139 165 168 174 244 382 283 177 182 11 UG11
1430 139 165 168 174 244 382 283 177 182 11 UG11
1450 139 165 168 174 244 382 283 177 182 11 UG11
1485 139 165 168 174 244 382 283 177 182 11 UG11
1552 139 165 168 174 244 382 283 177 182 11 UG11
785 139 165 168 174 244 382 298 177 182 12 UG12
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684 139 291 168 174 250 382 325 177 182 72 uGr2
139 291 182 135 268 382 274 174 187 73
131 139 291 182 174 248 382 297 174 185 74 uG74
139 291 182 174 250 382 274 177 187 75
94 139 291 187 174 244 382 283 177 185 76 uG76
2969 139 297 152 175 268 382 298 184 192 77 UK77
3004* 139 300 168 175 226 382 298 184 192 78 UK78
3334* 139 300 168 175 244 382 334 184 192 79 UK79
3555* 139 300 168 175 256 382 274 194 192 80 UK80
3351* 139 300 168 175 280 382 298 184 192 81 UK81
3423 230 322 209 205 250 460 298 165 230 82 UK82
C. parvum

1224 187 279 187 232 195 534 229 194 213 1 UGl

Tulld 188 274 209 232 195 528 229 194 213 2 uG2

188 276 225 198 214 454 179 150 220 3 TR3

188 276 225 198 214 460 179 150 220 4 TR4

2545 188 279 187 205 195 504 229 194 213 5 UG5
1222 188 279 187 205 195 534 229 194 213 6 UG6

2428 188 279 187 205 195 540 229 194 213 7 uG7

9 188 279 187 232 195 382 229 194 185 8 uGs

2815 188 279 187 232 195 484 229 194 213 9 uG9
2036 188 279 187 232 195 492 229 194 213 10 uUG10
2687 188 279 187 232 195 504 229 174 213 11 uUG11
1902 188 279 187 232 195 522 193 194 213 12 uG12
30 188 279 187 232 195 528 229 194 213 13 uG13
128 188 279 187 232 195 528 229 194 213 13 uG13
1600 188 279 187 232 195 528 229 194 213 13 uUG13
2809 188 279 187 232 195 528 229 194 213 13 UG13
2631 188 279 187 232 195 534 229 174 187 14 UG14
114 188 279 187 232 195 534 229 194 213 15 UG15
1510 188 279 187 232 195 534 229 194 213 15 UG15
1601 188 279 187 232 195 534 229 194 213 15 UG15
1976 188 279 187 232 195 534 229 194 213 15 UG15
2088 188 279 187 232 195 534 229 194 213 15 UG15
2335 188 279 187 232 195 534 229 194 213 15 UG15
2556 188 279 187 232 195 534 229 194 213 15 UG15
2581 188 279 187 232 195 534 229 194 213 15 UG15
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* isolates from patients with history of recent travel




