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Resumen

Introduccién: Lutzomyia longipalpis es el principal vector de la leishmaniasis visceral
Americana. Existen evidencias sélidas de que L. longipalpis es un complejo de
especies; sin embargo, hasta hace poco la existencia de especies hermanas en Brasil era
considerada controvertida. Actualmente no existe un consenso general sobre el nimero
de especies que conforman este complejo.

Metodologia/Principales Resultados: Para analizar el polimorfismo molecular y la
divergencia genética en un nimero de muestras de L. longipalpis provenientes de
diferentes regiones del Brasil, fue utilizado el gen period, el cual controla aspectos de
los ritmos circadianos y la periodicidad de los intervalos entre pulsos del sonido de
cortejo de Drosophila melanogaster y de especies proximas. Los resultados obtenidos
fueron comparados con los datos de este mismo marcador molecular previamente
publicados. También fueron analizados los sonidos de las copulas y las feromonas
producidas por algunas de estas poblaciones. Los resultados sugieren la existencia de
dos principales grupos de poblaciones en Brasil. EI primer grupo es representado por los
machos de una Unica especie que producen el sonido de copula del tipo Burst y la
feromona cembreno-1. El segundo grupo, el cual es mas heterogéneo y que
probablemente representa un nimero de especies incipientes, produce diferentes
combinaciones de feromonas y de sonidos del tipo Pulsado.
Conclusiones/Importancia: Los resultados muestran un elevado nivel de complejidad
tanto de la divergencia como del flujo génico entre las poblaciones brasileras del
complejo de especies L. longipalpis. Esto plantea importantes cuestiones relacionadas a

las consecuencias epidemioldgicas del proceso incipiente de especiacion.



