Table S4. Gene expression before and after gamma irradiation — wt p53 down-regulated genes.

HCT11s DLD-1 RKO SWag

Irradiation, 12 Gy No Yes No Yes No Yes No Yes No Yes No Yes No Yes No Yes No Yes No Yes No Yes No Yes No es

GeneName D Description i 1+ A - F R24BW/+ |R248W/+ | R24BW/- | R248WI- | +/SIL | +/SIL | S241FISIL | S241F/SIL | +/+ 1+ +- - -+ - i 1+ - - -
ASPM NM_016426  [Homo sapiens asp (abnormal spindle)-like, associated (Drosophila) 1.00 078 0.85 0.89 149 262 0.68 127 0.95 202 1.00 0.19 104 117 1.00 107 087 122 158 269 1.00 0.25 061 058 071 092
AURKE NM_002497 _|Homo sapiens aurora kinase B 1.00 0.44 114 087 119 129 061 059 084 092 1.00 025 086 072 1.00 047 082 067 1.60 113 1.00 019 0.48 036 061 063
IRCS5 NM_152524 piens baculoviral IAP rep g 5 (survivin), transcript variant 3 100 062 082 078 109 157 076 104 105 150 100 021 072 065 100 107 098 096 152 244 100 022 061 0.2 063 060
BRRNL NM_022346 _|Homo sapiens barren homolog 1 (Drosophila) 1.00 057 065 0.69 126 187 074 088 103 151 1.00 022 103 097 1.00 094 070 080 165 195 1.00 031 070 060 093 096
C170rf41 | NM 003318 |Homo sapiens chromosome 17 open reading frame 41 100 083 068 109 144 173 102 100 160 189 100 041 083 104 100 083 129 122 147 174 100 0.6 087 077 101 106
CASCS NM_006845 _|Homo sapiens cancer andidate 5, transcript variant 1 1.00 065 047 048 147 207 055 077 120 165 1.00 008 040 060 1.00 059 113 202 132 194 1.00 034 075 065 082 086
CCNAZ NM_004217 Homo sapiens cyclin AZ 100 051 081 071 133 246 066 084 088 1510 100 021 096 094 100 072 054 052 145 147 100 026 065 054 085 080
CccNB2 NM_030932 Homo sapiens cyclin B2 1.00 066 108 093 152 233 069 122 104 165 1.00 041 102 091 1.00 1.00 090 1.06 146 221 1.00 026 053 043 070 065
DC2 NM_012484 |Homo sapiens cell division cycle 2, G110 S and G2 [0 M, transcript variant 1 100 083 111 111 140 275 079 133 099 178 100 034 090 104 100 120 113 121 159 245 100 041 074 073 101 102
Ccoczsc NM_004701 _|Homo sapiens cell division cycle 25C, transcript variant 1 1.00 073 121 106 1.66 303 074 157 123 224 1.00 024 113 1.06 1.00 107 099 151 199 298 1.00 028 0.46 051 060 084
DCAS NM_016343 Homo sapiens cell division cycle associated 5 100 049 094 093 128 182 080 083 103 135 100 021 071 082 100 198 2.6 235 371 243 100 033 073 061 078 0386
CoCA: NM_138419 Homo sapiens cell division cycle associated 8 1.00 059 116 102 142 209 077 1.03 102 161 1.00 015 065 054 1.00 101 095 104 157 203 1.00 024 057 043 060 064
ENPA | NMOI5341 |Homo sapiens centromere protein A, transcript variant 1 100 037 060 042 130 173 043 057 081 118 100 013 120 127 100 087 062 063 221 253 100 018 035 030 051 056
CENPE NM_207418 _|Homo sapiens centromere protein E, 312kDa 1.00 063 085 068 155 219 068 1.00 1.05 157 1.00 024 072 066 1.00 081 063 075 172 198 1.00 037 060 054 079 077
CENPF NM_017779 |Homo sapiens centromere protein F, 350/400ka (mitosin) 100 060 080 069 140 214 059 096 120 198 100 007 119 130 100 069 084 105 135 162 100 024 056 0.42 062 073
i NM_012415 _|Homo sapiens citron (tho-interacting, serine/threonine kinase 21) 1.00 084 125 110 188 232 099 151 154 216 1.00 042 110 107 1.00 088 084 101 144 240 1.00 030 058 051 068 078
CKAP2L 'NM_024857 |Homo sapiens cyloskeleton associated protein 2-ike 100 052 072 082 164 240 066 091 115 169 100 012 078 071 100 064 101 145 148 172 100 030 060 047 077 064
EPDCT NM_007174 _|Homo sapiens DEP domain containing 1 1.00 051 061 048 117 181 090 104 110 1.66 1.00 026 091 087 1.00 117 064 081 135 249 100 0.26 053 046 0.97 0.80
TAPH3 NM_006101 _|Homo sapiens diaphanous homolog 3 (Drosophila), transcript variant 2 100 100 146 193 178 306 062 130 121 226 100 026 037 060 100 086 332 613 204 281 100 037 067 0560 112 087
AMS4A NM_170589 _[Homo sapiens family with sequence similarity 54, member A 1.00 063 066 078 132 280 062 085 091 1.60 1.00 021 085 097 1.00 113 087 1.09 163 241 1.00 038 066 074 104 128
AM72A NM_001237 |Homo sapiens family with sequence similarity 72, member A 100 055 126 105 162 239 068 104 092 131 100 033 132 116 100 099 086 109 174 248 100 034 059 051 096 085
1139660 NM_001067 _|Homo sapiens protein FLJ39660 1.00 095 083 108 174 224 090 135 132 222 1.00 018 061 083 1.00 075 1.60 172 1.60 191 1.00 039 073 087 063 089
GTSEL BC062449 | Homo sapiens G-2 and S-phase expvessed P 100 050 086 062 125 167 073 080 146 209 100 014 084 082 100 080 142 149 231 208 100 020 002 033 049 055
HCAP-G NM_001813 _|Homo sapiens rotein G 1.00 054 097 0.79 139 199 058 070 087 116 1.00 018 051 050 1.00 074 080 072 164 159 1.00 030 062 051 075 066
H M MR NM_001790 |Homo sapiens hyaluronan-mediated motiity receplor (RHAMM), transcript variant 1 100 083 095 097 155 346 071 167 105 249 100 025 067 078 100 142 082 152 149 287 100 032 045 055 075 092
IF18A NM_031217 _|Homo sapiens kinesin family member 18A 1.00 058 070 0.70 114 191 120 131 206 245 1.00 050 119 140 1.00 116 1.00 135 262 419 1.00 031 066 065 078 1.06
IF20A NM_018101 _|Homo sapiens kinesin family member 20A 100 054 069 044 124 211 0.66 102 112 231 100 015 103 070 100 083 075 077 192 247 100 021 043 035 054 059
IF2C NM_152515 _|Homo sapiens kinesin family member 2C 1.00 059 1 089 148 210 062 093 084 156 1.00 027 100 091 1.00 088 1.00 104 183 207 1.00 027 051 046 060 077
NTC2 NM_018136 | Homo sapiens kinetochore associated 2 100 039 096 085 150 197 061 080 087 138 100 015 086 076 100 081 077 076 184 178 100 023 055 043 070 066
EK2 NM_001012271 |Homo sapiens NIMA (never in mitosis gene a)-related kinase 2 1.00 0.68 133 119 1.69 3.26 0.74 145 1.26 2.62 1.00 0.26 113 1.04 1.00 112 130 174 171 277 1.00 0.20 0.46 0.39 0.74 0.68
P LK1 'NM_001809 |Homo sapiens polo-like kinase 1 (Drosophila) 100 052 089 060 145 193 065 091 094 141 100 020 080 056 100 095 086 091 165 205 100 023 0560 045 068 062
RADS48 NM_005733 _|Homo sapiens RAD54 homolog B (S. 1.00 076 073 091 119 246 095 099 117 167 1.00 053 101 114 1.00 118 129 128 202 275 1.00 053 078 075 151 148
scorLz NNL001786  Homo sapiens shugoshin-ike 2(S. paribe) 100 070 085 072 153 289 072 118 111 202 100 028 099 090 100 126 092 127 153 268 100 032 063 059 085 088
TOP2A NM_005030 |Homo sapiens topoisomerase (DNA) I a‘n a 170kDa 1.00 0.78 0.80 0.85 153 2.28 0.74 128 119 1.86 1.00 0.38 0.82 1.03 1.00 0.93 0.75 1.02 125 2.00 1.00 0.37 0.63 0.76 0.78 101
TTK NM_080668 | Homo sapiens TTK protein kinase 1.00 057 079 068 132 229 068 100 104 179 100 038 120 112 1.00 093 092 087 159 207 100 032 070 061 094 092

Only genes listed in Table 2 are included.




