ETA2.tnal2fl-GyGoT - - - GGAAACAACTTACAGGAAGAGCATTGGTGGT TCAGTGGT- AGAATTCTCGCCTGCCACGCGGGAGGCCCGGGTTCGATTCCCGGCCAATGCAATG-TGATGTTTTCCCTTTT G-

ETALtnaN2-GWTCE - - ECGEGGCICGCCICGGECTGTIGTA- GCGTTGGTGEGGTATAGT GGTGAGCATAGCTGCCTTECAAGCAGTTGACCCGGGTTCGATTCCCGGCCAACGCAGCGGGC CGACCTTTTGECT GA- -
ETAZtnad5-GITCE - - GAGGCCGCCCGGGCTGTGTA- GEGTTGEGGTGGTATAGTGGTGAGCATAGCTGCCTTECCAAGCAGTTGACCEGGGTTCGATTCECGGCCAACGCAGCGGGCCGACCTTTTGET GA- -
ETA3ma32 -G TCE TCGAAA---AGTTTGCTAAGCAGGCGTTGGTGGTATAGTGGT GAGCATAGCTGCCTTCCAAGCAGTTGACCCGGGTTCGATTCCCGGCCAACGCAGGGAAACT TTTCCCTCTTTC- -
BTAInaleT-GyTCC - - GAGGCCGLCCCGGGCTGTGTA-GEGTTGGTGGTATAGTGGT GAGCATAGCTGCCTTCCAAGCAGT TGACCCGGGTTCGATTCCCGGCCAACGCAGCGGGCCGACCTTTTGET GA- -
ETALtnat3-GhCCC ---AAAATGTTIGCTTGT GEGCAAAGCATTGGTGGTTCAGTGGT- AGAATTCTCGCCTCECCACGT GGGAGACCCGGGTTCGATTCCCGGCCAATGCATAGTGCCCAAGTACTTTTCT - -
ETAZtnad3-GlyCCC - - - TIGCACTTCCTCTCTATGETGEGEATTEGTGET TCAGTGET - AGAAT T CTCEBCCT CECACGCGEGAGALCCELGGGT TCGATTCECGGLCCAGT GEATT G- TGGTTATGITTITGTTITTIG-
ETAINaTes -Gy TCC - AIGCGGTITTTGCTTCCTGTGT - - GCGTTGGTGGTATAGTGGT GAGCATAGCTGCCTTCCAAGCAGT TGACCCGGGTTCGATTCCCGGCCAACGCAGT--|GCCTATCTTTTCATCTGC
ETALnatesl-GyCoC - - - ICAAATATGCTCTCTATAGTGGEATTEGTGET TCAGTGET- AGAATTCTCGLCCTICECACGCAGGAGACCEGGGITITEGATTCECGGCCAATGEAT T G- TTGTTGTGTTGGET T TT G-
BTALtnag323-GlyGCC - - - GGGCGGCATTGGCCATCGGTGCATGGGTGEGGTTCAGTGGT- AGAATTCTCGCCTGCCACGCGGGAGGCCCGGGTTCGATTCCCGGCCCATGCAGCCGCAGCGTCCCCTTTTGGG- -
ETAZtnag226-GyGCE - - - IGAAIGC T TTATCACGGAAGTAGEATTEGTGET TCAGTGET - AGAAT T CTCEBCCTH CECACGCGEGAGCGECELGGGT TCGATTCECGGCCAATGEAT CC- TGCTECTTTTCTTITCAGG-
ETA3Nag32?-GlyGCT -- - GGGCIGGGGT TGGCCATCGGTGCATGGEGGTGGTTICAGTGGT- AGAATTCTCGCCTGECCACGCGGGAGGECCCGGGTTCGATTCCCGGCCCATGECAGCCGCAGCIGTCCCCTTTTGGE- |-
ETAT.LnaE95E-GyTCC AGAAACCICTCACTTACTGEGE- - - GEGTITEGTGGTATAGTGGT TAGCATAGCTGCCT TECAAGCAGT TGAEBECEGGGT TEGATTEECGGCECAACGEAAGGGT TGCT T TITTTTCTTTT--
ET AN trna5965- Gy T - - - IGGCAGAACICAIGCTTCCGTIGAGCGCICGCTGEGGET GTAGTGGET - ATCATGCAAGATITICECAT TCTTGCEGACCCGOGEGTITEGATITCCCGGEGECGECGEGEACACCGEGT TTTTIGTICCCCGCT T - -
ETAIZmal5-GlySCC - - - AGGAGGAGTGCTCAGCTGGAGCATTGGTGGTTCAGTGGT- AGAATTCTCGCCTGCCACGCGGGAGGCCECGGGTTCGATTCCCGGCCAATGCAGCTCCCTTAACCTTTTTGAC- -
ETAI3mazs-GhiGE00 - - - TCAAAAGGGCCTCCGCTGAGGCATTGGTGGTTICAGTGGT- AGAATTCTCGCCTGECCACGCGGGAGGECCCGGGTTCGATTCCCGGCCAATGCAGAAAGCTGACTGTTTTCTTT - -
ETA13.4mabT72-GyGEC - - - GTGAACCAGAGAGCAGCGGAGCATTGGTGGT TCAGTGGT- AGAATTCTCGCCTGCCACGCGGGAGGLCCCGGGTTCGATTCCCGGCCAATGCAGGGCTGGTTTTTTGGCCTCT - -
ETAIZmaG772-GyGEC - --ICACAGCTGECTGACAGCTGGAGCATTGGTGGTTICAGTGGT- AGAATTCTCGCCTGECACGCGGGAGGCCCGGGTTCGATTCCCGGCCAATGCAGCAGCAAACATTITTITTTTITT- -
ETAI3.4mal3#9-GlyGE0C - - - IGGAIGATTTCAGGGTACGCTTGEATTEGTGET TCAGTGET - AGAATTCTCEGCCT CGECACGCGEGAGCGLECEGGGT TCGATT CECGGCCAATGEATCGGT TGT T TITTTTITTTTTT--
ETAI3mal336-GhTCE - - GAATCICCAGTATAATGCG- AAGCGTTGGTGGTATAGTGGTGAGCATAGCTGCCTTCCAAGCAGT TGACCCGGGTTCGATTCCCGGCCAACGCAAGGTTATTITTCCTCTTTGCT - |-
BTA224ma3205-GlyGCC - - - AGAACGGTGAACTCGT CGAGGCATTGGTGGT TCAGTGGT- AGAATTCTCGCCTGCCACGCGGGAGGCCCGGGTTCGATTCCCGGCCAATGCATCAAGATTACGTTTTTCCCA- -
BTA23tma2296-GhGCC - - - AGCAAAACCGAGT GATACAAGCATTGGTGGTTCAGTGGT- AGAATTCTCGCCTGCCACGCGGGAGGCCCGGGTTCGATTCCCGGCCAATGCAAAG-TGTTTCTGTTTTTTCTT -
BTaUn3s0tmatGycce - - - CAAATATGCTCTCTATAGTGGCATTGGTGGTTCAGTGGEGT- AGAATTCTCGCCTCCCACGCAGGAGACCCGGGTTCGATTCCCGGCCAATGCATITG-TTGTTGTGTTGGTTTT G-
BTaUn3s0smazz-Gcce - - - CAAATATGCTCTCTATAGTGGCATTGGTGGTTCAGTGGEGT- AGAATTCTCGCCTCECCACGCAGGAGACCCGGGTTEGATTCCCGGCCAATGCATTG-TTGTTGTGTTTGTTTTG-
ETaUn#GtmadGhcce - - - GTCCACCGTAAAAAACCAAGGCATTGGTGGTTCAGTGGT- AGAATTCTCGCCTCCCACGCGGGAGACCCGGGTTCGATTCCCGGCCAATGCATATGTCTTTTGGTCGGETLCT - -
BTAUn#Ematz-Ghcce - - - TGCACTTCCTCTCTATGGTGGCATTGGTGGTTCAGTGGT- AGAATTCTCGCCTCCCACGCGGGAGACCCGGGTTCGATTCCCGGCCAGTGCATTG-TGGTTATGTTTGTTTT G-
BTaUn#smazi-Ghcce - - - CAAATATGCTCTCTATAGTGGCATTGGTGGTTCAGTGGT- AGAATTCTCGCCTCCCACGCAGGAGACCCGGGTTCGATTCCCGGCCAATGCATITG-TTGTTGTGTTTGTTTT G-
BTaUn4lmmazi-aicce - - CAGAACGTCAAACG- AGCGGGGCATTGGTGGTTCAGTGGT- AGAATTCTCGCCTCECCACGCGGGAGACCCGGGTTEGATTCCCGGCCAATGCATCGTGCTCATGTTACTTTTT- -
BTaUnssitmazGhacc - - - GGGCGGGGT TGGCCATCGGT GCATGGGTGGTTCAGTGGT- AGAATTCTCGCCTGCCACGCGGGAGGCCCGGGTTCEGATTCCCGGCCCATGCAGCCGCAGCGTCCCCTTTTGG- -
BTAUNSStmat?-GhTCE - - GCGGLCCGCCCGGGCTGTGTA- GCGTTGGTGGTATAGTGGTGAGCATAGCTGCCTTCCAAGCAGTTGACCCGGGTTCGATTCCCGGCCAACGCAGCGGGCCGACCTTTTGET GA- -
BTaUn#tmatoGycce - - - CAAATATGCTCTCTATAGTGGCATTGGTGGTTCAGTGGEGT- AGAATTCTCGCCTCCCACGCAGGAGACCCGGGTTCGATTCCCGGCCAATGCATITG-TTGTTGTGTTTGTTTT G-
BTaUnszsdmatGyicc T CGAAA- - - AGTTTGCTAAGCAGGCGTTGGTGGTATAGT GGTGAGCATAGGTGCGTT CCAAGCAGTTGACCCGGGTTCGATTCCCGGCCAACGCAGGGAAACTTTTCCCTCTTTC- -
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