Supplemental Table 1 for TIRF-PBM
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CTCAGGAATTCCCATAAAGTAATGTGGAGCTCAGTTCAAGTCAATCGGTCC
CTCAGGAATTCCTATAGAGTAATGTGGAGCTCAGTTCAAGTCAATCGGTCC
TCCTGAAGGGGCACCCTAGCTTGGTCCTATCGTCGTCAAGTCAATCGGTCC
GAATTCCTATGAAGTAATGTGGAGCTCCGTTCGTCTCAAGTCAATCGGTCC
CTGCTCCGTCCGCCTTCGAGGAGAGGTCGGCATCTTCAAGTCAATCGGTCC
CTCAGGAATTCCTATAAAGTAATGTGGAGCTCAGTTCAAGTCAATCGGTCC
CTCAGGAATTCCTATCAAGTAATGTGGAGCTCAGTTCAAGTCAATCGGTCC
TCCTGAAGGGGCGCCCTAGCTTGGTCCTATCGTCGTCAAGTCAATCGGTCC
TCTTTTCTTGCTTAAATCTATAACTACAAAAAACATCAAGTCAATCGGTCC
CGCGCCTGCGCTCTATATATACAGCGGCCCTGCCCTCAAGTCAATCGGTCC
ATGTCACAGAAGCAAAGTACGAATCAGAATCAAAATCAAGTCAATCGGTCC
CAAATGTATGCACCATATCCATTCTAAACATAGTTTCAAGTCAATCGGTCC
TGGATCAATCGTATAAAGAGAATTCCTGGTATGGATCAAGTCAATCGGTCC
TGGTATAAAGATCAATCGAGAATTCCTGGTATGGATCAAGTCAATCGGTCC
GCCGGGCCGGCCGGCCGGCCCCCGGGGCCCGGCGCTCAATTCAATCGGTCC
CTCAGGAATTCCTCTAAAGTAATGTGGAGCTCAGTTCAAGTCAATCGGTCC
CTCAGGAATTCCTAGAAAGTAATGTGGAGCTCAGTTCAAGTCAATCGGTCC
CTGAAGGGGGGGCTATAAAAGGGGATGGGGGCTCCTCAAGTCAATCGGTCC
AAATCTTTTCTTTTTTCCATTCATTCATTAAATTTTCAATTCAATCGGTCC
GAATTCCTAAAAAGTAATGTGGAGCTCCGTTCGTCTCAAGTCAATCGGTCC
CTCGCTCCATCTCCAGAACTACAAGTCCCAGAGTGTCAAGTCAATCGGTCC
TTCCTGAAGGGGGGCTATAAAAGGGGGTGGGGGCGTCAAGTCAATCGGTCC
CTCAGGAATTCCTACAAAGTAATGTGGAGCTCAGTTCAAGTCAATCGGTCC
TCCTGAAGGGGCACCTATAAAAGGTCCTATCGTCGTCAAGTCAATCGGTCC
CTGAAGGGGGGGCTATAAAAGGGGGTGGGGGCTCCTCAAGTCAATCGGTCC
ATGACTGAATTCAAGGCCGGTTCTGCTAAGAAAGGTCAAGTCAATCGGTCC
CTCAGGAATTCCTATACAGTAATGTGGAGCTCAGTTCAAGTCAATCGGTCC
CTCAGGAATTCCGATAAAGTAATGTGGAGCTCAGTTCAAGTCAATCGGTCC
TCCTGAAGGGACGCCTATAAAAGGTCCTATCGTCGTCAAGTCAATCGGTCC
TCCTGAAGGGGCGCACTAGCTTGGTCCTATCGTCGTCAAGTCAATCGGTCC
GAAAAACATCTAACATAAATATATAAACGCAAACATCAAGTCAATCGGTCC
TGGATCAATCGAGAATTCCGCGCAAGTGGTATGGATCAAGTCAATCGGTCC
GATTTAATATTAACTTATATATGTAAACTTATTTATCAATTCAATCGGTCC
CTCAGGAATTCCTATAACGTAATGTGGAGCTCAGTTCAAGTCAATCGGTCC
TCCTGAAGGGGCGACTATAAAAGGTCCTATCGTCGTCAAGTCAATCGGTCC
AGCTAAAATTTGGACAGCTCTCATTACTAAATTAATCAATTCAATCGGTCC
TGATTTCTTCGAAGAATATACTAAAAAATGAGCAGTCAATTCAATCGGTCC
GAATTCCTGTAAAGTAATGTGGAGCTCCGTTCGTCTCAAGTCAATCGGTCC
ACCAGCCCATATAAATGTCACTGTGCCTCTAACTCTCAAGTCAATCGGTCC
ATTCCAGTATGGCGTATAAATAAAGGCGAGGAGAATCAAGTCAATCGGTCC
GTATAAAAGTTCCTGAAGGGGGGGCGGGGTGGGGGTCAAGTCAATCGGTCC
GATCGATCGATCGATCGATCGATCGATCGATCGATTCAATTCAATCGGTCC
CTCAGGAATTCCTGTAAAGTAATGTGGAGCTCAGTTCAAGTCAATCGGTCC
TCCTGAAGGAGCGCCTATAAAAGGTCCTATCGTCGTCAAGTCAATCGGTCC
TCCTGAAGGGACGCCCTAGCTTGGTCCTATCGTCGTCAAGTCAATCGGTCC
CTTGAAGGGGGGCTATAAAAGGGGGTGGGGGCGCGTCAAGTCAATCGGTCC
CTCAGGAATTCCTATGAAGTAATGTGGAGCTCAGTTCAAGTCAATCGGTCC
CTCAGGAATTCCTATAAGGTAATGTGGAGCTCAGTTCAAGTCAATCGGTCC
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TCCTGAAGAGGCGCCCTAGCTTGGTCCTATCGTCGTCAAGTCAATCGGTCC
TCCTGAAGGGGAGCCCTAGCTTGGTCCTATCGTCGTCAAGTCAATCGGTCC
TCCTGAAGGGGCGACCTAGCTTGGTCCTATCGTCGTCAAGTCAATCGGTCC
CTGAAGGGGGGGCTATAAAAGTTTATGGGGGCTCCTCAAGTCAATCGGTCC
TACTTCAGTTGTGAAGTGTAACAAGGTCTTATAATTCAAGTCAATCGGTCC
CCCCCGCGCCTACGCAAGTTTTCCGGATCCGTCCATCAAGTCAATCGGTCC
TCGGCTGGGAGGGGAGGTGTAGCCGGTCTTTGGGGTCAAGTCAATCGGTCC
GATCGATCGATCGAATTCTCGATCGATCGATCGATTCAATTCAATCGGTCC
GTTCCTGAAGGGGGGGCTATAAACGGGGGTGGGGGTCAAGTCAATCGGTCC
TCCTGAAGGAGCGCCCTAGCTTGGTCCTATCGTCGTCAAGTCAATCGGTCC
CTGAAGGGGGGGCTATAAAAGAAGGTGGGGGCTCCTCAAGTCAATCGGTCC
CCGTAGTGCGTCGCCTCCGTTGCCGGGGAAACGACTCAAGTCAATCGGTCC
AAAAAACAAAAAAAATCCTATAACCAGTTCTCCCGTCAAGTCAATCGGTCC
TACTTGAAGTTGACAATATTATTTAAGGACCTATTTCAAGTCAATCGGTCC
CTCAATCAATTTGTGAAGGTATAACTGTAGCCGTGTCAAGTCAATCGGTCC
ACATTTTTTTCGTTTGTTAGAATAATTCAAGAATCTCAATTCAATCGGTCC
CCCGCCCCGCACTAGGACCCCTGCAGATGATCAGGTCAAGTCAATCGGTCC
ATGATGTCCTTTTCCAAAAACGCCACTCCTAGAGCTCAAGTCAATCGGTCC
TGCATAAGATTTGGTCCAGTACTCGCAGGAAATGGTCAAGTCAATCGGTCC
TGGATCAATCGAGAATTCCTGGTATGGTATAAAGATCAAGTCAATCGGTCC
GTTCCTGAAGGGGGGGCTATAAAACGGGGTGGGGGTCAAGTCAATCGGTCC
TCCTGAAGGGGAGCCTATAAAAGGTCCTATCGTCGTCAAGTCAATCGGTCC
TCCTGAAGGGGCGCATATAAAAGGTCCTATCGTCGTCAAGTCAATCGGTCC
ATGATTACTAATTCTTAACATTCGAGTTCAATCTCTCAAGTCAATCGGTCC
ACAACAGACACACGAAGGTATAAAAATAAAATACATCAAGTCAATCGGTCC
TATTATTGGCACTTCTGTATAACTGGCTTTCATTCTCAAGTCAATCGGTCC
GAATTCCTATAAAGTAATGTGGAGCTCCGTTCGTCTCAAGTCAATCGGTCC
TTGTGCTACGGTCTCTCCACCCCCTGCTGCTGCTGTCAAGTCAATCGGTCC
GGTGAGGGTACTTATGCGGTTGTTTACTTGGGTTGTCAAGTCAATCGGTCC
GTTCCTGAATATAAAAGGGGGGGGCGGGGTGGGGGTCAAGTCAATCGGTCC
TCCTGAAGGGGCGCCTATAAAAGGTCCTATCGTCGTCAAGTCAATCGGTCC
CTGAAGGGGGGGCTATAAAAGTTAGTGGGGGCTCCTCAAGTCAATCGGTCC
CCAACCGGACTTTGGGGCTAGCGTTTAGAAAAGTCTCAAGTCAATCGGTCC
CGTCACTGGCGTGACCGTCCGCGCTACATACTGCGTCAAGTCAATCGGTCC
GAATTCCTATATATTAATGTGGAGCTCCGTTCGTCTCAAGTCAATCGGTCC
GGGGGCTATAAAAGGGGGTGGGGGCGCGTTCGTCCTCAAGTCAATCGGTCC
GAAGCGAGTACGGAGGTACCAGCTGGTCTCCGTAGTCAAGTCAATCGGTCC
GTTCCTGAAGGGGGGGCGGGGTGGGTATAAAAGGGTCAAGTCAATCGGTCC
TCCTGAAGAGGCGCCTATAAAAGGTCCTATCGTCGTCAAGTCAATCGGTCC
TGGCACTCGGGAGGCAGCGGCGACTTTGGGGAAAGTCAAGTCAATCGGTCC
TAAATATTCTTTCCTTATACATTAGGACCTTTGCATCAAGTCAATCGGTCC
TATCACAGAAAAAAAGAAAATATAATAAATTAGTATCAAGTCAATCGGTCC
CTAATATACACGGATACAAAAGAAATACACATAATTCAATTCAATCGGTCC
TTGCCTGAAAAGAGTATAAAAGAATTTCAGCATGATCAAGTCAATCGGTCC
GGAAGTGACGTACGTCGTGCACACGTGGTCCGGCGTCAAGTCAATCGGTCC
CCGGGTTCCTGTTTCCCGGCCGCGGCCACTCCAGATCAAGTCAATCGGTCC
AACAAGTACAACACACTCTCAAATAATTATGCGCTTCAAGTCAATCGGTCC
ATTTTTTAGTCCTATATATACTCGCTCTGCACTTGTCAAGTCAATCGGTCC
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