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>Ggnl*

CTGATGTGATGAGTTTGTTTCATGTCTCTTCTCTGAAAATGACACTGAAGGTACTCCAAAGACTCTGATC

>Ggn10
GAGGGCCTGGGGATGGCTGCTGGCGGCTGTGTCTCAGCCTGGTGCCTGCTGGCCTTACCCGTGCCCCAGATCAACC
TCCAGAGGTCCCCCTGCTGGGTTCCTCCTATGCAGTAACAGGTGTGAGCATCCATGCAGCATTCTGATGGTCATGTAT
GATACTGCACACAAC

>Ggn100*
TGGCAGTGATGATTCCTATATTGTGGTTTTCCTGATGTACAAATGTGAGGGTGCACAGTCACTACCTCATCTGAGCCA
>Ggn101*
TGTCCACAGTTACTGGTCTGAAACTGTTCAGGACTGTAGCAGTTGCAGTATTCCCTCTGTGGAAGATAAACTGTTAC
GTAGTATTAAGCTCCTTCTCAGATCTTCTAAGAAGGACTTTCTATGTAACAAACAACG

>Ggn102*

GTTACATGATGAATAAAACAAAAATCACCATCTTTCGGCTGACAGCTGTGATGATTTGTTTCTTTCTGAGT

>Ggn103
AACCGTCCTTATCTTGGGGTTGCGCGGCCGCTCGATGAACGCGTGGTGAGAGCGGCACTGCTAACGCCTGAGCAAC
ACACCGAGCGCCCGCGTGCGCGCGCGGCGCAATTTTTGGAACCTCG

>Ggn104*
TACAGTGATGATAACATAGTTCAGCAGATTATCTCGTGATGAACTATGTTCTGTCTTTCGCTCCTATCTGATG

>Ggn105

GTAAATGATGTTGAATCAGGTCTCTGATCCCAGTGAGGATAAAACTTGACTAAACGCTGATA

>Ggnl107*

ACAAATGATGATTAAAACCTTAGCTTGAACTCTCTCACTGAACAGAGATGAAAACCTAAGGTCTGAGT

>Ggn108*
TGGGAGTGATGAAATTTTCACCTTAGGTAGATACGACAGACTGTTCTGGTCGTTAACTGTATCTGCCAATGCTGGGGT
TTGTCATAGTTACACTGACCA

>Ggn109*
CTTCTGGTGATGAGACCTTTGTCCAGTTCTGCTACTGAATTTGAGGGATGACTGTTTGGAGATCTGAAGAGGA
>Ggnll
TGCTCAATGATGATCATCCTCCTTTGATTACCTGGTGAGGTAATATGAGAGGACATGGAATAATTTCACCGGCGAACT
GAGAGCA

>Ggnl110
ACCTTCTTGTCAAAGCACTGTGCTAAAATTACAGAAGCTGAGGCTGAGCTTTGGGTTCTGTAATAATGCTAGTAGAG
TACACGCAAGAAGAAGAAAAAGGATGCTCTGGATCGAAAATGACCGGGGTGGACCTCTTTCTTAATGTCCGTTGTC
CTGTGTCAGAAGATCCGGTGCAACAGTT

>Ggnlll*
AAAGCAGGATAAGTTATGATATAGCTGTGCAGTGCTGTATTATCGTTCCCCCTGCTTAAAGAAAAATGTTTCCTTCTAT
CCCTACCTGCTTAGTTCCCACAGCAGGTAGGGACGCTGGGTTTCATACATCC

>Ggnll2*
CTGGGAGGCTGATACACAAATAGGGCTAAATCTGCTCTAGTTGTCACATGTTCTCCCTATAGTAAAATTGCCTTCTGA
TGACCGGGACGAATTGAGGGAAATCGTAACGGACAGATACGGGGCACACAAGT

>Ggnll3
ATCGCTTCTCGGCCTTTTGGCTAAGATCAAGTGTAGTATCTGTTCTTATCAGTTTAATATCTGATACGTCCTCGATGAG



AGGACTTTATATTAAACGGATTTTTGGGCGCGGGAGTTGGACCCGGAGCTTGCTCCCTCCGCTCCGCGCATCGTCCC
GGTATGGCAGTACCTCCGGGCACGGTGCACCA

>Ggnl1l15*
ACAGCCACCCGCCACTGTACCTGTCTTGTAATGCAGTGACTTGTATAGTCCAGAGGTGGGCTGAGAGAAAATGCCAT
CCTAGGAAACAGGGTTATTCTTCTTGTGGGTAACTCTGTGCCGAAGGCTGGGAACAGCA

>Ggnl118*

TCAGGTGATGAGAAGTCTCCGGAATCGCTGTACTGCATTGATGATTCCCTCGAACCCTAGTCTGTCTGATG

>Ggnl119*
TTGGCACAGTCTGAAAATCACCTGCGGTCTCCCGTGGCCCCCGGTGAGATAACCGTGCCGACAGCATAGGGAACAT
CAAAGCTTATTGCCCACGGTGACAGTGTGTGGGGAGTGAAACCCGTGTTCCCATAACC

>Ggnl2*

TTGCTGTGATGACTTATCTTAGGACACCTTTGGAATACTCATGAAAAAAAATGTTATTTCTGAGCAA

>Ggn120

GTGATACTGTGATTTACGCATGGAGTCTGTGATGTGTGAGCAGCTTCCATAGCCCGGTCACAGTTACAGAC

>Ggnl21
AGCTTTGCGCAGTGGCAGTATCGTAGCCAATGAGGTTAATCCGAGGCGCGATTATTGCTAATTGAAAACTTTTCCCAA
TACCCCGCCATGACGACTTGAAATATAGTCGGCATTGGCAATTTTTGACAGTCTCTACGGAGACTG

>Ggnl122*
TTCAGTGATGATAAGATGACGAGTCAGAAGGGATGGCTCCTGCTGAGTGGTGCCCCTGCAGTGTCACGTTCTGTGCT
GCTGCATGTGGTTCTTCAGCAGGAGCATCCCGTCGCTGAATGATTTAGAGGCATTTGTCTGAGAAG

>Ggn123*
TGCCAAAAGCTTCATAATTGAGTGAAGGCTCTTGTAGCCTGAACTACTGGAGCTTCTTGGAAGAGAAAAGACTATG
CTCCACTATGGACTACACAGTTGTAGTTCGTCACTAACAATGTAGTCAACAAAA

>Ggnl24*
AACCAAAGTGTTGAGTTCAGTTCAGGGTCTTGTCCCTGTTCTGGTAATTAAGCTTTGGGACAGAAAGGACTGGGAA
GTGCACCCTGGTGACTGAAAGCCTGTTTTATGCCACCTGTGTTTCTCAGCCTACAGAC

>Ggnl125*
AAGCACTTCACATTCTTTTTCTTTAATAGTGGGAACAAAGATATTTGAAGTGCTAAAAAGAACTTGAAGGTAAATTA
GCAGTGTGGTTAATGTTGCCAGTACTGTCAGTCACCTTCATACAAAA

>Ggn126
GGCTCGCGCAATTCCAAACCTGACAGTGGTTCTGGTTTGCTGTCAGCCTCATAGAGCAAAAGCGAGGGTTTATTCAC
TGAAAAGGTGAAGCCGTTTCCTTTTTTCCTTGCCTCCCTCACACTC

>Ggn128*
CTCTGTGATGATCAAGCCTTTGAGCCACTGTGTCTGGGCCACTGATGTCAGTGATGGAACTGAGGATCTGAGC
>Ggn129
ATACTCTGGTTTCTCTTCAGATCGTATAAATCTTTCGCCTTTTACTAAAGATTTCCGTGGAGAGGAACAAACACGAGT
GTCGTGGAATTTTTTGAGGCTTCGCTTCGGCGGAGCT

>Ggnl13*

CAGCATCCTCTGATAGACCACGAGCAGTTTTCCTGTTGCTCTCTGG

>Ggn130
AGCTTTGCGCAGTGGCAGTATCGTAGCCAATGAGGTTTATCCGAGGCGCGATTATTGCTAGTTGAAAACTTTTCCCAA
TACCCCGCCATGACGACTTGAAATATAGTCGGCATTGGCAATTTTTGAGAGCCTCCCCGGAGGCTG

>Ggnl131*
GTAGGTGATGACTGAACTTTTTTCCCCATCAGAGCGACAGTGTTGATTACTCATCACTCTAGCCAGGTCTTGTCTGAT



G

>Ggn136
TCCTAGCGCTGCGGGCTGCCCGTGCCCGGCGCGCATTCACTTCCTTGCCAGAGGAAGCCCTGGGCGAGTGCTCGGC
TCCAGCGTGGGGCTCGGGTTCCACCGACTCAGATACAGC

>Ggn137
ATCGTCAGTGCGGTACATCCTGACCTGCCCCCGCAGTGCGGGCAGTGCGTGATGAGCGGAGTGTGATGACGCGTGA
TTACAACCACGTGGCGCGGGCCGGCAACACCCGCGGGCACCTCTCTGATG

>Ggn138

AGTGCAGTGATCATAAACCAAAGCTGAACATGGAGCTCAGTGTGGTTTATTGTAGAGG

>Ggnl4

CCTGCTGTCAGTGAACTGGTACAGATGGTTGACGAGCAGTTAATGCTGAGCAAG

>Ggn140*

GTGATGTGATGGTACACCATCTTTCGGGGCTGACCTGAAATGGAGAGAACTTGTAATGCTGATCAC

>Ggnl4l
AAAGAGGGTTTGCATGGCTGGAGAACCAGCAGCTCTTAACGCAGTGACCGTACATTGAACTCCTTTCAGCAGGATG
CTGTAGCCACTTTGTGTGTGCTGTGGTCTATTTCAGAGGAGACAATT

>Ggn145
CACTTCTCAATGAGCTCCTTCCTGCCGACATATCCGTGGCAGCCTATGGATTCGCACGAGAAGGACATAAACAGCTC
AGTAGTGGCACACTCACAACCTGGTTATACATCAGTTGTGATTAACCACTTACTGTTCTACAAG

>Ggnl146
AGGTCTCCTCCCATGGTAGCGTTGCAAGGAGGAGCCTCTCCTGCAGCCAGTGGGAAGAGACAGAGAACAAAAACC
AGAGGAAAGTCGTCGTGGCTGCCAGGAACTGGTGGCTGTCATGTTTTCCTGCCTCTTACACTG

>Ggnl147
AAAGGGCCGGCTTTAGCCCAGCGGTTCCTTCGGCAAACAGTTTCTGAGTTGCGGGCCCCGACTGGGGTTCGATCCC
GCGGGCACCCCTGGCCCATT

>Ggn148

CGGCGCTGATGTTTCTAGACGCGTGTTAGACTTCTGATACGGATGAAGTAAACCGATGTCTGAGCG

>Ggnl15*
TGGCCAGGGATGAAAACAATCATCTGATTACTTGCATACTTACAGTGTTATGCAGAAGTCTGATGGATTAAAGGATTT
TCTGAGGCCA

>Ggn150*
CCACAATGATGACTGTATAGTTTGCTACTCTTGACCAAGAAAATGATGAGAGCTCAAACCACCATAATTTCTATCTGA
GGC

>Ggn151
ATGGACACGTAAGTTTTCTTTCAGTTTCTCCTCTATGTGGGGAAAGCTGTACTAGTGTCCTATAGTAACACAGAAGCT
ATCTGTTCAACTCTGATGAGTTAATAGAGTTGGATCGTTCCACTTCTGACAGCT

>Ggn152

TGTGCTAAGGGTTTCTTTTTGCCCTTCAGCGCTAGTCCGGAAGCATACATGC

>Ggnl16

GAGGCTTGGATGTCTGCTGGGTTCACAATGATTGGGGTGTCATAGTTGCACTGAAG

>Ggnl7*

AGCCAGTGATGTGCTGTTATCCCTGTCTGACAACTCAGCTGTGAGGGAGAAACAATTGTCCACTGAGGCT

>Ggn19
TTGCAAACTCGATCACTAGCTCTGCATGATGTTGCAGAAGCAAGGGGAACAGGTTTGCTAAAGTAAACATGGTAATA



GAACCATATTAGCCTTAGAAATCAAATGATTGGGGCTGTTAATTCTATACCATGATAAGG

>Ggn20

GCTGGTGATGAGATAGTTATCCCTGTCCGAAACGTTCCTCTGTGGAAGCGTGACTCTGAGG

>Ggn21*

GAAACTAACCAAAAATTGCTGGAATTACCGGCAGATTGACTGGTGGTGAGCAAAGGTTTTTCTGAT

>Ggn28

ACGCATACGGTTAAGGCACTGCCACCTACTTCGTGGCATCTAACCATGTTTTT

>Ggn29
CTGGAAGCTGTTGGGACCAGTTGGGACCGGTGGTGGGCAAAACAAGTGTTTTGTCCACTCTTGCAGTCTTCCTAGA
GTAAAGTGGAGGTCTCTGTCTGCTTTAGGAGAGCCAACTAAACTGGATCGTTCCCCTCCATACATGT

>Ggn3*
AGTCTGTGATGATGTAGTTCTTGGTTGGCCTGAATCCTTTTTGGAATATGAGGGCAACTTAAGTCACTACCTCTTCTG
AGAC

>Ggn30*

TTGCTGTGATGACTTTCTTAGGACACCTTTGGATTCAATGTGAAAAGAAACTTGTATTCTGAGCAAT

>Ggn31
TAGAGCTATGACTGAGAAAGTGATTGCTGACAGTTTGGGATTAATTCAGTGCCAGCTCCCCACAGTGAAGGGGGTTT
TGGTGCTGAATGTCATCCAACAGAACTGGTTGAGAGGAGCTCATGGTAGTGGTGTGCCTTCATTGGTTGTGCATGAT
CTAAAGTTTTCAAGCTGAGACCT

>Ggn32*
CAGCATCTGTTTGACAGACCTGGAGCAAAAACCCATTGCTTTTCTGGTTCTTGTTGAGATGCAACAGAAACAGGTTC
CTTGCGCTTTCCACCTGCCTGTCCTTGTGGCAGTCTGGATTGAAGAAAGGAATACAAAC

>Ggn34*

CATCATGATGATATCTTTGCCGTTTACCCATCTGACTGGTTGTTGATGTGTATCTTTGAATCTGAA

>Ggn36*
TGGCAATGATGATTGGCGCAGGGGTACGGACCTCAGCTAGATCATGGGAGCTGAGTGCAAACTGTTGATTTCAGTGC
AGCTGGCGTGTGGCTGGCTCACTGGAAACAGGTTTGCATGAGAACTTCGCCAAAGACTGAGCCAT

>Ggn37

CGTCCGATGATGAACCTCAATGCTGTTCACATCCTGACACGCCGTGACGAGCGCTGTCGAGCTGAGGACG

>Ggn38

ATGAAAATTTGGCTCCCTCTACTGAAACAAATGAGGAGAACTGCCTTAATCGTTACCCAAATCTTCTGAGAT

>Ggn39

GTGAGTGGGGTGGCGTGGGGCTGGAGGGCACCTCCCGGTGCTGTGCCCCTTACCCCCCATTCCTCCA

>Ggn4*
ATGCCTTGTTATTCAGCAGGTAGACACAACTCCATGTGTGTCTCAATTGAACAACGGGGCTAGAAGAGCAACAGGT
TGTGCTTTCCTCACTGTAACACCCATTGCAGTGGTGACAATGAGACCTGTGACAGGT

>Ggn40*
TTGCGATGATGTATGAATTTCTTCACCTGAATCAACAATGAAGAGCAAAATGAGCTTTTTAACACTGAGCAA
>Ggn42*
TACAATGATGAGACTTTGGCTCCCTCTACTGATACTTGTGAGGAAAGCAGCCATATGTTACCCAATACCTCTGAGA
>Ggn43
CTGCAGTACTGTGTGCATAGTTGTTCATCTGTGTCTGGTGGTATAGTCTATTTGTGTTCTACATTTAGACTGTACTACT
CACACAAAACCTGTGGCCAAAGATGAACTTGAGATCATAGTACTGGTCTAGTGACGTCTGAATGACATGCCTCCCAC
TGGCCAGCCTCCATACTCTCAAACATCT



>Ggn44
ATTAAAACAAGCCCTGCAGTGTTTAAGCTCAGTGTGTAAAGGATGACACTGGGTTATAGCTCAGAGGCACAGAA
>Ggn45*
GTTGAGGTCTATCCCGATAGGATCTCTTCTGTAGGTTCATGTCGTTGGAAACGCCTCACAGAACAAACTTGTGGTTTA
GTTTTACCCTTGGAGCTACCTGTTAGCTCTGTGGGATAGAACTACAAGACAAAT

>Ggn46*
TACGTATGAGGATACTTCGACGGGCGGACATAAGGAAATCGCCTCTGGCGCTTGTTGTTGAGTGTCGAGTCCTGAC
>Ggn47*
TTTATCCATTCTCTGAGTGCAGTGGCACTGCCCTCCTGCAGCGCCCCGATTCCTGTTCTAGGGTCTGGGTGCCGTGCA
GCCTCCAGAGACCCTGCAGTCTCCCAGTGTGCTGCTGGGGGCTGCTGTGGTGTGTGGCTGGCTGCCTGCAGGAGCC
AAGCAGTGCCGGCCGGGTCAGGGCCCCTCTGTGGGGGGCTCTGTCCCCACTGAGACGAGGGATGACATCTGA
>Ggn49*
TGCGAATATTCTCGCTGCCCTGATATTCCGGTGATCAGGGGAGGCTAGACATTCGCTATATTAAAACTATGCATTGTGT
CCTCCAGGACTGGACTGCTGCTCTAGTACTGGCTTTGAAAATGCTAGTGACATAC

>Ggn5*
CAGCACCTGAATCTTTCCTATTCCTTGCTGTGCAGTGCAGGTCTGGGGACAGTTGGTGCTACAGCACAGCAGCAGA
AATCCAGATGGGTTACTTTCCACTCGCTTGGAACTCATCTCTACAGCTCTGCAACATTT

>Ggn50
TTGCACAGTGAACACCCAAGTGTGCTTCATAGTTCCCTTGGTTTTAATTCTGTGCTAGAATAACCTGTGCTTTTCCTC
TGCATTGGAAGGATTGGCATTCCTTTTATATGTATTCAGAAGGACAGTACATTT

>Ggn51
TCTTGTGATGAATTCTACTTTGTGCCATCGTGTCTGGGCCACTGATACTCCATGATGGTAAAGAGGATCTGAGG
>Ggn52*

GCCTGTGTGATGAGACATGAATACACTGACTTCAATCATGGAGGTCTGCAATTAGCTCTATCTGAC

>Ggn53*
TAGCAGGCTGCAATTGCAGTGCTTCATTCTGTGGGAGTACTGCCATTTTCCTGCTGAGAGTAATTCTGTTAATGCTGT
GTTTGGTTTTACCTATATGTTGGTGAAACTGTTTGTCCTTAACATGAACAT

>Ggn54*
CCCGGAGGACTAAGAAAGTGGAGTCGGTGCCTTCATGCCCACCCCGCTGATACTATCCTCCAAAAGGAAATGGTGG
AAGAACAAGGCCTGCCCGCGAGGTAAGGGCAGGGCCTGCTTCCTCCGCCTACAGGG

>Ggn55*
TCTCAATGATGAAGCTTCTCTGACTGCTGCATAAAGCTGAGTGTGCTGTGCGGATGCCAACCTTGGAGAGCTGAG
>Ggn56
TGGCATGGACGAATTCTGCTATAGCTTTCTTCAGTAGCTATTGCAGTCAGACACTATGCCAGATTCAATTCCCGTTTTA
CACTCTGGCATGCTTTTTATATGTGAGTGGGCATGCCCTTGGAAGTGGGATACAAC

>Ggn57
ATGCCTTAAACTTATGAGTAAGGAAAATAACGACTCGGGGTGACGCCCGAGTCCTCACTACTGATGTGAGAGGAATT
TTTGTGCGGGTACAGGTCGTCCCCGGGTGACCCGCTTACTTCGCGGGATGCCCAGGTGCAATGATCTGCCCG

>Ggn58
CATGCCCCAGTCGTGTTGCAGATATGGCTGTAGTGCCATGTTTGTGTCATTAGGTGGCAGAAAGGAAAAGGCTGTGT
CTTTGCTAATGCTCTGAAACCGGTGAGCACTCAGGAATGACTAGCAACCTGACAAAT

>Ggn59
ATATACTAAAATTGGAACGATACAGAGAAGATTAGCATGGCCCCTGCGCAAGGATGACACGCAAATTCGTGAAGCGT
TCCATATTTT



>Ggn6*

AAATGATGAGATTCCACTTCAATGGTCCGTGTTTCTGAACCATATGATAACAGTGGAAGTTCTGAT

>Ggn60
AGGACTATACTTTCAGGGATCATTTCTGTAGTTGGTAACTAGAGGAGTGTGATCGAAAGTGTCCGGCGTCACAAACC
ACGAGGAGGAGCAGCGTGTTCTCTCCTGAGCGCGAAGCGGGCGGGCGGTGCTGCTTGTGCAGGAGCCGCCCGTCA
TTGATGACCGTTCCCGTCCCACTTGGTTGGGTCTGGGAGGGAGAGAACACAGGCTGAGTGGT

>Ggn61
GGCTGGTCCGAAGGTAGTGGGGTGTCTCAATTGATTGTTCACAGTCAGTTACAGATTGATCTCCTCGTTCTCTCTTTC
CCCCCTTCCCACTACTGCACTTGACTAGTCTT

>Ggn62*
GTAGGTGATGACTGAACTTTTTTCCCCATCAGAGCGACAGTGTTGATTACTCATCACTCTAGCCAGATCTTGTCTGAT
G

>Ggn63
ATACTTACCTGGCAGGGGAGACACCATGATCAGGCAGGTGGTTTTCCCAGGGCGAGGCTCATCCCCTGCACTCCGG
GTGTGCTGACCCCTGCGATTTCCCCAAATGCGGGAAACTCGACTGCATAATTTGTGGTAGTGGGGGACTGCGTTCGC
GCTCTCCCCTG

>Ggn64
CTGAGCCCGCCGGATCGCTTGAGCCCAGGAGTTCTGGGCTGCAGTGCGCTATGCCGAGCGGGCGTCCGCGCTAAGG
CCGGCATCAATATGGTGAGCCCCGGGGAGCCGAGGCACACCAGGTTGCCTAAGGAGGGGTGAACCGGCCCAGGTC
GGAAACGGAGCAGGTCAAAACTCCCGTGCCGGTCAGTAGCGGGATCGCGCCTGTGAATAGCCACTGCAGCGTAGC
CTGGGCAACACAGAGAGACGCGGGTTCCT

>Ggn65
ATACTCTGGTTTCTCTTCAGATCGTATAAATCTTTCGCCTTTTACTAAAGATTTCCGTGGAGAGGAACAAGCACGAGT
GTCGTGGAATTTTTTGAGGCTCCGCTTCGGCGGAGCTA

>Ggn66
CCACATGCTCCTTAGATCCATCTTTGTGAGTATCTTTGTGCTGAGTTCTGCTGGATAACTTCAGTTTCTAGCAGTTCCA
GTCAAAGTTGCTCGGCAACTTTTTTGGTTGTACGGTCAAAGATGCTTGAGTCATTGGCATGTGAGAGTAATATAACT
GCATGTTAGCTTTCTGTTCTGATAAAAGTGACTGTAAATATGAGAGTCATTTACCGCTATCAGGACATGGCTGGTATG
CAGACATTG

>Ggn67*

TCTTACCCTCTCAAGTTAGGAGGGTTGCTGAAGATGTTTGCAAACCCTTAAAGGCAAGAGAGGACATCA

>Ggn68
GGCCCAGTGATGATCAAGTATCGCGCTAAGAGAGAACAGGTCCAGCAGTCAGCGTCTGGGCAGCCTGCACTTCATG

CTTTTCCTCCTCTTTACTCTTTCATATCACCTTTCTTTCTCTCTGCTTTTTTTTCCCTCCTCACCTTTTCTTGTCTTTTCT
GCTTTGCTCTTCTGCCCAGATAAGACTGTGGCCTCCTCAATGATGGCTAAGATTATGAGATCTGAGGGCT

>Ggn69*
TTGCTGTGATGATGTAATTTGCGTCTTATCCAGTGTTCAGCGACAGTTGCCTGCTGTTACCATGTTGGCACTGTTGAG
CTGCAGACACATTTAATTCTGAGCAA

>Ggn7*
GCCAAATGATGTCAGCTAGATGGCATTAGCACTCAGTGCAAAGATGACCTTCATCTATCACCCCATGCTGATGGCT
>Ggn70*
AGGTCTGTGATGAGTTTTGGCATGTATTATCTGAGCATAAGTGTGAAGATTATCAGTTTAGCTCTAGAATTACTCTGAG
ACCT

>Ggn71*



AACAATGATGACAGGTACTGTAACTGTATGTGATATTTCATTACTGCATGGAGACACCAGTCCCTCTAAACTGATGT
>Ggn72
CAGCACGTGTTCAGTTTTTGTCTGGTGCTGTAGACAAAAACCTGGAACCTGGTGCTTAGAAAAACACCTTCTTTCGC
AACCCACAGCTGATGCATGTATTGGCTGTGTTACTTATATGAAGGGACAGTG

>Ggn73
AAGCACTATTTTTAAACCTGTTGGTGGATTTTCCTGGCCATCATGGGTTACGCTGTAGTGCAAAAGAATCTCCTGGCT
CTTCAGAGTATAGTTGGCCTTCTGTTTGGCTGATGCTGCTCTGAAGCTAAGGGACAGAG

>Ggn74*
ATCTCCCAATCTGCGCGGTTGCATTTGCTTGAAGTAGTGTAACTGTCGTAAATGGAGAGAGAAAGGAAACTGAATTT
TAAGAGTATAACAGAGAGATCCTCTTATGGTCTCTCTGTTTCCTCTGAAATTCTACACTT

>Ggn75*
TGGCAGTGATGTATGAATTTCTTCACCTGAGCTCAAAGTGAAGAGCGAAATAGACGAGCTTTTTAACCCTGAGCTT
>Ggn76*
TTGCACTGAATGGTATCTGCACCCAGCAGCGTTCTTCTGATGGGGTGTTCAAAAACCAGTGCTACAGTAATTCAGCA
TTTGGCATCGTTGGTTTTCACTCTGCAGTGGTTGTTAAACCTGGTATTCTTGCTGATACAGGT

>Ggn77*
CTGGTCATTACCAAGGCTGCAAGGATATTGCTGTTCCTGGTGAGCTGTGGACATGACCATATAGCAAGTCCATCAGA
CTCTTGAATTGCTGCGTTGTGTGGCAGTAGGTCTGCTGGGAATAAA

>Ggn78*
CCTTCAGTGATGATAAGATGACGAGTCAGAAGGGATGTCCTTGTGCCAGCACAGCCTGGTCAGTGCCATGTTCTGTG
GTGCTGTACTAAGGCTGCCTTGGGCAGGATGTCCTCCTCATTGGTTGATTCAGAGGCATTTGTCTGAGAAGG

>Ggn79
GAGCAGACTCACTCTGTACTGAACTGCAGTCTTCAGTTCAGGTGCTTTTTCTGTCTGCAAGAGTAATCACTCACAGG
CGTGATGAATGCCTTCTTTCCTGTGGAAGGCTGTTACAATTGCTAATGGGACATTG

>Ggn8*
ATGCAGTGATGATCTCTTAAGTAGTGGTTTCAATTCACTGATTGTTGAATGAAGACCTGAATTTCCTTGGCTGTGTCT
GAGCGT

>Ggn80*
GTACATGATGACACAATGGATCCTTCTGATCCTTCCATCAAAGTACTCTAGGAACTGGATCTGAAGACTCCTAAAAG
CTGAA

>Ggn81*
GTTGATGATGATACCCCAGAATAGGAAGTGCCGTCAGATGCGAGAACTGACGATAACCTTCTTATTTATCTGAAA
>Ggn82*

TACAAGTGATGATTTCAAGCGACCAAAGCCTGAGAGTTTGTGATTAGAACTTCTTTGGTAACTGATG

>Ggn83*
CTTGCACACAGTTGGAACTTGGAGCTGAGGCCATCCTGTGGCCAAGGAACTCTCAAGCGTAGGATGTGTGCTACAG
TAACATGGCAGGACTTACTGACAGCCTGAGGGCCTTTGTGGCCCAATGAAAGGAGTTTGGTAGTCAATCTTGCCAC
AGTT

>Ggn84*
TTGCACACTGTTAAAGCTTGATGCTGAGGTCAGTTCCTGACCAATGAGCTCTCAAGTGTCGGAAGTGTGCTACAAC
AAAGCTGTTGGCAGGGTGCTTGCTAATGCCAGGAGAGGAGCTGCCTCTATGATTGGAGTTTGATAGCAGCCCTGCC
ACATGC

>Ggn85
GGCTGGTCCGATGGCAATGGCATTTATAATAATTGATCACAGTCCGTTACAGATTTCTTTGCTCTTTCTCCACTCCCAC



TGCTGCATTTGACTAGTCT

>Ggn86
CGATCCTTCCGGTTCATAGCAAATGATGAATGGGAGTTGCACGCGGCTGCGTGACGTGTGCGCCCTTTGTTACGACG
TGCACAGCCCCTTCTGAGC

>Ggn87
CTGCATGTTAATCCAAGAGCTGTGGCTCTGACGTAGCTGCAGGTCTCCAACAACATGCAAGAGCAACGGGAAGGTC
TTTGACTGCTCGGCCTCTTCTGCCTGTTGCTGTCACTCACCCCTCCTATATATT

>Ggn88*
AGGCACCTAATCTTTCCCATTCCTTGCTGTGCAGTGTGAGCCTGGGGACGCATGGTGCTGACAGAAAAGCAGAGTA
AATCCAGACAAGTGGTTCTTCATTGACTAATTGTCTCTACACCTCTGCAACAGT

>Ggn89*
CACCCTTCTCAAAAGCACTCGTTGGGTCTGCGTGCCGTGGCTCAGTGAGTTGTCGTGGAAGGGCAGAGAAAAGCAT
CGCTTTTGGGTGAAGTGGCAGCCCGTGCTGTTGATTTCAATGGGCGATGTGACAACG

>Ggn9*

CTTGATGATGATTGTCTCCTATGATTGCTTGCTGAAAGCAAAGTGATCAAATCATTTCACCGGCACTGAAAG
>Ggn90*
ATTCCCATTATACTACCACTTTTTCAATCTCCAGAGGAAGTGGCTATGCTTGTGGGATAGAGGAAAATGTTGCCACGG
TCTGAAGGAAAAGGTTGATTGTATCTTTTTCCTACATGAAGTTGGCAGGACATCA

>Ggn9l
CACCAGTTAATAATCTCTGCTCAACTTGAAAGTGTTTTGCAGGGCATGTTTTAAAACACTACTGGTAAACTAAAGCC
ACAGTACGAGCCTTGAAGAAAATTTCTTGTCTTTGAGGTCCCAAGAGATGGCTACATCT

>Ggn92
GGATGTGAGGGCGATCTGGCTGCGACATCTGTCACCCCATTGATCGCCAGGGTTGATTCGGCTGATCTGGCTGGCTA
GGCGGGTGTCCCCTTCCTCCCTCACCGCTCCATGTGCGTCCCTCCCGAAGCTGCGCGCTCGGTCGAAGAGGACGAC
CTTCCCCGATAGAGACGGTACCGTTCATCGGTCAAGGGTATACGGTAGCTGCGCTCCCCTGCTAGAACCTCCAAACA
AGCTCAAGGTCCATTTGTAGGAGAACGTAGGGTAGTCAAGCTTCCAAGACTGCAGACACATCCAAGTGAGGCACTG
CATGGGGCAGTCTGCCATTGTT

>Ggn94*

ATGAATGATGACAAATTGTTTCGGTCCCAGATGACACGAAATGATTTTAATTTTCCCATTTTCTGACA

>Ggn95
ACTCCCCTTTTTAGCTTTGCCCTCTTAAGTCTGTCAGTGTCTTAAGTGGCCAGTACGGAGGGGTATAACAGTTCTCTC
TCAAACCCAGAGGTGAGGCTGAAACTCTTCTTTGGATCACGCTGAGAGGAACATGT

>Ggn96
GCCGAGACTAGAGTCACGTCTGGACAGTGCCTGTTGTCCCGATGTGCTAGAGTACTCGAATAGTAACCACTAATCTA
TATTCACTGGCTGTGACCACTCCTGTCTCGGTCAGTCACCAGATTAGTGACAGGA

>Ggn97*
ACTGAGAATAGAGTCACATCTTTACATGTTCTGTTGTTCTGGTGTGCTATCGTTCTCAGATATAAACTTCTGATCCTCA
TTCACTGGCTGCGATACCTCATATCTCAGTCAGCCACCAAATCAGTGACAGTA

>Ggn98
GTGCAAGCAACACTCTGTAGTAAGCATTTGGTTGCCTGCTGCAATTTAAGCTTGCTAAATCAGAAAAGTCTAACCTA
TTCCAGGGATCTCTGCTTTGTGAGGTCGCTTGTTATATAGACTTGTACAGCC

>Ggn99*
ACGCACATTTCATTGACCTGCTTTCATTGCAAGTGATGAGCAGTGTTATTTCTGGTGTGCTAAAGAAATATTTGAAGG
CTAATTAGCAGCTTAGCTGTACGTAGTTACTGCTGCCAGTCTCCTTCATACAAAG



* ncRNASs were independently predicted by Qu’s group (1).

(1) Shao, P, Yang, J.H., Zhou, H., Guan, D.G. and Qu, L.H. (2009) Genome-wide analysis of chicken
snoRNAs provides unique implications for the evolution of vertebrate snoRNAs. BMC Genomics,
10, 86.



