
CCT             -----------------MLSP--LFVISIGAVRKCLRAINESRALKRKVIKRLSDSNPFQ 41
HsMED12         MAAFGILSYEHRPLKRPRLGPPDVYPQDPKQKEDELTALNVKQGFNNQPAVSGDEHGSAK 60
                                  *.*  ::  .    .. * *:* .:.::.:     .: .. :

CCT             FIFCAEFRAGQVYGVPLSGSLLCK--PGFPEQRSCGEETKKRWIESLSQQ---------- 89
HsMED12         NVSFNPAKISSNFSSIIAEKLRCNTLPDTGRRKPQVNQKDNFWLVTARSQSAINTWFTDL 120
                 :     : .. :.  :: .* *:  *.  .::.  ::..: *: :  .*          

CCT             --HKRLRSLADNIPGYRRKT-LFEVLIRNNVPLLRATWFIKVTYLNQVHCWAINWCDLVL 146
HsMED12         AGTKPLTQLAKKVPIFSKKEEVFGYLAKYTVPVMRAAWLIKMTCAYYAAISETKVKKRHV 180
                   * * .**.::* : :*  :*  * : .**::**:*:**:*    .     :  .  :

CCT             LLFLQEHLTRHKLLGVSNGQKMLLNICNTSWMNFCHGIAHFLLSKLEIGHHRCFIQDQCK 206
HsMED12         DPFMEWTQIITKYLWEQLQKMAEYYRPGPAGSGGCGSTIGPLPHDVEVAIRQWDYTEKLA 240
                  *::      * *  .  :       ..:  . * .    *  .:*:. ::    ::  

CCT             RIVQHQQAFTARKHLYILNGGIWCVFYSG-TMLKGFFFLISLLIGFSSSYSFVNFHFALL 265
HsMED12         MFMFQDGMLDRHEFLTWVLECFEKIRPGEDELLKLLLPLLLRYSGEFVQSAYLSRRLAYF 300
                 :: ::  :  ::.*  :   :  :  .   :** :: *:    *   . :::. ::* :

CCT             QEKEIFEILQLLLPIVYGVLESIVLSQTYVQSLVAIAVRFIQEPAPGGSDLVDNSRRAYT 325
HsMED12         CTRRLALQLDGVSSHSSHVIS--AQSTSTLPTTPAPQPPTSSTPSTPFSDLLMCPQHRPL 358
                  :.:   *: : .    *:.  . * : : :  *      . *:.  ***:  .::   

CCT             LSALIEMVRYLVLAAPDTFVASDFFPLPPSVAACGPNDVSYTSKAYENLEKLRSNSAEIS 385
HsMED12         VFGLSCILQTILLCCPSALVWHYSLTDSRIKTGSPLDHLPIAPSNLPMPEGNSAFTQQVR 418
                : .*  ::: ::*..*.::*    :. .   :..  :.:. :..     *   : : :: 

CCT             AQFQGRGVLSRFEFLSFDYTISTIQRSADDLAKIASAGYPQHNVAKAVQALDKALSDGDI 445
HsMED12         AKLR------EIEQQIKERGQAVEVRWSFDKCQEATAGFTIGRVLHTLEVLDSHSFE--- 469
                *:::      .:*    :   :.  * : * .: *:**:.  .* ::::.**.   :   

CCT             RAAYSYLFEDLCNGAVDEAWITDVSPCLRSSLRWIGAISTSFVCSVFFLIEWATCDFRDF 505
HsMED12         RSDFSNSLDSLCN------RIFGLGPSKDG-----HEISSDDDAVVSLLCEWAVSCKRSG 518
                *: :*  ::.***       * .:.*.  .       **:.  . * :* ***..  *. 

CCT             RAGVPKDIKFSGRKDCSQVYLVIQLLKQKILGGEFTARKGKNCRNNFLGVSKPSGSMDAF 565
HsMED12         RHRAMVVAKLLEKR-------QAEIEAERCGESEAADEKGSIASGSLSAPSAPIFQDVLL 571
                *  .    *:  ::         ::  ::   .* : .**. . ..: . * *  .   :

CCT             ESPGPLHDIIVCWIDQHEVHKGGAKRLQLLVFELIRSGIFNPIAYVRQLIVSGMIDVIQP 625
HsMED12         QFLDTQAPMLTD--PRSESERVEFFNLVLLFCELIRHDVFSHNMYTCTLISRGDLAFGAP 629
                :  ..   ::.    : * .:    .* **. **** .:*.   *.  **  * : .  *

CCT             AVDPERRMRHHRILKQLPGCFVHETLEEAQLFGGDKLSEAVRTYSNERRLLLRELLVEKG 685
HsMED12         GPRPPSPFDDP---------ADDPEHKEAEGSSSSKLEDPGLSESMDIDPSS-SVLFEDM 679
                .  *   : .            .   :**:  ...**.:.  : * :      .:*.*. 

CCT             KYWNNLVLSDQKSKKISTSLSSVIFPRACNAKSNSKGPRKHTKSSVDIRELKERISALLQ 745
HsMED12         EKPDFSLFSPTMPCEGKGSPSPEKPDVEKEVKPPPKEKIEGTLGVLYDQPRHVQYATHFP 739
                :  :  ::*   . : . * *.       :.*. .*   : * . :  :  : : :: : 

CCT             FPG-MSCGVETPVRDEFQNSVKRS-SGSVYSKMDQPEATPGCEDCRRAKRPKMNDEKSSC 803
HsMED12         IPQEESCSHECNQRLVVLFGVGKQRDDARHAIKKITKDILKVLNRKGTAETDQLAPIVPL 799
                :*   **. *   *  .  .* :. ..: ::  . .:      : : : ...      . 

CCT             YQGNSPIASDEEDNWWIKKGSKTVESSLKVDPQIEITKQVPRGRQKMARKTQSLAQLQAA 863
HsMED12         NPGDLTFLGGEDGQKRRRNRPEAFPTAEDIFAKFQHLSHYDQHQVTAQVSRNVLEQITSF 859
                  *: .: ..*:.:   :: .::. :: .: .:::  .:  : : .   . : * *: : 

CCT             RIEGSQGASTSHVCDNKVSCPHHGPGVEGENQKVVDVFRTSTPVDMVSVGNSLKQLQFVD 923
HsMED12         ALGMSYHLPLVQHVQFIFDLMEYSLSISGLIDFAIQLLNELSVVEAELLLKSSDLVGSYT 919
                 :  *   .  :  :  ..  .:. .:.*  : .::::.  : *:   : :* . :    



CCT             KRSIAVWLTTAVRQLVEEPQKSSVRVGQFNRGAPVEEKNTIRWKLGADELYSILFLLDIS 983
HsMED12         T-SLCLCIVAVLRHYHACLILNQDQMAQVFEGLCGVVKHGMNRSDGSSAER---CILAYL 975
                . *:.: :.:.:*:       .. ::.*. .*     *: :. . *:.       :*   

CCT             LDLVSAGGRNLVTVPRNVENNMCEIGEAILVSSLRRYENILLSADLVPEAMTALMNRAAS 1043
HsMED12         YDLYTSCSHLKNKFGELFSDFCSKVKNTIYCNVEPSESNMRWAPEFM---IDTLENPAAH 1032
                 ** :: .:   .. . ..:  .:: ::*  .     .*:  :.:::   : :* * ** 

CCT             LMSSNGKISGSAALVYTRYILKRYGSLPSVVEWHNNFKATSEKKLLSELD-HTRSGNGEY 1102
HsMED12         TFTYTGLGKSLSENPANRYSFVCNALMHVCVGHHDPDRVNDIAILCAELTGYCKSLSAEW 1092
                 :: .*  .. :    .** :   . :   *  *:  :...   * :**  : :* ..*:

CCT             GNPLGVPAGVDNP-----DDYLRKKISIGGARPSRVGLSMRDVLQRHVEEATHYLKKLIG 1157
HsMED12         LGVLKALCCSSNNGTCGFNDLLCNVDVSDLSFHDSLATFVAILIARQCLLLEDLIRCAAI 1152
                 . * . .  .*      :* * :    . :  . :.  :  :: *:     . ::    

CCT             TGTMKASLAEKNDD-GYQVAQQIVVGLMDCIRQTGGAAQEGDPSLVSSAVSAIINSVGLS 1216
HsMED12         PSLLNAACSEQDSEPGARLTCRILLHLFKTPQLN-PCQSDGNKPTVGIRSSCDRHLLAAS 1211
                .. ::*: :*::.: * ::: :*:: *:.  : .  . .:*: . *.   *.  : :. *

CCT             VARITDFSLGNIYQNHPSGVDSSNIARYILRIHITCLCLLKEALGERQSRVFEIALATES 1276
HsMED12         QNRIVDGAVFAVLKAVFVLGDAELKGSGFTVTGGTEELPEEEGGGGSGGRRQGGRNISVE 1271
                  **.* ::  : :      *:.  .  :     *     :*. *   .*       : .

CCT             STALTGVFAPVKGSRGQHQLSPESYDSNANNSTIDMSNGTGKMALSRATKITAAVSALVI 1336
HsMED12         TASLDVYAKYVLRSICQQEWVGERCLKSLCEDSNDLQDPVLSSAQAQRLMQLICYPHRLL 1331
                :::*      *  *  *::   *   ..  :.: *:.: . . * ::      . .  ::

CCT             GSITHGVITLERIVGLLRLKDYLDFVQFVRRTKSSSNGSARSMGASKVESPIEVYVHWFR 1396
HsMED12         DNEDGENPQRQRIKRILQNLDQWTMRQSSLELQLMIKQTPNNEMNSLLENIAKATIEVFQ 1391
                ..        :**  :*:  *   : *   . :   : :...   * :*.  :. :. *:

CCT             LLVGNCKTVSEGLVLELVGESSVVAISRMQR-----MLPLKLVFPPAYSIIAFVLWRPFV 1451
HsMED12         QSAETGSSSGSTASNMPSSSKTKPVLSSLERSGVWLVAPLIAKLPTSVQGHVLKAAGEEL 1451
                  . . .: ..       ...:  .:* ::*     : **   :*.: .  .:      :

CCT             SNSNSNSSVHEDTHRLYQSLTMAFHDVIKHLPFRDVCFRDTQGLYELIVADSTDAEFASV 1511
HsMED12         EKGQHLGSSSRKERDRQKQKSMSLLSQQPFLSLVLTCLKGQDEQREGLLTSLYSQVHQIV 1511
                .:.:  .*  .. :   :. :*:: .   .*.:  .*::. :   * :::.  .  .  *

CCT             FESHGLDMHLKSVAFAPLRARLFLNSLIDCKVPSSGYSHEGVSEAKNRHQGNGTKLVDKL 1571
HsMED12         NNWR------DDQYLDDCKPKQLMHEALKLRLNLVGGMFDTVQRSTQQTTEWAMLLLEII 1565
                 : :      ..  :   :.: :::. :. ::   *  .: *..:.::    .  *:: :

CCT             VS-VLDCLQPAKFHWQWVELRLLLNEQALAEKLENHDMPLTDAIRSSCPTSEKPDASENE 1630
HsMED12         ISGTVDMQSNNELFTTVLDMLSVLINGTLAADMSSISQGSMEENKRAYMN----LAKKLQ 1621
                :* .:*  .  ::.   :::  :* : :** .:.. .    :  : :  .     *.: :

CCT             KNFIQILLTRLLVRPDAVPLFSEVVHLFGRSVEDSMLKQAEWFLAGQDVLFGRKTIRQKL 1690
HsMED12         KELGERQSDSLEKVRQLLPLPKQTRDVITCEPQGSLIDTKGNKIAGFDSIFKKEGLQVST 1681
                *:: :     *    : :** .:. .::  . :.*::.     :** * :* :: :: . 

CCT             IIVGESKGLPT--KPQFWKPWGWCNSSSSDHITANKAGKKRKFEITSIEEG-------EV 1741
HsMED12         KQKISPWDLFEGLKPSAPLSWGWFGTVRVDRRVARGEEQQRLLLYHTHLRPRPRAYYLEP 1741
                    .. .*    **.   .*** .:   *: .*.   ::* :   :  .        * 

CCT             IEEGSGSRKVLLPRVLDENSPSVGYGITTERAFVQLVLPCIDQSSDESRSTFVNELVRQF 1801
HsMED12         LPLPPEDEEPPAPTLLEPEKKAPEPPKTDKPGAAPPSTEERKKKSTKGKKRSQPATKTED 1801
                :   . ..:   * :*: :. :     * : . .       .:.* :.:.        : 

CCT             SNIEQQLSSVTNRSTTSNKQMGTASSGSEISSNKGSTRKGLRGGSPSLARRSS------A 1855
HsMED12         YGMGPGRSGPYG-VTVPPDLLHHPNPGSITHLNYRQGSIGLYTQNQPLPAGGPRVDPYRP 1860
                 .:    *.  .  *.. . :  ...**    *  .   **   . .*.  ..      .



CCT             NTTDTSPPPSPAALRASMSLRLQFLLRLLPVICGEPSFKNTRHALAS---------TIVR 1906
HsMED12         VRLPMQKLPTRPTYPGVLPTTMTGVMGLEPSSYKTSVYRQQQPAVPQGQRLRQQLQQSQG 1920
                     .  *: .:  . :.  :  :: * *     . ::: : *:..             

CCT             LLGSRVVYEDYAVCSPRSELSKAETESTIDPSSMADLSSEVLFDRLLFVLHGLLSNHQPK 1966
HsMED12         MLGQSSVHQMTPSSSYGLQTSQGYTPYVSHVGLQQHTGPAGTMVPPSYSSQPYQSTHPST 1980
                :**.  *::  . .*   : *:. *  . . .   . ..   :    :  :   *.* ..

CCT             WLKPRPSSNESSKDFTLFDRDAAESLQNELSRMQLPDTIRWRIQAAMPILLPSLRCSLSC 2026
HsMED12         NPTLVDPTRHLQQRPSGYVHQQAPTYGHGLTSTQRFSHQTLQQTPMISTMTPMSAQGVQA 2040
                  .   .:.. .:  : : :: * :  : *:  *  .    :  . :. : *    .:..

CCT             QPHSVPPTALTLVQPSGSTAAAGTNQRNSPAISKSGTAAAQGKLKPTMLAPHQQQEADNT 2086
HsMED12         GVRSTAILPEQQQQQQQQQQQQQQQQQQQQQQQQQQYHIRQQQQQQILRQQQQQQQQQQQ 2100
                  :*..  .    * . .      :*::.   .:.     * : :  :   :***: :: 

CCT             DVVDPWTLLEDGTSSGLSSSNASNSSDMANLRATCWLKG------------AVRVRRTDL 2134
HsMED12         QQQQQQQQQQQQQQQHQQQQQQQAAPPQPQPQSQPQFQRQGLQQTQQQQQTAALVRQLQQ 2160
                :  :     ::  ..  ...: . :.  .: ::   ::             *. **: : 

CCT             TYVGSVDDDS------- 2144
HsMED12         QLSNTQPQPSTNIFGRY 2177
                   .:  : *       

identical residues (*)  265/2144 = 12%

highly conserved residues (same color) (:) 452/2144 = 21%

semi-conserved residues (.)   357/2144 = 17%

Alignment made with Clustal W  http://www.ebi.ac.uk/clustalw/

Colors: 
Red = Small and hydrophobic residues (AVFPMILW)
Blue = Acidic residues  (DE)
Magenta = Basic residues  (RK)
Green = Hydroxyl + Amine  (STYHCNGQ)
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