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ACTGCCTAGTGCCTTATATGTACTAARAART TAACCACTATAACTCATACTCTCGTCARTAARTCAARTARTAARTTGATATARCCTAARARCAARARTCACATATAARARTCARTAAARTTGCTATAGCTATATATAT
ACTGCCTAGTGCCTTATATGTACTAARAART TAACCACTATAACTCATACTCTCGTCARTAAATCAATARTAARTTGATATAARCCTAAARTAARAARTTACATATAAARTCAARTAAATTGCTATAGCTATATATAT
ACTGCCTAGTGCCTTATATGTACTAARARARTTAACCACTATAARTTCATACTC--GTCAARTAAATCARTAATARTTGATATAARCCTARAARTARARTTACATATARATCARTARATTGCTATAGCTATATATAT
ACTGCCTAGTGCCTTATATGTACTARARRT TAACCACTATAARTTCATACTC--GTCAARTAAATCARTAATARTTGATATAARCCTAARAARTARARTTACATATARATCARTARATTGCTATAGCTATATATAT
ACTGCCTAGGGCCTTATATGTACTARART TAACCACTATAARCTCATACTCTCGTCARTAAARTCARTAATAARTTGATATARCCTAAARATARART TACATATARATCARTARATTGCTATAGCTATATATAT
ACTGCCTAGEGCCTTATATGTACTAARAART TAACCACTATAACTCATACTCEcGTCARTAARTCAARTARTAATTGATATARCCTAAAREARAARTEACATATAARARTCAARTAAARTTGCTATAGCTATATATAT
-
131 140 150 160 170 180 190 200 210 220 230 240 250 260
| } i } } } } - i i - } } i } |
TTTCAATTACTTATTAARATATACATATATACCTAGCATATATATTGCTACARACTGTCCGTCTACGGACARTCATACCCTCTTAGCTAAAARGAGAGCARTTTARTCAARRAARTATATTACTTATAAARTAA
TTTCAATTACTTATTAARATATACATATATACCTAGCATATATATTGCTACARACTGTCCGTCTACGGACARTCATACCCTCTTAGCTAAARARGAGAGCAARTTTARTCARARATTTATTACCTATAAARTAA
TTTCARTTACTTATTAAARTATACATATATACCTAGCATATATATTGCTACAARACTGTCCGTCTACGGACAARTCATACCCTCTTAGCTAARAARAGAGAGCAARTTTARTCARARATTTATTACCTATAAACAA
TTTCARTTACTTATTAAARTATACATATATACCTAGCATATATATTGCTACARACTGTCCGTCTACGGACARTCATACCCTCTTAGCTARARAGAGAGCAARTTTARTCARARATTTATTACCTATAAACAA
TTTCAATTACTTATTAAARTATACATATATACCTAGCATATATATTGCTACARACTGTCCGTCTACGGACARTCATACCCTCTT-GCTAARAARARGAGAGCAARTTTARTCARAARATTTATTACCTATAAACAA
TTTCAATTACTTATTARATATACATATATACCTAGCATATATATTGCTACARACTGTCCGTCTACGGACARTCATACCCTCTTaGCTAAAARGAGAGCARTTTAATCAARARAARTETATTACTATAAARCAA

261 270 280 290 300 310 320 330 340 350 360 370 380 390
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ARTARTACATAATCARAARATARCAARTTARCCCTTCAAATCTATAARARACAARGGTATTACATCARCTTTTGCCATARARACTTCAARGCCCARAGGTGACCAARTCAAARTTARCCTARAAARTTTCTAGCAATTT
ATTARTACATARCCARAARATARCAATTARCCCTTCAAATCTCTAARAACAAGGTATTACATCARCTTTTGCCATARARACTTCAAGCCCARAGGTGACCAARTCAGATTARCCTAARAAARTTTCTAGCAATTT
ATTAARTACATAACCAAAAATAACAARTTARCCCTTCAAARTCTCTAAAARACAAGGTATTACATCAARCTTTTGCCATARAARCTTCAAGCCCARAGGTGACCARTCAARTTAACCTAARARATTTCCAGCAATTT
AATAARTACATAATCAAARAATAACAARTTARCCCTTCAARARTCTCTAARAARACAAGGTATTACATCAARCTTTTGCCATARAARCTTCAAGCCCARAGGTGACCARTCAGATTAARCCTAAARARATTTCTAGCAATTT
ATTAATACATAACCARAAARTAACAARTTARCCCTTCAARATCTTTAAARAAACAAGGTATTACATCARCTTT-GCCATARAACTTCAAGCCCARAGGTGACCARTCAARTTAACCTAAARAATTTCTAGCAATTT
ALtTARTACATAARC:CARAARATARCAARTTARCCCTTCAAATCT . TAARARACAARGGTATTACATCARCTTTEGCCATARARACTTCAARGCCCARAGGTGACCAARTCAaAATTARCCTAARAAARTTTCEAGCAATTT

391 400 410 420 430 440 450 460 470 480 490 hOo0 K10 h20
| } i } } } } - i i - } } i } |
C-CAGCAARAGTGTTGTGCCAARTATATGACATGTGTGTGTGTGGGCARTTGTTCTGATTTTTCTTTGCACACCTATACARTCGCTARAATAGCTGCTGTCGCGCARCTTGACACACACACGCATACACAC
CTCAGCAARAGT-TTATGCCARTATATGACGTGTGTGTGTGTGGGCARTTGTTCTGATTTTTCTTTGCACACCTATACARTCGCTARAATAGCTGCTGTCGCGCARCTTGACACACACACGCATACACALC
TCCAGCAARAGTGTTGTGCCARTATATGACATGTGTGTGTGTGGGCAATTGTTCTGGTTTTTCTTTACACACCTATACARTCGCTARAARTAGTTGCTGTCGCGCAARCTTGACACACACACGCATACACALC
C=-CAGCAARAGTGTTGTGCCARTATATGACATGTGTGTGTG=-GGCAATTGTTCTGGTTTTTCTTTGCACACCTATACARTCGCTARAARTAGTTGCTGTCGCGCAARCTTGACACACACACGCATACACALC
C-CAGCAARAGTGTTGTGCCARTATATGACATGTGTGTGTGTGGGCAATTGTTCTGGTTTTTCTTTGCACACCTATACARTCGCTARAATAGTTGCTGTCGCGCAARCTTGACACACACACGCATACACAC
c. . CAGCAARAGT 2T T TGCCARTATATGACaTGTGTGTGTGLeGGCARTTGTTCTGeTTTTTCTTT2CACACCTATACARTCGCTARAATAGE TGCTGTCGCGCARCTTGACACACACACGCATACACAC

52l h30 540 550 R0 70 hB80 590 00 610 20 630 b0 650
| } i } } } } - i i - } } i } |
ACTTATTACAGTTCATAARATTACACATATATACATCTATCARARCATATACATATATACTTTCACATACATATCTACARCTCCTGTCAARAARCACATATATAARACAARCATATATATCTACAGCARACACAH
ACTTATTACAGTTCATAARATTACACATATATACATCTATCARARCATATACATATATACTTTCACATACATATCTACARCTCCTGTCAARAACACATATATAAARCAARCATATATATCTACAGCARACACAH
ACTTATTACATTTCATAARTTACACATATATACATCTATCARAARCATATACATATATACTTTCACATACATATCTACARCTCCTGTCAAAACACATATATARACARATATATATATCTACAGCARACACA
ACTTATTACATTTCATAARTTACACATATATACATTTATCARAARCATATACATATATACTTTCACATACATATCTACARCTCCTGTCAAAACACATATATARACARATATATATATCTACAGCARACACA
ACTTACTACATTTCATAARTTACACATATATACATCTATCARAARCATATACATATATACTTTCACATACATATCTACAARCTCCTGTCAAARACACATATATARACARATATATATATCTACAGCAARACACA
ACTTALTACAETTCATAARATTACACATATATACATcTATCARARCATATACATATATACTTTCACATACATATCTACARCTCCTGTCAARAARCACATATATAARACAAARLATATATATCTACAGCARACACAH

651 660 &0 680 690 F00 10 120 730 740 750 760 770 780
| } i } } } } - i i - } } i } |
TACARACTCACTTATATACATTACTTCCCCTCTTTTTTIGACGTCCATATARGTGACGCGCGCATAGAARCCTGACGARGCTGAGAGCAGGCGCAARCCGTAGCTAGTCGACTTTCTGGTTTGTGARTTGAC
TACARACTCACTTATATACATTACTTCCCCTCTTTTTTIGACGTCCATATARGTGACGCGCGCATAGARARCCTGACGARGC TGAGAGCAGGCGGAARCTGTAGCTAGTCGACATTCTGGTTTGTGAARTTGAC
TACARACTCACTTATATACATTACTTCCCCTCTTTTCTGACGTCCATATARGTGACGCGCGCATAGAARARCC TGACGARGC TGAGAGCAGGCGCACCGTTGACTAGTCGACTTTCTGGTTTGTGAARTTGAL
TACARACTCACTTATATACATTACTTCCCCTCTTTTTTGACGTCCATATARGTGACGCGCGCACAGAR-CCTGACGAAGCTGAGAGCAGGCGCARCCGTAGCTAGTCGA-TTTCTGGTTTGTGAARTTGALC
TACARACTCACTTATATACATTACTTCCCCTCTTTTTTGACGTCCATATAARGTGACGTGCGCATAGARACCTGACGAAGCTGAGAGCAGGCGCAARCTGTAGCTAGTCGACTTTCTGGTTTGTGAARTTGALC
TACARACTCACTTATATACATTACTTCCCCTCTTTTETGACGTCCATATARGTGACGeGCGCALAGARACCTGACGARGCTGAGAGCAGGCGeAal , g TagCTAGTCGACETTCTGGTTTGTGARTTGAC

781 90 800 810 820 830 840 850 860 870 880 890 900 310
| } i } } } } - i i - } } i } |
TAARRTCGGTCAARCTTGGTGCGAARRCCARRAGCACACACTCACARACAARATCACARCAARAGCGCCATTTAGTCGTTTCATCCACCCATCGCCATTTTGCACTTTTCCTATTTCATACARACTCARCCTTTG
TAARRTCGGTCAARCTTGGTGCGAARRCCARARAGCACACACTCACARACAARATCACARCAARAGCGCCATTTAGTCGTTTCATCCACCCATCTCCATTTTGCACTTTTCCTATTTCATATARACTCARCCTTTG
TAAARTCGGTCARCTTGGTGCGAARRCCAARRAGCACACACTCACARACAARATCACAARCAAAGCGCCATTTAGTCGTTTCATCCACCCATCGCCATTTTGCACTTTTCCTATTTCATACARACTCARCCTTTG
TARATCGGTCAACTTGGTGCGARACCARARGCACACACTCACARACARATCACARCAARARGCGCCATTTAGTCGTTTCATCCACCCATCGCCATTTTGCACTTTTCCTATTTCATACAAARCTCAARCCTTTG
TARATCGGTCAACTTGGTGCGARACCARARGCACACACTCACARACARATCACARCAARRGCGCCATTTAGTCGTTTCATCCACCCATCGCCATTTTGCACTTTTCCTATTTCATACAAARCTCAARCCTTTG
TAARTCGGTCAACTTGGTGCGAARACCAARRAGCACACACTCACAAARCAARATCACAACARAGCGCCATTTAGTCGTTTCATCCACCCATCCCATTTTGCACTTTTCCTATTTCATACARACTCAARCCTTTG

911 920 930 940 950 960 970 930 990 1000 1010 1020 1030 1040
| } i } } } } - i i - } } i } |
CATARACCAACAARAGAGCTCAAGCTTTTACACGTCCCCTTTGTAGGCTGCTCTTARTTTTTCGTAAARGGT TGACACARACARAARTCARAARCTGGTGCTTCATCACCARTARACTARATAARATTARAARCTA
CARARACCAACAARAGAGCTCAAGCTTTTACACGTCCCCTTTGTAGGCTGCTCTTARTTTTTCGTAARGGT TGACACARACARAATCARAARCTGGTGCTTCATCACCARTARACTARATAAATTARAARCTA
CATARACCAACARAGAGCTTARGGTTTTACACGTCCCCTCTGTAGGCTGCTCTTAARTCTTTCGTAARGGT TGACACARACARAARTCARAARCTGGTGCTTCATCACCAARTARACARARTAATTTAARAARCTA
CATARACCAARCAARAGAGCTTARGGTTTTACACGTCCCCTCTGTAGGCTGCTCTTAAT=-TTTCGTARAGGT TGACACAARCAART TCARAACTGGTGCTTCATCACCAATARACTAARARTAARATTARAACTA
CARARACCAACAAARGAGCTTARGGTTTTACACGTCCCCTCTGTAGGCTGCTCTTAAT-TTTCGTARAGGT TGACACAAARCAART TCAARAACTGGTGCTTCATCACCAATARACTAAATAARATTARAARCTA
CAtARACCAACARAGAGCTEAAGeTTTTACACGTCCCCTeTGTAGGCTGCTCTTART ,TTTCGTAAARGGT TGACACARACARAE TCARAARCTGGTGCTTCATCACCARTAARACEAAATAARaATTARAARCTA

1041 1050 1060 1070 1080 1090 1100 1110 1120 1130 1140 1150 1160 1170
| $ $ $ $ $ $ - $ $ - $ $ $ $ |
ARTACTTACCTTAATCAAARCCTATTARAAARATTGAAGCTTARTCAGGTGTGTCGCCACCAACAARTATTTARGCTACARTCACACATACACTTACTTATACTTACCTTATCACACCTTCTCATATACTTAC
ARTACTTACCTTAATCAAACCTATTARAAARATTGAAGCTTARTCAGGTGTTTCGCCACCAACAATATT-ARGCTACTATCACACATACACTTACTTATACTCACCTTATCACAC-TTCTCATATACTTAC
ARTACTTACCTTAATCAAARCCTATTARAAARATTGAAGCTTATT=-GGTGTGTCGACACCAARCAATATT-ARGCTACARCCACACATACACTTACTTATACTTACCTTATCACACCTTCTCATATACTTAC
AATACTTACCTTAATCARACCTATTAAAARAATTGARGCTTAATCAGGTGTGTCGCCACCARCARTATT-AAGCTACAARTCACACATACACTTACTTATACTTACCTTATCACACCTTCTCATATACTTAC
AARTACTTACCTTARTCARACCTATTAARARAATTGARGCTT

AATACTTACCTTAATCAAACCTATTAAARAATTGAAGCTTaatcagebetpbtocpocaccaacaatakt . aagctacaatcacacatacactbtactbatactbacctbatcacaccitbcbecatatackbac

1171 1180 1190 1200 1210 1220 1230 1240 1250 1260 1270 1280 1290 1300
| } i } } } } - i i - } } i } |
CTATACTTACCATTATCACACCTTCATATTACATATATTCATACTCACCTCATCACACCTTCATATCTTTTATATTTACGCCCTATARATATARATTTA-TCTCTTTCTGGTGTACCATCACCAR----A
CTATACTTACC-TTATCACACCTTCATAT=---TACATATAT ======———— TCATACTTACCTAT-ACTTACCTTATCATACTC-ATATATARTTATARTTTCATACCGGTGTGCCATCACCAATCACA
CTATACTTACC-TTATCACACCTTCATAT=---TACATATAT ======———— TCATACTTACCTAT-ACTTACCTTATCATACTC-ATATATARTTATARTTTCATACCGGTGTGCCATCACCAATCACA

CTATACTTACCATTATCACACCTTCATAT=--ATATCTCTATACTTACCCTATCACACCTTCATAT-TTTAATATTTACGCCCTATAARATARAAARTATARTTTCATACCGGTGTGCCATCACCAATCATA
ctatacttacc,.ttatcacacctbtecatat, ., ..ta,..b..ab . eesss44..LCaac, b, cbat, ., t,a,.tL,,C,..ct,. . a,ata,aa, bt ba,bt, btc.b,c,.gebpt . ccabcaccaa, . ..a

1301 1310 1320 1330 1340 1350 1360
| } i } } } }
AACCATACTTTACTTA===CCTTCACACAAAC===TGCTCGLC
AARCTATATATAARTATATATACTTACCTCAACCATATACTCACCGTATACCAATACCTACCTTTCACCCATATTTACCAATTACCACTATCAAT
AACTATATATAATATATATACTTACCTCAACCATATACTCACCGTATACCAATATCTACCTT-CAACCATATTTACCAATTACCACTATCAAT
AAATATATATAATATATATACTTACCATTTAARA-ATACTTACCATATTARAACTACTTACCTTTAACCACACTTACCATCATCGCC

1370 1380 1399393
i i - } |




