
Spot I: Fibulin-1 (P23142) 
PMF score = 82 

m /z
5 0 0 1 0 0 0 1 5 0 0 2 0 0 0 2 5 0 0 3 0 0 0 3 5 0 0

      0 .5

      1 .0

      1 .5

      2 .0

      2 .5

      3 .0

      3 .5

      4 .0

      4 .5

      5 .0

      5 .5

Ab s . In t. * 1 0 0 0

1 1 7 5 .6 0 5
3 4 4 -3 5 3

1 1 7 8 .6 0 5
3 8 6 -3 9 5

1 2 3 5 .5 6 9
1 0 9 -1 1 7

1 3 1 0 .6 1 2
3 9 6 -4 0 5

1 4 5 8 .7 0 8
5 5 1 -5 6 1

1 6 1 4 .7 9 8
5 5 1 -5 6 2

1 9 9 0 .9 0 4
1 6 4 -1 7 9

 
 
CCHCCLLGR, MS/MS ion score = 29 

m /z
2 0 0 4 0 0 6 0 0 8 0 0 1 0 0 0 1 2 0 0 1 4 0 0

      0 .0

      0 .2

      0 .4

      0 .6

      0 .8

      1 .0

      1 .2

      1 .4

      1 .6

      1 .8

      2 .0

      2 .2

      2 .4

      2 .6

      2 .8

      3 .0

Ab s . I 0 0b n t. * 1 0 C* C*
y R C* C*

1 7 4 .9 4 2
y  1

4 5 7 .7 9 5
b  3

H

6 1 7 .9 7 8
b  4

4 5 7 .7 9 5
y  4

7 7 8 .0 0 4
b  5

6 1 7 .9 7 8
y  5 7 7 8 .0 0 4

y  6

1 2 1 6 .7 9 6
b  9

1 2 3 5 .6 0 4
y  9

 
 
TGYYFDGISR, MS/MS ion score = 12 

m /z
2 0 0 4 0 0 6 0 0 8 0 0 1 0 0 0 1 2 0 0 1 4 0

      0 .0

      0 .2

      0 .4

      0 .6

      0 .8

      1 .0

      1 .2

      1 .4

      1 .6

      1 .8

      2 .0

      2 .2

      2 .4

      2 .6

      2 .8

      3 .0

      3 .2

      3 .4

      3 .6

Ab s . I 0 0n t. * 1 0y R

1 7 4 .9 2 0
y  1

3 2 1 .7 8 5
b  3

Y

4 3 1 .8 1 7
y  4

1 1 7 8 .6 3 0
y  1 0
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Spot II: Glial fibrillary acidic protein (P14136) 
PMF score = 184 

m /z
1 0 0 0 1 5 0 0 2 0 0 0 2 5 0 0 3 0 0 0 3 5 0 0 4 0

     0

     1

     2

     3

     4

     5

     6

     7

     8

     9

    1 0

    1 1

    1 2

    1 3

    1 4

    1 5

Ab s . In t. * 1 0 0 0

9 0 4 .4 2 4
2 8 0 -2 8 6

9 0 8 .5 4 1
4 2 -4 9

9 2 4 .5 3 4
4 2 -4 9

9 8 6 .5 6 7
2 1 0 -2 1 7

1 0 3 9 .6 0 8
2 0 2 -2 0 9

1 0 5 0 .5 6 1
2 6 1 -2 7 0

1 0 6 0 .5 4 2
2 8 0 -2 8 7

1 0 9 8 .6 7 7
9 6 -1 0 5

1 1 0 8 .5 3 1
7 1 -7 9

1 1 7 7 .6 7 5
1 1 2 -1 2 1

1 2 0 8 .6 5 1
3 2 0 -3 3 0

1 2 1 5 .6 9 0
1 4 2 -1 5 2

1 2 4 5 .7 2 5
1 8 9 -1 9 8

1 2 6 3 .6 9 5
1 6 3 -1 7 3

1 2 7 7 .7 6 9
3 5 7 -3 6 7

1 3 5 7 .8 0 4
1 2 5 -1 3 6

1 4 0 9 .8 0 4
5 0 -6 3

1 4 9 9 .8 4 8
3 4 5 -3 5 6

1 5 6 2 .8 4 6
2 8 8 -3 0 0

1 6 0 0 .7 9 3
3 1 7 -3 3 0

1 6 2 9 .9 9 2
3 7 7 -3 9 0

1 6 3 4 .8 3 5
3 3 1 -3 4 4

1 6 5 0 .8 4 7
3 3 1 -3 4 4

1 6 9 7 .8 6 2
1 3 -2 9

1 7 2 9 .8 5 5
1 7 4 -1 8 8

2 0 7 5 .1 9 3
2 1 8 -2 3 6

2 3 3 3 .0 0 5
2 4 0 -2 5 8

2 5 6 4 .2 2 3
2 4 0 -2 6 0

 
 
LADVYQAELR, MS/MS ion score = 59 

m /z
2 0 0 4 0 0 6 0 0 8 0 0 1 0 0 0 1 2 0 0 1 4 0

      0 .0 0

      0 .2 5

      0 .5 0

      0 .7 5

      1 .0 0

      1 .2 5

      1 .5 0

      1 .7 5

      2 .0 0

      2 .2 5

      2 .5 0

      2 .7 5

      3 .0 0

      3 .2 5

      3 .5 0

      3 .7 5

      4 .0 0

Ab s . In t. * 1 0 0 0a L Y
b D V Y Q A
y R L E A Q Y V

8 6 .0 2 3
a  1

1 7 4 .9 6 5
y  1

L

1 8 4 .9 7 1
b  2

2 8 7 .8 9 7
y  2

2 9 9 .8 7 6
b  3

4 1 6 .8 8 5
y  3

3 7 0 .9 1 8
a  4

3 9 8 .8 5 4
b  4

4 8 7 .9 1 7
y  4

5 3 3 .9 5 0
a  5

5 6 1 .8 8 6
b  5

6 1 5 .9 4 9
y  5

Y
6 9 0 .0 2 0

b  6

7 7 9 .0 0 1
y  6

7 6 2 .0 5 0
b  7

8 7 8 .2 2 7
y  7

L

1 1 5 9 .8 5 6
b  1 0

1 1 7 7 .6 6 1
y  1 0

R

AD 
 y 9 b 3  

DV 
 y 8 b 4  

YQ 
 y 6 b 6  

DVY 
 y 8 b 5  

VYQ 
 y 7 b 6  

YQA 
 y 6 b 7  

QAE 
 y 5 b 8  

ADVY 
 y 9 b 5  

VYQA 
 y 7 b 7  

YQAE 
 y 6 b 8  

QAEL  
 y 5 b 9  

ADVYQ 
 y 9 b 6  

 
 
QLQSLTCDLESLR, MS/MS ion score = 54 

m /z
2 0 0 4 0 0 6 0 0 8 0 0 1 0 0 0 1 2 0 0 1 4 0 0 1 6 0 0 1 8 0 0

      0 .0

      0 .5

      1 .0

      1 .5

      2 .0

      2 .5

      3 .0

      3 .5

      4 .0

      4 .5

      5 .0

      5 .5

Ab s . In t. * 1 0 0 0a Q
b Q S
y R L S E L D

1 0 0 .9 9 6
a  1

1 7 5 .0 3 2
y  1

Q
2 4 2 .0 2 9

b  2

2 8 8 .0 9 6
y  2

L

3 7 0 .0 6 7
b  3

3 7 5 .0 8 3
y  3

Q

4 5 7 .0 5 4
b  4

5 0 4 .1 1 5
y  4

6 1 7 .1 0 0
y  5

7 3 2 .1 0 8
y  6

9 9 3 .1 8 6
y  8

1 5 6 2 .8 7 3
y  1 3

QS 
 y 1 1 b 4  

DL E 
 y 6 b 1 0  

 

 2



ITIPVQTFSNLQIR, MS/MS ion score = 48 

m /z
2 0 0 4 0 0 6 0 0 8 0 0 1 0 0 0 1 2 0 0 1 4 0 0 1 6 0 0 1 8 0 0

     -0 .2

      0 .0

      0 .2

      0 .4

      0 .6

      0 .8

      1 .0

      1 .2

      1 .4

      1 .6

      1 .8

      2 .0

      2 .2

      2 .4

      2 .6

      2 .8

      3 .0

      3 .2

      3 .4

Ab s . In t. * 1 0 0 0a I
y R I Q L N S F

8 6 .0 2 6
a  1

1 7 5 .0 1 5
y  1

I

2 1 4 .9 8 6
b  2

2 8 8 .1 0 7
y  2

4 1 6 .2 3 0
y  3

I

5 2 9 .1 5 2
y  4

P

6 4 3 .1 9 3
y  5

7 3 0 .2 3 4
y  6

Q
8 7 7 .2 6 4

y  7

1 6 1 1 .3 2 3
b  1 4

1 6 2 9 .9 7 9
y  1 4

PV 
 y 1 1 b 5  

L Q 
 y 4 b 1 2  

TIP 
 y 1 3 b 4  

IPV 
 y 1 2 b 5  

PVQ 
 y 1 1 b 6  

SNL  
 y 6 b 1 1  

PVQT 
 y 1 1 b 7  

T IPVQ 
 y 1 3 b 6  

PVQTF 
 y 1 1 b 8  

 
 
Spot III: Fibrinogen beta chain (P02675) 
PMF score = 170 

m /z
5 0 0 1 0 0 0 1 5 0 0 2 0 0 0 2 5 0 0 3 0 0 0 3 5 0 0

     0

     1

     2

     3

     4

     5

     6

     7

     8

     9

    1 0

    1 1

    1 2

    1 3

    1 4

    1 5

Ab s . In t. * 1 0 0 0

8 4 4 .5 5 3
2 0 0 -2 0 6

8 8 6 .4 4 0
4 7 2 -4 7 8

9 9 6 .4 9 4
4 3 7 -4 4 5

1 0 3 2 .6 2 1
4 8 4 -4 9 1

1 2 3 9 .5 9 8
4 2 7 -4 3 6

1 2 7 5 .6 4 5
4 1 1 -4 2 1

1 5 3 5 .8 1 1
3 5 4 -3 6 7

1 5 4 4 .7 8 8
4 5 9 -4 7 1

1 5 8 7 .7 7 5
2 1 2 -2 2 4

1 6 6 8 .8 0 0
4 4 6 -4 5 8

1 6 9 1 .8 8 3
3 3 5 -3 4 8

1 7 0 7 .8 9 1
3 3 5 -3 4 8

1 7 8 5 .8 8 4
3 1 4 -3 2 8

1 8 2 0 .8 8 4
3 9 6 -4 1 0

1 9 4 1 .0 2 0
1 4 -2 9

2 1 2 7 .1 5 9
1 7 9 -1 9 6

2 1 5 7 .0 1 3
2 6 8 -2 8 5

2 2 5 7 .1 8 0
2 4 8 -2 6 7

2 3 8 5 .3 1 2
2 4 7 -2 6 7

 
 
HQLYIDETVNSNIPTNLR, MS/MS ion score = 55 

m /z
2 5 0 5 0 0 7 5 0 1 0 0 0 1 2 5 0 1 5 0 0 1 7 5 0 2 0 0 0 2 2 5 0 2 5 0 0

      0 .0

      0 .5

      1 .0

      1 .5

      2 .0

      2 .5

      3 .0

      3 .5

      4 .0

      4 .5

      5 .0

      5 .5

      6 .0

      6 .5

      7 .0

Ab s . In t. * 1 0 0 0b L Y
y R I E

1 7 4 .8 4 4
y  1

2 6 5 .7 5 0
b  2

3 7 8 .6 7 1
b  3

5 4 1 .6 6 2
b  4

5 9 9 .7 1 0
y  5

7 1 2 .7 8 7
y  6

9 1 3 .8 3 9
y  8

1 2 2 8 .1 8 5
y  1 1

1 3 5 7 .4 9 0
y  1 2

2 1 2 7 .1 8 6
y  1 8
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VYCDMNTENGGWTVIQNR, MS/MS ion score = 30 

m /z
2 5 0 5 0 0 7 5 0 1 0 0 0 1 2 5 0 1 5 0 0 1 7 5 0 2 0 0 0 2 2 5 0 2 5 0 0

      0 .0

      0 .5

      1 .0

      1 .5

      2 .0

      2 .5

      3 .0

      3 .5

      4 .0

      4 .5

      5 .0

      5 .5

Ab s . I 1 0 0n t. * 0y R

1 7 4 .8 4 2
y  1

6 2 8 .7 0 7
y  5

1 0 2 9 .8 4 8
y  9

1 6 1 9 .1 5 9
y  1 4

2 1 5 7 .0 1 2
y  1 8

 
 
Spot IV: Haptoglobin (P00738) 
PMF score = 112 

m /z
5 0 0 1 0 0 0 1 5 0 0 2 0 0 0 2 5 0 0 3 0 0 0 3 5 0 0

     0

     1

     2

     3

     4

     5

     6

     7

     8

     9

    1 0

    1 1

    1 2

    1 3

    1 4

    1 5

    1 6

Ab s . In t. * 1 0 0 0

8 0 9 .4 2 0
2 7 1 -2 7 7

9 2 0 .5 0 5
1 7 1 -1 7 8

9 8 0 .5 3 5
2 7 8 -2 8 6

1 0 4 4 .6 0 8
2 6 2 -2 7 0

1 0 6 0 .6 0 2
2 6 2 -2 7 0

1 1 4 6 .5 9 0
3 1 2 -3 2 1

1 2 0 3 .6 9 0
3 9 2 -4 0 1

1 2 7 4 .6 8 5
3 1 2 -3 2 2

1 2 9 0 .7 8 3
2 1 6 -2 2 7

1 3 4 5 .7 0 6
3 8 0 -3 9 1

1 7 0 7 .8 6 9
2 9 8 -3 1 1

1 7 2 3 .8 5 9
2 9 8 -3 1 1

2 1 7 2 .0 7 5
3 2 6 -3 4 5

2 1 8 8 .0 8 7
3 2 6 -3 4 5

3 8 7 4 .7 8
3 4 6 -3 7 9

 
 
YVMLPVADQDQCIR, MS/MS ion score = 67 

m /z
2 0 0 4 0 0 6 0 0 8 0 0 1 0 0 0 1 2 0 0 1 4 0 0 1 6 0 0 1 8 0 0 2 0 0 0

     0

     2

     4

     6

     8

    1 0

    1 2

    1 4

    1 6

    1 8

    2 0

    2 2

    2 4

Ab s . In t. * 1 0 0 0b M L
y R I C* Q D Q D

1 7 4 .8 2 4
y  1

2 6 2 .7 8 2
b  2

2 8 7 .7 8 0
y  2

3 9 3 .6 8 8
b  3

4 4 7 .6 8 6
y  3

5 0 6 .7 5 0
b  4

5 7 5 .7 3 2
y  4

5 7 5 .7 3 2
a  5

6 9 0 .7 4 4
y  5

8 1 8 .7 9 1
y  6

9 3 3 .8 0 7
y  7

1 2 0 1 .1 5 8
y  1 0

1 7 0 7 .8 7 7
y  1 4

PVA 
 y 1 0 b 7  

PVAD 
 y 1 0 b 8  

ADQD 
 y 8 b 1 0  

PVADQ 
 y 1 0 b 9  

ADQDQ 
 y 8 b 1 1  

PVADQD 
 y 1 0 b 1 0  
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GSFPWQAK, MS/MS ion score = 33 

m /z
1 0 0 2 0 0 3 0 0 4 0 0 5 0 0 6 0 0 7 0 0 8 0 0 9 0 0 1 0 0 0 1 1

     0

     1

     2

     3

     4

     5

     6

     7

     8

     9

    1 0

Ab s . In t. * 1 0 0 0b P W Q
y W P F

2 9 1 .7 8 2
b  3

3 4 5 .9 2 6
y  3

F

3 8 8 .8 4 5
b  4

5 3 1 .9 9 3
y  4

P

5 4 6 .9 8 8
a  5

5 7 4 .9 7 4
b  5

6 2 9 .1 1 3
y  5

7 0 3 .0 7 8
b  6

7 7 6 .2 3 8
y  6

9 2 0 .5 0 2
y  8

PW 
 y 5 b 5  

PWQ 
 y 5 b 6  

PWQA 
 y 5 b 7  

 
 
VGYVSGWGR, MS/MS ion score = 26 

m /z
1 0 0 2 0 0 3 0 0 4 0 0 5 0 0 6 0 0 7 0 0 8 0 0 9 0 0 1 0 0 0 1 1 0 0

     0

     2

     4

     6

     8

    1 0

    1 2

    1 4

    1 6

    1 8

    2 0

Ab s . I 0a n t. * 1 0 0V G
y R G S

7 2 .0 1 5
a  1

1 7 4 .9 2 6
y  1

V

1 2 8 .9 5 6
a  2

2 3 1 .8 8 3
y  2

3 1 9 .7 7 5
b  3

Y

3 9 0 .8 9 6
a  4

4 7 4 .8 2 5
y  4

V

5 6 1 .8 1 0
y  5

9 3 3 .8 4 6
a  9

9 8 0 .5 4 2
y  9

R
SGW 
 y 5 b 7  

 
 
Spot V: Apolipoprotein E (P02649) 
PMF score = 160 

m /z
5 0 0 1 0 0 0 1 5 0 0 2 0 0 0 2 5 0 0 3 0 0 0 3 5 0 0

     0

     1

     2

     3

     4

     5

     6

     7

     8

     9

    1 0

    1 1

    1 2

    1 3

    1 4

    1 5

Ab s . In t. * 1 0 0 0

8 1 7 .4 5 9
2 2 5 -2 3 1

8 4 4 .5 3 2
4 4 -5 0

8 8 6 .5 1 5
1 1 4 -1 2 1

8 9 9 .5 0 6
5 1 -5 6

9 3 0 .5 6 3
2 9 3 -3 0 0

9 4 8 .5 8 9
1 7 7 -1 8 5

9 6 8 .6 2 1
1 9 9 -2 0 7

1 0 3 3 .6 1 3
2 7 0 -2 7 8

1 2 2 2 .6 0 0
1 2 2 -1 3 2

1 2 4 7 .6 6 0
3 4 -4 3

1 3 1 3 .8 0 2
2 5 9 -2 6 9

1 4 9 7 .8 8 7
2 1 0 -2 2 4

1 5 3 6 .8 0 4
2 8 1 -2 9 2

1 5 5 2 .7 9 6
2 8 1 -2 9 2

1 6 4 7 .8 8 7
1 3 8 -1 5 2

1 6 6 3 .8 7 2
1 3 8 -1 5 2

1 7 3 0 .9 2 9
9 4 -1 0 8

2 7 3 0 .5 0 0
5 7 -7 9
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SWFEPLVEDMQR, MS/MS ion score = 53 

m /z
2 0 0 4 0 0 6 0 0 8 0 0 1 0 0 0 1 2 0 0 1 4 0 0 1 6 0 0 1 8 0 0

     0

     1

     2

     3

     4

     5

     6

     7

     8

     9

    1 0

    1 1

    1 2

    1 3

    1 4

Ab s . In t. * 1 0 0 0b F L
y R Q M D E V

1 7 4 .8 9 1
y  1

2 4 5 .8 4 7
a  2

2 7 3 .8 3 5
b  2

3 0 2 .8 6 3
y  2

4 2 0 .8 3 2
b  3

4 3 3 .8 1 7
y  3

5 4 8 .8 4 6
y  4

6 4 6 .8 5 7
b  5

6 7 7 .7 8 2
y  5

7 5 9 .8 2 5
b  6

7 7 6 .7 9 8
y  6

9 8 7 .0 4 2
y  8

1 5 3 6 .8 1 6
y  1 2

FE 
 y 1 0 b 4  

PL  
 y 8 b 6  

PL V 
 y 8 b 7  

EPL V 
 y 9 b 7  

PL VED 
 y 8 b 9  

 
 
QQTEWQSGQR, MS/MS ion score = 28 

m /z
2 0 0 4 0 0 6 0 0 8 0 0 1 0 0 0 1 2 0 0 1 4 0 0

     0

     1

     2

     3

     4

     5

     6

     7

     8

     9

    1 0

    1 1

    1 2

    1 3

    1 4

    1 5

Ab s . I 0 0n t. * 1 0y R S Q W

1 7 4 .8 7 9
y  1

2 5 6 .7 8 0
b  2

3 5 9 .7 9 8
y  3 4 8 6 .7 7 8

b  4

4 4 6 .7 4 1
y  4

5 7 4 .9 0 6
y  5

7 6 0 .9 4 1
y  6 1 0 4 5 .2 4 9

a  9

1 2 4 7 .6 6 5
y  1 0

 
 
LQAEAFQAR, MS/MS ion score = 28 

m /z
2 0 0 4 0 0 6 0 0 8 0 0 1 0 0 0 1 2 0 0

     0

     1

     2

     3

     4

     5

     6

     7

     8

     9

    1 0

    1 1

    1 2

    1 3

    1 4

    1 5

    1 6

    1 7

    1 8

    1 9

Ab s . In t. * 1 0 0 0a L
b A E A
y R

8 5 .9 8 9
a  1

1 7 4 .8 5 2
y  1

L

2 4 1 .8 1 4
b  2Q

3 1 2 .8 5 0
b  3

4 4 1 .7 3 5
b  4

5 1 2 .8 1 2
b  5

5 9 1 .9 3 2
y  5

7 8 8 .5 1 9
b  7

1 0 3 3 .6 1 3
y  9
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FWDYLR, MS/MS ion score = 14 

m /z
1 0 0 2 0 0 3 0 0 4 0 0 5 0 0 6 0 0 7 0 0 8 0 0 9 0 0 1 0 0 0

     0

     1

     2

     3

     4

     5

     6

     7

     8

     9

    1 0

    1 1

Ab s . In t. * 1 0 0 0a F W
b D Y
y R L Y D

1 1 9 .9 6 9
a  1

1 7 4 .9 4 2
y  1

F

3 0 5 .9 1 5
a  2

3 3 3 .7 8 6
b  2

2 8 7 .9 0 7
y  2

4 4 8 .9 3 8
b  3

4 5 0 .9 5 9
y  3

6 1 2 .0 0 3
b  4

5 6 6 .0 4 1
y  4

L

8 9 9 .5 0 6
y  6

WD 
 y 5 b 3  

DY 
 y 4 b 4  

YL  
 y 3 b 5  

WDY 
 y 5 b 4  

 
 
Spot VI: Prostaglandin-H2 D-isomerase (P41222) 
PMF score = 63 

m /z
5 0 0 1 0 0 0 1 5 0 0 2 0 0 0 2 5 0 0 3 0 0 0 3 5 0 0

      0 .0

      0 .5

      1 .0

      1 .5

      2 .0

      2 .5

      3 .0

      3 .5

      4 .0

      4 .5

      5 .0

      5 .5

      6 .0

      6 .5

      7 .0

      7 .5

      8 .0

      8 .5

      9 .0

      9 .5

Ab s . In t. * 1 0 0 0

8 0 7 .4 0 6
8 7 -9 2

8 4 1 .4 7 5
1 4 5 -1 5 1

8 5 7 .4 6 4
1 4 5 -1 5 1

1 4 2 4 .8 2 7
1 4 5 -1 5 6

1 7 4 3 .9 3 4
9 3 -1 0 8

1 7 5 9 .9 3 0
9 3 -1 0 8

1 9 1 0 .0 1 5
1 6 9 -1 8 5

3 2 6 7 .6 8 5
1 0 9 -1 3 7

 
 
AQGFTEDTIVFLPQTDK, MS/MS ion score = 91 

m /z
2 0 0 4 0 0 6 0 0 8 0 0 1 0 0 0 1 2 0 0 1 4 0 0 1 6 0 0 1 8 0 0 2 0 0 0 2 2 0 0

     0

     2

     4

     6

     8

    1 0

    1 2

    1 4

    1 6

    1 8

    2 0

    2 2

    2 4

    2 6

    2 8

Ab s . In t. * 1 0 0 0b D V F L
y Q P L F V D E T

3 6 2 .7 6 7
y  3

4 0 3 .7 1 2
b  4

4 9 0 .6 9 0
y  4

5 8 7 .7 9 3
y  5

6 3 3 .7 4 8
b  6

7 0 0 .8 7 2
y  6

7 4 8 .8 5 7
b  7

8 4 7 .9 8 0
y  7

9 4 7 .0 2 8
y  8

9 3 4 .9 5 8
a  9

9 6 3 .0 1 1
b  9

1 0 6 2 .0 8 0
b  1 0

1 1 6 1 .2 3 4
y  1 0

1 2 0 9 .1 5 4
b  1 1

1 2 7 6 .3 0 2
y  1 1

1 3 2 2 .2 8 6
b  1 2

1 4 0 5 .5 1 9
y  1 2

1 5 0 6 .5 3 5
y  1 3

1 7 1 0 .8 1 2
y  1 5

1 9 1 0 .0 2 8
y  1 7

PQT 
 y 5 b 1 5  

TEDT 
 y 1 3 b 8  

DTIV 
 y 1 1 b 1 0  

PQTD 
 y 5 b 1 6  

TEDTI 
 y 1 3 b 9  

EDTIV 
 y 1 2 b 1 0  

IVFL P 
 y 9 b 1 3  

GFTEDT 
 y 1 5 b 8  

TEDTIV 
 y 1 3 b 1 0  

GFTEDTI 
 y 1 5 b 9  

GFTEDTIV 
 y 1 5 b 1 0  

EDTIVFL PQ 
 y 1 2 b 1 4  

QGFTEDTIVFL P 
 y 1 6 b 1 3  
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TMLLQPAGSLGSYSYR, MS/MS ion score = 70 

m /z
2 0 0 4 0 0 6 0 0 8 0 0 1 0 0 0 1 2 0 0 1 4 0 0 1 6 0 0 1 8 0 0 2 0 0 0

     0

     1

     2

     3

     4

     5

     6

     7

     8

     9

    1 0

Ab s . In t. * 1 0 0 0b L L Q
y R Y S Y S G L

1 7 4 .9 1 8
y  1

 8

2 3 2 .8 5 8
b  2

3 3 7 .8 6 7
y  2

3 4 5 .8 8 8
b  3

4 2 4 .8 8 1
y  3L

4 5 8 .9 5 9
b  4

5 8 7 .9 4 8
y  4

5 8 7 .9 4 8
b  5

6 7 5 .0 3 6
y  5

7 3 2 .0 3 2
y  6

8 4 5 .0 5 5
y  7

9 8 9 .2 6 6
y  9

1 1 5 7 .3 0 0
y  1 1

1 1 5 7 .3 0 0
b  1 2

1 6 9 8 .1 3 8
a  1 6

1 7 4 3 .9 3 4
y  1 6

R

L L Q 
 y 1 4 b 5  

PAGS 
 y 1 1 b 9  

 
 
 


