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TAGTGGCGGA
TAGTGGCGGA
TAGTGGCGGA
TAGTGGCGGA
TAGTGGCGGA
TAGTGGCGGA
TAGTGGCGGA
TAGTGGCGGA
TAGTGGCGGA
TAGTGGCGGA
TAGTGGCGGA
TAGTGGCGGA
TAGTGGCGGA
TAGTGGCGGA
TAGTGGCGGA
TAGTGGCGGA
TAGTGGCGGA
TAGTGGCGGA
TAGTGGCGGA
TAGTGGCGGA
TAGTGGCGGA
TAGTGGCGGA
TAGTGGCGGA
TAGTGGCGGA
TAGTGGCGGA
TAGTGGCGGA

B0

AGGGTTAGTA
AGGGTTAGTA
AGGGTTAGTA
AGGGTTAGTA
AGGGTTAGTA
AGGGTTAGTA
AGGGTTAGTA
AGGGTTAGTA
AGGGTTAGTA
AGGGTTAGTA
AGGGTTAGTA
AGGGTTAGTA
AGGGTTAGTA
AGGGTTAGTA
AGGGTTAGTA
AGGGTTAGTA
AGGGTTAGTA
AGGGTTAGTA
AGGGTTAGTA
AGGGTTAGTA
AGGGTTAGTA
AGGGTTAGTA
AGGGTTAGTA
AGGGTTAGTA
AGGGTTAGTA
AGGGTTAGTA

70

ATACATA-GA
ATACATA-GA
ATACATA GA
ATACATA-GA
ATACATA-GA
ATACATA GA
ATACATA-GA
ATACATA-GA
ATACATA GA
ATACATA-GA
ATACATA-GA
BTACATANGA
BTACATA GA
BTACATA GA
GBTACATANGA
ATACATA-GA
BTACATA GA
BTACATA GA
BTACATA GA
BTACATA GA
BTACATA GA
BTACATA GA
BTACATA GA
BTACATA GA
ATACATA-GA
ATACATA-GA

80

TAATCTGCCC
TAATCTGCCC
TAATCTGCCC
TAATCTGCCC
TAATCTGCCC
TAATCTGCCC
TAATCTGCCC
TAATCTGCCC
TAATCTGCCC
TAATCTGCCC
TAATCTGCCC
TAATCTGCCC
TAATCTGCCC
TAATCTGCCC
TAATCTGCCC
TAATCTGCCC
TAATCTGCCC
TAATCTGCCC
TAATCTGCCC
TAATCTGCCC
TAATCTGCCC
TAATCTGCCC
TAATCTGCCC
TAATCTGCCC
TAATCTGCCC
TAATCTGCCC

90

TCAACTTGGG
TCAACTTGGG
TCAACTTGGG
TCAACTTGGG
TCAACTTGGG
TCAACTTGGG
TCAACTTGGG
TCAACTTGGG
TCAACTTGGG
TCAACTTGGG
TCAACTTGGG
TCAACTTGGG
TCAACTTGGG
TCAACTTGGG
TCAACTTGGG
TCAACTTGGG
TCAACTTGGG
TCAACTTGGG
TCAACTTGGG
TCAACTTGGG
TCAACTTGGG
TCAACTTGGG
TCAACTTGGG
TCAACTTGGG
TCAACTTGGG
TCAACTTGGG
100

AATAACGGTT
AATAACGGTT
AATAACGGTT
AATAACGGTT
AATAACGGTT
AATAACGGTT
AATAACGGTT
AATAACGGTT
AATAACGGTT
AATAACGGTT
AATAACGGTT
BATAACGGTT
BATAACGGTT
BATAACGGTT
BATAACGGTT
AATAACGGTT
BATAACGGTT
BATAACGGTT
BATAACGGTT
BATAACGGTT
BATAACGGTT
BATAACGGTT
BATAACGGTT
BATAACGGTT
AATAACGGTT
AATAACGGTT

GGAAACGATC
GGAAACGATC
GGAAACGATC
GGAAACGATC
GGAAACGATC
GGAAACGATC
GGAAACGATC
GGAAACGATC
GGAAACGATC
GGAAACGATC
GGAAACGATC
GGAAACGATC
GGAAACGATC
GGAAACGATC
GGAAACGATC
GGAAACGATC
GGAAACGATC
GGAAACGATC
GGAAACGATC
GGAAACGATC
GGAAACGATC
GGAAACGATC
GGAAACGATC
GGAAACGATC
GGAAACGATC
GGAAACGATC

GCTAATACCG
GCTAATACCG
GCTAATACCG
GCTAATACCG
GCTAATACCG
GCTAATACCG
GCTAATACCG
GCTAATACCG
GCTAATACCG
GCTAATACCG
GCTAATACCG
GCTAATACCG
GCTAATACCG
GCTAATACCG
GCTAATACCG
GCTAATACCG
GCTAATACCG
GCTAATACCG
GCTAATACCG
GCTAATACCG
GCTAATACCG
GCTAATACCG
GCTAATACCG
GCTAATACCG
GCTAATACCG
GCTAATACCG

AAT GTAGT
AAT GTAGT
AAT GTAGT
AAT GTAGT
AAT GTAGT
AAT GTAGT
AAT GTAGT
AAT GTAGT
AAT GTAGT
AAT GTAGT
AATHEMGTAGT
AAT GTAGT
AAT GTAGT
AAT GTAGT
AAT GTAGT
AAT GTEGT
AAT GTAGT
AAT GTAGT
AAT GTAGT
AAT GTAGT
AAT GTAGT
AAT GTAGT
AAT GTAGT
AAT GTAGT
AAT GTAGT
AAT GTAGT

GTAATTAGGC
GTAATTAGGC
GTAATTAGGC
GTAATTAGGC
GTAATTAGGC
GTAATTAGGC
GTAATTAGGC
GTAATTAGGC
GTAATTAGGC
GTAATTAGGC
GTAATTAGGC
GTAATTAGGC
GTAATTAGGC
GTAATTAGGC
GTAATTAGGC
GTAATTAGGH
GTAATTAGGC
GTAATTAGGC
GTAATTAGGC
GTAATTAGGC
GTAATTAGGC
GTAATTAGGC
GTAATTAGGC
GTAATTAGGC
GTAATTAGGC
GTAATTAGGC
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|

ATCTAATATA
ATCTAATATA
ATCTAATATA
ATCTAATATA
ATCTAATATA
ATCTAATATA
ATCTAATATA
ATCTAATATA
ATCTAATATA
ATCTAATATA
ATCTAATATA
ATCTAATATA
ATCTAATATA
ATCTAATATA
ATCTAATATA
ATCTAATATA
ATCTAATATA
ATCTAATATA
ATCTAATATA
ATCTAATATA
ATCTAATATA
ATCTAATATA
ATCTAATATA
ATCTAATATA
ATCTAATATA
ATCTAATATA

160
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TATTAAAGAA
TATTAAAGAA
TATTAAAGAA
TATTAAAGAA
TATTAAAGAA
TATTAAAGAA
TATTAAAGAA
TATTAAAGAA
TATTAAAGAA
TATTAAAGAA
TATTAAAGAA
TATTAAAGAA
TATTAAAGAA
TATTAAAGAA
TATTAAAGAA
TATTAAAGAA
TATTAAAGAA
TATTAAAGAA
TATTAAAGAA
TATTAAAGAA
TATTAAAGAA
TATTAAAGAA
TATTAAAGAA
TATTAAAGAA
TATTAAAGAA
TATTAAAGAA
170
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GGGGATCTTC
GGGGATCTTC
GGGGATCTTC
GGGGATCTTC
GGGGATCTTC
GGGGATCTTC
GGGGATCTTC
GGGGATCTTC
GGGGATCTTC
GGGGATCTTC
GGGGATCTTC
GGGGATCTTC
GGGGATCTTC
GGGGATCTTC
GGGGATCTTC
GGGGATCTTC
GGGGATCTTC
GGGGATCTTC
GGGGATCTTC
GGGGATCTTC
GGGGATCTTC
GGGGATCTTC
GGGGATCTTC
GGGGATCTTC
GGGGATCTTC
GGGGATCTTC
180
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GGACCTTTCG
GGACCTTTCG
GGACCTTTCG
GGACCTTTCG
GGACCTTTCG
GGACCTTTCG
GGACCTTTCG
GGACCTTTCG
GGACCTTTCG
GGACCTTTCG
GGACCTTTCG
GGACCTTTCG
GGACCTTTCG
GGACCTTTCG
GGACCTTTCG
GGACCTTTCG
GGACCTTTCG
GGACCTTTCG
GGACCTTTCG
GGACCTTTCG
GGACCTTTCG
GGACCTTTCG
GGACCTTTCG
GGACCTTTCG
GGACCTTTCG
GGACCTTTCG
190

AGTTTATGCG
AGTTTATGCG
AGTTTATGCG
AGTTTATGCG
AGTTTATGCG
AGTTTATGCG
AGTTTATGCG
AGTTTATGCG
AGTTTATGCG
AGTTTATGCG
AGTTTATGCG
AGTTTATGCG
AGTTTATGCG
AGTTTATGCG
AGTTTATGCG
AGTTTATGCG
AGTTTATGCG
AGTTTATGCG
AGTTTATGCG
AGTTTATGCG
AGTTTATGCG
AGTTTATGCG
AGTTTATGCG
AGTTTATGCG
AGTTTATGCG
AGTTTATGCG
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GACGTCTAGG
GACGTCTAGG
GACGTCTAGG
GACGTCTAGG
GACGTCTAGG
GACGTCTAGG
GACGTCTAGG
GACGTCTAGG
GACGTCTAGG
GACGTCTAGG
GACGTCTAGG
GACGTCTAGG
GACGTCTAGG
GACGTCTAGG
GACGTCTAGG
GACGTCTAGG
GACGTCTAGG
GACGTCTAGG
GACGTCTAGG
GACGTCTAGG
GACGTCTAGG
GACGTCTAGG
GACGTCTAGG
GACGTCTAGG
GACGTCTAGG
GACGTCTAGG

ATATCAGCTT
ATATCAGCTT
ATATCAGCTT
ATATCAGCTT
ATATCAGCTT
ATATCAGCTT
ATATCAGCTT
ATATCAGCTT
ATATCAGCTT
ATATCAGCTT
ATATCAGCTT
ATATCAGCTT
ATATCAGCTT
ATATCAGCTT
ATATCAGCTT
ATATCAGCTT
ATATCAGCTT
ATATCAGCTT
ATATCAGCTT
ATATCAGCTT
ATATCAGCTT
ATATCAGCTT
ATATCAGCTT
ATATCAGCTT
ATATCAGCTT
ATATCAGCTT
215
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CGGAT
CGGAT
CGGAT
CGGAT
CGGAT
CGGAT
CGGAT
CGGAT
CGGAT
CGGAT
CGGAT
CGGAT
CGGAT
CGGAT
CGGAT
CGGAT
CGGAT
CGGAT
CGGAT
CGGAT
CGGAT
CGGAT
CGGAT
CGGAT
CGGAT
CGGAT

GTTGGTGGGG
GTTGGTGGGG
GTTGGTGGGG
GTTGGTGGGG
GTTGGTGGGG
GTTGGTGGGG
GTTGGTGGGG
GTTGGTGGGG
GTTGGTGGGG
GTTGGTGGGG
GTTGGTGGGG
GTTGGTGGGG
GTTGGTGGGG
GTTGGTGGGG
GTTGGTGGGG
GTTGGTGGGG
GTTGGTGGGG
GTTGGTGGGG
GTTGGTGGGG
GTTGGTGGGG
GTTGGTGGGG
GTTGGTGGGG
GTTGGTGGGG
GTTGGTGGGG
GTTGGTGGGG
GTTGGTGGGG

TAAAAGCCCA
TAAARAGCCCA
TAAARAGCCCA
TAAAAGCCCA
TAAARAGCCCA
TAAARAGCCCA
TAAAAGCCCA
TAAARAGCCCA
TAAARAGCCCA
TAAAAGCCCA
TAAARAGCCCA
TAAARAGCCCA
TAAAAGCCCA
TAAARAGCCCA
TAAARAGCCCA
TAAAAGCCCA
TAAARAGCCCA
TAAARAGCCCA
TAAAAGCCCA
TAAARAGCCCA
TAAARAGCCCA
TAAAAGCCCA
TAAARAGCCCA
TAAARAGCCCA
TAAAAGCCCA
TAAARAGCCCA
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GTTGAGGAAG
GTTGAGGAAG
GTTGAGGAAG
GTTGAGGAAG
GTTGAGGAAG
GTTGAGGAAG
GTTGAGGAAG
GTTGAGGAAG
GTTGAGGAAG
GTTGAGGAAG
GTTGAGGAAG
GTTGAGGAAG
GTTGAGGAAG
GTTGAGGAAG
GTTGAGGAAG
GTTGAGGAAG
GTTGAGGAAG
GTTGAGGAAG
GTTGAGGAAG
GTTGAGGAAG
GTTGAGGAAG
GTTGAGGAAG
GTTGAGGAAG
GTTGAGGAAG
GTTGAGGAAG
GTTGAGGAAG

200
=

CCAAGGCGAT
CCAAGGCGAT
CCAAGGCGAT
CCAAGGCGAT
CCAAGGCGAT
CCAAGGCGAT
CCAAGGCGAT
CCAAGGCGAT
CCAAGGCGAT
CCAAGGCGAT
CCAAGGCGAT
CCAAGGCGAT
CCAAGGCGAT
CCAAGGCGAT
CCAAGGCGAT
CCAAGGCGAT
CCAAGGCGAT
CCAAGGCGAT
CCAAGGCGAT
CCAAGGCGAT
CCAAGGCGAT
CCAAGGCGAT
CCAAGGCGAT
CCAAGGCGAT
CCAAGGCGAT
CCAAGGCGAT




