
E._coli_HupB    MNKSQLIDKIAAGADISKAAAGRALDAIIASVTESLKEGDDVALVGFGTFAVKERAARTG
S._enterica_Hup MNKSQLIEKIAAGADISKAAAGRALDAIIASVTESLKEGDDVALVGFGTFAVKERAARTG
E._coli_HupA    MNKTQLIDVIAEKAELSKTQAKAALESTLAAITESLKEGDAVQLVGFGTFKVNHRAERTG
B._subtilis_HU  MNKTELINAVAEASELSKKDATKAVDSVFDTILDALKNGDKIQLIGFGNFEVRERSARKG
M._tb_HU        MNKAELIDVLTQKLGSDRRQATAAVENVVDTIVRAVHKGDSVTITGFGVFEQRRRAARVA
consensus       MNKsqLId-ia-gadisk--A-rAld-iiasiteslkeGD-v-lvGFGtF-vkeRaaRtg

E._coli_HupB    RNPQTGKEITIAAAKVPSFRAGKALKDAVN------------------------------
S._enterica_Hup RNPQTGKEITIAAAKVPSFRAGKALKDAV-------------------------------
E._coli_HupA    RNPQTGKEIKIAAANVPAFVSGKALKDAVK------------------------------
B._subtilis_HU  RNPQTGEEIEIPASKVPAFKPGKALKDAVAGK----------------------------
M._tb_HU        RNPRTGETVKVKPTSVPAFRPGAQFKAVVSGAQRLPAEGPAVKRGVGASAAKKVAKKAPA
consensus       RNPqTGkei-iaaakVPaFr-GkalKdaV-------------------------------

E._coli_HupB    ------------------------------------------------------------
S._enterica_Hup ------------------------------------------------------------
E._coli_HupA    ------------------------------------------------------------
B._subtilis_HU  ------------------------------------------------------------
M._tb_HU        KKATKAAKKAATKAPARKAATKAPAKKAATKAPAKKAVKATKSPAKKVTKAVKKTAVKAS
consensus       ------------------------------------------------------------

E._coli_HupB    ----------------------------------
S._enterica_Hup ----------------------------------
E._coli_HupA    ----------------------------------
B._subtilis_HU  ----------------------------------
M._tb_HU        VRKAATKAPAKKAAAKRPATKAPAKKATARRGRK
consensus       ----------------------------------

1 60

61 90

A

B

Sea_Urchin_H1-g MSAAKPKVAKKARVAPAHPPSSQMVVAAVTALKERGGSSTQAIKKYIAANYTVDMTKQGP
M._tb_HU        MNKAELIDVLTQKLGSDRRQATAAVENVVDTIVR----AVHKGDSVTITGFGVFEQRRR-
consensus       M--A--------rva------s--V---V--l--rggs------------y-V---k--p

Sea_Urchin_H1-g FIRRALVKGVASGALVQTKGKGASGSFKLGKKKEGKSDAQKARIAAKKAKLAAKKKEQRE
M._tb_HU        --AARVARNPRTGETVKVKPTSVP-AFRPGAQFKAVVSGAQRLPAEGPAVKRGVGASAAK
consensus       fi---l-k---sG--V--K-----g-Fk-G----g---a-----A---A---a-------

Sea_Urchin_H1-g KKALKTKARKEKVAAKKAAKKATKKTKKVKKPAAKKAKKPAAKKP-AAKKPAAKKAKKPA
M._tb_HU        KVAKKAPAKKATKAAKKAATKAPARKAATKAPAKKAATKAPAKKAVKATKSPAKKVTKAV
consensus       K-A-K--ArK---AAKKAA-KA--k----K-PA-K-A-K--AKK-v-A-K--AKK--K--

Sea_Urchin_H1-g KKVAKPA---KKAAAKPAKKAAKPAKKAAKPAKKAAKPAKK-
M._tb_HU        KKTAVKASVRKAATKAPAKKAAAKRPATKAPAKKATARRGRK
consensus       KK-A--AsvrK-A---PAKKAA--------PAKKA-----kk

Supplementary Figure 1


