Fig. S1

A. MCF10A (MI) MCF10ATk1.cl2 (Mll) MCF10CA1h (Mill)
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Fig. S2

Mill pBabe DNA promoter clone#7:

000000000000000000000000000
AAT TTTAGGT TAGAGGGTTATC GCGTTTAT GT GAGGT TGGGTGGGTGGETTGTTAGTTTTGTTTTGGGGAGGGGTTC GTGTTGTTGATTGGTT
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Mill pBabe DNA promoter clone#8:

“m““““.l“mmmﬂl.“hlhhhﬂn

00000000000000000000000
VATTTTAGGTTAGAGGGTTATTGT GTTTnT GCGHGGTTGGGTGGGTGGGTCGTTAGTTTTGTTTTGG GGAGGGGTTTGTGTTGTTGATTGGTTC

1nmmmnmnhhnnxlmmnnhulm A



T GAT T TTAGTAAT TTTAGGT TAGAGGGT TATTGTGTTTAT GTGAGGTTGGGT GGG TGGGTTGTTAGTTTTGTTTTGGGGAGGGGTTTGTGTTGTTGATTGGTT

nhmhmmmm uﬂl“lnumhlnﬂhl h“mmmmnnmnmm“mm“

Mill pBabe-Smad7 DNA promoter clone#5:

000000000000000000000000000000
TTTAGAT T T TAGTAAT TTTAGGT TAGAGGGTTAT TGTGT TTAT GTGAGGTTGGGTGGGTGGGTTGTTAGTTTTGTTTTG GGGAGGGGTTTGTGTTGTTGATTGGTT!

i unnlnhhﬂnnd LumnhlnHn“n“mlmm“m“mmt it



Fig. S3
A.  Mill pBabe MIll pBabe-Smad7

B. MiIll pBabe Mill pBabeSmad7 Mill pBabe Mill pBabeSmad7

Serum-free 10%FBS
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C. shGFP shSmad2 shGFP shSmad4
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Fig. S7
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Fig. S8 A.
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Fig. S9 *5 % MilpB MillpB MilipBS7
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