
>GmHK01 (Glyma03g37760.1) 
MYSNSSSLSTSFGGASNLSIYYIQPVNRDTGELYGKAIISEVPSNIINTSWFVKAVNSSLSYASLG
TKWNNDHDLLFVSSSRIKGTQVISLGIPVTTITDFFTPVGANLSLVTKDGKMLVEGIQNTRLGFS
NDMVYFQSVNANGDQTSYDGVVSCKDGDAEAASILNIQGVEYLIRCSTIDIMEIKSVYVLAVPRK
GLDHFVLDIKKKGLALLTTMIVMILIAMVSFLYINVRSLRREMHLCWSLIKQNEATQQAERKCMN
KSLAFASASHDVRASLAGLTGLIEMSFHEVSPDSELGTNLRQMDSCTKDLLGLLNSILDASKVE
AGKMLLEEEEFDVFQLLEDVVDLYHSVAMKKGVDIVLDPCNGSVLRYSRTKGDRGKLKQVLC
NLLSNAVKFTEEGHIAVRAWAQKPSLQSSMIATHQYGSSRLLSRLCCRQNEARDDVEDLNIQQ
DPNCMDFTIEVDDTGKGIPKEKHKSVFENYVQVKETTLGQEGTGLGLGIVQSLVRLMHGDIEIM
DKDIGEKGTCFRFNVLLTAHETQMNDDTRDDQAGSGNKNQSHGLTMSPKLSIWTRSPRSEAS
RVVLLIQNEERRGTTQRFMERLGIKVKVVKEWRQLHYTLKKIIKQKGLHPNSSSSPESSDSPSA
SSCTNGVPLSAQDGTNYISSIFKRTDIEASSGFVLIVIDANAGPFSELCKVVAEFKRGLCYPCRV
VWLENPLIPSVDNKILNKDVSNSNDIVLSKPLHGHRLFQVIRILPEYGGVWPCSSSETKKEKGQV
SLTDEGAIRRVELQECGSSSVTQQSYDRSRARKSHIHQGEIQECEELSNEKPLWGMKCLVVED
VVLLRRITKSTLDRLGASVMECENGEQAVQTVEEGLTRNSSNRPCDFILMDCQMPVMDGYEAT
RRIREIEKSHGVHIPIFALTANTGKEAILSIEAGMDDHLIKPINKEALLKAIKRIYTKE* 
 
>GmHK02 (Glyma04g06190.1) 
MENDCIKDMDIEVVPSMWPEDIGMEVGKQFNIEKPGRDQDMLEEVTIIEEPTIVDFKRLMELTNF
TEKGSSQLAYLMKQWEYKQANVVRLLREELDNLSKQRQDVELRKLEILEEHRFEEERHGADK
RPVSILDDVYDGIWQDIPCRRSDVVVENKRSEIDAEYDTVMCWKQRALHSEKQLEASIQREQIL
EEKLQERIANIERQSSPVEELSQILKRADNFLHFILQNAPIVIGHQDKELRYCFIYNHFPSLQEEDII
GKTDVEIFTGAGVKEAQEFKREVLEKGLPAKREITFETELFGSKTFLIYVEPVFSKAGETIGINYM
GMDITDQVRKRERMAKIREEIAVQKAKETELNKTIHITEETMRAKQMLATMSHEIRSPLSGVVS
MAEILSNTKLDWEQRQLLDVMLSSGDLVLQLINDILDLSKVESGVMKLEATKFRPREVVRHVLQ
IAAASLQKILTLEGHVADDVPIEVIGDVLRMRQILTNLISNAIKFTHEGKVGINLYVVSEPTFAKAE
CIQKMTSSHSTISVNAETTVWIRCDVYDTGIGIPEDAIPTLFKRYMQVSADHTRKYGGTGLGLAI
CKQLVELMGGQLTVSSKEHYGSTFTFILPYKVSIACDHSDDLDELSDVENNDAASDDTIESFFQ
FQPRTLGSLFSSNGSSRTHKLLTHKIGYTSSHKLGGFSESLYSFPSNDIMSKGTCSADDASSVV
EVPEMSESASSSGHSQKTKSNGEMSEAKVMGRQTQLSNALQTAILLVEDNKINVMVTQSMMK
QLGHSIDVVNNGVEAVRAVQRHTYDLILMDVCMPVMNGLQATKLIRTFEETGNWDAARNAGIE
QSVQDPDCECSVPSTKRIPIVAMTANALSESAEECFANGMDSFVSKPVAFQKLKECIEQYLVNF
S* 
 
>GmHK03 (Glyma14g12330.1) 
MVCEMESDCIEDMDIEVLSSMWPEDIGTDVGKQFNIEKPGRDQDMLEEVTIIEEPTIADFQRLME
LTNYTDKGSSQLAYLMKHWEYKQANAVRLLREELDNLSKQRKEVELRKLEILKDTRFEEENYG
GDKRPVSILDEVYYTWQDVPVPLRKSNIVVQTKRIEIDAEYDTVVYWKQRALQLERQLEASVQR
EQILMDKLEESVKNLERQSSPVEELSQILKRADNFLHFILQNAPVVIGHQDKELRYRFIYNHFPS
LQEEDIIGKTDVEIFTGSGVKESQDFKREVMEKGLPAKKEITFETELFGSKTFLIYVEPVFSKAGE
TIGVNYMGMEITDQVRKRERMAKLREEIAVQKAKETELNKTIHITEETMRAKQMLATMSHEIRS
PLSGVVSMAEILSTTKLDREQRQLLNVMISSGDLVLQLINDILDLSKVESGVMKLEATKFRPREV
VKHVLQTAAASLQKMLTLEGNVADDMPIEVIGDVLRIRQILTNLVSNAVKFTHEGKVGINLYVVP
EPPFAKAEGHQKMITEQSTNSANGVKEEKRASTPRSSSDQNCLDVKSECSMNGDTEEQTHST
ETVWIRCDVYDTGIGIPEKAIPTLFRRYMQVSADHARKYGGTGLGLAICKQLVELMGGRLTVTS
KEHVGSTFTFILPYKVSTACDDSDDPDELSDVDDNDDDTTEGFFQFQPRTLGSLFTSNGPTRPQ
NILPGFRSSHKFNGISENSYSFLTTNTRSKGIKMSESTSSSSHSPETKQERPKILLVEDNKINVMV
TQSMMKRLGYSMDVVNNGVEAVRAVQHHTYDIILMDVYMPVMNGLQTTKLIRSYEDTGNWEA
ARKAGIEQLICLLVHYIESRRQELQHVNLYKHADKKPYYTQLFKQLSPDKEYATCHPQCSMMT
ANTMSESAEECYANGMDSFVSKPVTFQKLKDCLEQYLR* 
 
>GmHK04 (Glyma17g33670.1) 
MVCEMESDCIEDMDIEVLSSMWPEDIGTDVGKQFNIEKPGRDQDMLEEVTIIEEPTIADFQRLME
LTNYTDKGSSQLAYLMQHWEYKQANAVRLLREELDNLSKQRKEVELRKLEILKDNRFEEENY
GGDKRPVSILDEVYYTWQDVPVPLRKSDVVVQNKRIEIEAEYDTVVYWKQRALQLEKQLEASV
QREQILMDKLQESVKNLERQSSPVEELSQILKRADNFLHFILQNAPVVIGHQDKELRYRFIYNHF



PSLQEEDIIGKTDVEIFTGSGVKESQDFKREVMEKGLPAKKEITFETELFGSKTFLIYVEPVFSKA
GETIGVNYMGMEITDQVRKRERMAKLREDIAVQKAKETELNKTIHITEETMRAKQMLATMSHEI
RSPLSGVVSMAEILSTTKLDREQRQLLNVMISSGDLVLQLINDILDLSKVESGVMKLEATKFRPR
EVVKHVLQTAAASLQKILTLEGNVADDIPVEVIGDVLRIRQILTNLVSNAVKFTHEGKVGINLYVV
TEPPFAKAEGHQKMITEQSTNSANGVKEEKRASTPRSNDDQNCLDVNDECRSSVKSECSING
DTEEQTHSTETVWIRCDVYDTGIGIPEKAIPTLFRRYMQVSADHARKYGGTGLGLAICKQLVEL
MGGRLTVTSKEHCGSTFTFILPYKVSTVCDDSDDPDELSDVDDNDDDTTEGFFQFQPRTLGSL
FSSNGPTRPQNVLPGFRSSHNFNGFSENSFSFLTTNIISKGTNSTEDASSVIVDAPEMSESTGSS
SHSPQTKHENVVNTNNQNQDKAHARLQNGSVDSSQHKEAMTLGTMSSEPQQTCQGQVKTDI
TSQSVIKSNKYTSSEVTKSTLGPKILLVEDNKINVMVTQSMMKRLGYGMDVVNNGVEAVRAVQ
RHTYDVILMDVYMPVMNGLQTTKLIRSYEETGNWEAAREAGIEQCSPASNECSVPLKNRIHIIA
MTANTMSESADECYANGMDSFVSKPVTFQKLKDCLEQYLR* 
 
>GmHK05 (Glyma06g06240.1) 
MENDSIEDMDIEALPSMWPQDIGTEVGKQFNIEKAGRDQDMLEEVTIIEEPTIVDFKRLMELTDF
TEKGSSQLAYLMKQWEYKQASVVRLLREELDNLSKQRQDAELRKKSDVVDKELRYCFIYNHF
PSLQEEDIIGKTDVEIFTGAGVKEAQEFKREVLEKGLPAKREITFETELFGSKTFLIYVEPVFSKA
GETIGINYMGMDITDQVRKRERMAKIREEIAVQKAKETELNKTIQITEETMRAKQMLATMSHEIR
SPLSGVVSMAEILSNTKLDWEQRQLLDVMLSSGDLVLQIINDILDLSKVESGVMKLEATKFRPR
EVVKHVLQTAVVSLQKILTLEGHVADDVPIEVIGDVLRMRQILTNLISNAIKFTHEGRVGINLYVVP
KPNFAKAEDIQMMTPNQSTMSVNDTEEQPYSAETTVWIRCDVYDTGIGIPEDAIPTLFKRYMQV
SADHTRKYGGTGLGLAICKQLVELMGGQLTVSSKEHYGSTFTFILPYKVSIACDHSDDPDELSD
LENNDVASDDTIESFFQFQPRTLGSLFSSNGSSRTQKLLTHKIGYTSSHKLGGFSESLYSFPSN
DIMSKGTCSVDDASSVHQDKARAWSFNGYADSSEVTVSNGEMAGATNSTSEVTKSTIKPKILL
VEDNKINVMVTQSMMKQLGHSIDVVNNGVEAVRAVQRHTYDLILMDVCMPVMDGLQATKLIRT
FEETGNCDAARSAGIEESLPDQDYECYVPFTKRVPIVAMTANALSESAEECFANGMDSFVSKP
VTFQKLKECIEQYLVNFS* 
 
>GmHK06 (Glyma06g06180.1) 
MYWKQRALHSEKQLEASIQREEILEEKLHERIANIERQSSPVEELSQILKRADNFLHFILQNAPV
VIGHQDKELRYCFIYNHFPSLHEEDIIGKTDVEIFTGAGVKEAQEFKREVLEKGLPAKREITFETE
LFGSKTFLIYVEPVFSKAGETIGINYMGMDITDQVRKRERMAKIREEIAVQKAKETELNKTIHITEE
TMRAKQMLATMSHEIRSPLSGVVSMAEILSNTKLDWEQRQLLDVMLSSGDLVLQIINDILDLSK
VESGVMKLEATKFRPREVVKHVLQTAVVSLQKILTLEGHVADDVPIEVIGDVLRMRQILTNLISN
AIKFTHEGRVGINLYVVPKPNFAKAEDIQMMTPNQSTMSVNDTEEQPYSAETTVWIRCDVYDTG
IGIPEDAIPTLFKRYMQVSADHTRKYGGTGLGLAICKQLVELMGGQLTVSSKEHYGSTFTFILPY
KVSIACDHNNDVASDDTIESFFQFQPRTLGSLFSSNALWALFSLLMDLAGHRTHSFPSNDIMSK
GTCSVDDASSVVDAPETSELASSSGHSLETKNKSLGQGKANTTTQCVTSSSTSEVTKSTIKPKI
LLVEDNKINVMVTQSMMKQLGHSIDVVNNGVEAVRAVQRHTYDLILMDVCMPVMDGLQATKLI
RTFEETGNCDAARSSGIEESLPDPDYECYVPFTKRVPIVAMTANALSESAEECFANGMDSFVS
KPVTFQKLKECIEQYLVNFS* 
 
>GmHK07 (Glyma01g36950.1) 
MGSKCRYLFHRLCACATSWNKNSTPKGRRIFHRDVEKEEFQYASSHCLSSYYSVFVVRLAIMV
MLAILIGLLTILTWHFTKIYTAKSLSSLAYGLRYELLQRPVLRMWNILNSTSEITTAQVKLSQYVIR
RHSNPATQAEQVELYEAMRAVTWALFASRKALNSITINYKNGFVQAFHRDLKDNNTFYIYSDLS
NYSMGASNSNAVNSISKYRAWDVRGNYSAIWYREPLDPVSGEKIGKAMKIAPEDLINIAGLSQV
PDGVASWHVAVSKFTDSPLLSAALPVWDSSNKTIMAVVGVTTALYSVGQLMRELVEMHSGHM
YLTSQEGYLLATSTSAPLLATSTKPPKLKMAVDCEDNVIRLGAEWLQRTYGNNFPPSHDIHVEN
VKLGHQRYYIDSFVLNLKRLPLVGVIIIPRKYIMGQVDERAYKTLVILISASLCILVIGCVCILILTNG
VSKEMNLRAELINQLEARRKAEASSNYKSQFLANMSHELRTPMAAVIGLLDILISDDCLTNEQY
STVTQIRKCSTALLRLLNNILDLSKVESGKLVLEDAEFDLGRELEGLVDMFSVQCINHNVETVLD
LSDDMPKLVKGDSARVVQIFANLINNSIKFTPSGHIILRGWCENPNSSIGSPNFPLDQKKSRSLQ
KCRERPNANHAKRTSIKDKKVILWFEVDDTGCGIDPSKWDSVFESFEQADPSTTRLHGGTGLG
LCIVRNLVNKMGGDIRVVKKEGSGTLMRLCLLLSEPMDVTEQQCAVDLTDNGLVVLLALHGNM
SRLITSKWLQKNGVCTMEASDWNGLTQILRELFHARSSVHNTDFDAHYPAKEELKSKLLNIGD



MRNPVFVIVVDIGLLDLSTDIWKEQFNFLHRYFGRAKFVWMLNHDTSNTVKMELRRKGHVLMV
NKPLYKAKMIQILEAVIKERNLELQKKNMTAPRTTMKEGDLHEFLEIDSTHFDGASSDDSDIPET
GGSNPVSANGDKPAEKLAKSHASSPYHMNNCLEEDSECGETNTVTSSSKAVDGKKSLEGLKI
LLAEDTPVLQRVATIMLEKMGADVVAVGDGQQAVDALNCMFAAEDCRRESLQKERNTRSQTE
ISTCRPYDLILMDCQMPKMDGYEATKAIRKSEVGTSMHIPIVALTAHAMSCDEAKCLEVGMDAY
LTKPIDFKMMVSTILSLTKRTS* 
 
>GmHK08 (Glyma11g08310.1) 
MGSKCRYLFHRLCGCDTSWNKNSTPKSRRIFHRDVEKEEFQYASSHCLSSYYSVFVVRLAIMV
MLAILIGLLTILTWHFTKIYTAKSLRSLAYGLRYELLQRPVLRMWNILNSTSEITTAQVKLSQYVIR
RHSNPATQAEQVELYEAMRAVTWALFASRKALNSITINYKNGFVQAFHRDLKDNNTFYIYSDLS
NYSMGASNSNEVNSISKHRAWDDKGLHGNYSSIWYREPLDPVSGEKIGKAMKIAPEDLINIAGL
SQVPDGVASWHVAVSKFTDSPLLSAALPVWDSSNKTIMAVVGVTTALYSVGQLMRELVEMHS
GHMYLTSQEGYLLATSTSAPLLETSTKPPKLKMAVDCEDNVIRLGAEWLQRTYGNNFPPSHEI
HVENVKLGHQRYYIDSFFLNLKRLPLVGVIIIPRKYIMGQVDERAYKTLVILISASLCILVIGCVCILI
LTNGVSKEMNLRAELINQLEARRKAEASSNYKSQFLANMSHELRTPMAAVIGLLDILISDDCLT
NEQYSTVTQIRKCSTALLRLLNNILDLSKVESGKLVLEDAEFDLGRELEGLVDMFSVQCMNHNV
ETVLDLSDDMPKVVRGDSARVVQIFANLINNSIKFTPSGHIILRGWCENQNSYVGSPLDQKKSR
SLQKCIERPNANHAKRTSVKDNKVILWFEVDDTGCGIDPSKWDSVFESFEQADPSTTRLHGGT
GLGLCIVRNLVNKMGGDIRVVKKEGSGTLMRLCLLLSAPMDVTEQQCAVDLTDNGLVVLLALH
GNMGRLITSKWLQKNGVCTMEASDWNGLTQILRELFHAGSSVHNTDFEAHYPAKEELKSKLL
NIRDMRNPGFVIVVDIGLLDLSTDIWKEQFNFLHRYFGRAKFVWMLNHDTSNTIKMELRRKGHIL
MVNKPLYKAKMIHILEAVINERNLELQKKNMIAPRTTMKEGDLHEFLEIDSTHFDGASSDDSDIS
EISGSNPVSANGDKPVEKLENSHPSSPHHMNNCLKNLLVPAPVLPLKTTNLNHYPPKNHHPFQ
QKIRMKILNVGTQIGSPAQGLKILLAEDTPVLQRVATIMLEKMGADVVAVGDGQQAVDALNCM
FTAEDCRRESLQKERNTRSQTEISTCRPYDLILMDCQMPKMDGYEATKAIRKSEVGTSRHIPIV
ALTAHAMSCDEAKCLEVGMDAYLTKPIDFKMMVSTILSLTKRTS* 
 
>GmHK09 (Glyma02g05220.1) 
MGIKCIHVFDRLYSFFTCSKKSTMPSGRRIFHRDVEKEEFQYASTQCLSSYYSVFVVRLAIMAM
LAILIGLLTFLTWHFTKIYTTKSLNSLAYDLRYELLQRPILRMWNILNSTAEITTAQVKLSQYVIRK
HTNFATQADQVEMYEAMRAVTWALFAGKKALNSITVKYKNGFVQAFHRDLKDNNTFYIYSDLA
NYSMAASGYNEINSRSSREAWNDKDIHGHKPAIWYREPLDPISGEKIGKVRPIAPEDSINIAGLS
QVPDGVASWHVAVSKFTDSPLLSAALPVWDSSNKSIEAVVGVTTALYSVGQLMKELVEKHSG
HMYLTSQEGYLLATSTNAPLLSNSTKPPKLKMAVECQNEVIREGAQWLQKTYGNNFPQSHEL
HVENVRLGRQQYYIDSFFLNLKRLPLVGVIIIPRKHIMGQADERAFKTLVILISASLCIIVIGCVCILI
LTNGVSKEMKLRAELISHLEARRKAEASSNYKSQFLANMSHELRTPMAAVIGLLDILISDDRLT
NEQCATVTQIRKCSTALLRLLNNILDLSKVESGKLVLEDAEFDLGRELEGLVDMFSVQCINHNV
ETVLDLSDDMPKLVRGDSARVVQIFANLINNSIKFTLSGHIVLRGWCENPNSCSDNTNFPLEQK
KLRCSQKTRAKQHENHAKRTSNRDNKMILWFEVDDTGCGIDPSKWESVFESFEQADPSTTRL
HGGTGLGLCIVRTLVNKMGGEIKVVKKEGSGTLMRLCLRLSAPVDATEQHCQVDFANKGLVVL
LALHGNMGRSATSKWLQKNGVVTMEAAEWNGLTQILRVLFHARSSAHNNGFDANYSVHDNL
KSRLLSIQELRNPVFVIAVDIGLLDLSTDIWKEQLNFLHKYFGRAKFVWILNHDSSNTMKMDLCR
KGHTLTVNKPLYKTKMIHILESIIKDRNEELQKKNMTTLRATVKEGNLHESLEIDYTQCDVASSD
GSDISETGGSNPVSARGDKQREKVVRSDPSSQHQINNLVGLTNECMEDDNHRKEELCQSSLN
SNDVTANASPKSSSTKQASFATGARDGDSEYGETRKASSSSRAVSGKKSLEGLRILLAEDTPV
IQRVATIMLEKMGAIVVAVGDGRQAVDALNGMSGVEDCRRETLLKERNTRSSQTEILSCPPYDL
ILMDCQMPKMDGYEATKAIRKSEEGTGLHIPIVALTAHAMSCDEAKCLEVGMDAYLTKPIDFKL
MESTILSLTRGTS* 
 
>GmHK10 (Glyma02g47610.1) 
MCPENQELQKEHTCVVDTVEPIEQCPILDDYVQTRLELSFPLKNYVSLALRSALSTDLTLLLSLC
NNYEGVHSLHGCWWVIGIIMSYFCLLWRSQKQKLVQGHPGAQQKQLKHFPRGPSRGTGRWR
KKLLVIFVSLGIIGSFWLFWHLNTGIMQRREETLANMCDERARMLQDQFNVSMNHVHALAILVS
TFHHGKHPSAIDQKIFGEYTESTAFERPLTSGVAYALKVLHSDRMHFEKQHGWTIKKMETENE
ALVQDCIPEKLDPAPIQDEYAPVIFAQETVSHIVSIDMMSGKEDHENILRARASGKGVLTSPFKL



LKSNHLGVVLTFAVYNTNLPLDATPEQRTEATVGYLGASYDVPSLVDKLLHQLASKQTIVVNVY
DTTNASAPITMYGTDVADTGLLHISSLDFGDPLRKHEMHCRFKQRPPLPWTAINASVGVFVITLL
LGHIFYAAINRIAKVEADYRQMRELKVRAEAADVAKSQFLATVSHEIRTPMNGVLGMLQMLMD
TELDENQMDCAQTAHKSGKDLISVISEVLDQAKIEAGKLELEAVAFDPRAILDEVLSLFSEKSNE
KGIELAVYASNQVPKVVIGDPKRFRQIITNLVGNSLKFTHDKGHVFVSVHLASEVKNPLHIMDAV
LREGLNLSQDITNRTYDTLSGFPVCNRWKSWANFTKLSGTNEPEIIQLLVIVEDTGIGIPTDAQS
RIFTPFMQADSSTSRTYGGTGIGLSISRCLVDLMGGEIGFVSEPGIGSTFSFTGTFRKGESTSLD
AMRQNNHFGSEFQELRTLVVDRRKIRAEVTKYHLQRLGMSVDVTYSLNSACSCLSNVCNMSM
LAMILIDKDAWDKEYHILYTIKKRRQNGIKGDPLNLPKIFLLATHLSSNEQDELKSVGVIDDILMK
PLWFSSLIQCYRESLGTENKRVNRKKVSKLGNLLIDKQILVVDDNAVNRRVAKGVLQKYGAKV
TAVESGRAALKMLELPHNFDACFMDLQMPEMDGFEATRKIRCLESEVNEKIACGQASAEMFG
NISYWHIPILAMTADSTQSSNEECIKCGMNDYVSKPFEEEQLYMAMARFFKSDS* 
 
>GmHK11 (Glyma14g01040.1) 
SNLIKGCWWVLIGITMSYFCLLWRNQKQKLVQGHPAAQQKCLKHFPRGPSRGAGRWRKKLL
VIFVSLGIIGSFWLFWHLNTGIMRRREETLANMCDERARMLQDQFNVSMNHVHALAILVSTFHH
GKHPSAIDQKIFGEYTESTAFERPLTSGVAYALKVLHSDRMHFEKQHGWTIKKMETENEALVQ
DCIPENLDPAPIQDEYAPVIFAQETVSHIVSIDMMSGKEDRENILRARASGKGVLTSPFKLLKSN
HLGVVLTFAVYNTNLPLDATLEQRIEATVGYLGASYDVPSLVDKLLHQLASKQTIVVNVYDTTN
ASAPITMYGTDVADTGLLYISSLDFGDPLRKHEMHCSFKQRPPLPWTAINASVGVFVITLLLGHI
FYAAINRIAKVEDDYRQMRELKVRAEAADVAKSQFLATVSHEIRTPMNGVLGMLQMLMDTELD
ENQMDCAQTAHKSGKDLISVISEVLDQAKIEAGKLELEAVAFDPRAILDEILSLFSEKSNEKGIEL
AVYASNQVPKVVIGDPKRFRQIITNLVGNSLKFTHDKGHVFVSVHLANEVKNPLHIMDAVLREG
LNLNQDISNRTYDTLSGFPVCNRWKSWANFKQLSGINEPEIIQLLVIVEDTGIGIPTDAQSRIFTPF
MQADSSTSRTYGGTGIGLSISKCLVDLMGGEIGFVSEPGIGSTFSFTGTFRKGESTSLDAMQQN
NHFGSEFQGLRTLVVDSRKIRAEVTRYHLQRLGMSVDVTYSLNSACSCLSNVCNKSMSTQLA
MILIDKDAWDKECHILYTIKKRRQNGIKGDPMNLPKIFLLATHLSSNEQDGLKSVGIIDDILMKPL
WLSSLIQCYRVSLGTENKRVNRKKVSKLGNLLIDKQILVVDDNAVNRRVAKGVLQKYGAKVTA
VESGRAALKMLKLPHNFDACFMDLQMPEMDGFEATRQIRCLESEVNEKIACGQASAEMFGSIS
YWHIPILAMTADSTQSSNEECIKCGMDDYVSKPFEEEKLYMAMARFFKSDT* 
 
>GmHK12 (Glyma08g11060.1) 
MSLLHVVGFGLKVGHLLLVLCCWVVSVVYLNWFLSSGIIMDTKMGGGGGGGSKMWHKKWWE
KISGQGCKIHQQYYQYIGSKKVKRALWRKLLLTWVVGWFIVSLRIFCYMSSQGTEKRKETLAS
MCDERARMLQDQFNVSMNHIQAMSILISTFHHAKSPSAIDQKTFAKYTERTAFERPLTSGVAYA
VRVLHSEREQFEKQQGWTIKRMDTLEQNPVHKDDYAPEALEPSPVQEEYAPVIFAQDTIAHVIS
VNVLSGKEDRENVLRARESGKGVLTAPFRLLKTNRLGVILTFAVYKRDLPSNTTPNERIQATDG
YLGGVFDVESLVEKLLQQLASKQTVIVHVYDTTNRTHPIAMYGSNESGDFFYHVSTLNFGDPFR
KHEMHCRFKQKPPWPWVAITTSIGILVIALLVGYIFHATVNRIAKVEDDYREMMELKKRAEAAD
VAKSQFLATVSHEIRTPMNGVLGMLHMLMDTDLDVTQQEYVRTAQESGKALVSLINEVLDQAK
IEFGKLELEAVLFDIRAILDDVLSLFSEKSQGKRVELAVYVSDHVPELLIGDPGRFRQIITNLMGN
SIKFTDKGHIFVTIHLVEEVVRSIEVDKESNSENTLSGSPVADSRRSWEGFKAFSQEGPLGSFSS
PSNDLVNLIVSVEDTGEGIPLESQPLIFTPFMQVGSSISRKHGGTGIGLSISKCLVGLMNGEIGFV
SIPKIGSTFTFTAVFTNGHRSSSECKIQQINNQPQSASSEFEGMTALIIDPRSVRAEVSGYHIQRL
GIHVEMVSDLKQGLSTISNGNVVVNMVLIEQEVWDRDLGLSSHFVNNTRRIDHGVPPKLFILVNS
SSSFKASVNLGVHNPTVITKPLRASMLAASLQRAMGVQNKGAPHRELQSLSLRHLLRGRKILIV
DDNGVNRAVAAGALKKYGADVVCVSSGKDAISSLKPPHQFDACFMDIQMPEMDGFEATKRIR
EMEDSVNREVSMDDFENITNWHVPILAMTADVIQATHEECLRCGMDGYVSKPFEAEQLYREVS
RFFQSS* 
 
>GmHK13 (Glyma05g28070.1) 
MSLLHVVGFALKVGHLLLVLCCWVVSVVYLNWFISSGIMETKMMGGGGGGGGKMWHKKWW
ENISGQGCKIHQQYYQYIGSKKVKRALWRKILLTWVVGWFIVSLWIFSYMSLQGTEKRKETLAS
MCDERARMLQDQFNVSMNHIQAMSILISTFHHAKSPSAIDQKTFAKYTERTAFERPLTSGVAYA
VRVLHSEREQFEKQQGWTIKRMDTLEQNPVHKDDYAPEALEPSPVQEEYAPVIFAQDTIAHVIS
VNVLSGKEDRENVLRARESGKGVLTAPFRLLKTNRLGVILTFAVYKRDLPSNATPNERIQATDG



YLGGVFDVESLVEKLLQQLASKQSVIVNVYDTTNHTHPIAMYGSNESGDVFFHVSTLNFGDPFR
KHEMHCRFKQKPPWPWVAITTSIGILVIALLVGHIFHATVNRIAEVEDDYRKEMELKKQAEAAD
VAKSQFLATVSHEIRTPMNGVLGMLHMLMDTDLDVTQQEYVRTAQESGKALVSLINEVLDQAK
IEFGKLELEAVLFDIRAILDDVLSLFSEKSQGKGVELAVYVSDHVPELLIGDPGRFRQIITNLMGN
SIKFTDKGHIFVTIHLVEEVVRSIEVDKESNSENTLSGSPVADSRRSWEGFKAFSQEGPLGSFSS
PSSDLVNLIVSVEDTGEGIPLESQPLIYTPFMQVGPSISRKHGGTGIGLSISKCLVGLMNGEIGFV
SIPKTGSTFTFTAVFTNGHCSSNECKVQQINNQPHSASSEFEGMTALIIDPRSVRAKVSRYHIQR
LGIHVEMVSDLKQGLSTISNGNIIINMVLIEQEVWDRDLGLSSHFVNNTRRIDQGVPPKLFILVNS
SSSFKASVNLGVHNPIVITKPLRASMLAASLQRAMGVQNKGAPHRELQSLSLRHLLRGRKILIV
DDNSVNRAVAAGALKKYGADVVCVSSGKDAISSLKPPHQFDACFMDIQMPEMDGFEATKRVR
EMEDSVNREVSMDDFENITNWHVPILAMTADVIHATHEECLKWGMDGYVSKPFEAEQLYREVS
RFFQSS* 
 
>GmHK14 (Glyma07g27540.1) 
LKMQSHHPVALRLHDQMGSKRKYTFIQAHRAWLPKFLLLWILLMALISWCIYSKMDDDTKVRR
KEVLGSLCDQRARMLQDQFSVSVNHVHALAILVSTFHYYRYPSAIDQETFAEYTARTAFERPLL
SGVAYAQRVVNSERERFEKEHGWVIKTMERKSSLVRDEYAPVIFAQETVSYLESLDMMSGEED
RENILRARATGKAVLTSPFSLLGSHHLGVVLTFPVYKSKLPQKPTVEERIEATAGYVGGSFDVE
SLVKNLLGQLDGNQAILVNVYDITNYTNPLVMYGNLYEEGDMSLVHESKLDFGDPYRKHQMIC
RYHQKAPTNWIALTTAFLFFVILFLVGYILYGAGNHIVKVEDDFHAMEELKVRAEAADIAKSQFL
ATVSHEIRTPMNGILGMLALLLDTELSSTQRDYAQTAQACGKALITLINEVLDRAKIEAGKLELE
AVPFDLRSIIDDVLSLFSEKSRHKGLELAVFVSDKVPDIVMGDPGRFRQIITNLVGNSVKFTEQG
HIFVKVHLADNRKSIMNGKHDTFLNGESDEVFHISGDYHFKTLSGCEAADERNSWDNFKHLIAD
EEYGLDSSRETMAACESSEQVTLRVCVEDTGIGIPFSAQDGIFMPFVQADSSTSRNYGGTGIGL
SISKCLVELMGGQINFISRPQVGSTFSFTAVCEAFKKSSVTNKKKNLEDLPSSFRGMKVIVVDG
KPVRAAVTRYHLKRLGILVKVANRISKAVALCGKSGSLKSGMFQPDIIMVEKDTWITGEDGIFNT
WKHNGRTIKMPKMILLATNISNAEFDKAKFTGFTDTVIMKPLRASMVAACLQQVLGMGKKRQL
GKDMPNGFLHSLLYGKKILVVDDNGVNRRVAAGALKKFGADVKCAESGKVALEMLQLPHNFD
ACFMDIQMPEMDGFEATSRIRMMESKANEEMNGSEWHVPILAMTADVILATYDKCVKCGMDG
YVSKPFEEENLYQEVAKFFKSKTISDS* 
 
>GmHK15 (Glyma02g09550.1) 
LKMQNHHPVALRLHDQMGSKRKYTFIQAHRAWLPKFLLLWILLMALISWCIYSKMDDDTKVRR
KEVLGSLCDQRARMLQDQFSVSVNHVHALAILVSTFHYYSYPSAIDQETFAEYTARTAFERPLL
SGVAYAQRVVNSERERFEKEHGWVIKTMERKSSLVRDEYAPVIFAQQTVSYLESIDMMSGEED
RENILRARATGKAVLTSPFRLLGSHHLGVVLTFPVYKSKLPQKPTVEERIEATAGYVGGSFDVE
SLVKNLLGQLDGNQAILVNVYDVTNYTNPLIMYGNQYQEGDMSLAHESKLDFGDPYRKHQMIC
RYHQKAPTNWIALTTAFLFFVILFLVGYILYSAGNHIVKVEDDFHEMQELKVRAEAADVAKSQFL
ATVSHEIRTPMNGILGMLALLLDTELSSTQRDYAQTAQACGKALITLINEVLDRAKIEAGKLELE
AVPFDLRSIIDDVLSLFSEKSRHKGLELAVFVSDKVPDIVMGDPGRFRQIITNLVGNSVKFTEQG
HIFVKVHLADNRKSMMNGKHETFLNGESDEVFYISGDYHFKTLSGCEAADERNSWDNFKHLIA
DKEYGLDSSRETMAACESSEQVTLRVCVEDTGIGIPFSAQDRIFMPFVQADSSTSRNYGGTGIG
LSISKCLVELMGGQINFISRPQVGSTFSFTAVCGAFKKSSVTDKKENLEDLPSNFRGMKVIVVD
GKPVRASVTRYHLKRLGILVKVANSISKAVALCGKTGSLTSGMFQPDIIMVEKDTWISGEDGIFN
IWKQNGRMFKMPKMILLATNIISAEFDKAKATGFTDTVIMKPLRASMVAACLQQVLGMGKRRQ
LGKDMPNGFLHSLLYGKKILVVDDNGVNRRVAAGALKKFGADVKCAESGKAALEMLQLPHNF
DACFMDIQMPEMDGFEATSRIRMMESKANEEMNNGNEWHVPILAMTADVIHATYDKCMKCGM
DGYVSKPFEEENLYQEVAKFFKSKTMSDS* 
 
>GmHK16 (Glyma05g34310.1) 
MALKLHEQAGSIRKYTFIQAHRAWLPKFLMLWILLMALIGCFIYSKMDADTKVRRKEVLGSLCD
QRARMLQDQFSVSVNHVHALAILVSTFHYYRTPSAIDQETFAEYTARTAFERPLLSGVAYAQRV
VNSERGTFEKQHGWVIKTMEREPSLVRDEYAPVIFAQETLSYLESLDMMSGEEDRENILRARA
TGKAVLTSPFNLLGSHHLGVVLTFPVYKSKLPPKPTMEERIKATAGYVGGSFDVESLVENLLGQ
LAGHQAILVNVYDITNSTNPLIMYGNQNEEGDMSLVHESKLDFGDPYRNHTMICRYHQKAPTN
WIALTTAFLFFVILLLVGYILYGAGNHIVKVEDDFHQMEELKVRAEAADVAKSQFLATVSHEIRT



PMNGILGMLGLLLKTELSSTQRDYAQTAQACGKALIALINEVLDRAKIEAGKLELEAVPFDIRSIL
DDVLSLFSEKSRNKGLELAVFVSDKVPDIVMGDPGRFRQIVTNLVGNSVKFTERGHIFVKVHLS
ENSMSTMNGKTEKFINRGSGEPVHMSGAYNSKTLSGYEAADERNSWDNFKHLIADEEFFFDA
SVKKAASESYEQVTLMVSVEDTGIGIPFSAQDRIFMPFVQADSSTSRHYGGTGIGLSISKCLVEL
MGGEISFISQLQVGSTFSFTAGFGTIEKNAITDMKKHNLEDLPSNFRGLKAIVVDGKPVRAAVTR
YHLKRLGIQAKVANSINKAVSLCGKNGSLTSVLFQPDIIFVEKDSWVCGEDEIFNVWQLDWKQN
GHMFKIPQMILLATNIGNAEFDKAKAAGFSDTVIMKPLRASMVAACLQQVLGTGKKRQHGKDM
KPNGSTLVRSLLCGKKILVVDDNVVNRRVAAGALKNFGADVTCAESGKTALEMLQLPHNFDA
CFMDIQMPEMDGFQATQRIRMMETKANEQQMNGEGNGWKDKYHIPILAMTADVIHATYDECV
KYGMDGYVSKPFEEENLYQAVAKFFNPKPTTDNSLIENGRT* 
 
>GmHK17 (Glyma08g05370.1) 
MKSLRHHPMALKIHEQAGSKRKYTFIQAHRAWLPKFLMLWILLMALIGCFIFSKMDADTKVRR
KEVLGSLCDQRARMLQDQFSVSVNHVHALAILVSTFHYYRTPSAIDQETFAEYTARTAFERPLL
SGVAYAQRVVNSERETFEKQHGWVIKTMEREPSLVRDEYAPVIFVQETLSYLESIDMMSGEED
RENILRARATGKAVLTSPFRLLGSHHLGVVLTFPVYKSKLPPKPTMEERIKATAGYVGGSFDVE
SLVENLLGQLAGHQAILVNVYDITNSTDHLIMYGNQNEEGDMSLVHESKLDFGDSYRKHTMICR
YHQKAPTNWIALTTAFLFFVILLLVGYILYGAGNHIVKVEDDFHQMEELKVRAEAAHVAKSQFL
ATVSHEIRTPMNGILGMLGLLLKTELSSTQRDYAQTAQACGKALIALINEVLDRAKIEAGKLELE
AVPFDIRSILDDVLSLFSEKSRNKGLELAVFVSDKVPDIVMGDPGRFRQIVTNLVGNSVKFTERG
HVFVKVHLSENRMSTMNGKIEKFLNGGLDEPVHMSGGYNSKTLSGYEAADERNSWDNFKHLI
ADEEFFYDASVKRVASESYEQVTLMVSVEDTGIGIPFSAQDRIFMPFVQADSSTSRHYGGTGIG
LSISKCLVELMGGEISFISQPQVGSTFSFTADFGTIKKNAITDMKKHNLEDLPSNFRGLKAIVVDG
KPVRAAVTRYHLKRLGIQAKVANSFNKAVSLCGKNGCLTSGLFQPDIIFVEKDSWVCVEDGIFN
VWQLDWKQNRHIFKIPQMILLATNIGNDEFDKAKAAGFSDTVIMKPLRASMVAACLQQVLGTG
KKRQHGKDMNPNGSTFVRSLLCGKKILVVDDNVVNRRVAAGALKNFGADVTCAESGKTALEM
LQLPHNFDACFMDIQMPEMDGFEATRQIRMMETKANEQQMNGECGEGNGWKDKKYHIPILAM
TADVIHATYDECVKCGMDGYVSKPFEEENLYQAVAKFFNPKPTSIQQNARTGKAT* 
 
>GmERS1 (Glyma19g40090.1) 
MMESCDCIDTQYPPDELLVKYQYISDVLIALAYFSIPVELIYFVQKSAFFPYRWVLMQFGAFIVLC
GATHFINLWTFSPHSKAVAVVMTIAKVSCAIVSCATALMLVHIIPDLLSVKTRELFLKNKAEELD
REMGLILTQEETGRHVRMLTHEIRSTLDRHTILKTTLVELGRTLGLEECALWMPSRSGLNLQLS
HTLTYHVQVGSTVQTNNPIVNEVFNSPRAMRIPPTCPLARIRPLVGRYVPPEVVAVRVPLLNLSN
FQINDWPDMSAKSYAIMVLILPTDSVRKWRDHELELVDVVADQVAVALSHAAILEESMRARDQ
LLEQNVALDLARQEAEMAIHARNDFLAVMNHEMRTPMHAIIALSSLLLETELTPEQRVMIETVL
KSSNVLATLINDVLDLSRLEDGSLELEKGKFNLHGVLGEIVELIKPIASVKKLPITLILSPDLPTHAI
GDEKRLTQTLLNVVGNAVKFTKEGYVSIRVSVAKPESLQDWRPPEFYPASSDGHFYIRVQVKD
SGCGIPPQEIPHLFTKFAQSRSGPARPSSGAGLGLAICKRFVNLMGGHIWIESEGPDKGSTATFI
IKLEICGNPDPSDHQAANRSQAYSGSGGLARFKPFIKDEDDTGFSTRRNQRSF* 
 
>GmERS2 (Glyma03g37470.1) 
MMESCDCIDTQYPPDELLVKYQYISDVLIALAYFSIPVELIYFVQKSAFFPYRWVLMQFGAFIVLC
GATHFINLWTFSPHSKSVAVVMTIAKVSCAIVSCATALMLVHIIPDLLSVKRRESILKNKAEELDR
EMGLILTQEETGRHVRMLTHEIRSTLDRHTILKTTLVELGRTLGLEECALWMPSRSGLNLQLSH
TLTYHVQVGSTVQTNNPIVNEVFNSPQAMRIPPTCPLARIRPLVGRYVPPEVVAVRVPLLNLSNF
QINDWPDISAKSYAIMVLILPTDSVRKWRDHELELVDVVADQVAVALSHAAILEESMRARDQLM
EQNVALDLARREAEMAIHARNDFLAVMNHEMRTPMHAIIALSSLLLETELTPEQRVMIETVLKS
SNVLATLINDVLDLSRLEDGSLELEMGKFNLHGVLGEIVELIKPIASVKKLPITLILSPDLPTHAIG
DEKRLTQTLLNVVGNAVKFTKEGYVSVRVSVAKPESSQDWRPPEFYPASSDGHFYIRVQVKDS
GCGILPQDIPHLFTKFAQSRSGPARPSSGAGLGLAICKRFVNLMGGHIWIESEGLDKGSTATFIV
KLGICGNPDPSDHQAANRSQAYSGSGGLARFKPFITDENDTGFSTRRNQRSF* 
 
>GmETR1 (Glyma09g00490.1) 
MESCNCIDPQVPADDLLMKYQYISDFFIALAYFSIPLELIYFVKKSAVFPYRWVLVQFGAFIVLCG
ATHLINLWTFRIHSRTVAVVMTTAKVLTAVVSCATALMLVHIIPDLLSVKTRELFLKNKAAELDR



EMGLIRTQEETGRHVRMLTHEIRSTLDRHTILKTTLVELGRTLALEECALWMPTRTGLELQLSYT
LRQQNPVGYTVPIHLPVINQVFSSNRAVKISPNCPVARLRPYAGKYMPGAVVAVRVPLLHLSNF
QIYDWPEVSTRSYALMVLMLPSDSARQWHVHELELVEVVADQVAVALSHAAILEESMRARDQ
LMEQNVALDLARREAETAIRARNDFLAVMNHEMRTPMHAVIALSSLLQETDLTAEQRLMVETIL
KSSNLLATLINDVLDLSRLEDGSLQLEATTFNLHSLFREVLNLIKPVASVKKLSLTSHIASDLPMY
AIGDEKRLMQTILNVVGNAVKFSKEGCISISAFVAKPESFRDARIPDFLPVLSDNHFYLRVQVKD
SGSGINPQDIPKIFTKFAQNQSLTTRNPAGSGLGLAICRRFVNLMEGHIWVESEGIGKGCTVTFI
VKLGIPDRSNEFKLPFVPKVPGNHGSTNFAGLKVLVTDDNGVSRTVTKGLLMHLGCDVTTASS
SEECLRVVSLEHEVVFMDVCAGLDGYELAIRIHEKFTKHQDRPLIVALTGNTKKVTKENCMRVG
MDGLILKPVSVDKMRGVLSELLERRVLFETV* 
 
>GmETR2 (Glyma12g37050.1) 
MESCNCIDPQVPADDLLMKYQYISDFFIALAYFSIPLELIYFVKKSAVFPYRWVLVQFGAFIVLCG
ATHLINLWTFRIHSRTVAVVMTTAKVLTAVVSCATALMLVHIIPDLLSVKTRELFLKNKAAELDR
EMGLIRTQEETGRHVRMLTHEIRSTLDRHTILKTTLVELGRTLALEECALWMPTRTGLELQLSYT
LRQQNPVGYTVPIHLPVINQVFSSNRAVKISPNCPVARLRPYAGKYMPGAVVAVRVPLLHLSNF
QIYDWPEVSTRSYALMVLMLPSDSARQWHVHELELVEVVADQVAVALSHAAILEESMRARDQ
LIEQNVALDLARREAETAIRARNDFLAVMNHEMRTPMHAVIALSSLLQETDLTAEQRLMVETIL
KSSNLLATLINDVLDLSRLEDGSLQLEAATFNLHSLFREVLNLIKPVASVKKLSLTSHVASDLPM
YAIGDEKRLMQTILNVVGNAVKFSKEGCISITAFVAKPESFRDARIPDFLPVPSDNHFYLRVQVK
DSGSGINPQDIPKLFTKFAQNQSLTRNPAGSGLGLAICRRFVNLMEGHIWVESEGIGKGCTVTFI
VKLGIPDRSNEFKLPFVPKVPGNHGSTNFAGLKVLVMDDNGVSRTVTKGLLMHLGCDVTTASS
SEECLRVVSLEHEVVFMDVCTGLDGYELAVRIHEKFTKHQDRPLIVALTGNTKKVTKENCMRV
GMDGLILKPVSVDKMRGVLSELLERRVLFESV* 
 
cDNAs 
 
>GmHK01 (Glyma03g37760.1) 
AAAAGAAAGGTTTATTTTTCTCATACTACACTGATTATGGTCAAGTTTTGGCAATGTACTCA
AACTCATCATCACTTTCCACTTCTTTTGGGGGTGCCTCAAATTTAAGCATATATTATATCCA
GCCCGTAAATCGTGACACTGGAGAGTTATATGGGAAAGCCATAATATCTGAAGTACCATCT
AATATTATCAATACAAGTTGGTTTGTGAAAGCAGTTAATAGTTCACTTAGTTATGCCTCATT
GGGAACCAAGTGGAACAATGATCATGATCTTCTATTCGTTAGTTCATCTAGAATAAAGGGG
ACACAAGTGATCTCTCTAGGCATTCCAGTAACAACTATCACTGATTTCTTCACTCCGGTTG
GGGCGAATTTGTCTTTGGTTACCAAAGATGGAAAAATGCTTGTAGAAGGGATTCAAAATAC
TCGTTTGGGCTTCTCTAATGACATGGTTTATTTCCAATCAGTGAATGCAAATGGTGATCAAA
CAAGTTATGACGGCGTTGTTTCATGCAAAGATGGAGATGCAGAAGCTGCCTCTATTTTGAA
TATTCAGGGTGTTGAGTATTTAATTCGCTGCTCCACCATTGATATAATGGAAATAAAATCGG
TGTATGTTTTGGCTGTCCCACGAAAAGGATTGGACCACTTTGTTCTGGACATTAAGAAAAA
AGGATTGGCACTATTGACAACAATGATTGTCATGATACTCATTGCCATGGTCAGTTTTCTAT
ACATAAATGTTAGATCATTAAGGCGAGAAATGCATTTGTGTTGGTCACTCATCAAACAAAA
TGAAGCCACACAACAAGCTGAGCGAAAATGTATGAACAAGAGCCTTGCTTTTGCTAGTGC
CAGCCATGATGTTCGCGCTTCGCTGGCGGGCCTTACTGGTTTGATAGAAATGTCCTTTCAT
GAAGTTTCTCCTGATTCTGAATTAGGAACCAACTTAAGACAAATGGATTCTTGTACCAAAG
ATTTACTAGGACTATTGAATTCTATACTTGATGCAAGTAAAGTTGAAGCTGGCAAAATGCT
GCTTGAGGAAGAGGAATTTGATGTATTTCAACTCCTTGAAGATGTGGTTGATTTATACCATT
CTGTGGCTATGAAGAAAGGAGTAGATATTGTGTTGGACCCTTGCAATGGTTCTGTACTCAG
ATATTCGCGCACGAAAGGCGACAGAGGAAAACTCAAACAAGTTTTGTGCAATTTACTGAG
CAATGCTGTTAAATTTACCGAGGAGGGGCACATAGCTGTTCGAGCATGGGCTCAGAAGCC
AAGCTTGCAGAGCTCAATGATTGCTACTCACCAATACGGGTCCAGTAGACTTTTGTCGCGC
TTGTGTTGCCGCCAAAATGAAGCACGTGATGACGTGGAAGACTTGAACATCCAACAAGAT
CCAAATTGTATGGATTTTACTATTGAAGTGGATGACACTGGCAAAGGAATTCCTAAAGAGA
AGCACAAGTCTGTTTTTGAAAATTATGTCCAAGTCAAAGAAACTACTCTTGGCCAAGAAGG
AACTGGCTTGGGACTTGGTATTGTTCAGTCACTGGTACGTTTGATGCATGGAGATATTGAA
ATCATGGACAAGGATATTGGTGAAAAGGGAACCTGCTTTAGGTTCAATGTTCTCCTCACTG
CCCATGAGACACAGATGAATGATGACACAAGAGATGACCAAGCTGGATCAGGTAACAAA



AATCAATCTCATGGACTAACCATGAGTCCCAAGTTATCTATTTGGACCCGTAGTCCTAGAT
CCGAGGCTTCTCGAGTTGTTTTATTGATTCAAAATGAGGAGCGTCGAGGGACTACGCAGA
GGTTCATGGAGAGGTTAGGGATCAAAGTTAAGGTTGTGAAGGAGTGGAGACAACTTCATT
ACACTCTGAAGAAGATCATCAAACAAAAGGGTCTCCATCCAAATAGCTCAAGCTCGCCAG
AGTCTTCAGATTCTCCCTCTGCATCAAGCTGCACAAACGGAGTCCCTTTGAGTGCACAAGA
TGGAACTAATTACATAAGTTCAATCTTCAAGAGAACAGATATTGAAGCTTCCTCGGGTTTT
GTCCTGATTGTGATTGATGCTAATGCAGGACCTTTTTCAGAGCTTTGCAAAGTGGTAGCTG
AGTTCAAAAGAGGCCTTTGTTATCCTTGTAGGGTGGTTTGGTTGGAGAATCCACTTATACC
TTCTGTGGACAACAAAATCCTTAACAAGGATGTTTCTAATTCTAATGACATTGTCTTGTCTA
AGCCACTTCATGGTCATCGTTTATTCCAAGTCATAAGGATTCTCCCCGAGTATGGAGGTGT
TTGGCCATGCAGTTCTAGTGAAACAAAGAAAGAAAAGGGTCAAGTTTCCTTAACTGATGAA
GGTGCAATTCGACGTGTTGAACTACAAGAGTGTGGCAGCTCAAGCGTTACACAGCAATCT
TATGATAGATCTAGAGCAAGAAAATCTCATATCCACCAAGGAGAAATACAAGAATGTGAA
GAGTTAAGCAATGAAAAACCCTTGTGGGGTATGAAATGTTTGGTTGTTGAGGACGTTGTTT
TGTTACGTAGGATAACTAAGTCTACTCTTGATCGGCTTGGTGCTTCTGTCATGGAATGTGA
GAATGGTGAACAAGCTGTTCAGACAGTTGAAGAGGGTCTAACTAGGAATTCTTCCAATCGT
CCATGTGATTTCATCTTAATGGACTGCCAGATGCCGGTAATGGATGGATATGAGGCAACG
AGACGGATAAGGGAGATTGAGAAGTCTCATGGTGTTCACATTCCTATCTTTGCATTAACAG
CTAATACAGGGAAAGAGGCAATATTGTCCATTGAAGCTGGAATGGACGATCACTTAATCA
AACCCATCAACAAAGAGGCTTTACTTAAAGCCATCAAAAGAATATATACTAAAGAGTGAAC
AGTAAATCTTATCTTTTTTAATTGCTTTATATGATTGTTATCAAGTTTTTAAATTAAACAATGA
CAGGAGATATCTTTTTACACCACTAACTAGCCTATATA 
>GmHK02 (Glyma04g06190.1) 
ATGGAGAATGATTGTATAAAGGACATGGACATTGAGGTCGTTCCTTCAATGTGGCCTGAAG
ATATTGGAATGGAGGTTGGGAAGCAATTTAACATAGAAAAGCCTGGAAGGGACCAAGACA
TGTTAGAGGAGGTTACAATCATAGAGGAGCCAACTATAGTTGATTTCAAGCGCCTCATGGA
GCTTACAAATTTTACAGAAAAGGGCTCTTCTCAGTTGGCCTACCTAATGAAACAATGGGAG
TACAAACAGGCCAATGTTGTGCGTCTCCTCAGGGAAGAACTTGACAATCTAAGCAAGCAA
AGGCAGGATGTTGAGCTCAGGAAGTTGGAGATATTGGAAGAGCATCGATTCGAGGAAGA
ACGACATGGGGCAGATAAACGTCCAGTTTCTATATTGGATGATGTTTATGATGGTATATGG
CAAGACATACCTTGCAGGAGAAGTGATGTTGTGGTTGAAAACAAGAGGAGTGAGATTGAT
GCTGAGTATGACACTGTCATGTGCTGGAAACAGCGAGCGTTGCATTCAGAGAAGCAGCTG
GAGGCAAGTATCCAAAGAGAACAGATACTCGAAGAAAAGTTGCAAGAAAGAATAGCAAA
CATTGAAAGGCAGTCCTCACCTGTGGAAGAACTCTCCCAGATACTGAAGAGGGCAGATAA
TTTCTTGCATTTTATACTCCAAAATGCACCTATTGTTATTGGCCATCAGGACAAAGAATTGC
GCTATTGCTTTATCTATAATCATTTTCCAAGTTTACAAGAGGAGGACATCATCGGAAAAAC
CGATGTTGAAATATTCACGGGAGCTGGTGTTAAGGAAGCTCAAGAGTTTAAGAGAGAGGT
TTTGGAAAAAGGATTACCTGCAAAAAGGGAAATCACTTTTGAGACAGAACTATTTGGGTCA
AAGACATTTTTGATATATGTAGAACCTGTGTTTAGCAAAGCAGGGGAGACAATAGGAATAA
ATTACATGGGAATGGATATAACAGATCAGGTGAGAAAAAGAGAAAGGATGGCAAAGATTC
GGGAAGAGATTGCTGTTCAGAAAGCCAAGGAAACAGAACTGAATAAAACCATTCACATTA
CAGAGGAAACTATGCGAGCAAAACAAATGCTGGCAACAATGTCTCATGAGATAAGATCTC
CATTGTCTGGGGTTGTTAGCATGGCTGAAATTCTTTCTAACACGAAACTCGATTGGGAGCA
AAGACAACTCCTGGATGTCATGCTATCTTCTGGAGATTTGGTTCTTCAACTTATAAATGACA
TACTCGATCTTTCCAAGGTTGAGTCAGGAGTGATGAAATTGGAAGCTACAAAGTTCAGGCC
AAGAGAGGTAGTCAGGCATGTACTCCAGATCGCTGCGGCCTCATTGCAAAAAATACTAAC
CTTAGAAGGACATGTAGCAGATGATGTGCCTATTGAGGTCATTGGTGATGTTTTAAGAATG
CGGCAAATTCTCACAAATTTAATTAGCAATGCCATCAAGTTCACCCATGAAGGCAAAGTTG
GAATAAATCTTTATGTTGTGTCAGAGCCTACTTTTGCAAAAGCAGAATGCATCCAAAAGAT
GACTTCAAGCCATTCAACTATTTCAGTGAATGCTGAAACAACAGTGTGGATACGTTGTGAT
GTATATGACACAGGCATAGGAATACCAGAAGATGCTATACCAACCTTGTTTAAAAGGTACA
TGCAAGTCAGTGCAGACCACACTCGAAAGTATGGTGGTACAGGGCTAGGACTAGCAATAT
GCAAACAACTGGTTGAGTTGATGGGGGGTCAACTAACAGTTTCTAGCAAAGAACACTATG
GTTCTACTTTCACTTTCATACTTCCATACAAGGTTTCAATCGCTTGTGATCATTCTGATGATC
TGGATGAGCTCTCTGACGTGGAGAATAATGATGCTGCATCTGATGATACAATAGAGAGTTT
CTTCCAATTCCAACCACGCACTTTGGGCTCTCTTTTCTCATCTAATGGATCTAGCAGGACAC



ATAAGTTATTAACACACAAAATTGGCTACACCAGCTCACATAAGCTTGGTGGATTTTCTGA
GAGTTTGTATTCATTCCCCTCCAATGATATCATGTCAAAAGGGACATGTTCAGCTGATGAT
GCATCTTCTGTGGTTGAGGTTCCAGAGATGTCTGAATCGGCTAGTTCATCTGGTCACAGCC
AAAAAACTAAGTCAAATGGAGAAATGTCTGAAGCAAAGGTCATGGGAAGACAAACACAAC
TTTCCAATGCGTTACAAACAGCAATCCTTCTTGTTGAAGATAACAAGATTAATGTCATGGTG
ACACAGTCCATGATGAAACAATTAGGCCATAGCATAGATGTTGTGAACAATGGAGTGGAA
GCCGTACGTGCAGTTCAGCGTCACACTTATGACCTGATTCTGATGGATGTCTGCATGCCAG
TTATGAATGGTCTTCAGGCAACAAAACTGATTCGGACTTTTGAGGAAACAGGCAATTGGGA
TGCTGCAAGAAATGCTGGAATCGAGCAAAGTGTACAAGATCCAGATTGTGAATGTTCTGTA
CCATCTACAAAGCGGATCCCCATTGTTGCGATGACAGCAAATGCTTTGTCAGAGAGTGCT
GAAGAGTGTTTTGCAAATGGTATGGACTCGTTTGTGTCAAAACCTGTGGCATTCCAAAAAC
TGAAAGAATGTATTGAACAATACCTTGTAAATTTCAGCTAG 
>GmHK03 (Glyma14g12330.1) 
ATGGTTTGCGAGATGGAGAGTGACTGTATTGAGGACATGGACATTGAAGTCCTCTCTTCAA
TGTGGCCTGAAGATATTGGCACTGATGTTGGAAAACAGTTCAATATAGAAAAGCCTGGAA
GAGACCAGGATATGTTGGAGGAAGTCACAATCATAGAGGAGCCAACTATAGCTGATTTCC
AGCGTCTCATGGAGCTTACAAATTACACAGATAAAGGGTCTTCTCAGCTGGCATACCTCAT
GAAACACTGGGAGTATAAGCAGGCTAACGCGGTTCGGCTTCTCAGAGAGGAACTTGACAA
CCTTAGCAAACAAAGGAAGGAAGTTGAGCTCAGGAAGTTGGAGATACTCAAAGACACTCG
GTTCGAGGAAGAGAATTATGGCGGTGACAAGCGCCCAGTTTCTATATTGGATGAGGTGTA
CTATACATGGCAAGATGTGCCCGTGCCATTAAGGAAAAGTAATATAGTTGTGCAAACCAA
GAGGATTGAAATTGATGCTGAGTATGATACTGTTGTGTATTGGAAACAACGGGCGCTGCA
GTTGGAAAGACAGTTGGAGGCAAGTGTGCAGAGGGAGCAGATACTAATGGACAAGTTGG
AAGAAAGTGTAAAGAATCTTGAAAGGCAGTCTTCACCTGTGGAAGAACTATCTCAGATTCT
GAAGAGAGCAGATAATTTCTTACATTTTATTCTCCAAAATGCACCTGTTGTTATTGGCCATC
AGGACAAAGAGTTGCGCTATCGCTTTATCTACAATCATTTTCCGAGTTTACAAGAGGAGGA
CATCATAGGAAAAACAGATGTTGAAATTTTCACAGGATCCGGTGTTAAGGAATCTCAGGAT
TTCAAGAGGGAAGTAATGGAAAAAGGGTTGCCTGCAAAAAAGGAAATTACTTTTGAGACA
GAATTATTTGGGTCAAAGACATTCTTGATATATGTAGAACCTGTCTTTAGCAAAGCAGGAG
AGACAATTGGAGTAAACTACATGGGAATGGAAATAACAGATCAGGTAAGAAAAAGAGAAA
GAATGGCAAAGCTCAGGGAAGAGATTGCAGTCCAGAAAGCAAAGGAAACAGAACTTAAT
AAAACCATTCACATTACAGAGGAGACTATGAGAGCAAAACAAATGCTGGCAACAATGTCT
CATGAGATAAGATCTCCTCTGTCTGGAGTTGTTAGCATGGCTGAAATTCTTTCCACCACGA
AACTTGATCGGGAGCAAAGGCAGCTCTTGAATGTCATGATATCTTCAGGAGATTTGGTTCT
TCAGCTTATAAATGACATTCTTGATCTTTCCAAGGTTGAGTCAGGAGTTATGAAATTGGAA
GCTACAAAATTCCGGCCAAGAGAGGTAGTAAAGCATGTACTCCAGACAGCTGCAGCTTCA
TTGCAGAAAATGTTAACCTTAGAAGGAAATGTGGCAGATGATATGCCTATTGAGGTCATTG
GAGATGTTTTAAGGATTCGGCAGATTCTCACAAATTTAGTCAGCAATGCGGTAAAGTTTAC
ACATGAAGGCAAAGTTGGAATAAACCTTTATGTCGTTCCAGAACCACCTTTTGCCAAAGCA
GAAGGCCATCAAAAGATGATCACAGAACAGTCAACAAATTCAGCAAATGGGGTGAAGGA
AGAGAAACGTGCATCAACGCCGCGAAGCAGCAGCGATCAAAATTGTCTTGATGTTAAAAG
TGAATGCTCAATGAATGGAGATACTGAGGAGCAAACGCATTCAACTGAAACTGTGTGGAT
ACGTTGTGATGTATATGACACAGGAATCGGAATACCTGAAAAGGCTATACCTACTTTATTT
AGAAGGTACATGCAAGTAAGTGCTGATCATGCTCGAAAGTATGGTGGCACAGGGCTGGGA
CTAGCAATATGCAAACAGCTGGTTGAGTTAATGGGGGGTCGCCTAACAGTGACTAGCAAA
GAACATGTTGGTTCTACCTTCACATTCATACTTCCTTACAAGGTTTCAACAGCTTGTGATGA
TTCTGATGACCCAGATGAGCTCTCAGATGTGGATGATAATGATGATGACACAACAGAGGG
GTTCTTCCAATTCCAACCACGCACTTTGGGCTCTCTCTTCACTTCTAATGGACCTACCAGGC
CCCAAAATATACTACCAGGTTTCAGAAGCTCACACAAGTTCAATGGCATTTCAGAAAATTC
TTACTCATTCCTCACTACCAACACAAGATCAAAAGGGATTAAGATGTCTGAATCAACAAGT
TCATCAAGTCACAGCCCAGAAACAAAGCAAGAAAGGCCTAAGATTCTTCTTGTTGAAGAT
AACAAAATCAATGTCATGGTGACACAGTCAATGATGAAGAGGTTAGGCTATAGCATGGAT
GTTGTGAATAATGGAGTGGAAGCCGTACGTGCAGTTCAGCACCATACTTATGATATCATAT
TGATGGATGTTTACATGCCAGTTATGAATGGTCTTCAAACAACAAAACTGATTCGGTCTTAT
GAGGACACGGGCAATTGGGAAGCTGCAAGAAAAGCTGGGATAGAACAATTAATTTGTCTT
CTTGTGCACTACATCGAATCTAGAAGACAAGAACTCCAACATGTTAACTTGTATAAACATG



CAGACAAGAAACCTTACTACACTCAATTATTTAAACAACTATCACCAGACAAAGAATATGC
CACTTGCCACCCTCAATGTAGCATGATGACAGCAAACACAATGTCAGAGAGTGCTGAGGA
ATGTTATGCAAATGGTATGGACTCGTTTGTGTCAAAACCTGTGACATTCCAAAAATTGAAA
GATTGTCTAGAACAGTACCTGAGGTGA 
>GmHK04 (Glyma17g33670.1) 
ATGGTTTGTGAGATGGAGAGTGATTGTATTGAGGACATGGACATTGAAGTCCTCTCTTCAA
TGTGGCCTGAAGATATTGGCACTGATGTTGGAAAACAGTTCAATATAGAAAAGCCTGGAA
GAGACCAAGATATGTTGGAGGAAGTCACAATCATAGAGGAGCCAACTATAGCTGATTTCC
AGCGTCTCATGGAGCTTACAAATTACACAGATAAAGGGTCTTCTCAGCTGGCATACCTCAT
GCAACACTGGGAGTATAAGCAGGCTAACGCGGTTCGGCTTCTCAGAGAGGAACTTGACAA
CCTTAGTAAACAAAGGAAGGAAGTTGAGCTCAGGAAGTTGGAGATACTGAAAGACAATCG
GTTCGAGGAAGAGAATTATGGTGGTGACAAGCGCCCAGTTTCTATATTGGATGAGGTTTAC
TATACATGGCAGGATGTGCCAGTGCCACTAAGGAAAAGTGATGTGGTTGTGCAAAACAAG
AGGATTGAAATTGAAGCTGAGTATGACACTGTTGTGTATTGGAAACAGCGGGCGCTGCAG
TTGGAAAAACAGTTGGAGGCAAGTGTCCAGAGGGAGCAGATACTAATGGACAAGTTGCAA
GAAAGTGTAAAGAATCTTGAAAGGCAGTCTTCACCTGTGGAAGAACTATCTCAGATTCTGA
AGAGAGCAGATAATTTCTTACATTTTATTCTCCAAAATGCACCTGTTGTTATTGGCCATCAG
GACAAAGAGTTGCGCTATCGCTTTATCTACAATCATTTTCCGAGTTTACAAGAGGAGGACA
TCATAGGAAAAACAGATGTTGAAATTTTCACAGGATCCGGTGTTAAGGAATCCCAAGATTT
CAAGAGGGAAGTAATGGAAAAAGGGTTGCCTGCAAAAAAAGAAATTACTTTTGAGACAGA
ATTATTTGGGTCAAAGACATTCTTGATATACGTAGAACCTGTCTTTAGCAAAGCAGGAGAG
ACAATTGGAGTAAACTATATGGGAATGGAAATAACAGATCAGGTAAGAAAAAGAGAAAGA
ATGGCAAAGCTTAGGGAAGATATTGCAGTCCAGAAAGCAAAGGAAACAGAACTTAATAAA
ACCATTCACATTACAGAGGAGACTATGAGAGCAAAACAAATGCTGGCAACAATGTCTCAT
GAGATAAGATCTCCACTGTCTGGAGTTGTCAGCATGGCTGAGATTCTTTCCACCACGAAAC
TCGATCGGGAGCAAAGGCAGCTCTTGAATGTCATGATATCTTCTGGAGATTTGGTTCTTCA
ACTTATAAATGACATTCTTGATCTTTCCAAGGTTGAGTCAGGAGTTATGAAATTGGAAGCTA
CCAAATTCCGGCCAAGAGAGGTAGTAAAGCATGTACTCCAGACAGCTGCAGCATCATTGC
AGAAAATATTAACCTTAGAAGGAAATGTGGCAGATGATATACCTGTTGAGGTCATTGGAGA
TGTTTTAAGGATTCGGCAGATTCTCACAAATTTAGTCAGCAATGCAGTAAAGTTTACACAT
GAAGGCAAAGTTGGCATAAACCTGTACGTTGTTACAGAACCACCTTTTGCCAAAGCAGAA
GGCCATCAAAAGATGATCACAGAACAGTCTACAAATTCAGCAAATGGGGTGAAGGAAGA
GAAACGTGCATCAACGCCGCGAAGCAACGATGATCAAAATTGTCTTGATGTCAATGATGA
ATGCAGATCTTCAGTTAAAAGTGAATGCTCAATAAATGGAGATACTGAGGAGCAAACGCA
TTCAACTGAAACTGTGTGGATACGTTGTGATGTATATGACACAGGAATTGGAATACCAGAA
AAGGCTATACCTACTTTATTTAGAAGGTACATGCAAGTAAGTGCTGATCATGCTCGAAAGT
ATGGTGGCACAGGGCTGGGACTAGCAATATGCAAACAGCTGGTTGAGTTAATGGGGGGTC
GTTTAACAGTGACTAGCAAAGAACATTGTGGTTCTACCTTCACATTCATACTTCCATACAAG
GTTTCAACAGTTTGTGATGATTCTGATGACCCAGATGAGCTCTCAGATGTGGATGATAATG
ATGACGATACAACAGAAGGCTTCTTCCAATTCCAACCTCGCACTTTGGGCTCTCTCTTCTCT
TCTAATGGACCTACCAGGCCACAAAATGTACTACCGGGATTCAGAAGCTCACACAACTTC
AATGGTTTTTCAGAGAATTCTTTCTCATTCCTCACTACCAACATAATATCAAAAGGGACTAA
TTCAACCGAGGATGCTTCTTCAGTCATTGTTGATGCTCCAGAGATGTCTGAATCAACAGGT
TCATCAAGTCACAGCCCTCAAACAAAGCATGAAAATGTAGTTAACACAAACAACCAGAAT
CAAGATAAGGCACATGCTCGGTTACAGAATGGTAGTGTAGACTCTTCTCAACATAAGGAG
GCAATGACTCTAGGAACAATGTCAAGTGAACCACAACAAACATGTCAAGGTCAAGTGAAG
ACAGACATAACCTCCCAAAGTGTTATTAAGAGTAATAAATATACATCATCAGAAGTAACCA
AATCCACATTAGGGCCTAAGATTCTTCTTGTTGAAGATAACAAGATCAATGTCATGGTGAC
ACAGTCAATGATGAAGAGGTTAGGATACGGCATGGATGTTGTGAATAATGGAGTGGAAGC
CGTACGTGCAGTGCAGCGCCATACTTATGATGTCATTTTGATGGATGTTTACATGCCAGTT
ATGAATGGTCTTCAAACAACAAAACTGATTCGGTCTTATGAGGAAACAGGCAATTGGGAA
GCTGCAAGAGAAGCTGGAATTGAACAATGTTCACCAGCTTCAAATGAATGTTCTGTACCAC
TTAAAAACCGGATCCACATCATTGCGATGACAGCAAACACAATGTCAGAGAGTGCTGACG
AATGTTATGCAAATGGTATGGACTCATTTGTGTCAAAACCTGTGACATTCCAAAAACTGAA
AGATTGTCTAGAACAGTACCTGAGGTGAGGTGAATCAATCCATGTAAATTTCCGCTTGTGT
ATAAATAGAATAAGAGCCTAGGAAAGTTTTGCAACAAATGAATCATGTTCTCTCCTCTTCAT



CATCAGTGTCTACCTTAAAAATTGTATAGATCTACAATATTGTTTTTTTTTTTAATCTCTCCG
AATGCATAATAGCTATTTAGAAAGCTAGTTGGAGCGTGCAATGTAGTAGAGGTACATAACA
TAAGCCTTTCCTATATTATGGCTATGTATTGGGAGTTTTGGCAAATATTGGCACTACAAGAA
ATCATAAGAGACAACCCTTTTG 
>GmHK05 (Glyma06g06240.1) 
ATGGAGAATGATTCTATAGAGGACATGGACATTGAAGCCCTTCCTTCAATGTGGCCTCAAG
ATATTGGAACCGAGGTTGGGAAGCAGTTTAATATAGAAAAGGCTGGAAGGGACCAAGACA
TGTTAGAGGAGGTTACAATCATAGAGGAGCCAACTATAGTTGATTTCAAGCGTCTCATGGA
GCTTACAGATTTTACAGAAAAGGGCTCTTCTCAGTTGGCATATCTAATGAAGCAATGGGAG
TACAAACAGGCCAGTGTCGTGCGTCTTCTCAGAGAAGAACTTGACAACCTAAGCAAGCAA
AGGCAGGATGCTGAGCTCAGGAAGAAAAGTGATGTTGTGGACAAAGAGTTGCGCTATTGC
TTTATCTATAATCATTTTCCAAGTTTACAAGAGGAGGATATCATAGGAAAAACCGATGTTGA
AATATTCACGGGAGCTGGTGTTAAGGAAGCTCAAGAATTTAAGAGAGAAGTTTTGGAAAA
AGGATTACCTGCAAAAAGGGAAATCACTTTTGAGACAGAACTATTTGGGTCAAAGACATTT
TTGATATATGTAGAGCCTGTGTTTAGCAAAGCAGGGGAGACAATTGGAATAAATTACATGG
GAATGGATATAACAGATCAGGTGAGAAAAAGAGAAAGGATGGCAAAGATTCGGGAAGAG
ATTGCTGTTCAGAAAGCCAAGGAAACAGAACTGAATAAAACCATTCAAATTACAGAGGAG
ACTATGCGAGCAAAACAAATGTTGGCAACAATGTCTCATGAGATAAGATCTCCATTGTCTG
GGGTTGTTAGCATGGCTGAAATTCTTTCTAACACAAAACTCGATTGGGAGCAAAGACAACT
CCTGGATGTCATGCTATCTTCTGGAGATTTGGTTCTTCAAATTATAAATGACATACTTGATC
TTTCCAAGGTCGAGTCAGGAGTGATGAAATTGGAAGCTACAAAATTCCGGCCAAGAGAGG
TAGTCAAGCATGTACTCCAGACCGCTGTGGTTTCATTGCAGAAAATATTAACCTTAGAAGG
ACATGTAGCAGATGATGTACCTATTGAGGTCATTGGTGATGTTTTAAGGATGCGGCAAATT
CTCACAAATTTAATTAGCAATGCCATCAAGTTTACCCATGAAGGCAGAGTTGGAATAAACC
TTTACGTTGTGCCAAAGCCTAATTTTGCAAAAGCAGAAGACATCCAAATGATGACTCCAAA
CCAATCAACTATGTCAGTGAATGACACTGAGGAGCAACCTTATTCAGCTGAAACAACGGT
GTGGATACGTTGTGATGTATATGACACAGGCATAGGAATACCAGAAGATGCTATACCAAC
CTTATTTAAAAGGTACATGCAAGTCAGTGCAGACCACACTCGAAAGTATGGTGGCACAGG
GCTAGGACTAGCAATATGCAAACAACTGGTTGAGTTGATGGGGGGTCAACTAACAGTTTC
TAGCAAAGAACACTATGGTTCTACTTTCACTTTCATTCTTCCATACAAGGTTTCAATCGCTT
GTGATCATTCTGATGATCCGGATGAGCTTTCTGATTTGGAGAATAATGATGTCGCATCTGA
TGATACAATAGAGAGTTTCTTCCAATTCCAACCACGCACTTTGGGCTCTCTTTTCTCTTCTA
ATGGATCTAGCAGGACACAGAAGTTATTAACACACAAAATTGGCTACACCAGCTCACATA
AACTTGGTGGATTTTCTGAGAGTTTATATTCATTCCCCTCCAATGATATCATGTCAAAAGGG
ACATGTTCAGTTGATGATGCATCTTCTGTGCATCAAGATAAGGCTCGTGCTTGGTCCTTTAA
TGGTTATGCAGATTCCTCTGAAGTTACTGTGTCAAACGGAGAAATGGCTGGAGCAACAAA
CAGCACATCAGAAGTAACCAAATCCACAATAAAGCCTAAGATCCTTCTTGTTGAAGATAAC
AAGATTAATGTCATGGTGACACAGTCCATGATGAAGCAATTAGGCCATAGCATAGATGTTG
TGAACAATGGAGTGGAAGCAGTACGTGCAGTTCAGCGCCACACTTATGACCTGATTCTGA
TGGATGTCTGCATGCCAGTTATGGATGGTCTTCAAGCAACAAAACTGATTCGGACTTTTGA
GGAAACAGGCAATTGTGATGCTGCAAGAAGTGCTGGAATTGAGGAAAGTCTACCAGATCA
AGATTATGAATGTTATGTACCATTTACAAAGCGGGTCCCCATTGTTGCGATGACAGCAAAT
GCTTTGTCAGAGAGTGCTGAAGAGTGTTTTGCAAATGGTATGGACTCATTTGTGTCAAAAC
CTGTGACTTTCCAAAAACTTAAAGAATGTATTGAACAATACCTTGTAAATTTCAGCTAG 
>GmHK06 (Glyma06g06180.1) 
ATGTACTGGAAACAGCGAGCGTTGCATTCAGAGAAGCAGCTGGAGGCAAGTATCCAAAG
AGAAGAGATACTTGAAGAAAAGTTGCATGAAAGAATAGCAAACATTGAAAGGCAGTCCTC
TCCTGTGGAAGAACTCTCCCAGATCCTGAAGAGAGCAGATAATTTCTTGCATTTTATACTC
CAAAATGCACCTGTTGTTATTGGCCATCAGGACAAAGAGTTGCGCTATTGCTTTATCTATA
ATCATTTTCCAAGTTTACACGAGGAGGATATCATAGGAAAAACCGATGTTGAAATATTCAC
GGGAGCTGGTGTTAAGGAAGCTCAAGAATTTAAGAGAGAAGTTTTGGAAAAAGGATTACC
TGCAAAAAGGGAAATCACTTTTGAGACAGAACTATTTGGGTCAAAGACATTTTTGATATAT
GTAGAGCCTGTGTTTAGCAAAGCAGGGGAGACAATTGGAATAAATTACATGGGAATGGAT
ATAACAGATCAGGTGAGAAAAAGAGAAAGGATGGCAAAGATTCGGGAAGAGATTGCTGTT
CAGAAAGCCAAGGAAACAGAACTGAATAAAACCATTCACATTACAGAGGAGACTATGCGA
GCAAAACAAATGTTGGCAACAATGTCTCATGAGATAAGATCTCCATTGTCTGGGGTTGTTA



GCATGGCTGAAATTCTTTCTAACACAAAACTCGATTGGGAGCAAAGACAACTCCTGGATGT
CATGCTATCTTCTGGAGATTTGGTTCTTCAAATTATAAATGACATACTTGATCTTTCCAAGG
TCGAGTCAGGAGTGATGAAATTGGAAGCTACAAAATTCCGGCCAAGAGAGGTAGTCAAGC
ATGTACTCCAGACCGCTGTGGTTTCATTGCAGAAAATATTAACCTTAGAAGGACATGTAGC
AGATGATGTACCTATTGAGGTCATTGGTGATGTTTTAAGGATGCGGCAAATTCTCACAAAT
TTAATTAGCAATGCCATCAAGTTTACCCATGAAGGCAGAGTTGGAATAAACCTTTACGTTG
TGCCAAAGCCTAATTTTGCAAAAGCAGAAGACATCCAAATGATGACTCCAAACCAATCAA
CTATGTCAGTGAATGACACTGAGGAGCAACCTTATTCAGCTGAAACAACGGTGTGGATAC
GTTGTGATGTATATGACACAGGCATAGGAATACCAGAAGATGCTATACCAACCTTATTTAA
AAGGTACATGCAAGTCAGTGCAGACCACACTCGAAAGTATGGTGGCACAGGGCTAGGAC
TAGCAATATGCAAACAACTGGTTGAGTTGATGGGGGGTCAACTAACAGTTTCTAGCAAAG
AACACTATGGTTCTACTTTCACTTTCATTCTTCCATACAAGGTTTCAATCGCTTGTGATCATA
ATAATGATGTCGCATCTGATGATACAATAGAGAGTTTCTTCCAATTCCAACCACGCACTTT
GGGCTCTCTTTTCTCTTCTAATGCACTTTGGGCTCTCTTTTCTCTTCTAATGGATCTAGCAGG
ACACAGAACTCATTCATTCCCCTCCAATGATATCATGTCAAAAGGGACATGTTCAGTTGAT
GATGCATCTTCTGTGGTTGATGCTCCGGAGACGTCTGAATTGGCTAGTTCATCTGGTCACA
GCCTAGAAACAAAGAACAAAAGTTTGGGTCAAGGGAAGGCAAACACAACTACTCAATGTG
TTACAAGCAGCAGCACATCAGAAGTAACCAAATCCACAATAAAGCCTAAGATCCTTCTTGT
TGAAGATAACAAGATTAATGTCATGGTGACACAGTCCATGATGAAGCAATTAGGCCATAG
CATAGATGTTGTGAACAATGGAGTGGAAGCAGTACGTGCAGTTCAGCGCCACACTTATGA
CCTGATTCTGATGGATGTCTGCATGCCAGTTATGGATGGTCTTCAAGCAACAAAACTGATT
CGGACTTTTGAGGAAACAGGCAATTGTGATGCTGCAAGAAGTTCGGGAATTGAGGAAAGT
CTACCAGATCCAGATTATGAATGTTATGTACCATTTACAAAGCGGGTCCCCATTGTTGCGA
TGACAGCAAATGCTTTGTCAGAGAGTGCTGAAGAGTGTTTTGCAAATGGTATGGACTCATT
TGTGTCAAAACCTGTGACTTTCCAAAAACTGAAAGAATGTATTGAACAATACCTTGTAAATT
TCAGCTAG 
>GmHK07 (Glyma01g36950.1) 
GCTCAACCTCTCCAATGGGTAGCAAGTGCAGATACTTGTTTCATAGATTATGCGCTTGTGC
CACTTCATGGAACAAAAACAGCACCCCAAAGGGTCGAAGAATTTTCCACAGAGATGTGGA
AAAAGAAGAATTCCAGTATGCTAGTAGTCACTGTCTCTCTTCCTACTATAGTGTTTTTGTGG
TTCGACTAGCAATCATGGTGATGCTAGCCATCTTGATTGGGTTGCTCACTATACTGACATG
GCATTTCACCAAGATTTATACAGCAAAATCACTTAGCAGTTTGGCATATGGTTTGCGTTATG
AACTTCTGCAACGCCCTGTTTTGAGGATGTGGAATATTTTAAACTCTACTTCTGAAATTACT
ACAGCTCAAGTCAAACTGTCTCAGTATGTGATAAGACGTCACAGCAACCCTGCGACTCAA
GCAGAGCAAGTTGAGCTGTATGAAGCGATGAGGGCTGTAACATGGGCGTTATTTGCTAGT
CGGAAAGCTCTAAACTCTATAACTATCAACTATAAGAACGGATTTGTTCAAGCATTCCATA
GAGATCTGAAGGACAACAACACATTTTACATCTATTCTGATCTTTCAAATTACTCCATGGGT
GCTAGCAACTCTAATGCGGTCAATTCCATTTCAAAGTATCGAGCTTGGGATGTTCGTGGTA
ACTATTCTGCAATCTGGTACCGTGAACCACTTGACCCTGTGAGTGGTGAGAAGATTGGAAA
AGCTATGAAAATTGCACCTGAAGACTTGATCAACATAGCTGGCCTTTCCCAAGTGCCTGAT
GGCGTAGCTTCGTGGCACGTCGCGGTGAGCAAGTTCACAGATTCACCATTGCTTTCAGCA
GCATTACCAGTTTGGGACTCTTCTAATAAGACTATTATGGCAGTTGTGGGGGTAACAACTG
CACTTTATAGTGTAGGACAATTAATGAGAGAGCTAGTTGAGATGCACAGTGGCCATATGTA
TTTGACATCTCAAGAGGGTTATTTACTCGCAACTTCCACAAGTGCACCTCTACTGGCAACT
TCAACAAAGCCTCCTAAGCTTAAGATGGCTGTTGACTGTGAAGACAACGTGATTCGACTG
GGAGCTGAGTGGTTACAGAGAACTTATGGGAACAATTTTCCTCCAAGTCATGACATTCATG
TAGAGAATGTCAAGCTAGGCCACCAGAGATATTACATTGACTCATTCGTCCTAAATTTGAA
GAGACTTCCTTTGGTAGGTGTGATCATCATACCAAGAAAGTATATCATGGGGCAGGTAGAT
GAAAGAGCCTACAAAACGTTGGTTATTCTGATATCTGCGTCATTATGTATTTTAGTCATTGG
ATGCGTTTGCATTTTGATATTGACAAATGGAGTATCAAAGGAAATGAATCTAAGAGCAGAA
CTGATAAATCAACTGGAAGCAAGAAGAAAAGCAGAGGCATCAAGTAACTATAAAAGTCAA
TTCCTTGCAAACATGAGTCATGAACTGAGGACACCTATGGCAGCAGTTATTGGGTTGCTTG
ACATTCTTATATCAGATGACTGTCTCACAAATGAACAATATTCAACAGTTACTCAAATAAGA
AAATGCTCAACTGCTCTGCTCCGCCTTCTTAATAACATATTGGATCTGAGTAAGGTGGAAT
CTGGAAAACTGGTCCTAGAAGATGCCGAATTTGACTTGGGAAGGGAACTTGAAGGGCTTG
TAGATATGTTTTCTGTTCAGTGCATTAACCATAATGTGGAGACTGTTTTAGACCTGTCTGAT



GACATGCCAAAGTTAGTTAAGGGTGATTCTGCAAGGGTGGTTCAAATATTTGCAAATCTGA
TCAACAATTCAATCAAGTTTACTCCATCGGGTCATATTATTCTGCGAGGATGGTGTGAAAA
CCCAAATTCTTCCATTGGTAGTCCAAATTTTCCTCTTGACCAGAAGAAATCACGGAGTCTA
CAAAAGTGCAGAGAGAGGCCAAATGCAAACCATGCTAAGAGAACATCTATAAAAGATAAG
AAAGTGATACTTTGGTTTGAAGTTGACGACACAGGCTGTGGTATTGACCCAAGCAAATGG
GATTCTGTGTTTGAAAGCTTTGAGCAAGCTGATCCATCAACTACACGACTGCATGGAGGCA
CTGGTCTTGGTCTTTGCATTGTGAGAAACTTGGTTAACAAGATGGGTGGAGACATCAGGGT
TGTCAAAAAGGAGGGCTCAGGAACACTGATGCGATTATGCTTGCTTCTCAGTGAGCCAAT
GGATGTCACAGAACAACAGTGTGCAGTAGATTTGACAGACAATGGCTTAGTGGTACTGCT
TGCACTGCATGGCAACATGAGTCGATTAATTACATCCAAGTGGCTACAGAAAAACGGGGT
GTGCACAATGGAAGCATCTGACTGGAACGGACTAACTCAAATTTTGAGGGAACTCTTTCAT
GCAAGAAGTTCAGTTCATAATACTGACTTTGATGCACACTATCCAGCAAAAGAGGAATTGA
AGTCTAAACTACTCAACATAGGAGATATGAGGAACCCGGTTTTTGTCATTGTTGTTGACATT
GGACTACTTGATTTGAGTACAGATATATGGAAGGAACAGTTTAACTTCCTTCACAGGTACT
TTGGTAGAGCAAAGTTTGTATGGATGCTAAATCATGACACTTCCAATACCGTAAAGATGGA
GCTCCGTAGGAAAGGGCATGTACTTATGGTCAACAAACCCCTTTACAAAGCAAAAATGATT
CAAATTTTGGAAGCTGTCATAAAGGAGAGAAATCTTGAGCTACAAAAGAAAAACATGACT
GCTCCAAGGACCACAATGAAAGAGGGTGATTTGCATGAGTTTCTTGAGATTGATTCCACTC
ATTTTGATGGTGCTAGCTCTGATGATTCTGACATACCTGAAACAGGTGGTTCTAATCCTGTT
AGTGCTAATGGAGATAAACCAGCTGAGAAGCTAGCCAAATCTCATGCCTCATCACCATAC
CATATGAATAACTGCCTAGAGGAAGATTCTGAATGTGGGGAAACAAATACGGTCACCAGC
TCAAGTAAAGCAGTAGATGGAAAAAAATCTCTTGAGGGCCTAAAGATTTTGCTTGCAGAA
GATACACCAGTACTTCAAAGGGTTGCTACCATAATGCTTGAAAAAATGGGAGCTGATGTTG
TTGCTGTAGGTGATGGACAACAGGCAGTAGATGCTCTCAATTGCATGTTCGCTGCTGAAGA
TTGTAGAAGGGAATCACTCCAGAAGGAAAGAAACACGAGATCTCAAACAGAGATTTCGAC
TTGTCGTCCTTATGACTTGATCCTAATGGATTGTCAGATGCCAAAGATGGATGGTTATGAG
GCAACAAAAGCAATAAGGAAATCAGAAGTGGGAACAAGCATGCACATTCCCATTGTTGCT
CTTACAGCACATGCAATGTCATGTGATGAAGCCAAATGCCTGGAGGTGGGCATGGATGCT
TACTTAACAAAGCCAATAGACTTCAAAATGATGGTGTCCACCATTCTTTCACTCACTAAAA
GAACATCTTGA 
>GmHK08 (Glyma11g08310.1) 
ATGGGTAGCAAGTGCAGATACTTGTTTCATAGATTATGCGGTTGTGACACTTCATGGAACA
AAAACAGCACCCCAAAGAGTCGAAGAATTTTCCACAGAGATGTGGAAAAAGAAGAATTCC
AGTATGCTAGTAGTCACTGTCTCTCATCCTACTACAGTGTCTTTGTGGTTCGACTAGCAATC
ATGGTGATGCTAGCCATCTTGATAGGGTTGCTCACTATACTGACATGGCATTTCACCAAGA
TTTATACAGCAAAATCACTTCGCAGCTTGGCATATGGTTTGCGTTATGAACTTCTGCAACG
CCCCGTTTTGAGGATGTGGAATATTTTAAACTCTACTTCTGAAATCACTACAGCTCAGGTCA
AACTGTCTCAGTATGTGATCAGACGTCACAGCAACCCTGCGACTCAAGCAGAGCAAGTTG
AGCTGTATGAAGCGATGAGGGCTGTAACATGGGCGTTATTTGCTAGTCGAAAAGCTCTAA
ACTCTATAACTATCAATTATAAGAATGGATTTGTTCAAGCGTTCCACAGAGATCTTAAGGA
CAACAACACATTTTACATCTATTCTGATCTTTCAAATTACTCCATGGGTGCTAGCAACTCTA
ATGAGGTCAATTCCATTTCAAAGCACCGAGCTTGGGATGATAAAGGCCTTCATGGTAACTA
TTCTTCAATCTGGTACCGAGAACCACTTGACCCTGTGAGTGGTGAAAAGATTGGAAAAGCT
ATGAAAATTGCACCTGAAGACTTGATCAACATCGCTGGACTTTCCCAAGTGCCTGACGGTG
TAGCTTCGTGGCATGTCGCAGTGAGCAAGTTCACAGATTCACCATTGCTTTCAGCAGCATT
GCCAGTTTGGGACTCTTCTAATAAGACTATTATGGCGGTTGTGGGGGTCACAACTGCACTT
TATAGTGTAGGACAGCTAATGAGAGAGCTAGTTGAGATGCACAGTGGCCATATGTATTTGA
CATCTCAAGAGGGTTACTTACTTGCAACTTCCACAAGTGCACCTCTACTGGAAACTTCAAC
AAAGCCTCCTAAGCTTAAGATGGCTGTTGACTGTGAAGACAACGTAATTCGACTGGGAGC
TGAGTGGTTACAGAGAACTTATGGGAACAATTTTCCTCCAAGTCATGAGATTCATGTAGAG
AATGTCAAGCTAGGTCACCAGAGATATTACATTGACTCATTCTTCCTAAATTTAAAGAGACT
TCCTTTGGTAGGTGTGATCATCATACCAAGAAAGTATATCATGGGGCAGGTAGATGAAAG
AGCCTACAAAACGTTGGTTATTCTGATATCTGCATCATTATGTATTTTAGTCATTGGATGTG
TTTGCATTTTGATATTGACAAATGGAGTATCAAAGGAAATGAATCTAAGAGCAGAACTGAT
AAATCAACTGGAAGCAAGAAGAAAAGCAGAGGCATCAAGCAACTATAAAAGTCAATTCCT
TGCAAACATGAGTCATGAACTGAGGACACCTATGGCAGCAGTAATTGGGTTGCTTGACATT



CTCATATCAGATGACTGTCTCACAAATGAACAATATTCAACAGTTACTCAAATAAGAAAAT
GTTCAACTGCTCTGCTCCGTCTTCTTAATAACATCTTGGATCTGAGTAAGGTGGAATCTGG
AAAACTGGTCCTAGAAGATGCAGAATTTGACTTAGGAAGGGAACTTGAAGGGCTTGTAGA
TATGTTTTCTGTTCAGTGCATGAACCACAATGTGGAGACTGTTTTAGACCTGTCTGATGATA
TGCCAAAGGTAGTCCGTGGAGATTCTGCGAGAGTGGTTCAAATATTTGCAAATCTGATCAA
CAATTCAATCAAGTTTACTCCATCGGGTCATATTATTCTGCGAGGATGGTGTGAAAACCAA
AATTCTTACGTTGGTAGTCCTCTTGACCAGAAGAAATCTCGGAGTTTACAAAAGTGCATAG
AGAGGCCAAATGCAAACCATGCAAAGAGAACTTCTGTGAAAGATAACAAAGTGATACTTT
GGTTTGAAGTTGACGACACAGGCTGTGGTATTGACCCAAGCAAATGGGATTCTGTGTTTGA
AAGCTTTGAGCAGGCTGATCCATCAACTACACGACTGCATGGAGGCACTGGTCTTGGTCTT
TGCATTGTGAGAAACTTGGTTAACAAGATGGGTGGAGACATCAGGGTTGTCAAAAAGGAG
GGCTCAGGAACACTAATGCGATTATGCTTGCTTCTCAGTGCGCCAATGGATGTCACAGAA
CAACAGTGTGCAGTAGATTTGACAGACAATGGCTTAGTGGTACTGCTTGCTCTGCATGGCA
ACATGGGTCGATTAATTACATCCAAGTGGCTACAGAAAAACGGGGTGTGCACAATGGAAG
CATCTGACTGGAACGGACTAACTCAAATTTTGAGGGAACTCTTTCATGCAGGAAGTTCAGT
TCATAATACTGACTTTGAGGCACACTATCCAGCAAAAGAGGAATTGAAGTCTAAACTACTC
AACATAAGAGATATGAGGAACCCGGGTTTTGTCATTGTTGTTGACATTGGACTACTTGACT
TGAGTACAGATATATGGAAGGAACAGTTTAACTTCCTCCACAGGTACTTTGGTAGAGCAAA
GTTTGTATGGATGTTAAACCATGACACTTCCAATACCATAAAAATGGAGCTCCGTAGGAAA
GGGCATATACTTATGGTTAACAAACCCCTTTACAAAGCAAAAATGATTCATATCTTGGAAG
CTGTCATAAATGAGAGAAATCTTGAGCTACAAAAGAAAAACATGATAGCTCCAAGGACCA
CAATGAAAGAGGGTGATTTGCATGAGTTTCTTGAGATTGATTCCACTCATTTTGATGGTGCT
AGCTCTGATGATTCTGACATATCAGAAATAAGTGGTTCTAATCCCGTTAGTGCTAATGGAG
ATAAACCAGTTGAGAAGCTAGAAAACTCTCATCCATCATCACCACACCATATGAATAACTG
CCTAAAGAATCTTCTAGTCCCAGCTCCAGTTCTGCCACTGAAGACAACCAACCTAAATCAC
TATCCACCAAAGAATCATCATCCATTTCAACAGAAGATCAGGATGAAGATTCTGAATGTGG
GGACACAAATAGGGTCACCAGCTCAAGGCCTAAAGATTTTGCTTGCAGAAGATACACCAG
TACTTCAAAGGGTTGCTACCATAATGCTTGAAAAAATGGGAGCAGATGTTGTTGCTGTAGG
TGATGGACAACAGGCAGTAGATGCTCTCAATTGCATGTTCACTGCTGAAGACTGTAGAAG
AGAATCACTCCAGAAGGAAAGAAACACAAGATCTCAAACAGAGATTTCGACTTGCCGTCC
ATATGACTTGATCCTAATGGATTGTCAGATGCCAAAGATGGATGGCTATGAGGCAACAAA
AGCAATCAGGAAATCAGAAGTGGGAACAAGCAGGCACATTCCCATTGTTGCTCTTACAGC
ACATGCAATGTCATGTGATGAAGCCAAATGCCTGGAGGTGGGCATGGATGCTTACTTAAC
AAAGCCAATTGACTTCAAAATGATGGTGTCCACCATTCTTTCACTCACTAAAAGAACATCTT
GA 
>GmHK09 (Glyma02g05220.1) 
ATGGGTATCAAGTGCATACACGTTTTTGATAGATTATATAGTTTTTTCACTTGTTCGAAGAA
AAGCACCATGCCAAGTGGCAGAAGAATTTTCCACAGGGATGTGGAAAAGGAAGAATTTCA
GTATGCTAGCACTCAATGTCTCTCATCTTACTACAGTGTCTTTGTGGTTCGTCTAGCAATCA
TGGCCATGCTAGCAATCTTGATTGGTCTTCTCACTTTTCTGACATGGCATTTCACAAAGATT
TATACAACAAAGTCTCTTAATAGCTTGGCTTATGATCTGCGTTACGAACTTCTGCAACGCC
CCATCTTGAGGATGTGGAACATTTTGAATTCTACTGCTGAAATTACAACTGCTCAGGTTAA
GCTGTCTCAGTATGTGATCAGAAAACACACCAACTTTGCCACTCAAGCAGACCAAGTTGA
GATGTATGAGGCGATGAGGGCTGTAACGTGGGCGCTGTTTGCTGGTAAAAAGGCTCTCAA
TTCAATAACTGTCAAATACAAGAATGGATTTGTCCAAGCATTCCATAGAGACCTGAAGGAT
AATAATACCTTTTACATTTATTCTGATCTTGCAAATTACTCCATGGCTGCCAGTGGCTACAA
TGAGATCAATTCACGTTCGTCGCGTGAAGCTTGGAACGATAAAGACATTCATGGTCACAA
GCCTGCAATTTGGTATCGCGAACCACTTGATCCAATCAGTGGTGAGAAGATTGGAAAAGT
AAGGCCAATTGCACCAGAAGACTCGATCAATATAGCCGGCCTCTCCCAAGTACCTGACGG
TGTAGCTTCGTGGCACGTTGCTGTTAGCAAGTTTACAGATTCGCCGTTGCTTTCTGCAGCA
TTGCCAGTTTGGGATTCTTCTAATAAAAGCATTGAGGCAGTTGTGGGTGTCACAACTGCAC
TTTACAGTGTGGGGCAGCTCATGAAAGAGCTAGTTGAGAAGCATAGTGGTCACATGTATTT
GACCTCCCAAGAGGGTTACTTACTTGCAACTTCCACAAATGCTCCTCTACTATCAAATTCTA
CCAAGCCTCCTAAGCTTAAGATGGCTGTTGAGTGTCAAAATGAAGTAATAAGAGAGGGAG
CTCAGTGGCTGCAGAAAACCTATGGGAATAATTTCCCTCAAAGTCATGAGCTTCATGTAGA
GAATGTCAGGCTAGGCCGCCAACAATATTACATTGACTCATTCTTCCTGAACTTAAAGAGA



CTTCCTCTGGTGGGTGTAATCATCATACCTAGAAAGCATATTATGGGGCAGGCAGATGAAA
GAGCCTTCAAAACATTGGTTATTCTGATATCTGCATCATTGTGTATTATTGTCATTGGATGT
GTTTGCATTTTGATACTGACTAATGGAGTATCAAAGGAAATGAAACTTAGAGCAGAACTGA
TCAGTCACCTGGAAGCAAGAAGGAAGGCAGAGGCATCAAGCAACTATAAAAGTCAATTTC
TTGCAAATATGAGTCATGAATTGAGGACACCAATGGCAGCAGTAATCGGGTTACTTGACAT
TCTTATATCTGATGACCGTCTCACAAATGAGCAATGTGCAACAGTTACTCAAATAAGAAAA
TGCTCAACTGCCCTGCTTCGTCTACTTAATAACATCTTAGATCTGAGCAAGGTGGAATCTG
GAAAACTGGTCCTAGAAGATGCAGAATTTGACTTGGGGCGGGAACTTGAAGGGCTTGTAG
ATATGTTTTCTGTGCAGTGCATTAACCACAATGTAGAGACTGTTTTAGACCTGTCTGATGAT
ATGCCAAAGCTAGTTCGGGGTGATTCTGCTAGGGTAGTTCAAATTTTTGCAAATTTGATCA
ACAACTCAATTAAGTTTACTCTATCTGGTCATATTGTTCTGAGAGGATGGTGTGAAAACCC
AAATTCTTGCAGTGACAATACAAATTTTCCTCTAGAACAAAAGAAATTACGGTGCTCGCAG
AAGACCAGAGCAAAGCAACATGAAAATCATGCAAAAAGAACTTCTAATAGAGATAACAAA
ATGATACTTTGGTTTGAAGTTGATGACACAGGCTGTGGTATTGACCCAAGTAAATGGGAAT
CTGTGTTTGAAAGCTTTGAGCAAGCTGATCCATCAACTACTAGACTGCATGGAGGCACTGG
TCTTGGTCTTTGCATCGTCCGAACCTTGGTTAATAAGATGGGTGGAGAAATCAAGGTTGTC
AAAAAGGAGGGCTCAGGAACACTGATGAGATTATGCTTGCGTCTCAGTGCACCTGTGGAT
GCCACAGAACAACATTGTCAAGTAGATTTTGCTAACAAGGGCTTGGTGGTGCTTCTTGCAC
TACACGGCAACATGGGTCGATCAGCTACATCTAAGTGGTTACAGAAAAACGGGGTGGTCA
CTATGGAAGCAGCCGAATGGAATGGACTAACACAAATTCTTAGGGTACTCTTTCATGCAAG
AAGTTCAGCTCATAATAATGGCTTTGATGCAAATTATTCAGTGCATGACAATTTAAAGTCAA
GACTACTGAGCATACAGGAATTGAGGAACCCAGTTTTTGTCATTGCTGTTGACATTGGACT
ACTAGACTTAAGCACAGATATATGGAAGGAACAGCTCAATTTCCTTCACAAATACTTTGGG
AGAGCAAAATTCGTGTGGATACTAAACCATGACTCCTCCAATACCATGAAGATGGACCTTT
GCAGGAAAGGACATACACTGACAGTGAATAAACCCCTTTACAAAACAAAAATGATTCATA
TTTTGGAATCCATCATAAAGGACAGAAATGAAGAGCTACAAAAGAAAAATATGACTACTCT
AAGAGCTACAGTGAAAGAGGGCAATTTGCATGAGAGTCTTGAGATTGATTATACTCAATGT
GATGTTGCAAGCTCAGATGGTTCTGACATATCCGAAACGGGTGGTTCTAATCCTGTTAGTG
CCAGAGGAGATAAACAAAGAGAGAAGGTAGTGAGATCCGATCCATCATCACAACACCAG
ATAAATAACTTAGTTGGATTAACAAATGAATGCATGGAAGATGATAATCATAGGAAGGAAG
AGTTATGTCAGAGCAGCCTTAACTCTAACGATGTCACTGCTAACGCCTCACCAAAATCATC
CTCCACTAAACAAGCATCCTTTGCAACAGGAGCTCGAGATGGAGATTCTGAATATGGTGA
AACACGTAAGGCCAGTAGCTCAAGTAGAGCAGTGAGTGGAAAGAAATCTCTTGAAGGTTT
GAGGATATTGCTTGCAGAAGATACACCAGTAATTCAAAGGGTTGCAACCATAATGCTCGA
AAAAATGGGAGCCATTGTTGTAGCTGTAGGTGATGGACGACAGGCTGTGGATGCTCTGAA
TGGCATGTCTGGTGTTGAAGATTGTAGAAGGGAGACTCTTCTTAAGGAAAGAAACACAAG
ATCATCTCAAACTGAGATTCTCAGTTGCCCTCCATATGATTTGATCCTAATGGATTGTCAGA
TGCCAAAGATGGATGGCTATGAGGCAACAAAAGCAATCCGGAAATCAGAAGAGGGAACT
GGCTTGCACATTCCAATTGTTGCTCTTACAGCTCATGCAATGTCATGTGATGAAGCCAAGT
GCCTAGAGGTGGGCATGGATGCCTATTTAACAAAGCCAATTGACTTCAAACTGATGGAGT
CCACCATTCTTTCACTCACGAGAGGGACATCCTAACTTTTTATCTGTGATGAAGGCTAGCA
AAGGGTTGTCTTAGACCGACTAGAAATGTATAGAATTTTACCAAATATTAACATCAAGAAA
CACGGCTTAACATACAAATTCCAGAAACGTAATCCAGTTTTCCTGAATTAACTCATTTTTAC
AGCAAATTACTGAAGCTTGTTACCCCTTGTTTCTCCAACAATACAGAAGGCCAAATTCGGT
GTGAATGTGACTACACTTTGTACAAGAAACAACTTTTTGTATGTATTACCTAATTTATTTACC
TATTTGT 
>GmHK10 (Glyma02g47610.1) 
ATGTGTCCGGAGAATCAGGAGTTACAAAAGGAGCATACATGTGTTGTAGACACTGTAGAA
CCTATAGAACAATGCCCAATTCTTGATGATTATGTCCAGACAAGGCTCGAATTATCATTCC
CATTGAAAAATTATGTATCATTGGCCTTGCGCTCTGCACTTTCAACTGATTTGACTCTGCTT
CTAAGCTTATGCAATAACTATGAAGGCGTGCACTCCTTGCATGGATGCTGGTGGGTCATTG
GAATTATAATGTCCTACTTCTGTTTACTATGGAGGAGTCAAAAGCAGAAGCTAGTTCAGGG
GCATCCAGGTGCACAACAAAAGCAGTTGAAACATTTTCCAAGGGGTCCTTCAAGGGGTAC
TGGGAGGTGGAGGAAAAAGTTACTAGTTATATTTGTGTCACTTGGAATTATCGGGTCCTTT
TGGTTATTTTGGCACCTGAATACGGGCATTATGCAGAGAAGAGAAGAAACACTAGCAAAT
ATGTGTGATGAGAGAGCCCGTATGCTGCAAGATCAGTTTAATGTGAGCATGAACCATGTTC



ATGCTCTGGCTATCCTTGTATCTACCTTTCACCATGGTAAACATCCTTCTGCAATTGACCAG
AAAATTTTTGGAGAATATACAGAGAGTACAGCATTTGAAAGACCACTTACTAGTGGTGTTG
CTTATGCTTTGAAAGTTCTCCACTCTGATAGGATGCATTTTGAGAAGCAGCATGGGTGGAC
AATTAAGAAAATGGAAACTGAGAATGAGGCATTAGTCCAAGATTGTATTCCTGAAAAATTG
GATCCAGCACCCATTCAAGATGAATATGCACCAGTGATATTTGCTCAAGAAACAGTTTCCC
ATATTGTATCTATTGACATGATGTCAGGGAAGGAGGACCATGAGAATATTTTGAGAGCAAG
GGCATCTGGAAAGGGGGTTCTGACATCCCCTTTTAAACTACTAAAGTCCAATCACCTGGGT
GTTGTACTTACATTTGCTGTCTATAACACTAATCTTCCTTTAGATGCTACACCGGAGCAGCG
TACCGAAGCTACTGTGGGGTATCTGGGTGCATCTTATGATGTTCCATCACTGGTGGACAAG
CTTCTGCACCAACTTGCCAGTAAACAAACCATTGTTGTAAATGTTTATGACACAACTAATG
CATCTGCACCAATCACAATGTATGGTACAGATGTTGCTGACACTGGCCTACTACACATAAG
CAGCCTAGATTTTGGGGATCCGCTACGAAAACATGAGATGCACTGCAGGTTCAAGCAGAG
GCCTCCATTACCTTGGACAGCAATCAATGCATCAGTGGGGGTGTTTGTTATTACTTTGCTTC
TGGGTCATATTTTTTATGCAGCAATTAATAGAATAGCAAAAGTTGAGGCTGACTATCGTCA
AATGAGAGAGCTGAAAGTTCGTGCTGAAGCTGCAGATGTGGCAAAATCTCAGTTTCTTGC
AACAGTTTCACATGAGATCAGGACTCCAATGAATGGTGTTTTAGGTATGCTGCAAATGTTG
ATGGATACTGAGCTTGATGAAAACCAGATGGACTGTGCCCAAACCGCCCACAAGAGTGGT
AAAGATCTTATCTCAGTCATAAGTGAGGTTCTCGATCAGGCTAAGATTGAGGCAGGAAAG
CTTGAACTTGAAGCTGTAGCCTTTGATCCACGAGCTATTCTTGATGAAGTTTTATCACTTTT
CTCTGAAAAATCTAATGAAAAAGGAATAGAGCTGGCTGTTTATGCATCCAATCAAGTACCC
AAAGTTGTCATTGGCGATCCTAAACGGTTCCGGCAAATAATTACTAATCTTGTTGGCAATT
CACTTAAGTTTACTCATGATAAAGGGCATGTATTTGTCTCTGTTCATCTGGCGAGTGAAGTG
AAAAACCCACTTCATATTATGGACGCAGTGCTGAGAGAAGGCTTAAACTTAAGCCAGGAC
ATAACAAACAGAACATATGATACGTTAAGCGGGTTTCCTGTATGCAACAGATGGAAAAGTT
GGGCCAATTTTACGAAGTTAAGTGGCACAAATGAGCCTGAAATTATTCAACTTCTAGTAAT
AGTTGAGGACACAGGTATAGGAATTCCTACAGATGCACAAAGCCGCATATTCACACCTTTT
ATGCAGGCTGACAGTTCCACCTCCCGAACATATGGTGGAACTGGAATAGGACTGAGCATT
AGTAGATGTCTAGTTGATCTCATGGGAGGAGAAATTGGATTTGTAAGTGAGCCTGGAATTG
GAAGTACTTTTTCCTTTACTGGAACTTTCAGAAAAGGAGAAAGCACGTCTCTGGATGCAAT
GCGGCAGAATAATCATTTTGGTTCAGAGTTCCAAGAATTGAGAACATTAGTGGTAGATAGA
AGAAAAATCCGAGCTGAGGTCACAAAATATCATCTGCAGAGATTGGGAATGTCCGTGGAT
GTAACTTACAGTCTGAATTCTGCATGCTCTTGTCTATCTAATGTGTGTAACATGAGTATGTT
GGCCATGATTCTTATTGACAAGGATGCTTGGGATAAAGAATATCATATCTTATACACAATC
AAGAAACGTAGACAGAATGGCATCAAAGGGGATCCATTGAATTTACCAAAGATTTTTCTCC
TAGCTACCCACCTTAGCTCCAATGAACAGGATGAGCTCAAGTCAGTTGGTGTCATAGATGA
TATATTAATGAAGCCTCTATGGTTTAGTTCTTTGATTCAGTGTTACAGAGAATCCCTTGGCA
CTGAAAACAAGCGAGTAAATAGGAAAAAAGTATCCAAACTCGGGAATTTATTAATTGACA
AACAAATTTTGGTGGTTGATGATAATGCAGTGAACAGAAGAGTTGCAAAAGGTGTTCTACA
GAAATATGGGGCTAAAGTGACTGCTGTGGAGAGTGGCAGGGCTGCTCTAAAGATGCTTGA
GCTGCCGCATAATTTTGATGCTTGTTTCATGGATCTCCAAATGCCAGAAATGGATGGTTTTG
AAGCGACGAGGAAAATCCGTTGTCTGGAGAGTGAGGTAAATGAGAAAATTGCATGTGGGC
AAGCATCTGCAGAGATGTTTGGTAACATCTCTTATTGGCACATTCCGATACTAGCAATGAC
AGCAGATTCAACTCAGTCTTCCAATGAAGAGTGCATAAAGTGTGGAATGAATGACTATGTG
TCAAAGCCGTTTGAAGAAGAGCAGCTCTACATGGCAATGGCACGTTTCTTCAAGTCAGATT
CATAGTGTGGAAGTTTGAAATCTTTGATTATTAGTGCAGACACCCTGCTCACAAGTGTGGA
CTGACCTCCAGTGTGATGTGTAGTATGATATCAATTATCATCGAATGCCATTTGTTGGTTTT
CCATTAAAAGAGCTAGCGGATGGATTAATTTTGGCTAAATTATTTCCAGATATTGTAATGGT
TGGACATGCCCCAGCTGATGTGTTCCTAATTGAGACTGCTTGCCAGCATCAAAGCTATCAA
TTCAGCATCATGGATCTCACCTATGGTCTTGTTTAGTGATAGTAAGTACCATGTTTACATCC
CAGGATTTTCATATTATTTTTTTGTTCTAGGCCAGAGACCATGAGTGTCTTCCAACCCATTG
AGTCAAAGACTAATCCCGCTCACGATACATGACTGTCGCTGACTTATGGGAATTTTGCATA
CGGATATTGATTTTGAGTTCAAGATATTATCACTTATTGCAGGACAGGAGGAGGTCAACAG
AAGGCATAATTTTATTTTTGTGTACATAACCCGTTTTTGTTCCTGCTTCCCGTCGCTTATTAT
TTTTTGTAAATATTTATATTTGGAGCTAGTAGGATAAGAGAAAAATGTTATAGTGTCGACAT
CATTATTTCATATTTTGGGGGCCAAGATGGAAAGGAATGACAGATCTTTGAACCCTCATAA
TTTTGTAAGTAGCATGTAAAGCAAAATTATTACATGATACCAGTAGAATGACATCATA 



>GmHK11 (Glyma14g01040.1) 
TCTAATTTAATTAAAGGATGCTGGTGGGTCCTCATTGGAATTACAATGTCCTACTTCTGTTT
ACTATGGAGGAATCAAAAGCAGAAGCTAGTTCAGGGGCATCCAGCTGCACAACAAAAGT
GTTTGAAACATTTTCCAAGGGGTCCTTCAAGGGGTGCTGGGAGGTGGAGGAAAAAGTTAT
TAGTTATATTTGTGTCACTTGGAATAATCGGGTCCTTTTGGTTATTTTGGCACCTGAATACG
GGAATTATGCGGAGAAGAGAAGAAACTCTAGCAAATATGTGTGATGAGAGAGCCCGTATG
CTGCAAGATCAGTTTAATGTGAGCATGAACCATGTTCATGCTCTGGCTATCCTTGTATCTAC
CTTTCACCATGGTAAACATCCTTCTGCAATTGACCAGAAAATTTTTGGAGAATATACAGAG
AGTACAGCATTTGAAAGACCACTTACTAGTGGTGTTGCTTATGCTTTGAAAGTTCTCCACTC
TGATAGGATGCATTTTGAGAAGCAGCATGGGTGGACAATTAAGAAAATGGAAACTGAGAA
TGAGGCATTAGTACAAGATTGTATTCCAGAAAATTTGGATCCAGCACCCATTCAAGATGAA
TATGCACCAGTGATATTTGCTCAAGAAACAGTTTCCCATATTGTATCTATTGACATGATGTC
AGGGAAGGAGGACCGTGAGAATATTTTGAGAGCAAGGGCGTCTGGAAAGGGGGTTCTGA
CATCCCCTTTTAAACTACTAAAGTCCAATCATCTGGGTGTTGTACTTACATTTGCTGTCTAT
AACACTAATCTTCCTTTAGATGCTACACTAGAGCAGCGTATTGAAGCTACTGTAGGGTATC
TGGGTGCGTCTTATGATGTTCCATCACTGGTGGACAAGCTTCTACACCAACTTGCCAGTAA
ACAAACCATTGTTGTAAATGTTTATGACACAACTAATGCATCTGCACCAATCACAATGTAT
GGTACTGATGTTGCTGACACTGGCCTACTATACATAAGCAGCCTAGATTTTGGGGATCCGC
TACGAAAACATGAGATGCACTGCAGCTTCAAGCAGAGGCCTCCATTACCTTGGACAGCAA
TCAATGCATCAGTGGGGGTGTTTGTTATTACTTTGCTTCTGGGTCATATTTTTTATGCAGCA
ATAAATAGAATAGCAAAAGTTGAGGATGACTATCGTCAAATGAGAGAGCTGAAAGTTCGT
GCTGAAGCTGCAGATGTGGCAAAATCTCAGTTTCTTGCGACAGTTTCACACGAGATCAGG
ACTCCAATGAACGGTGTTTTAGGTATGCTGCAAATGTTGATGGATACTGAGCTTGATGAAA
ACCAGATGGACTGTGCCCAAACCGCTCACAAGAGTGGTAAAGATCTTATCTCAGTCATAA
GCGAGGTTCTTGATCAAGCTAAGATTGAGGCTGGAAAGCTTGAACTTGAAGCTGTAGCCTT
TGATCCTCGAGCTATTCTGGATGAAATTTTATCACTTTTCTCTGAAAAATCTAATGAAAAAG
GAATAGAGCTGGCTGTTTATGCATCCAATCAAGTACCCAAAGTTGTCATTGGCGATCCTAA
ACGGTTCCGACAAATAATTACTAATCTTGTCGGCAATTCACTTAAGTTCACTCATGATAAAG
GGCATGTATTTGTCTCTGTTCATCTGGCAAATGAAGTGAAGAACCCACTTCATATTATGGAT
GCAGTGCTGAGAGAAGGCTTAAACTTGAACCAGGACATATCAAACAGAACATATGATACG
TTAAGTGGGTTTCCTGTATGCAACAGATGGAAAAGTTGGGCAAATTTTAAGCAGTTAAGTG
GCATAAATGAGCCTGAAATTATTCAACTTCTAGTAATAGTTGAGGACACAGGTATAGGAAT
TCCTACAGATGCACAAAGCCGCATATTCACACCTTTTATGCAGGCTGACAGTTCCACCTCC
CGAACATATGGTGGAACTGGAATAGGACTGAGTATTAGCAAATGTCTAGTTGACCTCATG
GGAGGAGAAATTGGATTTGTAAGTGAGCCTGGAATTGGAAGCACTTTTTCCTTTACCGGAA
CCTTCAGAAAAGGAGAAAGCACGTCTCTGGATGCAATGCAGCAGAATAATCATTTTGGTTC
AGAGTTCCAAGGATTGAGAACATTAGTGGTAGATAGCAGAAAAATCCGAGCTGAGGTCAC
AAGATATCATCTGCAGAGATTGGGAATGTCCGTGGATGTAACTTACAGTCTGAATTCTGCA
TGCTCTTGTTTATCTAATGTGTGTAACAAGAGTATGTCGACCCAATTGGCCATGATTCTTAT
AGACAAGGATGCTTGGGATAAAGAATGTCATATCTTATACACAATCAAGAAACGTAGACA
GAATGGCATCAAAGGGGATCCAATGAATTTACCAAAGATTTTTCTCCTGGCCACCCACCTT
AGCTCCAATGAACAGGATGGGCTCAAGTCAGTTGGTATAATAGATGATATACTGATGAAG
CCTCTTTGGCTTAGTTCTTTGATTCAGTGCTACAGAGTATCCCTTGGCACTGAAAACAAGA
GAGTAAATAGGAAAAAAGTGTCCAAACTCGGGAATTTATTAATTGACAAACAAATTTTGGT
TGTTGATGATAATGCAGTCAACAGAAGAGTTGCAAAAGGTGTTCTACAGAAATATGGGGC
TAAAGTTACTGCTGTGGAGAGTGGCAGGGCTGCTCTGAAGATGCTTAAACTGCCACATAA
TTTTGATGCTTGTTTCATGGATCTCCAAATGCCAGAAATGGATGGTTTTGAAGCAACGAGG
CAAATCCGTTGTCTCGAGAGTGAGGTAAATGAGAAAATTGCGTGTGGGCAAGCATCTGCA
GAGATGTTTGGTAGCATCTCTTATTGGCACATTCCAATACTGGCAATGACAGCAGATTCAA
CTCAGTCTTCCAATGAAGAGTGCATAAAGTGTGGAATGGATGACTATGTGTCAAAGCCATT
TGAAGAAGAGAAGCTCTACATGGCAATGGCGCGTTTCTTCAAGTCAGATACATAG 
>GmHK12 (Glyma08g11060.1) 
ACAGTGTGCAGCTAGCTTCTAAGAAATAAAAGAAATCTTTCTGGAACACACTCACGTGCTT
GTGTTGTTCTTGTTTGATTCTAGGGCCATGAAGTGCAAGCTAGAAGACCTTCTTTGCTGAGT
GATAGTGAAGATCGAATCTTTTTGTAGGTTTAGTTTTGGCCCTTCCTTTTTGTTCTGCGTCTT
GGTTGGTAGCTGCTGCTAGCTAACAAGATAATAAGGAGTATCAATTTCTGTTTTAGAATTA



GAAACCCAGAATCTTGTGATTCTTTTATTCTTTAAAGGGTGTGTGTGTGTTAGCCTTGTGGG
GATTCTGTGGATTTGACAGCGGTTCTTTCTTCTCTCTCTCTAACACAAGCCTATACCTGGAA
TCAGCTAGAGTTGACACCCACAAACTGTTTGAACTGTGTCTTTTTAACTTGTGTTGGTTACT
GTTGTGGATGAGCTTGCTCCATGTAGTTGGGTTTGGTCTTAAAGTGGGGCATCTACTTTTG
GTGCTATGTTGCTGGGTTGTGTCTGTGGTTTATCTTAACTGGTTTCTCAGCAGTGGAATTAT
TATGGACACCAAGATGGGTGGTGGAGGTGGTGGTGGTAGCAAGATGTGGCACAAAAAAT
GGTGGGAGAAGATCTCAGGGCAGGGTTGCAAAATCCACCAACAGTACTACCAGTATATTG
GCTCCAAGAAAGTTAAGAGAGCGTTGTGGAGGAAGCTTTTGCTGACATGGGTAGTGGGTT
GGTTCATAGTATCTTTGCGGATCTTCTGCTACATGAGCTCGCAAGGTACTGAGAAGAGGAA
AGAAACTCTTGCAAGCATGTGTGATGAAAGGGCTAGGATGCTGCAGGATCAGTTTAATGT
CAGTATGAACCATATCCAAGCCATGTCCATTCTAATCTCCACTTTCCACCATGCTAAGAGC
CCCTCAGCCATCGATCAGAAAACTTTTGCAAAGTACACAGAAAGAACAGCTTTTGAGAGA
CCTCTTACAAGTGGTGTTGCGTATGCTGTAAGGGTGCTCCATTCTGAAAGGGAACAATTTG
AAAAGCAGCAAGGTTGGACTATCAAGAGGATGGATACTCTAGAGCAGAACCCGGTTCATA
AGGACGATTATGCCCCAGAGGCACTGGAGCCATCCCCTGTTCAGGAAGAATATGCTCCTG
TCATCTTTGCACAGGATACAATTGCACACGTGATTTCTGTTAATGTGCTTTCTGGAAAGGAA
GACCGTGAAAATGTGCTGCGTGCAAGAGAATCAGGCAAAGGGGTTTTAACTGCGCCCTTT
AGGCTGCTCAAAACAAATCGACTAGGGGTTATCCTGACCTTTGCTGTTTACAAGAGAGATC
TCCCATCAAATACAACCCCAAATGAAAGGATTCAAGCAACTGACGGGTATCTTGGGGGAG
TCTTTGATGTTGAGTCATTAGTGGAGAAATTACTTCAGCAACTTGCTAGCAAGCAAACTGT
AATTGTTCATGTATATGATACTACAAATCGTACTCATCCAATTGCCATGTATGGCTCAAATG
AATCAGGGGATTTTTTCTATCACGTCAGCACTCTTAACTTTGGAGACCCTTTTAGGAAGCAT
GAGATGCACTGCAGGTTCAAGCAGAAGCCACCATGGCCATGGGTGGCAATAACTACTTCT
ATTGGTATCCTTGTTATTGCACTCCTTGTTGGATATATTTTCCATGCCACTGTGAATCGAATT
GCCAAAGTAGAAGATGATTACCGTGAGATGATGGAACTTAAAAAACGAGCTGAGGCGGCT
GATGTTGCAAAATCCCAGTTTCTTGCTACTGTTTCCCATGAGATCAGAACACCAATGAATG
GTGTTTTGGGGATGTTGCATATGCTTATGGACACAGATCTAGATGTAACCCAACAGGAATA
TGTCAGGACAGCACAGGAAAGTGGAAAAGCTCTGGTGTCACTTATAAATGAGGTTTTGGA
TCAGGCTAAGATTGAGTTTGGTAAGCTAGAGCTTGAGGCTGTGCTCTTCGACATACGGGC
AATTTTGGATGATGTATTGTCTCTATTTTCTGAGAAGTCTCAAGGAAAAAGAGTAGAGTTG
GCAGTTTATGTGTCAGATCATGTTCCTGAATTACTTATAGGTGATCCAGGAAGATTTCGAC
AAATAATTACCAATCTCATGGGTAACTCAATTAAGTTCACGGACAAAGGACATATTTTTGTC
ACAATCCATCTTGTTGAGGAGGTTGTCCGTTCAATAGAGGTTGACAAAGAATCCAACTCAG
AAAATACCTTGAGTGGTTCGCCCGTTGCTGATAGTCGCCGGAGCTGGGAAGGATTCAAGG
CTTTCAGTCAAGAGGGACCTCTTGGTTCCTTCTCATCCCCCTCCAATGATCTTGTCAATTTG
ATTGTATCTGTTGAAGATACAGGTGAAGGTATTCCTCTTGAATCTCAGCCACTCATCTTCAC
CCCATTCATGCAGGTAGGTTCATCCATCTCCCGAAAGCATGGAGGAACAGGCATTGGCCT
AAGCATTAGCAAATGTTTGGTTGGCCTCATGAATGGGGAAATTGGATTTGTGAGCATACCC
AAGATTGGGTCCACATTCACTTTTACTGCTGTATTCACCAATGGACACCGTAGTTCAAGTG
AGTGTAAAATTCAGCAAATCAACAACCAACCTCAGTCTGCATCTTCAGAATTTGAGGGGAT
GACTGCATTAATTATTGACCCAAGATCTGTTAGAGCAGAAGTGTCTGGATATCACATCCAA
CGGCTTGGCATTCATGTTGAAATGGTTTCAGATTTAAAACAAGGTTTGTCAACCATAAGCA
ATGGGAATGTAGTTGTTAATATGGTCCTGATTGAGCAGGAGGTTTGGGATAGAGATTTAGG
CTTGTCATCTCACTTTGTCAATAACACGAGGAGAATTGATCATGGGGTTCCTCCAAAGCTG
TTCATTCTTGTTAATTCTAGTAGTTCTTTTAAAGCTAGCGTAAACTTGGGTGTTCATAATCCT
ACTGTGATCACCAAACCTCTGAGAGCAAGTATGCTTGCTGCCTCACTACAACGAGCCATG
GGTGTCCAAAACAAGGGAGCTCCTCATAGAGAGCTCCAAAGTTTGTCTCTTCGCCATCTTC
TTCGTGGCAGGAAAATTCTAATTGTAGACGACAATGGTGTGAACCGTGCAGTAGCAGCTG
GTGCATTGAAAAAGTATGGAGCAGATGTGGTTTGTGTTAGCAGTGGAAAAGATGCCATCT
CTTCCTTGAAGCCACCCCATCAGTTTGATGCCTGTTTCATGGATATTCAAATGCCAGAAAT
GGATGGATTTGAAGCTACAAAGCGAATTAGGGAGATGGAAGATAGTGTGAACAGAGAAGT
ATCTATGGATGACTTTGAGAATATTACAAACTGGCATGTACCCATTTTAGCCATGACCGCA
GATGTGATACAGGCTACACACGAGGAATGCCTAAGGTGTGGCATGGATGGATATGTTTCA
AAACCATTTGAAGCTGAACAGCTGTATAGAGAAGTCTCACGGTTTTTCCAGTCATCTTGAA
AAGAAAATACGGTGCCGAGTTAAACCAGAATATTTGATAATGGAAGCGTAGCTGTCCGTA
ATCCAGGACACTCCGAAGTGGGCAAATAGGTTCCGAAGTCTCCTGAGAGTAAGTTCCCTA



TTTAACAGCCAGTGCATGTTTTAGTATTTAACCACCTCAAAGCTTGGTGGTTGTTCACTAGA
GACAGAAGAATGCTATCTATCTCATCTGAAAGATAAAAGAAAATGGAACAAAGGGGGATA
ATATTGTAGAAGTTCAGAAATGGTTCATTCTACCTTTTTGACCTATTTTGTTGTCTTTTCTGC
TGTGTTTGAAGGGTTCCCGTTTTAAAACATTGTTTTTGTGGCAGGGAGTGTACATAGGAGC
CAAGTTTGATTGGTTGCAATTGAGTTGTAATTGGTTGTTAAGGGTACCAAAACCCATTAATT
CTTCTTCCATGTAAAGTCAGCCGAAATGATTGAGGCTGATTAGAAGACTAGGGTGTATTAT
AATACAGGTTCTGGAGTCTCATCCTTGTGTATGTAATAATACAACTTATAGTAATCTAGCCT
AGGCGCGTTACATTTTTATGTGTATTGATGCATGTATCACAAGGGCTTGATTCAGGTGAAA
GGAAGAAAATTAGCTTCTTGGCATCAAAGGGGAGGAAGGAAGCAAGTACACACCATCAAT
CTTTGTATATGACTCACAATAAAGATGGTGATTCGATGTATCACAGCAAGCTTGCTTCCTTT
TGTTCTTAACAGTGCTGGAATTCGGCTTGCAAACATGTAACTGATACATTATACTGTAGTGT
GAGTGATCCACCATTTTTTGGCCGATTTTTATATTTCCAATTCTGGATTTCCTTTGACTC 
>GmHK13 (Glyma05g28070.1) 
GCTACCGTATTATTCTTATCATCTTTGCCTTTCCAAATTCTCCTACTACCTGAACTCGATGAA
CAACAACTCATTGCTTTAAAGCTCTTTTCAGCTTCATTCTCCATGTTCAAGTGACCTTTTTTT
TACAGTGTGCAGCTAGCTTCTAAGAAAAAATAAAAATCTCTAGAACACACTCACGTGCTTG
TGTTGTTCTTGTTTGGTTCTAGGGCCATGAAGTGCGAGCTAGTAGATTTTCTTTGCTGAGTG
ATAGTGAAAATCGAATCTTTTGTAGGTTTAGTTTTGACCCTTCCTTTTTGTTCTGCGCCTTGG
TTGGTAGCTGCTGCTAGCTGACAAGATAATAAGGAGTATCAATTTCTGTTTAGCATTAGAA
ACCCAGAATCTTGTGATTCTTTTATTCTTTAAAGGGTATTTGAATTTTTCTTATCTGCCTCTA
GTTTCAGTGTTCATTTTGCATTTCTGAATTTTAAGCTATTGGGGTGGATAAGACAGCATCTT
ATCAAGGTCACATCTCTTATTATTATTTTTATTGAAGATGTCTTTTTTATTTTTCCTTCCCCTT
CAACCTACTTGTTTTTAGGAATTGGGTTTCTGTTGTTGTTGTTGTTCATCAAAATCTCGAATT
TTCTTCAATCACAAGCCTAAAAAACAAATCTTTTAGTGAATAGGTGTGTGTTAGCCTTGTGG
GGATTCTGTGGATTTGACAGCGGTTCTCTCCTCTCCTCTCTCTCTGTCTCTGTCTCGGTCTC
TGTCTCTCTCTCTCTCTCTCACACACACACACAAGCCTGCCTGGAATCAGTTAGAGTTGAC
ACCCGCAACCTGTTTGAACTGTTTCTTTTTAACCTGTGTTGGTTACTGTTGTGGATGAGTTT
GCTCCATGTAGTTGGGTTTGCTCTAAAAGTGGGGCATCTACTTTTGGTGCTATGTTGCTGG
GTTGTGTCTGTCGTTTACCTTAACTGGTTTATTAGCAGTGGAATTATGGAAACCAAGATGAT
GGGTGGTGGTGGTGGTGGCGGTGGCAAGATGTGGCACAAAAAATGGTGGGAGAATATAT
CAGGGCAGGGTTGCAAAATCCACCAACAGTACTACCAGTATATTGGCTCTAAGAAAGTTA
AGAGAGCGTTGTGGAGGAAGATTTTGCTGACATGGGTCGTGGGTTGGTTCATAGTATCTTT
GTGGATCTTCAGCTACATGAGCTTGCAAGGTACTGAGAAGAGGAAAGAAACTCTCGCAAG
CATGTGTGATGAAAGGGCTAGGATGCTGCAGGATCAGTTTAACGTCAGTATGAACCATAT
CCAAGCCATGTCCATTCTGATCTCCACCTTTCACCATGCTAAGAGCCCCTCAGCCATCGAT
CAGAAAACTTTTGCAAAGTACACAGAAAGAACAGCTTTTGAGAGGCCTCTTACAAGTGGT
GTTGCGTATGCTGTAAGGGTGCTCCATTCTGAAAGGGAACAATTTGAAAAGCAGCAAGGT
TGGACTATCAAGAGGATGGATACTCTAGAGCAGAACCCGGTTCATAAGGATGATTATGCC
CCAGAGGCATTGGAGCCATCCCCCGTTCAGGAAGAATATGCTCCTGTCATCTTTGCACAG
GATACAATTGCACATGTGATTTCTGTTAATGTGCTTTCTGGAAAGGAAGACCGTGAAAATG
TGCTGCGTGCAAGAGAATCAGGCAAAGGCGTTTTAACTGCGCCCTTCAGGCTGCTCAAAA
CAAATAGGCTAGGGGTTATCCTGACATTTGCTGTCTACAAGAGAGATCTTCCATCAAATGC
AACCCCAAATGAAAGGATTCAAGCAACTGACGGGTATCTTGGGGGAGTCTTTGATGTTGA
GTCATTAGTGGAGAAATTACTTCAGCAACTTGCTAGCAAGCAAAGTGTAATTGTTAATGTG
TATGATACTACAAATCACACTCATCCAATTGCCATGTATGGCTCAAATGAATCAGGGGATG
TTTTCTTTCACGTCAGCACTCTTAACTTTGGAGACCCTTTTAGGAAGCATGAGATGCACTGC
AGGTTCAAGCAGAAGCCACCATGGCCATGGGTGGCAATAACTACTTCAATTGGTATCCTT
GTTATTGCACTCCTTGTTGGACATATTTTCCATGCCACTGTGAATCGAATTGCCGAAGTAGA
AGATGATTATCGTAAGGAGATGGAACTTAAAAAACAAGCTGAGGCGGCAGATGTTGCAAA
ATCCCAGTTTCTTGCTACTGTTTCCCATGAAATCAGAACACCAATGAATGGTGTTTTAGGG
ATGTTGCATATGCTTATGGACACAGATCTAGATGTCACCCAACAGGAATATGTCAGGACAG
CACAGGAAAGTGGAAAAGCTCTGGTGTCACTTATAAACGAGGTTTTGGATCAGGCTAAGA
TTGAATTTGGTAAGCTAGAGCTTGAGGCTGTGCTCTTCGACATACGGGCAATTTTGGATGA
TGTATTGTCACTATTTTCTGAGAAGTCTCAAGGAAAAGGAGTAGAGTTGGCAGTTTATGTG
TCAGATCATGTTCCAGAACTACTAATAGGTGATCCTGGAAGATTTCGACAAATAATTACCA
ATCTCATGGGTAACTCAATTAAGTTCACGGACAAAGGACATATTTTTGTCACAATCCATCTT



GTTGAGGAGGTTGTCCGTTCAATAGAGGTTGACAAAGAATCCAACTCAGAAAATACCTTG
AGTGGTTCCCCTGTTGCTGATAGTCGCCGGAGCTGGGAAGGATTCAAGGCTTTCAGTCAA
GAGGGACCTCTTGGTTCCTTCTCATCCCCCTCCAGTGATCTTGTCAATTTGATTGTATCTGT
TGAGGATACAGGTGAAGGTATTCCTCTTGAATCTCAGCCACTCATCTACACCCCATTCATG
CAGGTAGGTCCATCCATCTCCCGAAAGCATGGAGGAACAGGAATTGGCCTAAGCATTAGT
AAGTGTTTGGTTGGCCTCATGAATGGGGAAATTGGATTTGTGAGTATACCCAAGACTGGAT
CCACATTCACTTTTACAGCTGTATTCACCAATGGACACTGCAGTTCAAATGAGTGTAAAGT
TCAGCAAATCAACAACCAACCTCACTCTGCATCTTCAGAATTCGAGGGGATGACTGCATTA
ATTATTGACCCAAGATCTGTTAGAGCAAAAGTGTCTAGATATCACATCCAACGGCTTGGCA
TTCATGTTGAGATGGTTTCAGATTTAAAACAAGGTTTGTCAACCATAAGCAATGGGAATAT
AATTATTAATATGGTTTTGATTGAGCAGGAGGTTTGGGATAGAGATTTAGGCTTGTCATCTC
ATTTTGTCAATAACACAAGGAGAATTGATCAGGGGGTTCCTCCAAAGCTGTTCATTCTTGTT
AATTCTAGTAGTTCTTTTAAAGCTAGTGTAAACTTGGGTGTTCATAATCCTATTGTCATCAC
CAAACCTCTGAGAGCGAGTATGCTTGCTGCCTCACTACAACGAGCCATGGGTGTCCAAAA
TAAGGGAGCTCCTCATAGAGAGCTCCAAAGTTTGTCTCTTCGCCATCTTCTTCGTGGCAGG
AAAATTCTAATTGTAGATGACAATAGTGTGAACCGTGCAGTAGCAGCTGGTGCATTGAAAA
AGTATGGAGCAGATGTGGTTTGTGTTAGTAGTGGTAAAGATGCCATCTCTTCCTTGAAGCC
ACCCCATCAGTTTGATGCCTGTTTCATGGATATTCAAATGCCAGAAATGGATGGATTTGAA
GCTACAAAGCGAGTTAGGGAGATGGAAGATAGTGTGAACAGAGAAGTATCTATGGATGAC
TTTGAGAATATTACAAACTGGCATGTACCCATTTTAGCCATGACTGCAGATGTGATACATG
CTACACACGAGGAATGCCTAAAGTGGGGCATGGATGGATATGTTTCAAAACCCTTTGAAG
CTGAACAGCTGTATAGAGAAGTCTCACGGTTTTTCCAGTCATCTTGAAAAGAAAATACAGT
GCTGATCTAAACCAGATAAACTGATAATGGAAGCATAGCTGTTTGTACTCCAGGACACTCT
GAAGTGGGTAAATAGGTTCAGAAGTCTCCTGAGAGTAAGTTCCCTATTTAACAGCCAGTGC
ATGTTTTAGTATTTCACCACCTCAAAGTTTGGGGGTTGTTCACTAGAGACTGAAGAATGTTT
ATCTATCTCATCTGAAAGGAAAAAGAAAATGGAACAAAGGGGGACAATATTGTAGAAGTT
CAGAAATGGTTCATTCTACCTTTTTGACCTATTTTGTTGTCTTTTCTGCTGTGTGTGAAGGTC
CCTGGTTTAAAACTTTGTTTTTGTGGCAGGGAGTGTACGTAGGAGCAAAGTTTGATTGGTT
GCAATTGAGTTGTAATTGGTTGTTAAGGGTAGCAAAACCCATATTAATTCTTCTTCCTTGTA
AACTCAGCCTCTCTTCTCATTCGAAATGATTGAGGCTGATTGGAAGATTAGGGTGTATTAT
AATACAGGTTCTGGAGTCTCCTCCTTGTGTATGTAATAATACAACTTATAGTGATCTAGCCT
AGGCACGTTACATTTTATGTGTATTGATGCATGTATCACAAGGGCTTGATTCAGGTGAAAG
GAAGAAAATTAGCTTCTTGGCATCAAAGGAAGCTAGCCCATCATCAATCTTTGTATATGAC
TCACAATAAAGATGGTGATTGATGTATCACACCAAGCTTGCTTCCTTTTGTTCTTAACAGTG
CTGGAATTCGGCTTGCAAACATGTAACTGATACATTATACTCTAGTGTTTGAGTGATCCAC
CATTTTTTTGGCCTATTTGTACATTTCCAATTTCTGGATTTCCTTTG 
>GmHK14 (Glyma07g27540.1) 
TTTGAAGATGCAGAGCCACCATCCTGTGGCTTTGAGGTTACATGATCAAATGGGGTCTAAG
AGAAAGTACACATTCATTCAGGCTCATAGAGCTTGGCTTCCAAAGTTTCTGCTGCTGTGGA
TCCTGCTAATGGCTTTGATCAGTTGGTGCATCTATAGCAAAATGGATGATGACACTAAAGT
CCGAAGGAAAGAGGTTTTGGGTAGCCTCTGTGATCAAAGGGCAAGAATGTTGCAAGACCA
GTTTAGTGTTAGTGTTAACCATGTCCATGCCCTTGCCATCCTTGTTTCAACCTTCCATTACT
ACAGATACCCTTCTGCCATTGACCAGGAAACCTTTGCTGAGTACACTGCCCGGACAGCATT
TGAACGGCCGTTACTGAGTGGTGTGGCCTATGCGCAAAGAGTTGTTAACTCTGAGAGGGA
GAGATTTGAGAAAGAACATGGATGGGTTATAAAAACAATGGAAAGAAAGTCTTCACTGGT
TAGAGATGAGTATGCACCGGTGATATTCGCGCAAGAAACTGTCTCATATCTTGAGTCTCTT
GATATGATGTCTGGGGAGGAGGACCGAGAAAACATTTTAAGGGCTAGAGCCACTGGGAA
GGCGGTTCTGACTAGTCCTTTCAGTCTTTTGGGTTCTCACCATCTCGGTGTGGTTTTAACAT
TCCCTGTGTACAAATCTAAGCTCCCTCAGAAGCCAACAGTGGAAGAACGCATTGAAGCAA
CTGCAGGATATGTTGGAGGATCCTTTGATGTTGAGTCCCTTGTAAAGAATTTACTTGGGCA
ACTTGATGGTAACCAAGCAATTTTGGTGAATGTATATGATATTACAAACTATACTAATCCCC
TAGTCATGTATGGGAACCTATATGAAGAAGGCGATATGTCTCTTGTGCATGAAAGCAAGCT
TGATTTTGGAGATCCATACAGGAAACATCAGATGATATGTAGGTACCATCAGAAGGCACC
GACAAACTGGATAGCTCTTACCACGGCATTCCTATTCTTTGTGATTCTTTTTTTAGTGGGTT
ACATTTTATATGGTGCTGGAAACCATATTGTCAAAGTTGAAGATGATTTCCATGCAATGGA
GGAATTGAAAGTCCGAGCAGAAGCAGCTGATATTGCCAAGTCCCAGTTTCTAGCTACGGT



CTCTCATGAAATTAGAACACCCATGAATGGTATTTTAGGAATGCTTGCTCTGCTTCTAGATA
CAGAATTGAGTTCAACCCAACGAGATTATGCTCAGACTGCTCAAGCATGTGGAAAGGCAC
TCATAACATTAATAAATGAGGTGCTTGACCGTGCTAAAATTGAAGCTGGCAAGCTAGAGCT
GGAGGCTGTTCCATTTGATCTTCGTTCCATAATTGATGATGTTCTTTCTCTTTTTTCTGAGAA
ATCTAGACACAAAGGTTTAGAGCTGGCTGTGTTTGTTTCTGACAAAGTTCCGGATATTGTC
ATGGGAGATCCTGGGAGATTCAGACAAATAATAACAAATCTTGTTGGCAACTCTGTTAAAT
TTACTGAACAAGGGCATATATTTGTTAAAGTTCATCTAGCAGACAATCGAAAGTCCATAAT
GAATGGAAAACACGATACTTTTCTAAATGGAGAATCAGATGAAGTTTTCCATATATCTGGT
GATTATCATTTCAAAACCTTAAGTGGATGTGAAGCTGCCGATGAACGGAATAGTTGGGATA
ATTTTAAGCATCTAATCGCTGACGAAGAATATGGCCTTGATTCTTCTAGAGAAACAATGGC
TGCTTGTGAATCTTCTGAGCAAGTCACCTTGAGGGTGTGCGTGGAGGACACTGGAATTGG
AATTCCTTTCTCAGCTCAGGATGGGATATTCATGCCATTTGTGCAGGCTGACAGCTCAACC
TCACGAAATTATGGGGGTACTGGTATTGGCTTGAGTATCAGTAAATGTCTGGTTGAGCTAA
TGGGTGGTCAGATAAACTTCATAAGTCGACCCCAGGTTGGGAGCACCTTTTCTTTTACTGC
AGTTTGTGAAGCATTTAAGAAAAGTTCAGTTACCAACAAGAAGAAAAATTTGGAAGATCTG
CCTTCAAGTTTTAGAGGGATGAAAGTCATTGTGGTTGATGGGAAGCCTGTTAGAGCTGCTG
TGACTAGATACCATTTGAAGAGACTAGGGATACTAGTTAAAGTTGCAAATAGGATCAGTAA
GGCTGTTGCTTTATGTGGTAAGAGTGGTTCTTTGAAATCGGGAATGTTCCAGCCTGATATT
ATCATGGTTGAGAAGGACACATGGATAACTGGAGAGGATGGCATTTTCAATACATGGAAA
CATAATGGTCGTACGATTAAGATGCCTAAAATGATCCTTCTGGCAACCAATATTAGTAATG
CCGAATTTGATAAAGCTAAGTTCACGGGTTTCACTGATACTGTGATCATGAAGCCTCTGAG
AGCTAGTATGGTGGCTGCTTGTCTTCAGCAAGTTTTGGGTATGGGGAAGAAGAGGCAGCT
AGGGAAAGACATGCCTAATGGTTTTCTACATAGCCTTCTCTATGGAAAGAAAATTTTGGTG
GTTGATGACAATGGGGTAAACCGGAGGGTTGCAGCAGGTGCACTAAAGAAGTTTGGAGCT
GATGTGAAGTGTGCTGAAAGTGGCAAAGTCGCCCTTGAAATGCTGCAATTGCCTCACAATT
TTGATGCTTGCTTCATGGACATCCAAATGCCAGAAATGGACGGATTTGAAGCAACTAGTAG
AATTCGGATGATGGAGAGCAAGGCAAATGAGGAGATGAATGGCAGTGAGTGGCATGTAC
CTATACTGGCCATGACAGCTGATGTGATCCTTGCTACGTACGACAAGTGCGTGAAATGTG
GCATGGATGGATACGTCTCAAAGCCATTTGAGGAAGAGAATCTGTATCAGGAAGTTGCAA
AGTTTTTCAAATCCAAGACCATCTCAGACTCATGA 
>GmHK15 (Glyma02g09550.1) 
CTTGAAGATGCAGAACCACCATCCTGTGGCTTTGAGGTTGCATGATCAAATGGGGTCTAA
GAGAAAGTACACTTTCATTCAAGCTCATAGAGCTTGGCTTCCAAAGTTTCTGCTGCTGTGG
ATCCTGCTAATGGCTTTGATCAGTTGGTGCATCTATAGCAAAATGGATGATGACACTAAAG
TCAGAAGGAAAGAGGTTTTGGGTAGCCTCTGTGATCAAAGGGCAAGAATGTTGCAAGACC
AGTTTAGTGTTAGTGTTAACCATGTCCATGCCCTTGCCATCCTTGTTTCAACCTTCCATTAC
TACAGTTACCCTTCTGCCATTGACCAGGAAACCTTTGCTGAGTATACAGCCAGGACGGCCT
TTGAAAGGCCATTGCTGAGTGGTGTGGCCTATGCACAAAGAGTTGTTAACTCTGAGAGGG
AGAGATTTGAGAAAGAACATGGATGGGTCATAAAGACAATGGAAAGAAAGTCTTCACTGG
TTAGAGATGAGTATGCGCCGGTGATCTTCGCGCAACAAACTGTCTCATATCTTGAGTCTAT
TGATATGATGTCTGGGGAGGAGGATCGAGAAAACATTTTAAGGGCTAGAGCCACTGGGAA
AGCGGTTCTGACTAGCCCTTTCAGGCTGTTGGGTTCTCACCATCTTGGTGTGGTTTTAACAT
TCCCCGTGTACAAATCTAAGCTCCCCCAGAAGCCAACAGTGGAAGAACGCATTGAAGCAA
CTGCAGGATATGTTGGAGGATCCTTTGATGTTGAGTCCCTTGTAAAGAATTTACTTGGGCA
ACTTGATGGTAACCAAGCAATTTTGGTGAATGTATATGATGTTACAAACTATACTAATCCCC
TAATCATGTATGGCAACCAATATCAAGAAGGCGATATGTCTCTTGCCCATGAAAGCAAGCT
TGATTTTGGAGATCCATACAGGAAACATCAGATGATATGTAGGTACCATCAGAAGGCACC
GACAAATTGGATAGCTCTTACCACGGCATTCCTATTCTTTGTGATACTTTTTTTAGTGGGTT
ACATTTTATACAGTGCTGGAAATCATATTGTTAAAGTCGAAGATGATTTCCATGAAATGCA
GGAATTGAAAGTCCGAGCAGAAGCAGCTGATGTTGCCAAGTCCCAGTTTCTAGCTACGGT
CTCTCATGAAATTAGAACACCCATGAATGGTATTTTAGGAATGCTTGCTCTGCTTCTGGATA
CCGAATTGAGTTCAACCCAACGAGATTATGCTCAGACTGCTCAAGCATGCGGCAAGGCAC
TGATAACATTAATAAATGAGGTGCTGGACCGTGCTAAAATTGAAGCTGGCAAGTTAGAGCT
GGAGGCTGTTCCATTTGATCTTCGGTCCATAATTGATGATGTCCTTTCTCTTTTTTCTGAGA
AATCTAGACACAAAGGTTTAGAGCTGGCTGTGTTTGTTTCTGACAAAGTTCCAGATATTGT
CATGGGAGATCCTGGGAGATTCAGACAAATAATAACAAATCTTGTTGGCAACTCTGTTAAA



TTTACTGAACAAGGGCATATATTTGTTAAAGTCCATCTAGCGGACAACCGAAAGTCCATGA
TGAATGGAAAACACGAGACTTTTCTAAATGGAGAATCAGATGAAGTTTTCTATATATCTGG
TGATTATCATTTCAAAACCTTAAGTGGATGTGAAGCAGCTGATGAACGGAACAGTTGGGAT
AATTTTAAGCATCTAATAGCTGACAAAGAATATGGCCTTGATTCTTCTAGAGAAACAATGG
CTGCTTGTGAATCTTCCGAGCAAGTCACATTGAGGGTATGCGTGGAGGACACTGGAATTG
GAATTCCTTTCTCAGCTCAGGATAGGATATTCATGCCATTTGTGCAGGCTGACAGCTCGAC
CTCACGAAATTATGGGGGTACTGGAATTGGCTTGAGTATCAGTAAATGTCTGGTTGAGCTA
ATGGGTGGTCAGATAAACTTCATAAGTCGACCCCAGGTTGGGAGCACCTTTTCTTTTACTG
CAGTTTGTGGAGCATTTAAGAAAAGTTCAGTTACTGACAAGAAGGAAAATTTGGAAGATCT
GCCTTCAAATTTTAGAGGGATGAAAGTCATTGTGGTTGATGGGAAGCCTGTTAGAGCTTCC
GTGACTAGATACCATTTGAAGAGACTAGGGATACTAGTTAAAGTTGCAAATAGCATCAGTA
AGGCTGTTGCTTTATGTGGTAAAACTGGTTCTTTGACATCAGGAATGTTCCAGCCCGATATT
ATCATGGTTGAGAAGGACACATGGATATCTGGAGAGGATGGCATTTTCAATATATGGAAA
CAGAATGGTCGTATGTTTAAGATGCCTAAAATGATCCTTCTGGCAACCAATATTATTAGTG
CCGAATTTGATAAAGCTAAGGCCACAGGTTTTACTGATACTGTGATCATGAAGCCTCTGAG
AGCTAGTATGGTGGCTGCTTGTCTTCAGCAAGTTTTGGGGATGGGGAAGAGGAGGCAGCT
AGGGAAAGACATGCCTAATGGTTTTCTACATAGCCTTCTCTATGGAAAGAAAATTTTGGTG
GTCGATGACAATGGGGTAAACCGGAGAGTTGCAGCAGGTGCACTAAAAAAGTTTGGTGCT
GATGTGAAGTGTGCTGAAAGTGGCAAAGCCGCACTTGAAATGCTTCAATTGCCTCACAATT
TTGATGCTTGCTTCATGGACATTCAAATGCCAGAAATGGACGGATTTGAAGCAACCAGCC
GAATTCGGATGATGGAGAGCAAGGCAAATGAGGAGATGAATAATGGGAATGAGTGGCAT
GTGCCTATACTGGCCATGACAGCTGATGTGATCCATGCTACATACGACAAGTGCATGAAAT
GTGGCATGGATGGATATGTCTCAAAGCCATTTGAGGAAGAGAATCTGTATCAGGAAGTTG
CAAAGTTTTTCAAATCAAAAACCATGTCAGATTCATGA 
>GmHK16 (Glyma05g34310.1) 
ATGGCCTTGAAGTTACATGAGCAAGCGGGGAGCATAAGAAAGTACACTTTCATTCAGGCA
CATAGGGCATGGCTGCCCAAGTTTTTGATGCTGTGGATCCTTCTCATGGCTCTAATTGGCT
GTTTCATCTATAGTAAAATGGATGCTGACACTAAGGTTAGAAGGAAAGAGGTGCTGGGTA
GCCTCTGTGATCAAAGGGCAAGAATGCTGCAAGATCAATTCAGTGTCAGTGTCAACCATG
TCCATGCCCTTGCCATCCTTGTTTCAACCTTCCATTACTACAGAACCCCTTCTGCCATTGAC
CAGGAAACCTTTGCAGAGTATACAGCCCGGACAGCATTTGAACGACCATTACTCAGTGGG
GTGGCCTATGCACAAAGAGTAGTTAACTCAGAGAGGGGAACATTTGAGAAGCAACATGGA
TGGGTTATAAAGACAATGGAAAGAGAGCCTTCACTGGTTAGAGATGAGTATGCACCGGTG
ATATTTGCGCAAGAAACACTCTCTTACCTCGAATCTCTTGATATGATGTCCGGGGAGGAGG
ACCGAGAGAATATTTTGAGGGCTAGGGCCACTGGGAAAGCTGTTCTCACTAGTCCTTTCAA
TCTGTTGGGTTCTCATCATCTTGGTGTGGTTTTAACATTTCCTGTTTATAAATCTAAGCTCCC
TCCAAAGCCGACAATGGAAGAGCGCATTAAAGCAACTGCAGGATATGTTGGAGGATCCTT
TGATGTTGAGTCCCTCGTGGAGAATTTACTTGGTCAACTTGCTGGTCACCAAGCAATTTTG
GTGAACGTATATGATATCACAAATTCTACTAACCCCTTAATCATGTATGGCAACCAAAACG
AAGAAGGTGATATGTCTCTTGTCCATGAAAGTAAGCTTGATTTTGGAGATCCATACAGGAA
CCATACAATGATATGTAGGTATCACCAGAAGGCACCAACAAATTGGATAGCACTTACCAC
GGCATTCTTATTCTTTGTGATTCTTTTATTAGTGGGTTATATTTTATATGGTGCTGGAAATCA
CATTGTCAAAGTAGAGGATGATTTTCATCAAATGGAGGAATTAAAAGTCCGAGCAGAAGC
AGCTGATGTTGCCAAGTCACAGTTTCTAGCTACTGTCTCTCATGAAATCAGAACACCCATG
AATGGCATTCTAGGAATGCTTGGTCTGCTTCTAAAGACAGAATTGAGTTCAACTCAACGAG
ATTATGCCCAGACTGCTCAAGCATGTGGGAAGGCTCTGATAGCCTTAATAAATGAGGTACT
TGACCGGGCTAAAATTGAAGCTGGCAAGTTAGAGCTGGAAGCAGTTCCATTTGACATTCG
TTCCATACTTGATGATGTCCTTTCTCTTTTTTCTGAGAAGTCCAGGAACAAAGGTTTAGAGC
TGGCGGTGTTTGTTTCTGATAAAGTTCCAGATATTGTTATGGGAGATCCTGGGAGATTCAG
ACAAATAGTAACAAATCTTGTTGGCAACTCTGTTAAATTCACTGAGCGAGGACATATATTT
GTGAAAGTCCATCTATCTGAAAATAGTATGTCCACAATGAATGGAAAAACTGAGAAATTTA
TAAACAGAGGATCAGGCGAACCTGTGCATATGTCTGGTGCTTATAATTCCAAAACTTTAAG
TGGATATGAAGCAGCTGATGAGCGGAACAGCTGGGACAATTTTAAGCATCTAATTGCTGA
TGAAGAATTTTTCTTTGATGCTTCTGTTAAAAAGGCAGCCAGTGAATCTTATGAGCAAGTCA
CCTTGATGGTCAGTGTGGAGGACACTGGAATTGGAATTCCTTTCTCAGCCCAAGATAGGAT
TTTCATGCCTTTTGTGCAGGCAGACAGCTCAACCTCTCGACATTATGGTGGTACTGGCATT



GGCTTGAGTATCAGTAAATGCCTGGTTGAACTAATGGGTGGTGAGATAAGTTTCATAAGCC
AACTGCAGGTTGGCAGCACATTTTCATTTACTGCAGGTTTTGGAACGATTGAGAAAAATGC
AATAACTGACATGAAGAAACATAATTTGGAAGATCTGCCTTCCAATTTTAGAGGGCTTAAA
GCCATAGTGGTTGATGGAAAACCTGTTAGAGCAGCAGTGACTAGATACCATCTGAAGAGA
CTAGGGATACAAGCTAAAGTTGCAAATAGCATCAATAAGGCTGTTTCTTTATGTGGGAAAA
ATGGTTCTTTGACCTCGGTATTATTTCAGCCCGATATTATTTTTGTTGAGAAAGATTCATGG
GTTTGTGGAGAGGACGAGATCTTCAATGTGTGGCAACTGGACTGGAAACAAAATGGGCAT
ATGTTTAAGATACCTCAAATGATCCTTCTTGCGACCAACATCGGTAATGCTGAATTTGATAA
AGCTAAAGCTGCAGGTTTCAGTGATACTGTGATCATGAAGCCTCTAAGAGCTAGCATGGT
GGCTGCTTGTCTTCAGCAAGTTCTTGGAACAGGGAAGAAGAGGCAGCATGGGAAAGACAT
GAAGCCTAATGGTTCCACTTTGGTACGAAGCCTTCTTTGTGGGAAAAAAATCTTAGTGGTT
GATGACAATGTGGTAAACCGGAGGGTCGCTGCAGGTGCATTAAAAAATTTTGGAGCTGAT
GTGACGTGTGCAGAAAGTGGCAAAACTGCTCTTGAAATGCTGCAGTTGCCTCACAATTTTG
ATGCTTGCTTCATGGATATTCAAATGCCAGAAATGGACGGGTTTCAAGCAACTCAGCGAAT
TCGGATGATGGAGACAAAGGCAAATGAGCAGCAGATGAATGGTGAAGGAAATGGGTGGA
AAGACAAGTACCATATACCTATATTGGCCATGACAGCTGATGTAATTCACGCCACATATGA
TGAGTGCGTGAAATATGGGATGGATGGATACGTCTCAAAGCCTTTTGAGGAAGAAAATCT
GTATCAAGCAGTTGCAAAGTTTTTCAACCCCAAGCCTACCACAGACAACAGCCTAATAGA
AAATGGCAGAACTTGAAAAGCAACTTAATGTTTAATGAAAGACACTTACTTTCACTACTGG
CATTTTTTCGTAGTTTGCTGGTAATTTGAATGTGCTTTAATCAGTTGGTTTTTGAAGATATCT
GAGGATATGCATACAACAGGCATATGCAGTGATCATTTCTAACCACCAGCTGAACATGATT
TCAATCTGAGTAAATGTATACCACTACCCTCAACTTGTGTACAGATTCTCCCCACGGGATG
AGGAAAATCATGTAAATTCAATATATTTTTTTTTCCTTTCTTTTGCATCTCCCGATACTTCCC
TATGATTAGGGTTTCACTATTATTATTTTTTTTTTCTCTGTAAAATTTTCTCGTATAGGATTTT
GGTAGTCACTATATTCAGAAGAAAAGGGTTGGTTGGTGCTAATAATGCCTAGATCGCATTG
GC 
>GmHK17 (Glyma08g05370.1) 
ATGAAGAGCCTGAGGCACCATCCCATGGCCTTGAAGATACATGAGCAAGCGGGGAGCAA
AAGAAAGTACACTTTCATTCAGGCACATAGGGCCTGGCTTCCCAAGTTTTTGATGCTGTGG
ATCCTTCTCATGGCTCTAATTGGCTGTTTCATCTTTAGTAAAATGGATGCTGACACTAAAGT
CAGAAGGAAAGAGGTGCTGGGTAGCCTCTGCGATCAAAGGGCTAGAATGCTGCAAGATC
AATTTAGTGTTAGTGTCAACCATGTCCATGCCCTTGCCATCCTTGTTTCAACCTTCCATTAC
TACAGAACCCCTTCTGCCATTGACCAGGAAACCTTTGCAGAGTATACAGCCAGGACAGCA
TTTGAACGGCCATTACTCAGTGGGGTAGCCTATGCACAAAGAGTAGTTAACTCAGAGAGG
GAAACATTTGAGAAGCAACATGGTTGGGTTATAAAGACAATGGAAAGAGAGCCTTCACTG
GTTAGAGATGAGTATGCACCGGTGATATTTGTGCAAGAAACTCTCTCTTACCTCGAATCTA
TTGATATGATGTCCGGGGAGGAGGACCGAGAAAATATTTTGAGGGCTAGGGCCACTGGGA
AAGCTGTTCTCACTAGTCCTTTTAGGCTGTTGGGGTCTCATCATCTTGGTGTGGTTTTAACA
TTTCCTGTTTATAAATCTAAGCTCCCTCCAAAGCCAACAATGGAAGAGCGAATTAAAGCAA
CTGCAGGATATGTTGGAGGATCCTTTGACGTTGAGTCCCTCGTGGAGAATTTACTTGGTCA
ACTTGCTGGTCACCAAGCAATTTTGGTGAACGTATATGATATCACAAACTCTACTGACCAC
TTAATCATGTATGGCAACCAAAACGAAGAAGGTGATATGTCTCTTGTCCATGAAAGTAAGC
TTGATTTTGGAGATTCATACAGGAAACATACAATGATATGTAGGTATCACCAGAAGGCACC
AACAAATTGGATAGCACTTACCACAGCATTCTTATTCTTTGTAATTCTTTTATTAGTGGGTTA
TATTTTATATGGTGCTGGAAATCACATTGTCAAAGTAGAGGATGATTTTCATCAAATGGAG
GAATTAAAAGTGCGAGCAGAAGCAGCTCATGTTGCCAAGTCACAGTTTCTAGCTACTGTCT
CTCATGAAATTAGAACACCCATGAATGGCATTTTAGGAATGCTTGGTCTGCTTCTAAAGAC
AGAATTGAGTTCAACTCAACGTGATTATGCCCAGACTGCTCAAGCATGTGGGAAGGCTCT
GATAGCATTAATAAATGAGGTACTTGACCGGGCTAAAATTGAAGCTGGCAAGTTAGAGCT
GGAAGCTGTTCCATTTGACATTCGTTCCATACTTGATGATGTCCTTTCTCTTTTTTCTGAAAA
GTCTCGGAACAAAGGTTTAGAGCTGGCGGTGTTTGTTTCTGATAAAGTTCCAGATATTGTT
ATGGGAGATCCTGGGAGATTCAGACAAATAGTAACAAATCTTGTTGGCAACTCTGTTAAAT
TCACTGAGCGAGGACATGTATTTGTGAAAGTCCATCTATCTGAAAATAGAATGTCCACGAT
GAATGGAAAAATTGAGAAATTTCTAAACGGAGGATTGGACGAACCTGTGCATATGTCTGG
TGGTTATAATTCCAAAACTTTAAGTGGATATGAAGCAGCTGATGAGCGGAACAGCTGGGA
CAATTTTAAGCATCTAATTGCCGATGAAGAATTTTTCTATGATGCTTCTGTTAAAAGGGTGG



CAAGCGAATCTTATGAGCAAGTCACCTTGATGGTCAGTGTGGAGGACACTGGAATTGGAA
TTCCTTTCTCAGCCCAAGATAGGATTTTCATGCCTTTCGTGCAGGCAGACAGCTCAACCTC
TCGACATTATGGTGGTACTGGCATTGGCTTGAGTATCAGTAAGTGCCTGGTCGAACTAATG
GGTGGTGAGATAAGTTTCATAAGCCAACCGCAGGTTGGGAGCACATTTTCATTTACTGCAG
ATTTTGGAACAATTAAGAAAAATGCAATAACTGACATGAAGAAACATAATTTGGAAGATCT
GCCTTCCAATTTTAGAGGGCTTAAAGCCATAGTGGTTGATGGAAAACCTGTTAGAGCAGCA
GTGACTAGATACCATCTGAAGAGACTAGGGATACAGGCTAAAGTTGCAAATAGCTTCAAT
AAGGCTGTTTCTTTATGTGGGAAAAATGGTTGTTTGACCTCGGGATTATTTCAGCCCGATAT
TATTTTTGTCGAGAAAGATTCATGGGTTTGTGTAGAGGATGGGATCTTCAATGTGTGGCAA
CTGGACTGGAAACAGAATCGGCATATATTTAAGATACCTCAGATGATACTTCTTGCGACCA
ACATCGGTAATGATGAATTTGATAAAGCTAAAGCTGCAGGTTTCAGCGATACTGTGATCAT
GAAGCCCCTAAGAGCTAGCATGGTGGCTGCTTGTCTTCAGCAAGTTCTGGGAACGGGGAA
GAAGAGGCAACACGGGAAAGACATGAATCCTAATGGTTCCACTTTTGTAAGAAGCCTTCTT
TGCGGGAAAAAAATCTTAGTGGTTGATGACAATGTGGTAAACCGGAGGGTAGCTGCAGGT
GCATTAAAAAATTTTGGAGCTGATGTGACGTGTGCAGAAAGTGGCAAAACTGCTCTTGAAA
TGCTGCAGTTGCCTCACAATTTTGATGCTTGCTTCATGGATATTCAAATGCCAGAAATGGA
CGGGTTTGAAGCAACTAGGCAAATTCGGATGATGGAGACAAAGGCAAATGAGCAGCAGA
TGAATGGTGAATGTGGTGAAGGAAATGGATGGAAAGACAAGAAGTACCATATACCTATAT
TGGCCATGACAGCTGATGTGATTCACGCAACATACGATGAGTGCGTGAAATGTGGGATGG
ACGGATATGTCTCAAAGCCTTTTGAGGAAGAGAATCTGTATCAAGCAGTTGCAAAGTTTTT
CAACCCCAAGCCTACCTCAATACAACAAAATGCCAGAACTGGAAAAGCAACTTAATGTTA
ATTGCAAAGTTTTTCACTCTCTCACTACTGCCATTTTTCCTAGTTGGCTGCTAAATGGTAATT
TCAATGTGCTTTTTTCAATCAGTTGGTTTTCAAGATATCTGAGGATATGCATGCAATGCAAC
TTGATACACACACCACGCATATGCAGTGATCATTTCTAACCACCAGCTGAACATCATGAGT
AAAAAAAATATGTATACCACTACCCCAACTTGTGTACAGTACAGATTCTCCCACGGGATGA
GGAAAATCATGTATATTCAATATTTTTTTTTTATCTTTTGCATCTCTCGATACTTCCCTACTGT
GATAAGGGTTTCACTATAGTTTCTCTATTATTATTATTTTTTTCTGTAAAATTTTCTGGTATAT
TAAGATTTGGTTAGTTACTATATTCAGACGAA 
>GmERS1 (Glyma19g40090.1) 
GCATATTTATTTTAAATACGCCCTTTTATTCATTTCCGCTAGATTTTATCAGGATTCCAGCGA
TTGTTCGTTACCAGCAATGATCCGTTCATACGGTGGTTAGATGATGGAATCCTGTGATTGT
ATAGACACACAGTATCCTCCAGATGAACTTCTCGTAAAGTATCAGTATATCTCGGATGTGC
TAATTGCTCTTGCCTATTTTTCTATTCCCGTGGAGCTCATCTATTTTGTTCAGAAGTCTGCTT
TCTTTCCATATAGATGGGTGCTTATGCAGTTTGGTGCTTTTATTGTTCTCTGTGGAGCAACT
CATTTCATAAACCTGTGGACATTCTCCCCACACTCTAAGGCTGTTGCTGTTGTCATGACGAT
TGCCAAAGTGTCGTGTGCTATTGTGTCATGTGCGACTGCTCTGATGCTTGTACACATTATTC
CCGATCTGTTGAGTGTCAAGACGCGCGAATTATTCCTGAAGAACAAGGCTGAAGAGCTTG
ACAGGGAGATGGGACTTATTCTTACTCAAGAAGAGACTGGAAGGCATGTTAGAATGTTGA
CTCATGAAATTAGGAGCACACTTGACAGGCATACTATTTTAAAGACTACTCTTGTGGAGCT
GGGGAGGACTTTGGGCTTGGAGGAGTGTGCATTATGGATGCCTTCAAGAAGTGGTCTGAA
TCTGCAACTTTCCCATACTTTAACCTACCACGTGCAAGTTGGGTCTACAGTGCAAACAAAC
AATCCTATTGTCAATGAAGTTTTCAACAGTCCTCGAGCTATGCGGATACCACCAACCTGTC
CACTGGCCAGGATCAGACCTCTTGTGGGAAGATATGTGCCGCCTGAAGTTGTTGCTGTTC
GGGTGCCACTTCTAAATTTGTCCAATTTTCAAATCAACGATTGGCCCGATATGTCAGCAAA
AAGCTATGCAATCATGGTTCTCATCCTCCCTACTGATAGTGTTAGAAAATGGCGAGACCAT
GAGTTGGAACTTGTTGATGTGGTTGCAGATCAGGTAGCAGTTGCCCTTTCACATGCTGCTA
TTTTGGAGGAGTCTATGCGAGCCCGTGATCAACTCTTGGAGCAGAATGTCGCTTTAGATTT
AGCTCGGCAAGAGGCAGAGATGGCAATTCATGCCCGCAACGATTTTCTTGCCGTCATGAA
TCATGAAATGAGGACGCCAATGCATGCAATTATAGCATTGTCATCCCTTCTCTTGGAGACT
GAACTGACTCCAGAGCAGAGGGTTATGATAGAGACAGTGTTGAAGAGTAGTAATGTTTTG
GCGACACTCATTAATGATGTTCTAGATCTTTCTCGACTTGAAGATGGTAGCCTCGAATTAG
AAAAGGGAAAATTCAACCTTCATGGTGTTTTGGGAGAGATCGTTGAACTGATAAAACCAAT
AGCATCTGTGAAAAAGTTACCTATCACCTTAATTCTGTCTCCTGATCTGCCTACTCATGCCA
TTGGTGATGAAAAGCGACTTACACAAACTCTTTTGAATGTTGTGGGTAATGCTGTCAAATT
CACTAAGGAGGGCTATGTTTCTATAAGAGTATCGGTTGCAAAACCAGAATCTTTACAGGAT
TGGCGACCTCCAGAGTTTTATCCAGCATCTAGTGATGGCCATTTCTACATACGAGTCCAGG



TTAAGGACTCTGGATGTGGCATTCCCCCACAAGAAATTCCGCATCTCTTTACCAAGTTTGC
CCAGTCTCGGAGTGGACCAGCTCGACCTAGCAGTGGTGCAGGTCTTGGGCTTGCCATTTG
TAAAAGATTTGTAAACCTCATGGGAGGCCACATATGGATTGAGAGTGAGGGTCCTGACAA
AGGAAGCACAGCTACATTTATAATCAAACTTGAGATTTGTGGCAATCCAGATCCATCCGAT
CATCAAGCTGCAAACAGAAGCCAAGCATACAGTGGAAGTGGTGGCCTCGCTAGATTTAAA
CCCTTCATCAAAGATGAAGACGACACTGGTTTTTCTACTAGACGCAATCAAAGAAGTTTCT
AATATCCAAGACACCAACATTGCATACCTTTCGATCACAGTCGACAAGATGGAGTACACAT
ACTTTCATTTTGCATGTGCTAAATTGTATAATTTACAGTTTGCAGCTGTAGAATAGGAATAC
TATGTCAGGCATATTTCTAACAAACAAGTCTTATGTGAACTCCTGCCGTATTAACTAGAATA
CAATGCAATGAAACAAATTTGAGAGACAATCCGTTACTTAATTTGACTTGTAGTATATATTG
TGTTAGTGCCTTGTTACTTTTTTTCCGGCTTTTTAATGAACCAATGTTTACTTATATTTCC 
>GmERS2 (Glyma03g37470.1) 
CCGTGAGGGAGAGAGCTTAAGGATTAATGAATGCTTTTTTAACTCACTCTCACACTCTTTCT
TCCTTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCCTGTCTTCACCTAACCAAATGGGCGCCTCCACCACCTG
ATCCACCTCTGTTTCTTCTTCCTTTCATCCGTTCATACGGGGGTTAGATGATGGAGTCCTGT
GATTGTATAGATACGCAGTATCCGCCGGATGAACTTCTTGTGAAGTATCAGTATATCTCGG
ATGTGCTAATTGCTCTTGCGTATTTTTCGATTCCGGTGGAGCTCATCTATTTTGTTCAGAAG
TCTGCTTTCTTTCCGTATAGATGGGTGCTTATGCAGTTTGGTGCCTTTATTGTTCTCTGTGGA
GCAACTCATTTCATAAACCTGTGGACATTCTCTCCGCACTCTAAGTCTGTTGCTGTTGTCAT
GACGATTGCCAAAGTTTCGTGTGCTATTGTGTCATGTGCGACGGCACTGATGCTTGTACAC
ATTATTCCCGATCTGTTGAGTGTCAAGAGGCGCGAATCGATCCTCAAGAACAAGGCTGAA
GAGCTTGACAGAGAGATGGGACTTATTCTTACTCAGGAAGAGACGGGAAGACATGTTAGA
ATGTTGACTCATGAAATTAGGAGCACACTTGACAGGCATACAATTTTAAAGACTACTCTTG
TGGAGCTGGGGAGGACTTTGGGCTTGGAGGAGTGTGCATTATGGATGCCTTCGAGAAGTG
GTCTGAATCTGCAACTTTCCCATACTTTAACCTATCATGTGCAAGTTGGGTCTACGGTGCA
AACAAACAATCCTATTGTCAATGAAGTTTTCAACAGCCCTCAAGCTATGCGGATACCACCC
ACCTGTCCATTGGCCAGGATCAGACCTCTTGTGGGAAGATATGTGCCCCCTGAAGTTGTTG
CTGTTCGGGTGCCGCTTTTGAATCTGTCAAATTTTCAAATTAACGATTGGCCTGATATTTCA
GCAAAGAGCTATGCAATCATGGTTCTCATCCTCCCTACTGACAGTGTTAGAAAATGGCGAG
ACCATGAGTTGGAACTTGTTGATGTTGTTGCAGATCAGGTAGCAGTTGCCCTTTCACATGC
TGCTATTTTGGAGGAGTCTATGCGTGCCCGTGATCAACTCATGGAGCAGAATGTTGCTTTA
GATTTAGCCCGGCGAGAGGCAGAGATGGCAATTCATGCTCGCAATGATTTTCTTGCTGTCA
TGAATCATGAAATGAGGACACCAATGCATGCAATTATAGCATTGTCATCACTTCTCTTGGA
GACTGAACTGACGCCAGAGCAAAGGGTTATGATAGAGACAGTGTTGAAGAGTAGTAATGT
TTTGGCAACACTCATTAATGATGTTCTAGATCTTTCTCGACTTGAAGATGGTAGCCTCGAAT
TAGAAATGGGAAAATTCAACCTCCATGGAGTTTTGGGAGAGATTGTTGAACTGATAAAACC
AATAGCATCCGTGAAAAAGTTACCTATCACCTTAATTCTGTCTCCTGATCTGCCTACTCATG
CCATTGGTGATGAAAAGCGGCTTACACAAACTCTTTTGAATGTCGTGGGTAATGCTGTCAA
ATTCACTAAGGAGGGCTATGTTTCTGTAAGAGTATCAGTTGCAAAACCAGAATCTTCACAG
GATTGGCGACCTCCAGAGTTTTATCCAGCATCTAGTGATGGCCATTTCTACATTCGAGTCC
AGGTTAAGGACTCTGGATGTGGGATTCTCCCACAAGATATTCCGCATCTCTTTACCAAGTT
TGCCCAGTCTCGGAGTGGACCAGCTCGACCTAGCAGTGGTGCAGGTCTTGGGCTTGCCAT
TTGTAAAAGATTTGTAAACCTCATGGGAGGCCACATATGGATTGAGAGTGAGGGCCTTGA
CAAAGGAAGCACAGCTACATTTATAGTCAAACTTGGGATTTGTGGCAATCCAGATCCATCC
GATCATCAAGCTGCAAACAGAAGCCAAGCATATAGTGGAAGTGGTGGCCTCGCTAGATTT
AAACCCTTCATCACAGATGAAAACGACACTGGTTTTTCTACTAGACGCAATCAAAGAAGTT
TCTAATATCCAAGACACCAAAATTGCATACCTCTCAATCACAGTCGACAAGATGGAGTAAA
CCTCCTACTTTCATTTTGCATGTGCTAAATTGTATAATTTGCAGTTTGCGGCTGTAGAATAG
GATTACTATGTCAGGCATATTTCTAACAAACAGGTTTTATGCGAACTCCTGTTGTATTAACT
AGAATACAATACAACAAAACAAAGTTGAGAGACGATCTGTTACTTAATTTGACTTGTAGTA
TATATTGTCAGTGGCTTTTGCCGTTTAGCGTTCATAAAAATGACAGTATTGGCATG 
>GmETR1 (Glyma09g00490.1) 
ATGGAATCCTGCAATTGTATTGACCCACAAGTGCCAGCTGATGACTTATTGATGAAATACC
AATATATCTCTGATTTCTTCATTGCCCTTGCTTATTTCTCAATCCCTTTGGAGCTTATCTACT
TTGTTAAGAAATCAGCAGTATTTCCATATAGATGGGTCCTTGTTCAGTTTGGTGCTTTCATT
GTTTTATGTGGAGCAACACATCTAATTAATTTATGGACATTTAGAATTCATTCAAGAACTGT



GGCTGTTGTAATGACCACTGCTAAGGTTTTAACTGCTGTGGTATCGTGTGCAACTGCCCTC
ATGCTGGTACATATTATTCCTGATTTATTAAGTGTTAAAACTAGGGAATTATTTTTGAAGAA
CAAGGCTGCAGAGCTTGATAGAGAAATGGGCCTGATTCGCACACAAGAAGAAACTGGTC
GACATGTTAGGATGTTGACTCATGAGATTAGAAGCACTCTTGATAGACACACAATATTGAA
AACGACTCTTGTTGAACTGGGTAGAACTTTGGCACTAGAGGAATGTGCGTTATGGATGCCA
ACACGAACTGGTTTGGAGCTTCAACTCTCTTACACATTGCGACAGCAGAACCCAGTTGGAT
ACACAGTACCCATTCATCTTCCTGTTATCAATCAAGTATTTAGTAGCAACAGGGCAGTAAA
AATTTCACCTAATTGTCCAGTTGCTAGATTACGACCTTATGCTGGAAAATACATGCCTGGG
GCAGTAGTAGCTGTTCGAGTTCCTCTCCTACATCTTTCTAATTTCCAAATATATGATTGGCC
TGAGGTTTCGACAAGAAGTTATGCTTTGATGGTTTTGATGCTTCCATCAGATAGTGCTAGG
CAATGGCATGTGCATGAGTTAGAACTGGTTGAGGTAGTCGCTGACCAGGTAGCTGTTGCT
CTTTCACATGCTGCAATCTTAGAAGAGTCAATGAGGGCAAGGGATCAGCTCATGGAGCAG
AATGTTGCATTGGATCTAGCAAGAAGAGAAGCAGAAACTGCAATTCGTGCTCGTAATGAC
TTTTTGGCTGTTATGAACCACGAGATGAGAACTCCCATGCATGCAGTTATTGCACTCTCTTC
ATTACTACAGGAAACAGATTTGACGGCTGAGCAACGTCTGATGGTGGAGACAATATTGAA
AAGCAGCAATTTGTTGGCTACCCTCATCAATGACGTTTTGGATCTTTCACGGCTTGAAGAT
GGCAGTCTTCAACTTGAAGCAACAACATTTAACCTCCATTCTTTGTTCAGAGAGGTCCTTA
ACTTGATTAAGCCTGTTGCATCTGTTAAAAAGTTATCACTCACTTCACATATAGCCTCAGAT
TTGCCAATGTATGCCATTGGTGATGAAAAACGTCTCATGCAAACTATTCTGAATGTTGTTG
GTAATGCTGTGAAGTTCTCAAAAGAGGGCTGCATTTCCATCTCTGCTTTCGTTGCAAAGCC
TGAATCCTTTAGAGATGCTAGAATTCCTGACTTTCTTCCAGTGCTAAGTGATAACCACTTTT
ATTTGCGAGTACAGGTAAAAGATTCAGGATCAGGAATTAATCCACAAGATATCCCAAAGAT
ATTCACTAAGTTTGCACAAAACCAATCGTTAACAACAAGAAATCCTGCTGGAAGTGGACTT
GGCCTGGCAATTTGTAGGAGGTTTGTAAATCTTATGGAAGGACATATTTGGGTTGAAAGCG
AAGGTATTGGTAAAGGATGTACAGTCACTTTTATTGTAAAACTTGGAATCCCAGACCGATC
AAATGAATTTAAGCTACCTTTTGTACCTAAAGTACCGGGAAATCATGGATCTACAAACTTT
GCTGGGCTCAAAGTTCTTGTCACGGATGACAATGGGGTTAGCAGGACAGTAACAAAGGGA
CTTCTTATGCATTTAGGATGTGATGTAACCACAGCAAGCTCAAGTGAAGAATGTCTGCGTG
TTGTTTCTCTGGAACATGAAGTGGTCTTCATGGATGTTTGTGCAGGGTTAGATGGTTATGAA
CTTGCAATCCGCATACATGAAAAGTTTACTAAACATCAAGATAGACCACTAATAGTTGCTC
TTACTGGAAACACCAAAAAGGTAACAAAAGAAAACTGTATGAGGGTTGGTATGGATGGCC
TTATATTGAAACCTGTTTCTGTTGACAAAATGAGGGGTGTTTTATCAGAACTATTGGAGCGC
CGAGTTCTGTTCGAAACTGTTTAACCTGTTAGATTGTTGTATATAGCTACATCAAATTTGGA
GAAACACAAACTTATGAAAACATGAGGCAATTGACATTAATTTTCATCCTTTTTGCTTTTAT
GAGATCCCGGCGAAAGGAACAACGATTGAGTCTACGTTGTTAAATCATTTTTTATGAACAG
AAGTTCGTATATGTTGTATATTCTGCATTTTTATAGCAGTCTTTCAATGTTTTTCAATGGCGG
T 
>GmETR2 (Glyma12g37050.1) 
GCAGAGATCTGTCTACATCATATTTGTTATGTGAAAAAGGAAAAATTGCCTGAGGTGGTTC
AATCACTATGGAATCCTGCAATTGTATTGACCCACAAGTGCCAGCTGATGACTTATTGATG
AAATACCAATATATCTCTGATTTCTTCATTGCCCTTGCTTATTTCTCAATCCCTTTGGAGCTT
ATCTACTTTGTTAAGAAATCAGCAGTATTTCCATATAGATGGGTCCTTGTTCAGTTTGGTGC
TTTTATAGTTTTATGTGGAGCAACACATCTAATTAATTTATGGACCTTTAGAATTCATTCAAG
AACTGTGGCTGTTGTAATGACCACTGCTAAGGTTTTAACTGCTGTGGTATCATGTGCAACT
GCCCTCATGCTGGTACATATTATTCCTGATTTATTAAGTGTTAAAACTAGGGAATTATTTTT
GAAGAACAAGGCTGCAGAGCTTGATAGAGAAATGGGCCTGATTCGCACACAAGAAGAAA
CTGGTCGACATGTTAGGATGTTGACTCATGAGATTAGAAGCACTCTTGATAGACACACAAT
ATTGAAAACGACTCTTGTTGAATTAGGTAGAACTTTGGCACTAGAGGAATGTGCGTTATGG
ATGCCAACACGAACTGGTTTGGAGCTTCAACTCTCTTACACATTGCGACAGCAGAACCCA
GTTGGATACACAGTACCCATTCATCTTCCTGTTATCAATCAAGTATTTAGTAGCAACAGGG
CAGTAAAAATTTCACCTAATTGTCCAGTTGCTAGATTACGACCTTATGCTGGAAAATACAT
GCCTGGGGCAGTAGTAGCTGTTCGAGTTCCTCTCCTACATCTTTCTAATTTCCAAATATATG
ATTGGCCTGAGGTTTCAACAAGAAGTTATGCTTTGATGGTTTTGATGCTTCCATCAGATAGT
GCTAGACAATGGCATGTGCACGAGTTAGAACTGGTTGAGGTAGTTGCTGACCAGGTAGCT
GTTGCTCTTTCACATGCTGCAATCTTAGAAGAGTCAATGAGGGCAAGGGATCAGCTCATCG
AGCAGAATGTTGCATTAGATCTAGCAAGAAGAGAAGCAGAAACTGCAATTCGTGCTCGTA



ATGACTTTTTGGCAGTTATGAACCATGAGATGAGAACTCCCATGCATGCAGTTATTGCACT
CTCTTCATTACTACAGGAAACAGATTTGACAGCTGAGCAACGACTGATGGTGGAGACAAT
ATTGAAAAGCAGCAATTTGTTGGCTACCCTCATCAATGACGTTTTGGATCTTTCACGGCTTG
AAGATGGCAGTCTTCAACTTGAAGCAGCAACATTTAACCTCCATTCTTTGTTCAGAGAGGT
CCTTAACTTGATTAAGCCTGTTGCATCTGTTAAAAAGTTATCACTCACTTCACATGTAGCCT
CAGATTTGCCAATGTATGCCATTGGTGATGAAAAACGTCTCATGCAAACTATTCTGAATGT
TGTTGGTAATGCTGTGAAGTTCTCAAAAGAGGGTTGCATTTCCATCACTGCTTTCGTTGCAA
AGCCTGAATCCTTTAGAGATGCTAGAATTCCTGACTTTCTTCCAGTGCCAAGTGATAACCA
CTTTTATTTGCGAGTACAGGTAAAAGATTCAGGATCAGGAATTAATCCACAAGATATCCCG
AAGTTATTCACTAAGTTTGCACAAAACCAATCATTAACAAGAAATCCTGCTGGAAGTGGAC
TTGGCCTGGCAATTTGTAGGAGGTTCGTAAATCTTATGGAAGGGCATATTTGGGTTGAAAG
CGAAGGTATTGGTAAAGGATGTACAGTCACTTTTATTGTAAAACTTGGAATCCCAGACCGA
TCAAATGAATTTAAGCTACCTTTTGTACCTAAAGTACCAGGAAATCATGGATCTACAAACTT
TGCTGGGCTCAAAGTTCTTGTCATGGATGACAATGGGGTTAGCAGGACAGTAACAAAAGG
ACTTCTTATGCATTTAGGATGTGATGTAACAACTGCAAGCTCAAGTGAAGAATGTCTGCGT
GTTGTTTCTCTGGAACATGAAGTGGTCTTCATGGATGTTTGTACAGGGTTAGATGGTTATGA
ACTTGCAGTCCGTATACATGAGAAGTTTACGAAGCATCAAGATAGACCACTGATAGTTGCT
CTTACTGGAAACACCAAAAAGGTAACAAAAGAGAACTGTATGAGGGTTGGTATGGATGGC
CTTATATTGAAACCTGTTTCTGTTGACAAAATGAGGGGTGTTTTATCAGAACTATTGGAGCG
CCGAGTTCTGTTCGAAAGTGTTTAACCTGTTAGATTGTTGTACATAGCTATATCAAATTTGG
AGAAGAGCACAAACTTATGAAGCAATGAGGCAATTGACATTAGTTGTCATCCTTTTTGCTG
TTTTGAGATCCCGGCAAAAGGAACAACGATTGAGTCTGCGTTGTTAAATAATTTTTTGTGA
ACACAAGTTCGTATATGTTGTGTATTCTGCATTTTATAGCAGACTTTCGATGTTTTGCAATG
GCGGTAAAATTGCATTTATACTGTCCTAGACTGTTTTGATTAATTGATTTAAGTTTAATTACT
TGTTAGATCTCTATACCTGTATAGTCTTTGTTTTAGTCTCTACATTCAAAATATTTGGTTTAG
CCCCTACGCATATGTACCTCCGTTCCTATGGATAAGAC 
 



>GmHP01 (Glyma15g10660.1) 
MDVGQMQRQWIDYTKSLFLEGFLDGQFLQLQQLQDENNPDFVVEVVSLFFEDSERLLKDLTFA
LDQNGVDFKKVDAHVHQLKGSSSSIGAQRVKNACIAFRNFCEEQNTDACVRCLQQVKQEYCL
VKNKLETMFRLEQQIVAAGGSIPTELSFSG* 
 
>GmHP02 (Glyma13g28390.1) 
MDVGQMQRQWIDYTKSLFLEGFLDGQFLQLQQLQDENNPDFVVEVVSLFFEDSERLLKDLTFA
LDQNGVDFKKVDAHVHQLKGSSSSIGAQRVKNACIAFRNFCEEQNTDACLRCLQQVKQEYCIV
KNKLETMFRLEQQIVAAGGSIPTELSFIG* 
 
>GmHP03 (Glyma07g38310.1) 
MEVDQMQRECLDYTKSLFLEKGFLDGQFLQLQQLQDENNPDFVVEVVSLFFEDSERLLNDLTF
ALNQKSIDFKKVDAHVHQLKGSSSSIGAQRVKNCCISFRNFCEEQNIDACLSCLQQVRQEYCH
VKNKFETLIRLEQQIVAAGGSIPMMEFSF* 
 
>GmHP04 (Glyma10g29890.1) 
MDGIVQLQRQLVDYTASLFHEGFLDDQFNQLQQLQDESNPDFVVEVVTLFFEDAERLLNELTK
TLGQPSIDFKRLDAHVHQLKGSSSSIGAQRIHRVCISFRNSCEEQNVEGCLKNLQQVKQEYSLV
KSKLETLFRMEQQILAAGG* 
 
>GmHP05 (Glyma20g37450.1) 
MDGIVQLERQLVDYTASLFHEGFLDDQFNQLQQLQDESNPDFVVEVVTLFFEDADRLLNELTK
ALGQPSIDFKRLDAHVHQLKGSSSSIGAQRIHRVCISFRNTCEEQNVEGCLKNLQQVKHEYSLV
KSKLETLFRMEQQILAAGGSVSR* 
 
>GmHP06 (Glyma19g33420.1) 
MDGFLDDQFNQLQKLQDESSPYFVMEVMTMFFGDSEKLLNRIALALEQKPVDFKSVDSNVHQ
FKGSSASVGVARVKDVCTNFRNICEAQNLEGRLYPEINFEVNTENATSTKYFLNWSGDLIFFIFS
EFVI* 
 
>GmHP07 (Glyma07g01840.1) 
MDRNQSRRQVAAMKQSLFDQGFLDEQFIQLEELQDDANPNFVEEIVTLHYRDSSRLISSIEQAL
KERNPLDFNKLDTLMHQFKGSSSSIGAKKVKAECNLFREYCRTGNAEGCMRSFQQLKREYAA
LRKKLEAYFQLARQAGP* 
 
>GmHP08 (Glyma08g21510.1) 
MDRNQSRRQVAAMKQSLFDQGLLDEQFIQLEELQDDANPNFVEEIVTLHYRDSSRLISSIEQAL
KERNPLDFNKLDTLMHQFKGSSSSIGAKKVKTECNLFREYCRAGNAEGCMRSFQQLKREYAA
LRKKLEAYFQVTRQ* 
 
>GmHP09 (Glyma02g16980.1) 
MTMDVAQLQRKLREHQAAMFQQGFLDDQFSQLQKLQDESTPDFVIEVITMFFDDSENLLKNM
ARCLEQVPADFKQIDAHAHQYKGSSASIGAARVKNVCATFRAFCEAKNQEGCMRCLSQLQQE
YSLLKNALQYLFSLQQQIKAAGGSIPTQ* 
 
>GmHP10 (Glyma10g02820.1) 
MTMDVVQLQRKLREHQAAMFQQGFLDDQFSQLQKLQDESTPDFVIEVITMFFDDSENLLKNM
ARCLEQVPVDFKQIDAHAHQYKGSSASIGAARVKNVCATFRAFCEAKNLEGCMRCLSQLQQE
YSLLKNALQYLFNLQQQIKAAGGSIPTQ* 
 
>GmPHP01 (Glyma07g03390.1) 
MLGLGADLLWADMNRLLAFLFHQGVLDEQFLQLQQLQDETSPNFVSEVVNIYFHESEKLLRNL
RALLMEKEFSDYKKMGIHLNQFVGSSSSIGAKRVRNVCVAFRAATEQNNRAGCLRALEMLEH
EYCYLKNKLHELFQIEQQRALAAGVRYPVQN* 
 
>GmPHP02 (Glyma08g22720.1) 



MLGLGADLLWADMNRLLAFLFHQGVLDEQFLQLQQLQDETSPNFVSEVVNIYFHESEKLLRNL
RALLMEKEFSDYKKMGIHLNQFMGSSSSIGAKRVRNVCVAFRAATEQNNRAGCLRALEMLEH
EYCYLKNKLHELFQIEQQRALAAGVRYPVQN* 
 
>GmPHP03 (Glyma15g01010.1) 
MLGFGADLLWADMNRLLAFLFHQGVLDEQFLQLQQLQDEASPNFVSEVVNIYFHESEKLLTNL
RGLLMEREYKKMGIHLNQFMGSSSSIGAKRVTNVCAAFRAATDQSNRAGCLRALEMLEHEYC
YLKNKLHELFQIEQQRALVAGVRYPVQNQ* 
 
cDNAs 
 
>GmHP01 (Glyma15g10660.1) 
GTCCGTAATAGTGCAAGAAAAATAATTTGCTTCTCTCTCTGTCTTTCTCACAAGACAACAGA
GGAACACTCCCAAACAAACCATGGACGTGGGTCAGATGCAGAGACAGTGGATCGACTAC
ACCAAATCCCTCTTCCTCGAGGGCTTCCTGGATGGTCAGTTTCTGCAACTTCAGCAGCTTC
AGGATGAGAACAACCCTGACTTTGTGGTCGAAGTTGTCTCTCTCTTCTTTGAAGATTCTGA
AAGGCTTCTCAAAGATCTCACCTTTGCCCTAGATCAGAATGGCGTTGACTTCAAAAAAGTT
GATGCTCATGTGCACCAGTTAAAGGGTAGCAGTTCAAGCATAGGTGCACAAAGGGTGAAA
AATGCCTGCATTGCTTTCCGCAACTTCTGTGAGGAGCAGAACACAGATGCGTGCGTCAGA
TGTCTGCAACAAGTGAAACAAGAGTACTGCCTTGTCAAGAATAAGCTTGAAACAATGTTCA
GGCTTGAGCAACAGATTGTGGCAGCTGGTGGGTCAATCCCTACGGAACTGAGTTTCAGTG
GATGATGGGTGGGTTTGTAGAGATGCTTGTATTATGATCCTCTTCTTTGTTAAAGATTATCC
TTTATCTTATTTAGTCCATGGTGAATGTATGGGTTTTTATGAAGATAGAAGTTTTCCATCCAA
TGTACCTTTTTCTTCACCAAAAAGCTCTTCATAATTTGTAATCTTTTGCATGCTTTACTGAAG
GATGATAGTAGCACCATTAATTGAACTTTCCTCTTTTATCTCTCTTCCAAACAAGGAAGAAA
ATTAGTGGTGACAACACAATACAATCCTTTGAACACCAAATACTCTAAATGAACATCTGAA
TAATAAATGTACAACAATGATACATGTGAATACCATAGCATTATAAAAC 
>GmHP02 (Glyma13g28390.1) 
CACCACTATCTTCTTATGTTGTTTTGTATTGTGTGACAGACAACTCAAAAAAACCATGGACG
TGGGTCAGATGCAGAGACAGTGGATCGACTACACCAAATCCCTCTTCCTTGAGGGCTTCC
TGGATGGTCAGTTTCTGCAACTTCAGCAGCTTCAAGATGAGAACAACCCTGACTTTGTGGT
CGAAGTTGTCTCTCTCTTCTTTGAAGATTCTGAAAGGCTTCTCAAAGATCTCACCTTTGCCC
TAGATCAGAATGGTGTTGACTTCAAAAAAGTTGATGCTCATGTGCACCAGTTAAAGGGTAG
CAGTTCAAGCATAGGCGCGCAAAGGGTGAAAAATGCCTGCATTGCTTTCCGCAACTTCTG
TGAGGAGCAGAACACAGATGCGTGCCTCAGATGTCTGCAACAAGTGAAACAAGAGTACTG
CATAGTCAAGAATAAGCTTGAAACAATGTTCAGGCTTGAGCAACAGATTGTGGCAGCTGG
TGGATCAATCCCTACGGAACTGAGTTTCATTGGGTGACTGAGAGGGTTTGTAGAGATGCTT
GTATTATGATCCTCTTTGTTAAAGATTATCCTTTATCTTATTAAGTCCATGGTGAATGTATGG
GTTTTTATAAAATAGAAGTTTTCCATCCAATGTACCTTTTTCTTCACCAAAAAGCTCTTCATA
ATTTGTAATCTCTTGCATGCTTTAATGAAGGATGATAGCACCATTAATTGAACTTTCCTCTTT
TATCTCTCTTCCAAACAAGGAAGAAAATTAGTGGTGACAACACAATACAATCCTTTCAACA
CCAAATAGTCTAAATGAACATCTGAATTATGAATACCTTAGTTGGATAAACACTTATT 
>GmHP03 (Glyma07g38310.1) 
AAAACATGGAGGTGGATCAGATGCAGAGAGAGTGCTTGGACTACACCAAATCCTTATTCT
TGGAGAAGGGCTTCTTGGATGGTCAATTTCTTCAACTTCAGCAGCTACAGGATGAGAACAA
CCCGGACTTTGTAGTTGAAGTGGTCTCTCTCTTCTTTGAAGATTCTGAGAGACTTCTCAATG
ACCTTACCTTTGCTCTAAATCAGAAAAGTATTGACTTCAAAAAAGTTGATGCTCATGTTCAC
CAGCTAAAGGGTAGCAGCTCAAGCATAGGTGCTCAGAGGGTAAAGAATTGTTGCATTTCT
TTCCGCAACTTTTGTGAGGAACAGAACATAGACGCGTGCCTCAGTTGTCTGCAACAAGTAA
GGCAAGAGTACTGCCATGTTAAGAATAAGTTTGAGACACTGATCAGGCTTGAGCAACAGA
TCGTGGCAGCTGGTGGGTCAATCCCAATGATGGAATTTAGTTTCTAAGGATGTGAATTTGT
AGAGAAGGAAACAAGAGTATTTTGTGATCCACTTCATCTTTGGTGAAAATTCTCTTTTATGT
TTATGTCTCTGATGAATGTATGGATTTTCATGAAGAGATAACTCAGATAAGTTTCCATCTAG
TGTAACCCTTTTCACAAAAACAAAAAGCCTAATTTGTAATCTTTTGCATGCTTTAATGAACA
CCAGATACCCTAGTTAAATTAAAACATACGTCACAAGTATGTTTAGCAAAATAAACCTTATT
AAAACCCTTAAATTGATATAGACAAGTTAAAAATAGTTTCAACAATGGTAGTGGGAGGATA



AGGTTAGTGATTTTATAAGACTTGTGAGTGATTCTGTAGTCATTACTTCGTTAGACTTGATT
GCACTGATGTAAGACCAGACCATGTAAACTGTTTCGGTGGGGCTAGATCCAAGACTAGTG
ACATTGTCGTCATTACGTGGAAATGTACCATAAGTCATTAGTTGGCATGAATTCATCGGTTA
AAAAAATATAGTGGTTGAAGATTATGCAGATATAAAGTCACTTTATTTTGGAATATGAAATT
TGGGAGGGACAGCAGATAATTCTTTTAAATTCGTGTTCAAAGATAAGGGGAATCCGTAAAA
GATATGATGCTTCACAAATCAAATCAGTGTCCGGTGGTATTATCGGTGTATGACAAAGTGA
CACCTAATGGAGGAATACATGATTTATTTATCCTTCTTAAAAAATCGCATTGCATATATGTA
CTTAAATTCAAGAGTATTGGTTAAGTTGATTTAAAAAAAATATATTTTTATTAAAATTAAAAT
AAATAGTATACTATTAAAGAAGTAATTTTATAAACTATATTAGTATATTTCTTCACT 
>GmHP04 (Glyma10g29890.1) 
CACACTATATAAACTAGGCAGAAGAAGAAATCAGTACCTAAAAAAATATTGAGTGGCTGG
TTAGAACTTGAGACTAATAATGGATGGTATAGTTCAACTGCAGAGGCAACTTGTTGATTAT
ACTGCTTCCCTATTTCATGAGGGTTTTCTAGATGACCAATTTAACCAGCTTCAGCAACTTCA
AGATGAAAGCAACCCAGATTTTGTGGTTGAAGTGGTGACTCTCTTTTTTGAAGATGCGGAG
AGGCTTCTTAATGAGCTCACAAAAACACTAGGCCAGCCAAGCATTGATTTTAAAAGGTTGG
ATGCTCATGTTCACCAGTTGAAGGGTAGCAGCTCCAGCATTGGAGCACAGAGAATTCACA
GAGTCTGCATTTCCTTCCGAAACTCTTGTGAGGAGCAAAACGTTGAAGGGTGTCTTAAAAA
CTTGCAACAGGTGAAACAGGAGTATTCCTTGGTGAAAAGCAAGCTTGAAACTCTCTTCAG
GATGGAGCAACAGATTTTGGCTGCAGGTGGGTAGTGTGATACGAGGCAGAGATATTTTGC
AGCCATTGCAATTTGCAAACAACACTCCGAACAAATCATGTCCAATCTGCAAACAAAGCA
ACCCCACTTCTATGTTGTATTTTAACTTTGTGTATGATTTTGTCCAGTGGATCATGGTTGTGA
AATTGGATTTATCATTTAAGCCAGAGTTGGCCCATATTTAGTCCAAAAGCAATGTGAATAA
CCCATGATCTCTTAGCTGTTCAAATATTAACTATCTTAATTTTTGCCTATAAACTGTCTTCGA
T 
>GmHP05 (Glyma20g37450.1) 
ACCTAAAAAAATATTGAGTGGGTGGTTAGAACTTGAGACTAATAATGGATGGTATAGTTCA
GCTGGAGAGGCAACTTGTTGATTATACTGCTTCTCTATTTCATGAGGGCTTTCTAGATGACC
AATTTAACCAGCTTCAGCAACTTCAAGATGAAAGTAACCCAGATTTTGTGGTTGAAGTGGT
GACTCTCTTTTTTGAAGACGCGGATAGGCTTCTTAATGAGCTCACAAAAGCACTAGGCCAG
CCAAGCATTGATTTTAAAAGGTTGGATGCTCATGTTCACCAGTTGAAGGGTAGCAGCTCCA
GCATTGGAGCTCAGAGAATTCACAGGGTCTGCATTTCCTTCCGAAACACTTGCGAGGAGC
AAAACGTTGAAGGCTGCCTTAAAAACTTGCAACAAGTGAAACACGAGTATTCCTTGGTGA
AAAGCAAGCTTGAAACTCTCTTCAGGATGGAGCAACAGATTTTGGCCGCAGGTGGATCGG
TTTCTAGGTAGTGTGATACGAGGCAGAGATGTTTTGCTGCCATTGTAATTTGGAAACAACA
CTCAGAACAAATCATGTCCAATCTGCAAACAAAACAACCCCACTTCTATCTTGTATTTTTCA
CTTTGTGTATGATTTTGTCCAGTGGATCAGGTCGTGAAATTGGATTTATCATTTAAGCCAGA
GTTGGCCCATATTTAGTCCAAAAGCAATGTGAATAACCCATGATCTCTCAGCTGTTTAGAT
ATTAACTATCTTAATTTTTGCC 
>GmHP06 (Glyma19g33420.1) 
ATGGATGGATTTCTGGATGATCAGTTCAATCAGCTTCAGAAACTGCAAGATGAGAGTAGTC
CATATTTTGTGATGGAGGTTATGACCATGTTCTTTGGTGATTCTGAGAAACTTCTAAATAGA
ATTGCACTAGCTCTAGAACAAAAACCTGTGGATTTCAAAAGTGTAGATTCTAATGTCCATC
AGTTCAAAGGAAGCAGTGCCAGTGTTGGTGTTGCGAGAGTTAAAGATGTCTGCACTAACTT
CAGAAATATTTGCGAGGCTCAGAACCTGGAAGGGCGATTGTATCCAGAAATCAATTTTGA
AGTAAACACTGAAAATGCTACAAGTACAAAATACTTCTTAAATTGGTCTGGTGATTTAATTT
TTTTTATCTTTTCAGAATTTGTCATTTAA 
>GmHP07 (Glyma07g01840.1) 
CTTCACTTTTACTTATAATGGACAGAAACCAATCCCGCAGGCAGGTTGCCGCAATGAAACA
GTCCCTCTTTGATCAGGGGTTCCTGGACGAACAGTTTATCCAACTGGAAGAATTGCAGGAT
GATGCAAATCCTAACTTTGTTGAGGAAATCGTGACTCTTCACTACCGTGATTCGTCACGGC
TTATCTCAAGCATAGAGCAGGCTCTCAAAGAGAGGAACCCTCTGGATTTCAACAAGCTGG
ACACACTTATGCATCAGTTCAAAGGAAGCAGTTCAAGCATAGGAGCCAAAAAGGTGAAAG
CAGAGTGCAATCTGTTCAGGGAATATTGCAGGACAGGAAATGCAGAAGGATGCATGAGG
AGCTTCCAACAACTGAAGAGAGAATATGCTGCACTGAGAAAGAAACTTGAAGCTTATTTTC
AGTTGGCTAGGCAAGCTGGACCCTAGGAAACAGCATGTCGCTCCAAATGAAGACTTGGAT
GAAAATATGCATAATAGGGCAAATGTAATGTAATAGGTGAAATTTGTAGCATAAAAAAAAA



TACTATATATATTCACCACAGGAAAGTGATGTTCGCCCTTTTGAGATATTTTGTTTCAAAAT
ATCAGTTTTGTTTTTTTAGATGTTATAGGAATATTACTCTTGCACTTTATGCTATATAATATA
ATACATATAACCCTGCAATCCACGTATGGGCTTGTGT 
>GmHP08 (Glyma08g21510.1) 
CCCACTTCACCTCTTTTTCTCTCTTAACTTTTACTTATAATGGACAGAAACCAATCCCGCAG
GCAGGTTGCTGCAATGAAACAGTCCCTCTTTGATCAGGGGTTACTTGATGAACAGTTTATC
CAACTGGAAGAATTGCAGGATGATGCAAATCCTAACTTTGTTGAAGAAATTGTGACTCTTC
ATTACCGTGATTCGTCGCGGCTTATCTCAAGCATAGAGCAGGCTCTCAAAGAGAGGAACC
CTCTGGATTTCAACAAGCTGGACACACTTATGCATCAGTTCAAAGGAAGCAGCTCAAGCAT
AGGAGCCAAAAAGGTGAAAACAGAGTGTAATCTGTTCAGAGAATATTGCAGGGCAGGAA
ATGCAGAAGGATGCATGAGGAGCTTCCAACAACTGAAGAGAGAATATGCAGCACTGAGA
AAGAAACTTGAAGCTTATTTTCAGGTGACTAGACAATAG 
>GmHP09 (Glyma02g16980.1) 
AAGGGGTGTCCGAGTTTTGAAGGAGAGAGAGAGAGACGCATTTGTAACGACAAGAAGCA
GAAGGTGTAGTAATACTGAGTGGTCAAATTAAGGATCGGGATTCAGGAATTTCCATTCTGA
GACACACAGAAGAACAGAAAGAAACTCCTTTTAATTTTCAATTTCAAGTCAAGATCGATCT
GACATCATAGAAAATGACCATGGATGTCGCTCAGCTGCAGAGGAAGCTGCGCGAACACC
AAGCCGCTATGTTTCAACAGGGTTTTTTGGATGATCAGTTCAGCCAGCTTCAGAAACTGCA
AGATGAGAGCACTCCAGATTTTGTGATTGAGGTTATCACTATGTTCTTTGATGATTCTGAGA
ATCTCCTAAAAAACATGGCACGTTGTCTAGAACAAGTGCCAGCTGATTTCAAACAAATAGA
TGCTCATGCTCATCAGTACAAGGGAAGCAGTGCCAGTATTGGTGCTGCTAGAGTTAAAAAT
GTGTGCGCCACCTTCAGAGCTTTTTGTGAGGCTAAGAACCAGGAAGGATGTATGAGATGT
CTATCACAGTTGCAACAGGAGTACTCTCTACTGAAGAACGCTCTACAGTACTTATTCAGTC
TGCAGCAACAAATCAAGGCTGCTGGTGGTTCCATTCCCACACAATAGAGTAGATGAGTGA
TAAAAAAGTGAAGCTTTTGATGGAGCTGCTGATTTTGTTCTTTTTTTTATCTTTTCCTGGATT
ACTCGTTCAGAATTACGTCCAAGGTTTGAACGATGGATTATGGTGCTGATATGATGAATAA
ACATTTCTTGCCTAGTTTGTCGCATACATACATGATATTATATTATTCTTCTCCACTAAACTG
TTGTTAAGTTTGAAGTTTCCCATGTTTACTCGTTAGGGTGATAATGTTTATCGTTCACTCATT
TGTTAAAGTAAATGCGTATATTTGTAGTGTTTAGCTCTTTGAACTCTTCTGTTCACTTCAAAG
AATTTATTTGGAAAGTGTGGAATTAATAGCCCTTCAACTGT 
>GmHP10 (Glyma10g02820.1) 
GAAGGAGAGAGAGAGAGACATTTGTAACGACAAGAAGCAGAAGGTATAGAGGGAGTGGT
CAAATTACGGATCAGGATTCAGGAATTTCCATTCTGAGACACACAGAAGCACAGAAAGAA
ACTCCTTTTAATTTTTCAATTTTCAAGTCAAGATCTGACATCATAGAAAAATGACCATGGAT
GTCGTTCAGCTGCAGAGGAAGCTGCGCGAACACCAAGCCGCTATGTTTCAACAGGGTTTT
TTGGATGATCAGTTCAGCCAGCTTCAGAAACTGCAAGATGAGAGCACTCCAGATTTTGTGA
TTGAGGTTATCACTATGTTCTTTGATGATTCTGAGAATCTCCTCAAAAACATGGCACGTTGT
CTAGAACAAGTGCCAGTTGATTTCAAACAAATAGATGCTCATGCTCATCAGTACAAGGGAA
GCAGTGCCAGTATTGGTGCTGCCAGAGTTAAAAATGTGTGTGCCACCTTCAGAGCTTTTTG
TGAGGCTAAGAACCTGGAAGGATGTATGAGATGTCTATCACAGTTACAACAGGAGTACTC
TCTACTGAAGAACGCTCTACAGTACTTATTCAATCTGCAGCAACAAATCAAGGCTGCTGGT
GGTTCCATTCCCACACAATAGAGTAGATGAATGATAAAAAAAAAGTGAAACTTTTGATGGA
GCAGCTGATTTTGTTCTTTTTTATCCTTTTCTGGATTTTTCGTTCAGAATTACGTCAAAGGTT
TGAACAATGGGATTATAGTGCTGATATGATGAATAAGCATTTCTTGCCTGGTTTGTCACATA
CATAAATTATATGATTCTTTTCCAATAAACTGTTGTTAAGTTTAAGGTTTCCCATGTTTACTC
GTTAGGGAGATAATGTTTATCATTTCAGTCATTTGTTAAAAGAAAGTGCGTATATTATAATT
ATAGTGTTTAGCTCTTGAACTCTTCTGTTCAGTTTAAAGAATTATTTGGAAAGTGTGGAATT
CTTAGCTCTTGAACTG 
>GmPHP01 (Glyma07g03390.1) 
ATGCTTGGTTTGGGTGCGGACCTCTTGTGGGCCGACATGAACCGTCTCCTCGCCTTTCTCT
TCCACCAGGGAGTGTTGGATGAGCAATTCTTGCAGCTTCAGCAGCTGCAGGATGAGACCT
CCCCAAACTTCGTCTCCGAGGTTGTCAACATTTATTTCCACGAATCCGAAAAGCTTCTCAG
AAATCTCAGAGCTTTGCTGATGGAGAAGGAGTTTTCTGACTATAAGAAAATGGGGATACAT
TTGAATCAGTTCGTGGGTAGCAGCTCAAGTATTGGCGCCAAGAGAGTTAGAAATGTTTGC
GTTGCCTTTCGTGCAGCTACTGAACAGAATAACCGTGCTGGTTGCTTGCGAGCGTTGGAG



ATGCTGGAGCATGAATATTGCTATCTCAAGAACAAATTGCACGAATTGTTCCAAATTGAAC
AGCAACGTGCTTTGGCAGCAGGAGTAAGGTACCCGGTGCAGAATTAA 
>GmPHP02 (Glyma08g22720.1) 
ATGCTTGGTTTGGGTGCGGACCTCTTGTGGGCCGACATGAACCGTCTCCTCGCCTTTCTCT
TCCACCAGGGAGTGTTGGATGAGCAATTCTTGCAGCTTCAGCAGCTGCAGGATGAGACCT
CCCCAAACTTCGTCTCCGAGGTTGTCAACATTTATTTCCACGAATCCGAAAAGCTTCTCAG
AAATCTCAGAGCTTTGCTGATGGAGAAGGAGTTTTCGGACTATAAGAAAATGGGGATCCA
TTTGAATCAGTTCATGGGTAGCAGTTCCAGTATTGGCGCCAAGAGAGTTAGAAATGTTTGC
GTTGCCTTTCGTGCCGCTACTGAACAGAATAACCGTGCTGGTTGCTTGCGAGCGTTGGAG
ATGCTGGAGCATGAATATTGCTATCTCAAGAACAAATTGCACGAATTGTTCCAAATTGAAC
AGCAACGTGCTTTGGCCGCAGGAGTAAGGTACCCGGTGCAGAATTAACAAAGCAATGCAA
TGCAAGGAAATGAAATGATGATGAAAAAATATTTTTAGGATTTGTTTGCTATTTTGCTTTGT
GTTCATTTCTGGTTTCGTAAGGCTAAGGGCACGTATCTCCGGTTATAGACAAGCCAAGCGA
TACCCAGCTTTTGTGCTTTGTTGTGTAGGGAATAGAAAAAAGGGATCAACGCCTCTGGCTT
TGTGGATTCTCTAGTGTACTACGTAGTGCCATCATGCTCTTCCTTACAGTATGCTTCGCTGT
AACCCTGTTCACTTTTTTTAACTAAAGTGGATCAAATCTATTAAAAGTTGGTGGTGTTTCGA
TT 
>GmPHP03 (Glyma15g01010.1) 
GCAATAGAAGCTGCAGGAACACATAACCCGATAGAAAGAAAGAAACTTTAGGGGTGTGTG
TGACATTATAAGTCTCCATTGTTCCCTCTTGTAACGTTCTTGGCGTAATTAATTAGTACTAGT
CGTTACCCTTATTAATAGAGTACGTACTACACTGCTAGCTCTGTTCATTTGGTGTGGTTGCC
TAATCTGAGTGTTTAATCAGTTAGCCAAAACGGGTCTCCCTCTGTGGATGCTTGGTTTCGG
TGCGGACCTCTTGTGGGCCGACATGAACCGTCTACTCGCCTTTCTTTTCCACCAGGGAGTG
TTGGATGAGCAATTTTTGCAGCTTCAACAGCTGCAAGATGAGGCCTCCCCTAACTTCGTCT
CTGAGGTCGTCAACATTTATTTCCACGAGTCCGAGAAGCTACTCACCAATCTCAGAGGATT
GCTAATGGAAAGGGAGTACAAGAAAATGGGGATCCATTTGAATCAGTTCATGGGTAGCAG
CTCAAGCATTGGTGCCAAGAGAGTCACAAACGTCTGTGCTGCCTTTCGTGCTGCTACTGAC
CAGAGCAACCGTGCTGGATGCTTGCGAGCGTTGGAGATGCTGGAGCATGAATATTGCTAT
CTCAAGAACAAATTGCATGAACTGTTCCAAATAGAGCAGCAACGTGCTTTGGTAGCAGGA
GTGAGATACCCTGTGCAGAATCAATAATGCAAATGAGACCGAATTGGTAGAATAAAGATC
TCGATCGATGATTTGTTTTCCCTTTTCCTTTCCTTTTTCTTCTCCT 
 



 
 
>GmRR1 (Glyma02g03140.1) 
MDTDSFVSFDHVSPEDSHEVHVLAVDDSLVDRKVIERLLKISACKVTAVDSGIRALQFLGLDEQ
RRTSESDGFVPDLKVDLIITDYCMPEMTGYELLKKIKESTMFREIPVVIMSSENILPRIDRCLEEG
AEDFIVKPVKLSDVKRLKGYMTPKEVIKMRSQEDRRSDGYVNGGDGGVLEINNKRKLEEQDTS
DVSLSPPSTSTLSSSPSVSSPSPSSSPTSSASVLASPIRRLKMTSTD* 
 
>GmRR2 (Glyma17g10170.1) 
MAITGDIFRQSITEMLAESPSGAPELHVLAVDDSLVDRKVIERLLKISSCKVTVVESGTRALQYL
GLEGENGSLGFDSVKVNLIMTDYSMPGMTGYELLKKIKQESSVFREIPVVIMSSENVLTRIDRCL
EEGAEDFLLKPVKLSDVRRLKDFIMKGKVKEGEKISHKRMRSIDCSPPLTATCSLLSLPCDPSP
SLLSPLSTKKARL* 
 
>GmRR3 (Glyma05g01730.1) 
MAITGEIFRQSIKEMLEESPSGAPELQVLAVDDSLVDRKVIERLLRISSCKVTVVESGTRALQYL
GLDGGNSSLGFDSVKVNLIMTDYSMPGMTGYELLKKIKQESSVFREIPVVIMSSENVLTRIDRCL
EEGAEDFLLKPVKLSDVRRLKDFIMKGKVKEGEKISNKRMRSIDCSPPLTATCSPVSLPCDPPS
SSSSSLLSPLSSKKARL* 
 
>GmRR4 (Glyma08g40330.1) 
MDSNSVVSWPRLPENIDGFGIKQKQSEEVHVLAVDDSIVDRKVIEHLLKVLACKVTAVDSGLRA
LQLLGLLDEQKIPSETNGFGGLKVDLIITDYCMPGMTGYELLKKIKESSSFKETPVVIMSSENVL
PRIDRCLEEGAEDFIVKPVKLSDVKRLKDFMTTKEVIRGELSQEEREGINKRKLLDTSDVSPSSP
PSISSSPLPSSPSSVIDSPIRRLKMTGTD* 
 
>GmRR5 (Glyma18g17330.1) 
MDSNSVVSWPRMPENINGFGLKQNQSEEVHVLAVDDSTVDRKVIEHLLKVLACKVTAVDSGLR
ALQLLGLLDEQKIPSETNGFVGLKVDLIITDYCMPGMTGYELLKRIKESSTFKETPVVIMSSENVL
PRIDRCLEEGAEDFIVKPVKLSDVKRLKDYMTTKEVRGELSQEEREGINKRKLLDTSDVSPSSP
PSISSSPLPSSLSSVIDSPIRRLKMTNTD* 
 
>GmRR6 (Glyma15g37770.1) 
MAMTVEAQFHVLAVDDSIIDRMLIERLLKTSSFHVTTVDSATKALKFLGLVEDELRTFDTTVASEI
HQDVDINLIITDYCMPGMTGYDLLRKIKESKSLKNIPVVIMSSENVPSRINRCLEEGAEEFFLKPV
QQADVNKLKPHLMKSRAKEEQDQPFNNKRKDMEEIHSPNKTRIKCSS* 
 
>GmRR7 (Glyma04g42680.1) 
MEFVDTRKLQLQHQQQLQQQPQHFHVLAVDDSVIDRKLLERLLRGSSCKVTCVDSGDKALKY
LGLIDELDDTSSTSLESESSHPPPQPLQREGIKVNLIMTDYCMPGMSGYDLLKRVKGSSWKDV
PVVIMSSENVPSRISMCLEEGAEEFLLKPLQLSDLDKLQPYFLKSVDNSCEKESANSSIDSDND
NVINNNSNNSNSNNNNNNSISKRKAMSPEPHREERSRPKMKELAVV* 
 
>GmRR8 (Glyma06g12100.1) 
MEFLDTRKLQLQQQQLQQQPQHFHVLAVDDSVIDRKLLERLLRGSSCKVTCVDSGDKALKYL
GLIDELDDTSSTTLESESSHPPPQPLQQEGIKVNLIMTDYCMPGMSGYDLLKRVKGSSWKDVP
VVIMSSENVPSRISMCLEEGAQEFLLKPLQLSDLDKLQPYFLKSLDNSCEKESANSSIDSNNDN
VINNNSNNSNNNNNNNISKRKAMSPEPHQEERSRPKMKELAVV* 
 
>GmRR9 (Glyma03g28570.1) 
MGMAAAESQFHVLAVDDSIIDRKLIERLLRTSSYQVTTVDSGSKALEFLGLRENDESNPSIPSVC
PNNHQPQEVEVNLVITDYCMPGMTGYDLLKKIKESSSLRNIPVVIMSSENVPSRINRCLEEGAEE
FFLKPVRLSDLNKLKPHMKKTKFKDQKQETVERFEDSEVQQQQSQQQIIIQNEHHQAPKLQVL
QPESESESHPQPTIEQQQQILQQANNNNKRKTMEQGLSPETDRTRPRYSGIATVV* 
 
>GmRR10 (Glyma19g31320.1) 



MGMAAESQFHVLAVDDSLIDRKLIERLLRTSSYEVTTVDSGSKALEFLGLCENDESNPSTPYVC
PNNHQEVEVNLVITDYCMPGMTGYDLLKKIKESSSLRNIPVVIMSSENVPSRINRCLEEGAEEFF
LKPVRLSDLNKLKPHMKKTKLKDQKQGTVEKLEDLEVQQQQPQQQIIIQNEQQQAPKSRDLLQ
PESESHPHAQPTIEQQQQSLQQANNNSKRKTMEQGLSPETDRTRPRYSGIATVV* 
 
>GmRR11 (Glyma11g21650.1) 
MGMAAEAQFHVLAVDDSLIDRMLIERLLKTSSFHVTAVDSGSKALKFLGLVEEKRNEEPPPCIA
LESHQDVEVNLIITDYCMPEMTGYDLLRKIKESKSLKDIPVVIMSSENVPARINRCLEEGADEFFL
KPVQQSDVNKLRPHLMKSKVKDGEDQQISNKRKETEESHSPDKTRTKMEPQKVVNFS* 
 
>GmRR12 (Glyma04g29250.1) 
MGMAAEAQFHVLAVDDSLIDRMLIERLLKTSSFHVTALDSGSKALKFLGLVEDEQRNKEPPSIA
LESHQDVEVNLIITDYCMPEMTGYDLLKKIKESKSLKDIPVVIMSSENVPARINRCLEDGADEFFL
KPVQQSDVNKLRPHLLKSKVKDEEVQQINKKKEGNRRKPFTR* 
 
>GmRR13 (Glyma13g03560.1) 
MELVNSQKLKQHEQQQHFHVLVVDDSVIDRKLLERLLRDSSCKATFVDSGDKALKFLGLLDDD
LDNSSSTSSESLQLNGIKVNMIMTDYCMPGMSGYDLLKRIKGSSWKDVPVVIMSSENVPSRISM
CLEGGAEKFLLKPLQQSDLEKLQPCFLKSSDNSSEQDQSAERSVASHDNDNYIDTIKALCPEH
GFKLQFVSTIATTILRFWKSL* 
 
>GmRR14 (Glyma06g19870.1) 
MASAGDLFTHGLPEVGGAGKLHVLAVDDSHVDRKVIERLLKISSCKVTVVESGSRALQYLGLD
GEKSSIGFDSVDVNLIMTDYSMPGMTGYELLKKIKESSVFREVPVVVMSSENILTRIDSCLEEGA
EEFLLKPVKLSDVKRVTDFIMRGEGMKGVKRSKKRSRSDDCIPSLSTAFASVSHPCDLSSPPS
PCVSQSKKSRLSI* 
 
>GmRR15 (Glyma04g34820.1) 
MASAGDVFRQGLPEVCAAGKLHVLAVDDSHVDRKVIERLLKISSCKVTVVESGSRALQYLGLD
GEKSSIGLDSVKVNLIMTDYSMPGMTGYELLKKIKESSVFREVPVVVMSSENILTRIDSCLEEGA
EEFLLKPVKLSDVKRVTDFIMRGEGMKGVKISKKRSRSDDCIPSLSTAFSSVSHPCDISSPPSPC
VLQPKKSRLSI* 
 
>GmRR16 (Glyma06g14750.1) 
MAAGSSSNWVMESGDVPHVLAVDDNLIDRKLVEKLLRNSSCKVTTAENGPRALELLGLTSGG
QNTMNGRSKVNMVITDYCMPGMTGYELLKKIKESSVTKEVPVVIMSSENIPTRINKCLEEGAQM
FILKPLKQSDVKKLTCQLMN* 
 
>GmRR17 (Glyma04g40100.1) 
MAASSSSNWVMESGDVPHVLAVDDNLIDRKLVEKLLRNSSCKVTTAENGPRALELLGLTSGG
QNNMNGRSKVNMIITDYCMPGMTGYELLKKIKESSVMKEVPVVIMSSENIPTRINKCLEEGAQM
FILKPLKQSDVRKLTCQLMN* 
 
>GmRR18 (Glyma13g26770.1) 
MAMTVEAQFHVLAVDDSIIDRMLIERLLKTSSFHVTTLDSATKALKFLGLVEDELRTFDTTVASEI
HQDVDVNLIITDYCMPGLTGYDLLRKIKESKSLKNIPVVIMSSENVPSRINRCLEEGAEEFFLKPV
QQADVNKLKPHLMKSRAKEEQDQPFNNKRKDMKEIHSPNKTRIKCSS* 
 
>GmRR19 (Glyma17g03380.1) 
MNLSNGKGSMSTLTASVVMKSGDAVSDQFPAGLRVLVVDDDPTCLMILEKMLRTCLYEVTKC
NRAETALSLLRENKNGFDIVISDVHMPDMDGFKLLEHIGLEMDLPVIMMSADDGKSVVMKGVT
HGACDYLIKPVRIEALKNIWQHVVRKRKNEWKDAEQSGSAEEGDRHPKASDEADYSSSANEG
SWRNSKKRRDEEEEAEDRDDTSTLKKPRVVWSVELHQQFVAAVDQLGIDKAVPKKILELMNV
PGLTRENVASHLQKYRLYLRRLSGVSQHQNNLNNSFLGPQEATFGTISSINGIDLQTLAVAGQL
PAQSLATLQAAGLGRSTAKAGVPIPLMDQRNLFSFENPRLRFGEGQPQHLSTSKPMNLLHGIP
TNMEPKQLANLHQSTQSIGGLNMRVNASATQGNPILMQMAQSQPRGQMLSENTGPRVPRLPS



SLGQPTVSNGISNGLLGRNGIAGNNRGPAYNPVPPSSSLLSFPMNQTSEMSVNNSFPIGTTPGI
SSITTKGSFQEEVTSGIKGSSGFPSYDIFNELHHQKSHDLEITNPGLTYNASHHVNPLQGNIDVA
PSVLVHQGFSSTQQTGQSRDGALIGKAMFSMGEGLEQNNLQNANFNPLLVDNSIRIKAERIPD
ASSQTNLFPEHYGQEDLMTALLKQQEGMGPAENEFEFDGYSLDNIPV* 
 
>GmRR20 (Glyma09g04470.1) 
MNLSHGKGSTSSSPLKAGDTVSDQFPAGLRVLVVDDDPTCLMILERMLRACLYEVTKCKRAEV
ALSLLRENKNGFDIVLSDVHMPDMDGFKLLEHIGLEMDLPVIMMSADDGKQVVMKGVTHGAC
DYLIKPVRIEALKNIWQHVVRMRKNGLRDVEQSGSMEEGDRPPKGSDDGNYSSSVNEAKSSK
KRRDEDEEGDERDDSSTLKKPRVVWSVELHQQFMAVVNQLGIDKAVPKKILELMNVPGLTRE
NVASHLQKYRLYLRRLSGVSQQQGNLSNSFMSSQEATFGGTSINGIDLQTLSAAGQFPSQSLA
KFQAAGLGRTTAKAGMPMSLSDQKNLFSFENPRLRFGEGSLQHLSNSKPINLLHGILTNMEPK
QLANLHQSTQPLGSLNMRVNSPATQNKPLLMQMTQSQPRGQLLSENASSHVTRYPSSLVQPT
VPNGISSGVLGNAIAGTSNITTTYNPVQQNSSLLSFPMNQTNEMSASNFHLRSTPGITSIPNKGM
FHEEGTSGVKGSGGFVQGYDMFNDLHHQKSHDWDLTNTGMTYDASQHANPLQGNIDVSPSV
LVHQSFPSMQQTVQNRDTTSIGKAMFSTGEGMHQSSLQNIGQHHNNLLLDNSVRVKAERIPDP
SCQINNLFSDQYGQEDLVSAFLKQQEGVGTAENEFDFDGYSLDNIPV* 
 
>GmRR21 (Glyma07g37220.1) 
MNLSNGKGSMSTLTASVVMKSGDAVSDQFPAGLRVLVVDDDPTCLMILEKMLRTCLYEVTKC
NRAETALSLLRENKNGFDIVISDVHMPDMDGFKLLEHIGLEMDLPVIMMSADDGKSVVMKGVT
HGACDYLIKPVRIEALKNIWQHVVRKRKNEWKDAEQSGSAEEGDRQPKASDEADYSSSANEG
SWRNSKKRRDEEEEAEDRDDTSTLKKPRVVWSVELHQQFVAAVDQLGIDKAVPKKILELMNV
PGLTRENVASHLQKYRLYLRRLSGVSQHQNNMNNSFLSPQEATFGTISSINGIDLQTLAVAGQL
PAQSLATLQAAGLGRPTGKAGVPMPLMDQRNLFSFENPRLRFGEGQQQHLSTSKPMNLLHGI
PTNMEPKQLANLHQSTQSIGSLNMRVNASATQGSPLLMQMAQSQPRGQMLSENIGPRVPRLP
SSLGQPTVSNGISNGLLGRNGIAGNNRGPAYNPVPPSSSLLSFPMNQTSEMSVNNSFPLGSTP
GISSITTKGSFQEEVTSGIKGSGGFPSYDIFNELHHQKPHDWEITNPNLTYNASQHANPLQGNID
VTPSVLVHQGFSSTQQTGQSRDAALIGKAMFSMGEGLEQNNFQNASQNLNSLLLDNSIRVKAE
RIPDASSQTNLFPEHYGQEDLMSALLKQQEGMGPSENEFDFDGYSLDNIPV* 
 
>GmRR22 (Glyma15g15520.1) 
MNLSNGKGSTSSSPLKAGDSVSDQFPAGLRVLVVDDDPTCLMILERMLRACLYEVTKCQRAE
VALSLLRENKNGFDIVLSDVHMPDMDGFKLLEHIGLEMDLPVIMMSADDGKHVVMKGVTHGAC
DYLIKPVRIEALKNIWQHVIRKRKNGLRDVEQSGSVEEGDQPPKVSDDGDYSSSVNEARSSKK
RRDEDEEGDEKDDSSTLKKPRVVWSVELHQQFMAAVNQLGIDKAVPKKILELMNVPGLTREN
VASHLQKYRLYLRRLSGVSQQQGNLNNSFMSSQEATFGGTSINGIDLQTLSAAGQFPSQSLAK
LQATGLGRTTAKAGVPMPLSDQKNLFSFENPRLRFGEGSLQHLSNSKPINLLHGIPTNMEPKQ
LANLHQSTQPLGSLNMRVNAPVTQNNPLLMQMAQSQPRGQMLGENAGSHVTRFPSSLVQPT
VSNGISNGVLGNGIAGTSNITTYNPVQQNSSLLSFPMNQTNEISVSNFPLRSSPGITSITNKGMFH
EEGTSGIKGPGGFVQGYDMFNELHHQKSHDWDLTNTGMTYDAAHHANPLQGNIDVSPSVLVH
QSFPTMHQTVQNRDTTSIGKAMFSTGEGMHQSNLQNVGQHHNNLLLDNSVRVKAERIPDPSC
QINNLFADQYGQEDLVSAFLKQQESIGTSENEFDFDGYSLDNIPV* 
 
>GmRR23 (Glyma11g37480.1) 
MDNGCFSSPRRDFPAGLRVLVVDDDPTWLKILEKMLKKCNYEVTTCCLARHALSLLRERKDG
YDIVISDVNMPDMDGFKLLEHVGLEMDLPVIMMSVDGETSRVMKGVQHGACDYLLKPIRMKEL
RNIWQHVLRKRIHEAKEFEKLSDDGNLFAVEDVTSTKKRKDADNKHDDKECLDPSSTKKARVV
WSVDLHQKFVKAVNQIGFDKVGPKKILDLMNVPWLTRENVASHLQKYRLYLSRIQKENDQRSS
SSGLKHSDFPLKDMRSFGFQNSVNNQQQNDVAIDSYNHSDGSLQLQNVETKSHEADPKGIVS
QSTIAKKGRILTEENHAVFDCSMPTPYTWTEVPHMQLKEEHKSIVHLEDSFNQLPLHGKQQQHI
QVDQSQSVASISSAPLITEEENDYANSVSSIGNAVGTFPIQPGSLIMNVAFLIWKFTKATFFWED
LHFYWLQGECYNNMNFSLQNIGMSEYYDPGLISEAPTHLYDSADYSVIDQGLFIA* 
 
>GmRR24 (Glyma05g27670.1) 



MDNGCFSSPRHDAFPAGLRVLVVDDDPTWLRILEKMLKKCLYEVTTCCLATEALKKLRERKDA
YDIVISDVNMPDMDGFKLLEQVGLEMDLPVIMMSVDGETSRVMKGVQHGACDYLLKPIRMKEL
RNIWQHVFRKRMHEARDFESHEGFDFEGIHLMRNGSDHSDDGNLFAVEEITSIKKRKDADNKH
DDKEFGDHSPMKKARVVWSVDLHQKFVKAVNQIGFDKVGPKKILDLMNVPWLTRENVASHLQ
KYRLYLSRLQKENDQKSSSSGIKHSDSPSKDPGSFSILDTANKQQNDVAIDSFSYSDGSLLLQM
DATSHEGNLKGIVSEPTTEKRRGSTGDIPDPKIQKSSQKSLNQPFTSVESSEANHAVFDCTIPTQ
YSWSEFPKGPLKEEQKTLVQLEDSLSQLPLHGNGTQHHIHVDQSQSIASINSNPSITEEEVAAK
LETKPLYAGYESDYVSPVSSIGSAVEVFPSQSKSLMVNDQSSEPTFTSNLSLKAQGFNRDCISD
LDFYQRNLLLGGEVASAPLEEDLNFFLLQTECYNMNFGLQNIDMSEYYDPRLIAEVPSHFYDSA
DYSSVDQSLFIA* 
 
>GmRR25 (Glyma08g10650.1) 
MPNTLTTCCLATEALKKLRERKEAYDIVISDVNMPDMDGFKLLEQVGLEMDLPVIMMSVDGET
SRVMKGVQHGACDYLLKPIRMKELRNIWQHVFRKRMHEARDFESHEGFDFEGIHLMRNGSDH
SDDGNLFAVEETTSIKKRKDADNKHDDKEFGDHFPTKKARVVWSVDLHQKFVKAVNQIGFDK
VGPKKILDLMNVPWLTRENVASHLQKYRLYLSRLQKENDQKSSSSGIKHSDSPSKDLGSFSFL
NTANKQQNDIATDSFSYSDGTLLIQMDATSYEGDLKGIVSEPTTEKRRASTSEIPDPKVQKSSQ
KSLNKPFTSVESSEANHAVFDCTIPTEYSWSEFPKGPLKEEQKTPVQLEDSLCQLPLHGTQHHI
QIDQSQSIASINSNPSITEEEVAAKLETKPLYAGYESDYVNPVSSIGSAVEAFRSQSKSLMVSDQ
SSEPTFTSNLSLKTQGFNLDCISDLDFYQRNLLLGGEVASAPLDEDLNFFLLQSECYNMNFGLQ
NIDMSEYYDPRLTAEVPSHFYDSADYSSVDQSLFIA* 
 
>GmRR26 (Glyma04g06650.1) 
MTVEKKRNDSGDEFPVGMRVLAVDDDPTCLLVLKTLLQRCQYHVTTTNQAIKALALLREHKDK
FDLVISDVHMPDMDGFKLLELVGLEMDLPVIMLSANGDTKMVMKGISHGACDYLLKPVRMEEL
KNIWQHVIRRKKFDSKEKNKTSNLDKPTSNSGNGLGSSGTGNSDQNEKLTKKRKDQDEDEDE
DQENDLDNEDPSAQKKPRVVWSVDLHRKFVAAVNQLGIDKAVPKKILDLMNVEKLTRENVAS
HLQKYRLYLKRISCVANQQANMVAALGVADPSYLRMSSVSGVGHVQTLSGSGQLHNNNFRSF
PPSGIINRLNTPAGLNVHGFPSGVLQLSQSQNLNNANDHHKFQSVIVPVNQNGVQGMTVSVGL
DQLQNNKVVMSVQNLTTVFDAKTTFPIPNKLPDPRPKITNSVSHTSDVHFSNNALMLEPRPQGS
QGSVRIGTLSSSVASQHSEFSLSLLDQGRYSDNWTSAVQPSVIQTNFFPPSECFRQTNIPPADN
MASVPLQGGNLSGPSITSLSRQSHDSMTEMHSEGMTFTNRPGHTSSNVPFQGWDDHNQDAT
HHSNIINLDFNYCDPLQMKHEGFVELTDETLLKQHQGNTMDQQKSQENHFSNNLGSLEDLVSS
MMK* 
 
>GmRR27 (Glyma17g33230.1) 
MTVVENHTMDDLRDQFPIGMRVLAVDDDSTCLMVLETLLRRCQYHVTTTKNAITALNLLRENKT
MFDLVISDVHMPDMDGFKLLELVGLEMDLPVIMLSVNDDPKMVMKGITHGACDYLLKPVRIEEL
QNIWQHVIRRKKIDSKEQNKTSDYDKTNSDSGNGRGSAATGNSDQNGKPSKKRKDQDEDDDE
ENDTDHDNEDPSTQKKPRVVWSVELHRKFVSAVNLLGIDKAVPKKILDLMNDEKLTRENVASH
LQKYRLYLKRISCGANRQANMVAALGTADSSYLRMGSLSGVGHLQTLTGPQQFHNNAFRPFP
PGGMIGRLNTSVGLNNHGLSSSEALQLSHAQNLNNSINDPLKFQSSIACGNQNAIQGMPMSIGL
DQLQHNKGVSVSVGPIQNMSPLIDARPTFAVSNRLSDQIPKVTMGCSPSPVLDVSNNALVLKA
DSENTQGRGVYENLTSVASQHSQFSLPLLGHGRCSDIWSSPMRSSGTNSYPPSETLQGGNLS
GASSITSLSNQSHDSQTDMHSQGLIFTNNSGQISNNVPFLGWDDHNHDSSYHSNVIGNSIDSLID
PEGHTSINSTYNRNLDFNFCDPLQMKHDGIMGLSDENSLKQQHRYIMNQQKSQNSRAPNNIGS
LEDFVSSMMKQKQDKVKFLDGSYLCNNNYPDGTSM* 
 
>GmRR28 (Glyma14g13320.1) 
MDDLRDQFPIGMRVLAVDDDSTCLMVLETLLRRCQYHVTTTKNAITALKLLRENKTMFDLVISD
VHMPDMDGFKLLELVGLEMDLPVIMLSVNDDPKMVMKGITHGACDYLLKPVRIEELQNIWQHVI
RRKKIDSKERNKTSDHDKPNADNGNGRVSAGTGNSDQNGKPSKKRKDQDEDDEEENEDGHD
NEDSSTLKKPRVVWSVELHRKFVSAVNQLGIDKAVPKKILDLMNVEKLTRENVASHLQKYRLY
LKRISCVANRQANLVAALGTADSSYLRMGSLSGVGHMQTLTGPQQFHNNAFRPFPPGGMIGR
LNASVGLNMHGISSSEALQLSHAQNLNKSINDPLKFQSAIACGNQNGIQGMPMSIGLDQLQHN
KGVSVGPIQNMSSLIDDRPTFGVSKKLSDQTQKVTIGCSPSPVLDISNNDLVLKADSENTQGGG



VYENLTSVASQHSQFSLPLLDHGRCSDIWSSPMQSSGTNSYPPSETLQGGNLSGQSSITSLFN
QSHDSPTDMHSQGLIFTNNLGQMSNNVPFQGWDDNNHDSNYDANVIGNSIDTLIDPEGHTSINS
NYNRNLDFNFCNPLQMKHDGIMGLSEENSLKQQYGYIMNRQKSQNSSATNNLGSLEDFASSM
MKQATYSVWRAC* 
 
>GmRR29 (Glyma15g24770.1) 
MAVEKQREDEGCDRFPVGMRVLAVDDDPICLKVLENLLRKCQYHVTTTNQAVEALKMLRENR
NKFDLVISDVNMPDIDGFKLLELVGLEMDLPVIMLSAHGDTKLVMKGVTHGACDYLLKPVRIEE
LKNIWQHVVRRKNFDSRDQNKASNEEKAPNIAGEGSQGLRSENSADQNKRLGKKRKDQSEE
EEEDGEENGDDEDPSAQKKPRVVWSVELHRKFVAAVNQLGLDKAVPKKILDLMNVEGLTREN
VASHLQKYRLYLKKAAQQANMVAALGGSDSYLRMGSIDGYGDFCTSSGSGRITNTTSPSYAST
GIFSRLNSPAALNMRAISSSALIRPVQSQNINCSLNTLGNIQPSVFPANHSSSLLQGIPTSIELNQ
SKQSNCTTGISQLSQVDSSGFAVASGFPDSRATVNGPNNSLPCVSNNHIMLQGNPQQMHGPG
AFRNQSSVRAASLCAESFDAGLCSSSNLLDYNRCNENWQNAAQLSKFPAHSLPLCEAFSNDQ
LPPTRINVSNSRTHIVNSPVDFSSRMGISVPLEDTRNELACQEGLIGNIVKPSSYTPQQRWEEHK
LDYNQNVGHSFNPVNSHASSSGVKSSMGHGLNQNNTICSNRVDASLVGQLNGASPSISRCTE
VEKFSSDIRLKPNEAYILEQMKSQDGFMQNTFGTLDDIMGAMVKREQNELTLLDGEMGFDAYP
VGSCN* 
 
>GmRR30 (Glyma09g14650.1) 
MAVENQREDGGCDRFPVGMRVLAVDDDPICLKVLENLLRKCQYHVTTTNQAVEALTMLRENR
NKFDLVISDVNMPDIDGFKLLELVGLEMDLPVIMLSAHGDTKLVMKGVTHGACDYLLKPVRIEE
LKNIWQHVVRRKNFDSRDQNKASNEEKAPNFAGGGSQGLRSENSADQNKRLGKKRKDQSDE
EEEGGEENEDDEDPSAQKKARVVWSVELHRKFVAAVNQLGLDKAVPKKILDLMNVEGLTREN
VASHLQKYRLYLKKAAQQANMVAALGGSDSYLRIGSIDGYGDFCTSSGSGRITNATLPSYAST
GIFSRLNSPAALNMRGISSSALIRPVQSQNINSSLNTLGNIQPSIFPANQSSSLLQGIPTSIELNQS
KQRNCTTGISQLSQVDSSGFTVASGFPDHRATVNGPNNSLPCVSNNHIMLQGNPQTHGPGAF
SNQSSVRAASLCAESFDVGLCGSSNLLDHNRCNDNWQNAAQLSKFPANSLPLCEAFSNDQLP
PTSINDSNSSTHIGNNSPVDFSSRMGISVPLEDTRNELRCQEGLIGNIVQPSSYTPRQRWEEHKL
DYNQNMSCPFNSVNSHASSSGVTSSMGHVLNQNNTICSNRVDASSLVGQLNGASPSISRCTEV
EKFSSDIRLKPNEAYILEQMKSQDGFMQNTFGTLDDIMGVMVKREQNESTLLDGEMGFDAYPV
GSCN* 
 
>GmRR31 (Glyma06g06730.1) 
MTVEKKMNDSGDEFPVGMRVLAVDDDPTCLLVLETLLRRCQYHATTTNQAIKALALLREHKDK
FDLVISDVHMPDMDGFKLLELVGLEMDLPVIMLSANGDTKLVMKGISHGACDYLLKPVRMEEL
KNIWQHVIRRKKFDSKEKNKTRNIDKPTSNSSNGLGSSGTGNSDHNEKLTKKRKDQDEDEDEE
QENDHDNDDPSAQKKPRVVWSVELHRKFVAAVNQLGIDKAVPKKILDLMNVEKLTRENKYRL
YLKRISCVANQQTNMVVALGGADPSYLRMNSVSGVGHIQSISGSGQLHNNAFRSFPPSGIINRL
NTPAGLNVHGFPSGVLQLSQSQNLKNTNDNLKFQSAIVPANQNGVHGMTVSVGLDQLQNNKG
VMSVQNLTTVFDAKTTFPISNKLPDPRPKITNSGSHTPDVSFSNNALMLEPRPQGTQGSVRIET
LSSSVASQHSEFSLSLLDQGRYSDNWASTVQPSVIQTNSYPPSECFGQTNIPPTDNMASVPLQ
GGNLSGASITSLSRQSYDSMTDMHSEGVTFTNRPGHISSNVPYQGWHDNNQDATHHSNILSIN
SLTPVNGAAVPAGHAAMNSALHRNLDFNYCDPLQMKHEGFVELTDEALSKQHQGNIMNLPKS
QQSHFSNNLGSLEDLVSSMMKQENDKMKLLDGNLICNNYSGGLSRCDSRFSSTFQNIMHPR* 
 
>GmRR32 (Glyma13g22320.1) 
MVVGDRFPVGMRVLAVDDDKTCLTVLENLLRKCQYNVTTTNQAIKALEMLRKNRNKFDLVISD
VNMPDMDGFKLLELVGLEMDLPVIMLSGYGDKERVMRGVIQGACDYLTKPVRIEELQNIWQHV
LRRRIDSKDKNKTASEGKGCSMAGKKELSEDEEEEEYDKENEEHSNQKKPRLVWDAELHRKF
LAAVNHLGIDKAFPKRILDLMNVEGLTRENVASHLQKYRLGLRKPTQQPSMVAALGSSDPYLQ
MDSVEGFRTLSGSVGMLSTTLPSYASGGVFCRLNPPSGLRGVNSALFQPVLSQNNSMSAKAF
GNMQLSMFSANQTSSLLQGIPTSIDANKFQQNRSPGIRKLSPLDDSSGFKVSSGFSDTRATVIN
PNNFVHDLSNNHLLLQRNSPPAQNSGAFRNHSSLGAASVNTQSFDPGICELDHNRHNKSWQG
TTQISKFPTNTSAVSKVFTHDQLAQNNLKFSSSTFCSGNSPVDFSSTRAIAPPLEDARDKRGCN



KDMSQTFNSTKSVSPNGDTSSLGHSLDQNNSVSSEGIGASLVNPSITQSNEGEKFYSMKSNDA
CILRSMESQEGLMQNTFGSLNDIMSEITEQEQNTIMLMDGELEFDLDHAFDSF* 
 
>GmRR33 (Glyma07g26890.1) 
MAPAAAEFPVGLRVLVVDDDATTLKIIEQMSIRCRYRVTTCTEATVALNLLRERKGCFDVVLSD
VHMPDMDGYKLLEHVGLEMDLPVIMMSGDSTTSAVMKGIRHGACDYLIKPVREEELRNIWQHV
VRKFWNDSKEQDNSGSMEDSDQNKRGNDDAEYTSVADAAVVKAPKKRSSLKEEDIELESDD
PAASKKPRVVWSVELHQQFVSAVNQLGLDKAVPKRILELMNVPGLTRENVASHLQKFRLYLK
RLTGVAQQQNGMLNTVPGPIESNLGTNGRFDVQALAAAGHVPPETLAAIHAELLGHPTNNIMS
TVDQTTLLQASIQGLKHSHAGHAVAYGQPLVKCPSNIGKNFSPSILTVNDTSSGYGAWLSSNN
TIGLVRPNNSVERVGIQNNNMLILEHQQRQQPQQKQQQQQQKQQQQLQQQSLIHDRSCSINV
QPSCLVVPSQSSETFQAINSPASVNQDCSFAWNAIIDYSLLPQKSNNSFSASQFPGGDTKARG
VLYGYTTPSSCSTSSSNGNIQQLQNSTLTFGAARPLPSLLPMTDRKDPYGFKSGDLLDQVCFR
NLGFVGKDSCIPSRFVENEIESSVSDFTQMKVNVDISGNRQKEEPNIPKVSHPIIERYPSRDHSS
VFAE* 
 
>GmRR34 (Glyma03g32720.1) 
MAHQNLGTKLTALVVDDNKINRKIHQKLLESVGMKNQGVENGQEAVDIHCHGQRFDLILMDMD
MPIMNGIEATKELRSMGIGSMIVGVSSRCTEAEIRKFMEAGLNDYHEKPLNNSKLSSLLDKINPS
FTRN* 
 
>GmRR35 (Glyma19g35470.1) 
MTIYSTERFIKLLESVGVKNQGVENGQEAVDIHCHGQIFDLILMDMDMPIMNGIEATKELRSMGI
GSMIVGVSSRCTEAEIRKFMEAGLNDYHEKPLNNAKLSSILDKINPSFTRN* 
 
>GmRR36 (Glyma19g35480.1) 
MEPRQLTALIVEDDMVIRMVHQKILNSVGLKIQVAENGKEAIEIHGSGQSFDLILMDRDMPVMN
GIEATKTLRSMGINSMITGVSTRSVAAHIREFMEAGLDDYVEKP* 
 
>GmPRR37 (Glyma04g33110.1) 
MESGDEINLNIESGNNGKSGGDGFVDRSKVRILLCDNDSKSSQEVFTLLLRCSYQVTSVKSAR
QVIDALNAEGQHIDIILAELDLPMKKGMKMLKYIAQDKEFRRIPVIMMSAQDEVSVVVKCLRLGA
ADYLVKPLRTNELLNLWTHMWRRRRMLGLVEKNILNYDFDLVVSDPSDANTNSTTLFSDDTDD
KSKRSTNPEVGISVQQEQEVNVTINVIGLHVEYEEKWWYVSSTLIQRGSTIAIAAAVEEPPDAHA
SECGPDVDGVNDHQTAHFSSGPKKSELRIGESSAFFTYVKASILKSNLEGVVNVDKNGATHVR
MEVMHQTCAQQGVNDLQIRENGEAYESQSQDDLPSSTSIPDSLSIERSCTPPASMEVSQQKHY
REENLHQGVMHPRNGTHCSELEVSGMASQQVYPYYISGVVNHVMMPSSAQISAMISQYSHLP
QGGPHGTGMTSFPYYPMSICLQPGQIPNPHSWQSFGNSSSSEAKLSKVDRREAALMKFRQKR
KERCFDKKIRYVNRKRLAERRPRVRGQFVRKLKGANADLNGQPASIDYDEDDEEDEDDQGAR
DSSPEDA* 
 
>GmPRR38 (Glyma05g00880.1) 
MKLLKYIARDKELCRIPVIMMSAQDEVSIVVKCLRLGAADYLVKPLRTNELLNLWTHMWRRRR
MLGLVENNILTYDFDLVASDPSDANTNSTTLFSDDTDDKSKRSTNPETGVSIQQEQEASIATIAA
VVVELPNALLSEYQPDVPGISDRRTVAATPRQHPSSSRTNDGHFLSGPKKSELKIGESSAFFTY
VKATTLKRNVEESAHVDNTTTTEVRVEDMNQACTEQGGNDLKTHENEEMFENHSQDDLPSSN
SIPDSFSIERSCTPPASTEGVVHPRNGSHGSGPAQHAYPYYISGVVNHVMMPSSAQLHAGSSMI
AQYNHLPQCPPHANGMTSFPYYPMSICLQPGQISTNSWPSLGSSSSCEVKISKVDRREAALVK
FRQKRKERCFDKKIRYVNRKRLAERRPRVRGQFVRKLNGINVDLNGQPASTDYDEDDEEEED
NHGARDSSPEDA* 
 
>GmPRR39 (Glyma06g14150.1) 
MWATSSKCLDIFPNQDIFGSRWIRGRLTLVSHPTPFDPPAVKLNGSGFGLVPQQILNSDAIVPF
HARGGDDGGSGSKGGAAHLKGFMRWEKFLPKMILRVLLVEADDSTRQIIAALLRKCSYKVAA
VPDGLKAWELLKGRPHNVDLILTEVDLPSVSGYALLTLIMEHEICKNIPVIMMSSQDSISTVYKC
MLRGAADYLVKPIRKNELRNLWQHVWRRQSVGLLFIHFSSTTGINGPQDESVAQQKVEATAEN



NAASNRSSGDAACIQRNMELIEKGSDAQSSCTKPDCEAESGPVDNIDNIQEFSPLKCGEAYPR
LNVSICKNGEASTTDADPEHFGNGISGEAHDNHYVQMNSSKEAIDFIGAFHTHPICTLKNSTVNC
TGKFDLSPQLDLSLRRSRPSSFENELTEERHTLMHSNASAFKRYTNRQLQISTPAVLINFSDQQ
RQQIANCEKNISRIATGCNSDSSTPSMQRCIVSPTTVQSKEPELATSHSQPGHSLPIPVKGVRFN
DLCTTYGSVFPSVFRAQSGSPAMPSPNSVMLLEPNFQVNAFYQSNMKESSSEQLYEPGGPNG
NTTQNHIVYTQEHKSENAEDQGHISPTTDQSVSSSFCNGNASHLNSIGYGSNCGSSSNVDQVN
TVWAASEGKHKDLTSNANSHRSIQREAALNKFRLKRKERCYEKKVRYESRKKLAEQRPRVKG
QFVRQVHPDPLVAEKDCKEYDHSHISDTLERRA* 
 
>GmPRR40 (Glyma19g44970.1) 
MGRVSRGRTGHVWTEWNESDEIHIHIYLPSEDILLDFRGSAAAAAADCLRMGEVPAVMQATQG
EQSNNASAVHWERFLPRMVLRVLLVEADDSTRQIIAALLRKCGYKVVAFCDGLKAWETLKNK
AFDLDLILTEVDLPSISGFSLLTLIMEHDICKNIPVIMMSSHDSVSMVFKCMLKGAADFLIKPVRK
NELRNLWQHVWRRHAISRPPQNLTLPEIELGFAAENHAASNDSSGSVASTPKDDECSEKTSEA
HSTCPSPFLEAESTYMENMQDILQLKSSSNLSNIDTVKHENSTKCERESDKHNDEAGEKSLFIL
EDARCNKTFKPTGLRLGQSYECHETRNQDEVLRIELIKSNPEINTDIHRCSDELVDPSTGAIDLIA
TFKNLPKSTDEKCSFSSGNTAKFDFDTQLELSLRRDFPGSSCKAAFKERQILNHSNASAFSRY
SNSKLLQPLFPTPSTISAKLTNASQNSHESLKLSKNTSTSHQYSEKSQNQEEKIITSVIGQSGQV
DPKLPNSQLGLFPATGVTSDHKSKGNGNVFPSKLYAKSGVHPISTPKSVCQKESSPFPTSTSS
QSNPQSHNSERHHWLEDATHASDQNVNDQSNLECETHDSPAASQSAGPSFFHDTANHNSSG
VYRSDGNATSAKVAKESHEIFIDSGQRSYDGFIGTDSHRTSQREAALTKFRLKRKDRCYEKKV
RYQSRKRLAEQRPRVKGQFVRQVHDDHPVADVGGGS* 
 
>GmPRR41 (Glyma13g19870.1) 
MPGLSGIGLLYKIMGHKTRKNIPVVMMSSHDSMGLVFKCLSKGAVDFLVKPIRKNELKNLWQH
VWRRCHSSSGSGSESGTQTQKSVKSKSLEKFDNNSGSNGEDDNGSIGLNNGDGSDNGSGTQ
SSWTKHAVEVDSPKPVSHWDKIAECPDSTCAQVVHSNAEIGENKVVPLAAKECPEQKEQLGS
KHSNAPDVGPSKFNDQINRGQLDLNCENQSSKLSTSDSQMHSGGFEALYKKPKSSDIENKDT
NNDEELPSLELSLKRLRGVEDAGIAIQDDRNVLRRSDQSAFSRYNAALNPKKSPTGCVGSNSP
HNNSLEVTKKDSSHDIQSHSSGNPPNQNSNGASNNIDMGSTTNNAYAKSAVISEPAVASTTKY
TTATMLAPPKLDRHKDSAAPDFHLHCENHNCIADNMKHQLPPDHDAESIKKMATAAPHFEGN
VGNHSINRSASGSNNGSNGQNGSSTAVNAGGTNMKSNNGLTGNSGSGDASGSVSANRVDQN
KTSQREAALTKFRQKRKERRERCFHKKVFKEKQIHGAFLTFVVFFMETSSLS* 
 
>GmPRR42 (Glyma12g07860.1) 
MPILSGIGLLCKIMSHKTLKNIPVIMMSSHDSMGIVFKCLSKGAVDFLVKPIRRNELKNLWQHVW
RRCHSSSGSGSESATLTRKFAKSRSNDAYENNSDSSDENDYGSRGLSIRDGSDNGSGTQSSW
TKCLAQVGSPHPVSPHKQLVDAPDSTCAQVMQTKTEKVSSRWVHATEKECHELIDLDDVARV
KDLAMGISLNMQLEHPLEELSSNPIVGKGANKMSDVDDMQIIKRKSNVCEKGQLEYNGDKTGT
QENQAMNAQTGNVGSCSPLDNSSAAPNTETMHNFPSHSNGTPSNQKSNGSNNINDRASTNTY
LGTKPDTFDKKPESGRGIGSYNSCELLTEALNKDSKSSTLTISFTIIITLPIKLHSTPQCVSSNAFG
GPAESNAANYGVDGNAVESDHGSNNGQDGSNNLTIRTINVENGNVAAGSIGIGGIDRKSIGNGT
DEVRLALREAALTKFRLKRKERCFEKRVRYHSRKKLAEQRPRIKGQFVRRIVYGLKAKKKKIN
KVTTWCLGTILSTFLNNTSQNGDHYLTDSVPLTASSFLLSD* 
 
>GmPRR43 (Glyma04g40640.1) 
MGEVVIMSGEKKSVRVEGVEKEDSGGSGSKAGEFKGLMRWEKFLPKMVLRVLLVEADDSTR
QIIAALLRKCSYKVVAVPDGLKAWELLKGRPHNVDLILTEVDLPSISGYALLTLIMEHEICKNIPVI
MMSSQDSISTVYKCMLRGAADYLVKPIRKNELRNLWQHVWRRQSSTTGINGLQDESVAQQKV
EATAENNAASNRSSGDAACIQRNIELIEKGSDAQSSCTKPDCEAESDPVGNMQEFSLLKCGEA
YPSGTETQQVETSFRLGQTLMMHDCHAGGLNVSIRKNGEASTTNDKDTDTEHFGNASISGEAH
DNPYVQINSSKEAMDLIGAFHTHPNCSLKNSTVNCTGNFDHSPQLDLSLRRSCPGSFENKLTE
ERHTLMHSNASAFKRYTTRQLQISMPAVLINFSDQQREQITNCEKNISHIATGSNSDSSTPMQR
CIVSPTTVQSKESELATSHPPQGHSLPIPVKGVRFNDLCTAYGSVLPSVFHTQSGPPAMPSPNS
VVLLEPNFQVNAFYQSNMKESSSEQLYESRGPNGNTTQNHIVYTQEHKSEHAEDRGHISPTTD



QSVSSSFCNGNASHLNSIGYGSNCGSSSNVDQVNTVWAASEGKHEDLTNNANSHRSIQREAA
LNKFRLKRKERCYEKKVRYESRKKLAEQRPRVKGQFVRQVHPDPLVAEKDGKEYDHSDF* 
 
>GmPRR44 (Glyma16g02050.1) 
MDELNCAMTTTTTENSNAELVQWERFLPRMVLRVLLVEADHSTRQIIAALLRKCSYTVIAVPDG
LKAWETLKKKASELDLILTEVELPAISGFALLSLIMEHDICKSIPVIMMSSHDSVNMALKCMLNG
AVDFLIKPIRKNELRNLWQHVWRRHTIITPTQNTTFSPKKLKTASEDNSASNKSNGSVASSKKN
NECSERLSEAQSTCTSPIMEAASTYMENMQDVSQDVHCQVMQTHVQSTCASPIFEAESTFVEN
MQDVPQLESSKLNKIDMVDHEKFAKFERKSAKHNDETEDKSITIVSEAARCDKSFELTDLMLEQ
DCGVAEPETENEDEILKSELGRDNSHVSILHGCNAEQVKPSKGAIDLIATFGNLPKHPNENCSL
NGGNTTKFDCETQLELSLRSDFPGSSGKQASESTEESQRLNHSNTSAFSWYSNSKLLQPLFSP
PSITSPKVNWLNWDSHECLKLSGNCQYDDSNQNLENMISTVIGQYGLLPVSGVISKLKSEGHG
HVFTSVFYAQSGIHPMLSPKPVCQNESSPFPTSTSSQSNPESHCSDQPHDCSNDATCLDQNVK
DNTDSDHARHESPAADQSAGNNLCHDAANHVNSSAYGSMDSGNDGHATSAIVSKNTSDGFS
DSGCHNYDGFRVTDSHRSSQREAALVKFRLKRKERCFEKKVRYQSRKRLAEQRPRVKGQFV
RQHNHPFAEAGGDS* 
 
>GmPRR45 (Glyma07g05530.1) 
MDELNGAMTTENSNAEVVRWERFLPRMVLRVLLVEADHSTRQIIAALLRKCSYTVIAVPDGLKA
WETLKKKAPELDLILTEVELPAISGFALLSLIMEHDICKNIPVIMMSSHDSVSMALKCMLKGAVD
FLIKPIRKNELRNLWQHVWRRHAISTPTQNTTFSPKKLKTASEDNSASNKSSGSVASSKKNNE
CSERLSEAQSTCTSPIFEAESTYVENMQDVPQYVHCQVMQTLVQSTCTSPIFEAKSTYVENMQ
DVPPLKSSKLNKIDMVKHEKFAQFERESAEHNDETEDKSVTIVSDAARCDKTSELTELRPEQD
CGVAEPETENEDEILKSELDGDNSHVSMMQGCSAERVKPSKGAIDLIATVGNLPKHLDENCSL
NGGNTTKFDCETQLELSLRSDFPGSSGNQASEATEESQRLNHSNTSAFSWYSNSKLLQPHFS
TPSITFPEVNNLSWDSHESHKLSGITSGNCQYGGSNQNLENMIGTVICQYGQVTPKLSNSQCGL
LPVSGVISNLKSEGHGNVFTSLFYAQSGIHPMSSPKPVCQNESSPFPTSTSTQSYPESHNSDQL
HDCSNDATCLNQNVKDNTDSDHARHDSPVADQSAGNSLCHDAANHVNSSAYGSMDSGNDG
NATSAIVSKNAPDGFSDSGCHNYDGFRVTDPHRSSQREAVLVKFRLKRKERCFEKKVRYQSR
KRLAEQRPRVKGQFVRQHDHPVAEAGGDS* 
 
>GmPRR46 (Glyma05g06070.1) 
MVFSANDLQEWKDFPKGLKVLLLERDNISAAEIRAKLEAMDYNVSTFCEENEALSAISSGLESF
HIAIVEVSSSSGQGGFKFLENAKDLPTIMTSNNHCLNTMMKCIALGAVEFLRKPLSEDKLRNIW
QHVVHKAFNARASILSESLKPVKESVVSMLQLQTDDEQHETPSTPQLRQGTRLLDDGDCQEQ
TNCSTGKESGEHEGESKSVETTCGNLNAESTPQQRKSEITLVREEVESTPQQRKSEITLVKEEV
DIVDASKGESVASPHTQKRKRKSEKDKNWTPELHKTFVKAVEQLGIDQAIPSRILELMKVEGLT
RHNVASHLQKYRMHKRQILPKEERKWLNLRERSYCVKRPIMAFPPYHSNHTLPLPPVYPMWG
QSGSPTAGMQIWGSPGYPFWHTTAENWHWKPFPGMHADAWGCPVLPLPPPQTPGFPYSQIF
FIKSQNMPSLLNADAVDHTFTMPQSSFEHYPAEEVVDKVVKEAISKPWLPLPLGLKPPSPDSVL
AELSRQGISNIPPKGSNSC* 
 
>GmPRR47 (Glyma17g16360.1) 
MVFTANDLQEWKDFPKGLKVLLHERDNISAAEIRAKLEAMDYNVSTFCDENDALSVISSGLESF
HIAIVEVSSSSAQGGFKFLENAKDLPTIMTSNNHCLNTMMKCIALGAVEFLSKPLSEDKLRNIW
QHVVHKAFNAGANILSESLKPVKESVASMLQLQTDNEQHESRVSIDIEKVSSFVDNDHELSPGN
DKYPAPSTPQLMQGTRLLDDGDCQEQANCSTEKESGEHDGESKSVETTCGNLNAEITPQQRK
SEITLVREEVDIVDASMGESVASPHTQKRKVLSNTDRNTKASNKVGVHSDSCEIRGKRKKIKVD
WTPELHKKFVKAVEQLGIDQAIPSRILELMKVESLTRHNVASHLQKYRMHKRQILPKEEERKW
SNQRERSYSVQRPIMAFPPYHSNHTHPLPPVYPMWGQSGGPMAGMQIWGSPGYPLWQPTAE
NWRWKPFPGMHADAWGCPVLPIPPQAPGFPYSQNMPALLNADAADHTFTMPQSSFEHYLAE
EVVDKVVKEAINKPWLPLPLGLKPPSTESVLAELSRQGISNIPPKGSKSC* 
 
>GmPRR48 (Glyma01g40900.1) 
MVCTANDLQEWKDFPKGLRVLLLEGDSSSAAEIREQLEAVDYNVSTFYDENEALSALSSSPEG
FHVAIVEVSTSCSLGGFKFLENSKDLPTIMTSKDQCLNTMMKCIALGAVEFLSKPLSEDKLKNI



WQHVVHKAFNAGANVLSESLKPVKESVESMLQLQTENGQDKSRISIDLENSAVCDKYPAPSTP
QLKQGTRLLDDGDCHDQTNCSTEKESVEHDGECKSVETLCENLNAESSPQPREPDKTLIKEEE
DFANGSRGESAVSLSPNNKKFLSNADGNTSPNRTGVLNDSFMLHKKFVKAVEQLGIDQAIPSR
ILEIMKVEGLTRHNVASHLQKYRIHKRQSAPREEDRKWHNQRDAMQRNYYMQRPIMAYPPYH
SNHTLSPAPIYPMWGQPGSQTAGVQIWGHPGYHIWHPTESCHWKPYQGVHVDAWGCPLLPA
PQAPCFPYNQNIPGLHNPKAVDYRFGMPQSSFEHHPAEEVVDKVVKEAISKPWLPLPLGLKPP
SMDSVLAELSKQGISGIPLGNKRSSTPKLR* 
 
>GmPRR49 (Glyma11g04440.1) 
MVCTANDLQGWKDFPKGLRVLLLEGDSSSAAEIREQLEAMDYKVSTFYDENEALSALSSSPK
GFHVAIVEVSTSCSLGGFKFLENAKDLPTIMTSKDQCLNTMMKCIALGAVEFLSKPLSEDKLKNI
WQHVVHKVDWTPELHKKFVKAVEQLGIDQAIPSRILEIMKVEGLTRHNVASHLQKYRIHKRQSA
PREEDRKWHNQGDAMQRNYYMQRPIMAYPPYHSHHTLSPAPIYPMWGQPGSQTAGVQIWGH
PGYPMWHPTESWHWKPYPGVHVDAWGCPLVPPPQAPCFPYNQNTPGLHNPKAVDYRFSMP
RSSFEHHPAEEVVDKVVKEAMSQPWLPLPLGLKPPSMDSVLAELSKQGIPSIPLGNKGSSTPK
PRRDVRPTPPPGPT* 
 
cDNAs 
 
>GmRR1 (Glyma02g03140.1) 
ATCACATCGTATTTAAGATTTGCCCACCCACGTTAAGGAATCCTCTTTTCTTTTCCTCTTTCT
TTCTTTCTCTTGATCTTTCATTTTTTTTCCCCCTTCCCTTTTTTCGATGGACACGGACAGCTTC
GTTTCCTTCGATCATGTTTCGCCGGAGGATTCCCACGAGGTTCATGTCTTGGCCGTTGATG
ACAGCCTCGTCGATCGAAAGGTCATTGAACGCTTGCTTAAAATCTCAGCTTGTAAAGTTAC
TGCTGTGGATAGTGGAATCAGAGCACTGCAGTTTCTGGGGCTGGACGAGCAGAGAAGGA
CCTCTGAATCTGATGGTTTTGTCCCGGATTTGAAGGTGGATCTAATTATCACTGACTACTGC
ATGCCCGAAATGACCGGTTACGAGTTGCTCAAGAAAATCAAGGAATCGACCATGTTCAGA
GAAATTCCAGTAGTGATCATGTCTTCCGAAAACATTTTGCCGCGCATAGACAGATGTTTGG
AAGAAGGTGCAGAGGATTTCATAGTAAAGCCAGTGAAATTATCTGATGTAAAACGGTTAA
AGGGTTACATGACACCCAAAGAGGTTATTAAGATGAGAAGCCAAGAAGACAGAAGAAGT
GATGGCTATGTTAACGGTGGTGATGGTGGTGTTCTGGAGATAAACAACAAAAGAAAGCTG
GAAGAGCAAGACACCTCTGACGTGTCATTATCACCACCGTCAACTTCTACCCTTTCATCAT
CACCGTCCGTTTCCTCACCATCACCGTCATCTTCTCCTACTTCTTCAGCCAGCGTGCTTGCC
TCTCCAATCAGACGGCTTAAAATGACCAGCACCGATTGACTCTCTGTTATGTCATCCACAG
CAGCATTTCTCTTTTTGCTCTTAAGAATATTTACTACTATTATTATTGTTTTTCTCCTTCGGGG
TTCGAATTGCAATTTCCCGTTGCGTGTAACGGTTTTTTGTTGCATTGCCCCGCTCTTATCTTT
TGCTAATTTATTTTGTTTGTTTGCTAAAGTTAATGAAGCATATTATTATTATGTGGC 
>GmRR2 (Glyma17g10170.1) 
CTACTTGTGTTCTGTTGTGTACTTTCTATTCTCATAAGATAACTAACTCACTTTGTGTGATAG
AGTTCTCATTCTCATGGCTATTACCGGCGATATTTTCCGGCAGAGCATAACGGAAATGCTT
GCGGAGTCCCCTTCCGGTGCGCCAGAACTTCACGTTCTCGCCGTCGATGACAGCCTCGTT
GATCGCAAGGTGATCGAACGGTTGCTGAAGATTTCTTCCTGCAAAGTGACGGTTGTGGAG
AGTGGAACGCGCGCTCTTCAGTATCTTGGGTTGGAGGGAGAGAACGGTTCTCTTGGGTTT
GATAGTGTTAAGGTTAATCTCATAATGACGGATTATTCCATGCCGGGGATGACAGGATATG
AATTACTCAAGAAAATCAAGCAGGAGTCTTCTGTGTTTAGAGAGATTCCGGTGGTGATCAT
GTCATCGGAGAATGTTTTGACCCGAATTGATAGGTGCCTGGAGGAAGGAGCAGAGGATTT
TCTGTTGAAGCCAGTCAAATTGTCAGATGTAAGACGCTTAAAAGATTTCATCATGAAAGGG
AAAGTGAAGGAAGGTGAGAAAATATCTCACAAAAGAATGAGGTCAATTGATTGCAGTCCA
CCTCTAACTGCAACATGCTCACTATTGTCTCTTCCATGCGATCCATCACCATCATTACTCTC
ACCATTATCCACGAAGAAGGCTAGATTGTGATCAGAGATTGAGTAGTAGTAGTGTGCTATG
TCTCCAATTTTGCCTACACTAGTGTTCAAATCAAAGCATGTAGTGTATTTTGCATTTGTTTAC
CAATCTACACCTTACCTTAGGAACGAGAAAGCTAATGTCAGAGTCACTAATTTTTTGGCAT
CTTGTTTGTCTACTGATCTTGCTTATGTACAGAGGAAATTTATCAAAATTTATAAAATAGGG
CGTTATTTTGACCAACATTTATATTTTTTACATAAATACCTCGTTTTGTTT 
>GmRR3 (Glyma05g01730.1) 



ATCTCCCCATTTATTTTTTTCATTATTTATTACGCGTCCTTCTTTCTCTCTCCTTTCACCATGT
AAATAAAGCCCACCATTTTCCATTTCCATGTATCTGTGTACTTTCTATTCTTAGAAGAAAGA
AGAAAACTCACTTTTGTAGAGTTCGAGTTCTTATTCTCATGGCTATTACCGGCGAAATTTTC
CGACAGAGCATAAAGGAAATGCTTGAGGAGTCTCCTTCCGGTGCGCCGGAACTTCAAGTT
CTCGCCGTTGACGACAGCCTCGTTGATCGGAAGGTGATAGAGCGGTTGTTGAGGATTTCTT
CCTGCAAAGTGACGGTTGTGGAGAGTGGAACGCGTGCTCTTCAGTATCTGGGGTTGGACG
GAGGGAACAGTTCTCTCGGGTTTGATAGTGTTAAGGTTAATCTCATAATGACGGATTATTC
CATGCCGGGGATGACTGGATATGAATTACTCAAGAAAATCAAGCAGGAGTCTTCTGTGTTT
AGAGAGATTCCGGTGGTGATCATGTCATCGGAGAATGTTTTGACCCGAATTGATAGGTGC
CTGGAGGAAGGAGCAGAGGATTTTCTGTTGAAGCCAGTCAAATTGTCTGATGTAAGACGC
TTAAAAGATTTCATCATGAAAGGGAAAGTGAAGGAAGGGGAGAAAATATCTAACAAAAGA
ATGAGGTCAATTGATTGCAGTCCACCTCTAACTGCAACATGCTCACCAGTGTCTCTTCCAT
GCGATCCTCCATCATCATCCTCATCATCATTACTCTCACCATTATCCTCAAAGAAGGCTAG
ATTGTGATCAGAGATTGAGTAGTAGTGTGCTATGTCTCCAATTTTGCCTACACTAGTGTTCA
TATCAAAGTATGTAGTGTATTTTGCATTTGTTCACCAATCTCTATACCTTAGGAATCAGAAA
AGCTAATGTCAGAATCACTAATTTTTTGGCCTCTACTTGGTCTCCTGATCTTGCTATGTATTA
TGTACAGAGGAAATTTATCAATAATTTATAAAATAGGGCGTTATTTTGACCAAC 
>GmRR4 (Glyma08g40330.1) 
GAGGATTCCTTCGTCTCTGTCTCTGTCTTTCTTACTCTCTCTCTCTCTCCCCTTTCTCTCTCTT
CTCTTTTTCTATCCTCGAAGCAAGAAATGGACTCTAACAGCGTCGTTTCTTGGCCGAGGTT
GCCGGAAAACATCGACGGTTTCGGTATCAAACAGAAACAATCCGAAGAGGTTCATGTTTT
AGCCGTTGATGACAGTATCGTTGATCGCAAAGTCATCGAACACTTGCTCAAAGTCTTAGCT
TGTAAAGTTACTGCTGTGGATAGTGGGCTGAGAGCACTGCAATTGCTTGGACTATTGGACG
AGCAGAAAATCCCCTCTGAAACTAATGGTTTTGGGGGTTTAAAGGTGGATCTAATCATCAC
AGACTATTGTATGCCCGGAATGACCGGTTATGAATTACTCAAGAAAATTAAGGAATCCTCC
AGTTTCAAGGAAACTCCTGTGGTGATTATGTCCTCCGAAAATGTTTTGCCACGCATAGACA
GATGTTTGGAGGAGGGTGCAGAGGATTTCATAGTGAAGCCAGTGAAGTTATCAGATGTGA
AGCGTTTGAAGGATTTCATGACAACAAAGGAGGTTATAAGGGGTGAATTAAGCCAAGAAG
AAAGGGAAGGGATCAACAAGAGGAAGCTATTAGACACCTCTGATGTGTCGCCATCATCAC
CACCGTCCATTTCCTCATCACCACTCCCATCGTCACCCAGCTCAGTGATTGATTCTCCAAT
CAGACGGCTTAAAATGACCGGCACTGATTGATATTCTCTAGCAATTAATTTGCTGTTTTCCT
TAATTTTCTCATTCCTGTAGGCACTACAGCTGCAAGCCTGCAATGTCTATCTTTATAATTAT
AAATAGTAGTGTTTTTTTCTTCTTC 
>GmRR5 (Glyma18g17330.1) 
ATGGACTCTAACAGCGTCGTTTCTTGGCCGAGGATGCCAGAAAACATCAACGGTTTCGGC
CTCAAACAGAACCAATCCGAAGAGGTTCATGTTTTAGCCGTTGATGACAGCACCGTTGATC
GCAAAGTCATCGAACACTTGCTCAAAGTCTTAGCCTGTAAAGTTACTGCTGTGGATAGTGG
GCTGAGAGCACTGCAATTGCTTGGACTATTGGACGAGCAGAAAATACCCTCTGAAACTAA
TGGTTTTGTGGGTTTGAAGGTAGATCTAATCATCACAGACTATTGTATGCCCGGAATGACC
GGTTATGAATTACTCAAGAGAATCAAGGAATCATCTACTTTCAAGGAAACGCCTGTGGTTA
TTATGTCATCTGAAAACGTTTTGCCACGCATAGACAGATGTTTGGAGGAGGGTGCAGAGG
ATTTCATAGTGAAGCCAGTGAAGTTATCTGATGTGAAGCGTTTGAAGGATTACATGACAAC
AAAGGAGGTTAGGGGTGAATTAAGCCAAGAAGAGAGGGAAGGGATCAACAAGAGGAAG
CTATTGGACACCTCTGATGTGTCGCCATCATCACCACCGTCCATTTCCTCATCACCACTTCC
ATCTTCACTCAGCTCAGTGATTGACTCTCCAATCAGACGGCTTAAAATGACCAACACTGAT
TGA 
>GmRR6 (Glyma15g37770.1) 
ACATTATTCTTCATCTCTATCCCTCTTCCTTGTTCTCTTCTTTCATCCATTTTTCTTCTTCTGTT
GTGGCTAGCTAGCACATAATATCTTCCAAGTTATTATGGCTATGACTGTAGAGGCTCAGTT
CCATGTTTTGGCTGTTGATGACAGTATTATTGACCGAATGCTGATTGAGAGGCTCCTAAAA
ACCTCTTCCTTTCATGTTACTACAGTGGACTCTGCCACTAAGGCCTTAAAATTTCTTGGTTT
GGTTGAAGATGAGTTGAGGACTTTTGACACCACTGTTGCATCAGAAATTCATCAGGATGTA
GATATAAACCTGATTATAACAGATTACTGCATGCCAGGAATGACTGGCTATGATCTGCTGA
GAAAAATCAAGGAATCTAAATCTCTTAAAAACATACCAGTTGTGATTATGTCCTCAGAGAA
TGTACCATCAAGGATCAACAGATGCTTGGAAGAGGGAGCAGAAGAGTTCTTTCTGAAACC
AGTTCAACAGGCAGATGTGAACAAGCTGAAGCCACATTTGATGAAATCAAGAGCAAAGGA



AGAGCAAGACCAACCCTTCAATAACAAAAGGAAGGACATGGAAGAAATCCATTCCCCAAA
TAAAACCAGAATAAAATGTAGCAGTTAAAATTGGTTTCAAATTAAAAATAAAAAAATTGAT
GAAACATAGGTAGTGCCTATAACATTTTCCTCTTCTCTCGCTTGCTTGGTAGTGAAAAGTTA
GGCAGTCAATAATCATGCAAAAGGGATAAAGAGTACAAGTCATTTATGTAAATAGCCTGA
GAAAGAATTCCATTCAATTTTGGTCATCAAATATCATTTCATTTTGACAAGTC 
>GmRR7 (Glyma04g42680.1) 
CATGCACCTACTAATAGCAAAAAAAAAAGCTAAGAGGGATAATTACATTCCACCTCTCCTT
CCCATTCTCACTCTCTCTCTCTCTTTCTATTTCTCTCTCCGTGCGTGACCTTGAATTACTGAT
ATTTTATATTTTAACCAGCTATATATATTACAAGAAAACATAGATAGTGTGTGTTCATCAGC
TTATTCTCAAACCTGATATGGAGTTTGTGGATACCAGAAAACTACAATTACAACATCAACA
ACAACTGCAACAACAGCCGCAACATTTTCATGTGTTGGCAGTGGACGACAGTGTCATAGA
TAGGAAGCTATTGGAGAGGCTCCTTAGAGGTTCTTCATGCAAAGTTACCTGTGTGGACTCT
GGAGACAAGGCTTTGAAATATCTTGGGCTAATAGATGAGCTTGATGATACTTCTTCAACCT
CTTTAGAATCAGAATCTTCTCATCCTCCACCTCAACCATTACAACGAGAGGGAATCAAAGT
GAATTTGATCATGACAGACTATTGCATGCCTGGGATGAGTGGCTATGATTTACTCAAACGA
GTCAAGGGATCTTCTTGGAAAGATGTTCCAGTCGTGATTATGTCATCAGAAAATGTACCTT
CCAGAATCAGCATGTGCTTAGAAGAAGGGGCAGAAGAGTTTCTATTGAAGCCTCTTCAGTT
ATCGGATTTGGATAAGCTTCAGCCGTACTTTCTGAAATCCGTTGATAATTCCTGTGAAAAA
GAATCTGCTAACAGTTCCATAGATTCAGACAATGACAATGTCATCAACAACAACAGCAATA
ACAGTAACAGTAACAATAACAACAACAATAGCATCAGCAAAAGGAAGGCCATGTCTCCTG
AGCCTCATCGGGAGGAGAGATCAAGACCCAAAATGAAAGAGTTAGCGGTGGTGTAAAAA
AAAACAACACTATAGAGAGAGGTTGATGGATGCATGCATAGGTATTATATATTATAGTTTA
TGACTATGATCCTAATTATGGATATCTCCTCTACTCTAAGAGCTTAATTAATGAATTCCCAG
TGCGTACTAATGTTGTTCACAGTTACCATTTACCTTC 
>GmRR8 (Glyma06g12100.1) 
GTGTTCATCAGCTTATTCTCAAACCTGATATGGAGTTTCTGGATACCAGAAAACTACAGTTA
CAACAACAACAACTGCAACAACAGCCACAACATTTTCATGTGTTGGCAGTGGACGACAGT
GTCATAGATAGGAAGCTTTTGGAGAGGCTCCTTAGAGGTTCTTCATGCAAAGTTACCTGCG
TGGACTCTGGAGACAAGGCTTTGAAATATCTTGGGCTAATTGATGAGCTTGATGATACTTC
TTCAACCACTTTAGAATCAGAATCTTCTCATCCTCCACCTCAACCATTACAGCAAGAGGGA
ATCAAAGTGAATTTGATCATGACAGACTATTGCATGCCTGGGATGAGTGGCTATGATTTAC
TCAAACGAGTCAAGGGATCTTCTTGGAAAGATGTTCCAGTCGTGATTATGTCATCAGAAAA
TGTACCTTCCAGAATCAGCATGTGCTTAGAAGAAGGGGCACAAGAGTTTCTATTGAAGCCT
CTTCAGTTATCGGATTTGGATAAGCTTCAGCCGTACTTTCTGAAATCGCTTGACAATTCTTG
TGAAAAAGAATCTGCTAACAGTTCCATAGATTCAAACAATGACAATGTCATCAACAACAAC
AGCAATAACAGTAACAATAACAACAATAATAATATTAGCAAAAGGAAGGCCATGTCTCCT
GAGCCTCATCAGGAGGAGAGATCAAGACCCAAAATGAAAGAGTTAGCGGTGGTGTAAAA
AAAAAAAAACACTATATATAGAGAGTGGTCGATCGATGCATGCATACGTATTATACATTAT
AGTTTATGACTATGATCCTAATTA 
>GmRR9 (Glyma03g28570.1) 
CCTCAACATATTCACTAAGATTTATTTCCTTTATTTTATTCATTTAATTATTTGTTCCTAGTCT
TTATCTTATAATAATTTTCGCATTGCTTGCCCGGTAATTCAAGATCAACTTGGAAAATTTGC
AAGATTTGGGATGAAATCTGGTCGGATCTTGCTTTGTGGGATGGGGATTTTGGTGGGTCTT
ATTTCAATACAAAGCTCTTCCTCTTCCTCTTCCAAAAATCCCATCTCTTTCTCTTTTTTTTCAT
CATAACACAAAACACAAAACATAAACCTTTCTTCCAACCAACCCTTTTTTCCAATTCTTTGT
TTCTTCCAAAATCTTCAATCCAATTTTTCACCTTTTCACAAATGGGGATGGCTGCAGCGGAG
TCACAGTTTCATGTCTTGGCTGTTGATGACAGCATCATAGATAGGAAACTCATTGAGAGGC
TCCTCAGAACCTCTTCCTATCAAGTTACTACAGTTGATTCTGGTAGCAAGGCTTTAGAGTTT
CTGGGGTTGCGTGAGAATGATGAGAGCAATCCAAGTATACCATCTGTTTGTCCCAACAAC
CATCAGCCTCAGGAGGTGGAGGTGAATCTTGTTATAACAGATTACTGTATGCCTGGCATGA
CAGGCTATGACTTGCTTAAGAAAATCAAGGAATCTTCATCTTTGAGAAACATACCAGTGGT
GATTATGTCATCTGAAAATGTGCCTTCAAGGATTAACAGATGTTTGGAGGAAGGAGCCGA
AGAATTTTTCTTGAAGCCTGTGAGGTTGTCAGATTTGAACAAGCTTAAACCCCACATGAAG
AAAACCAAGTTCAAAGATCAAAAGCAAGAAACAGTAGAAAGGTTTGAAGACTCAGAAGTT
CAACAGCAACAGTCACAACAACAAATCATCATCCAAAATGAGCATCACCAAGCACCAAAA
TTACAAGTTCTTCAGCCAGAGTCAGAATCAGAGTCACATCCACAACCAACTATTGAACAAC



AGCAACAAATTCTACAACAAGCCAACAACAATAACAAGAGGAAGACCATGGAACAGGGC
CTTTCACCTGAGACTGACAGAACAAGACCAAGATACAGTGGCATAGCCACTGTGGTATGA
TCATAAAAATCATTGGCAAAAATTTTCTTGAATTTCAAAAAATGTAATTCTCATATAACTTTT
TTTTCTTTCTTTTAAAAACAAATTAACTCAAGTGTTGGTTAATATAGGCTCTATAGGAGTGTA
ATAGAGTTGTTTCCTGTACACATTTTCCTGGAAATATTTCCTTCCAATTTTGCTTCCCCCCAA
TATAATGAAAAGGAAAAAAAATATTGAATTGAGTA 
>GmRR10 (Glyma19g31320.1) 
ACCCTCAACAACCTAAAAAATATTCACTAAGATTTATTTCCCTTATTTTATTCATTTATTCTTT
GTTCCTAGTCTTTATCTTATAATTTCTCATTGCTTGCCCGGTAATTCAAGATCAACTTGGAA
AATTTGCAAGATTTGGGATGAAATCTGGTCGGATCTTGCTTTGTGGGATGGGGATTTTGGT
GGGTCTTATTTCAATACAAAGCTCTTCCTCTCTCAATCCCATCTCCCTCTCTTCTTCTTCTTC
TTCTTCTTCATAACACAAACACAAAACATAAACCTTTCTTCCAACCAACCTTTTTTCCAATTC
ATTCTTTGTTTCTTCAAAAATCTTCAATCCATTTTCACCTTTTCACAAATGGGGATGGCTGCA
GAGTCACAGTTTCATGTCTTGGCTGTTGATGACAGTCTCATAGATAGGAAACTCATTGAGA
GGCTCCTCAGAACCTCTTCTTATGAAGTTACTACAGTTGATTCTGGTAGCAAGGCTTTAGA
GTTTCTGGGGTTGTGTGAGAATGATGAGAGCAACCCAAGTACACCATATGTTTGTCCCAAC
AACCATCAGGAGGTGGAGGTGAATCTTGTTATAACAGATTACTGTATGCCTGGCATGACA
GGCTATGACTTGCTTAAGAAAATCAAGGAATCTTCATCTTTGAGAAACATACCGGTGGTGA
TTATGTCATCTGAAAATGTGCCTTCAAGGATTAACAGATGTTTGGAGGAAGGAGCAGAAG
AATTTTTCTTGAAGCCTGTGAGGCTGTCAGATTTAAACAAGCTTAAACCCCATATGAAGAA
AACCAAGTTGAAAGATCAAAAACAAGGAACAGTAGAAAAGCTTGAAGACTTAGAAGTTCA
ACAGCAACAGCCACAACAACAAATCATCATCCAAAATGAGCAGCAACAAGCACCAAAATC
CCGAGATCTTCTTCAGCCAGAGTCAGAGTCACATCCACATGCACAACCAACTATTGAACA
ACAGCAACAATCACTACAACAAGCCAACAACAATAGCAAGAGGAAGACCATGGAACAGG
GCCTTTCACCTGAGACTGACAGAACAAGACCAAGATACAGTGGCATAGCCACTGTGGTAT
GATCATAAATCATTGGCAAATAATTTTCTTGAATTTCAAAAATGTAATTCTCATAACTTCTTT
CTTCTTCTTTTAAAAAAAATTAACTTAAGTGTTGGTTAATATAGGCTCTATAGGAGTGTAGT
AGAGTTGTTTCCTGTACACATTTTCCTGGAAATATTTCCTTCCAATTTTGCTTCCCCCCAATA
TAAATGAAAAAGAAAAAAGAAATATTGAATTGAAAAGAAATTATCAGATGATAAA 
>GmRR11 (Glyma11g21650.1) 
ATCACATCACTTTTCACCCTTCTATTCTTATTCATTTATCTCTTCCTCCTTCTTTTTTTCTGTTA
TTCTCCCTTGCTTCCTTTGTTTTTGGCTTGCATTTTCACATCAGCATAAAAATCATGGGTATG
GCTGCAGAAGCTCAGTTCCATGTTCTGGCTGTTGATGATAGCCTTATTGACAGAATGCTGA
TTGAGAGGCTCCTCAAAACCTCTTCCTTTCATGTTACTGCTGTGGATTCTGGTAGTAAGGCT
TTGAAGTTTCTTGGTTTGGTTGAAGAGAAGAGAAATGAGGAGCCTCCTCCCTGTATTGCTC
TAGAATCCCATCAGGATGTAGAAGTAAACCTGATCATAACTGATTACTGTATGCCAGAAAT
GACTGGCTATGATCTGCTGAGAAAGATCAAGGAATCTAAATCTCTTAAAGACATACCAGTG
GTGATTATGTCCTCAGAGAATGTCCCAGCAAGGATTAACAGATGCCTAGAAGAGGGAGCT
GATGAATTCTTTCTGAAACCAGTTCAACAGTCAGATGTAAACAAGCTGAGGCCACATTTGA
TGAAATCAAAAGTTAAGGATGGGGAAGACCAACAAATCAGTAACAAAAGGAAAGAAACA
GAAGAAAGCCATTCCCCAGATAAAACTAGGACAAAAATGGAGCCTCAAAAAGTGGTTAAT
TTCAGTTAAAAATTGATTATAATTGATACATCATAGATGTTCCCTAGAAAATTTTCCTATCCT
CTGTCTCACCAACTAACTAGTGAGAAGAGTAGATGGCATCTCAATCATACTAAAGAAATGT
GTAGTATAGGCCCCTGACATTAAACAGAATTTCATTTCAAATTCAATTTTGTCTGACATATA
AATTATAAATTGTTTCAGCTCTTAATCTTATGTGACTAATGCACAAAA 
>GmRR12 (Glyma04g29250.1) 
ATCTCACATCACTTTCTTCATCCTTGTATTCTATTCTTTTCCTATTCATATCTCTTCCTTCTTTT
TTCTGTTATTATTCCTTGCCTCTTTTGTTTTTGGCTTGCACTTTCACATCATCAGAATCATGG
GTATGGCTGCAGAGGCTCAGTTTCATGTTCTGGCTGTTGATGACAGCCTTATTGACAGAAT
GTTGATTGAGAGGCTCCTCAAAACCTCTTCCTTTCATGTTACTGCTTTGGACTCTGGTAGTA
AGGCTTTGAAGTTTCTTGGTTTGGTTGAAGATGAGCAGAGAAATAAAGAGCCTCCCTCTAT
TGCTCTAGAATCCCATCAGGATGTAGAAGTAAACCTGATCATAACTGATTACTGTATGCCA
GAAATGACAGGCTATGATCTGCTGAAAAAGATCAAGGAATCTAAATCTCTTAAAGACATAC
CAGTGGTGATTATGTCCTCAGAGAATGTCCCAGCAAGGATCAACAGATGCCTAGAAGATG
GAGCTGATGAATTCTTTTTGAAACCAGTTCAACAGTCAGATGTAAACAAGCTGAGGCCACA
TTTGTTGAAATCAAAAGTTAAGGATGAAGAAGTCCAACAAATCAACAAAAAAAAGGAAGG



AAACAGAAGAAAGCCATTCACCAGATAAAACTAGGACAAAAATGGAGCATCAAAGAGTG
GTTAATCTCAGTTAAAAATAAATGATACATCATATAGATGTGTTCCCAAGAAAACTTACATC
TCCTCTGACTCGCCAACTAACTAGTGAGAAGAGTAGATGGCATCTCAATCATACTGAAAGA
AATGTGTAGTATAGGCCACTGACAGAAGAGAGAATTTCATTTCAAATTCAATTTTGTCTGA
CAAATATAAATTGTTCAGCTCTTTCTCTTAGGTGATTAATGCACAAGATTTTTTTTCTA 
>GmRR13 (Glyma13g03560.1) 
CTTTCTAATCCCCCCCCTCTCTCTCTCACACACATCACGCATTGTGTGTAATGATAAATATA
AACGAATTTTCAAGTAGATAAGTTAGCTAACAGGTTAAGAAGATTGTTTATCTGAACACTA
CGTACTGAGATGGAGCTTGTGAATAGCCAAAAGCTAAAACAACATGAGCAGCAACAGCAT
TTTCATGTGTTGGTGGTAGATGATAGTGTCATAGATAGGAAGCTTTTGGAGAGGCTCCTAA
GAGATTCTTCATGCAAAGCTACCTTTGTGGATTCTGGAGACAAGGCTTTGAAATTTCTTGG
CCTGCTTGATGATGACCTTGATAATTCTTCCTCAACTTCTTCGGAATCATTGCAACTAAACG
GAATCAAAGTGAATATGATCATGACAGACTACTGCATGCCAGGAATGAGTGGCTATGATTT
ACTCAAACGAATCAAGGGATCTTCTTGGAAAGATGTGCCCGTGGTCATAATGTCATCAGAA
AACGTACCATCTAGAATCAGCATGTGCTTGGAAGGAGGGGCAGAGAAGTTTCTATTGAAG
CCTCTTCAGCAATCAGATTTAGAAAAGCTTCAGCCATGCTTTCTCAAATCCTCTGATAATTC
TAGTGAACAAGACCAATCTGCTGAAAGATCTGTAGCTTCTCACGATAATGACAATTATATC
GATACCATTAAGGCATTGTGTCCGGAGCATGGTTTTAAACTGCAATTTGTATCGACAATTG
CAACTACAATATTGCGATTTTGGAAGTCTCTATAGTTGCTACACAATTATATATGTAATTGT
GTCAAGTACATTTTCCAGTAATTGTACACAGTTTGTTTCTGTAACACATAACTGTCACAATT
TAAAATTACATGTAAGACATCAACAAAGTTTAACTCAATTATTTGAGTAGGAATGTATGA 
>GmRR14 (Glyma06g19870.1) 
ATTCATTATAAAGCATAACCATCTCTCTCTCTCTTCATTCTTGAGGTCTTCTTTCATTTTATA
CCATTCTTCTTATTTCTTTTTACCAATCACTACTTATTCAATCCAAGGATGGCTTCCGCCGG
CGATCTTTTCACGCATGGTTTGCCGGAAGTTGGTGGTGCCGGGAAGTTACACGTGCTTGCT
GTTGATGACAGCCACGTGGACCGCAAGGTGATCGAGCGGTTGCTCAAAATCTCGTCTTGC
AAAGTGACGGTGGTGGAAAGTGGTAGCAGGGCTCTACAGTATCTGGGGTTGGATGGAGA
AAAAAGTTCCATTGGTTTTGATAGTGTGGATGTTAATTTGATAATGACGGATTATTCCATGC
CGGGGATGACAGGATACGAATTGCTCAAAAAGATTAAGGAGTCATCTGTTTTTAGAGAGG
TTCCAGTGGTGGTTATGTCGTCTGAGAATATCTTGACCAGAATTGATAGTTGCTTGGAGGA
AGGAGCAGAGGAGTTTCTGTTGAAACCTGTCAAGTTGTCAGATGTAAAACGCGTAACAGA
TTTCATCATGCGAGGCGAAGGGATGAAAGGAGTAAAAAGATCTAAAAAAAGAAGCCGATC
AGATGATTGCATTCCATCTCTATCAACTGCATTTGCATCAGTTTCTCATCCATGTGATCTAT
CATCACCTCCATCACCATGTGTATCGCAATCGAAGAAATCTAGATTGAGCATATAGATTGA
GCAGCAATGTTTATGTCTCCATTTTTGCCTAACCATTGTTCATATTCAAAAGCCTCTGATGT
AATTTGCGTTTTTACACTAAACATTGCTGACAACGACTACTAGAATTAGGAATGAGGAAGA
GGATGACAGAGTCATTTTGTTCTTTAGTTCGGTCGCTTACATATTTTTTTGCTGATTTTGCTG
CTGTACAGAGAAAGTTCATTAAATTAATGAAACCCTCTATTTTGAGGGGTCTTCAAATTTTT
GTTT 
>GmRR15 (Glyma04g34820.1) 
AAACAAGATCTCTCTGATTTGGATCCTCCGAATCTCCCCTCTTTTCATTTTCACATTCTTCTT
ATTATTTATTCACCCTTTTCCCCTTCCTTCACCATTCATTTTCTTTTATAATACCATTCTTTTTT
CTCTTTATCTCTTTCATCAATACTTCATCGTTTTCGTTAAGGGATGGCTTCTGCCGGCGATG
TTTTCAGGCAGGGTTTGCCGGAAGTTTGTGCTGCCGGGAAGTTACACGTGCTTGCTGTTGA
TGACAGCCACGTGGACCGCAAGGTCATTGAACGGTTGCTCAAAATCTCGTCTTGCAAAGT
GACGGTGGTGGAGAGTGGAAGCAGGGCTCTGCAGTATCTGGGGTTGGATGGAGAAAAAA
GTTCCATTGGTCTTGATAGTGTGAAGGTTAATTTGATAATGACGGATTATTCCATGCCCGG
GATGACAGGATATGAATTGCTCAAGAAGATAAAGGAGTCATCTGTTTTTAGAGAGGTTCCA
GTGGTGGTTATGTCGTCTGAGAATATCTTGACCAGAATTGATAGTTGCTTGGAGGAAGGAG
CAGAGGAGTTTCTGTTGAAACCTGTCAAGTTGTCAGATGTAAAACGCGTAACAGATTTCAT
AATGAGAGGTGAAGGGATGAAAGGAGTAAAAATATCTAAAAAAAGAAGCCGATCAGATG
ATTGCATTCCATCTCTATCAACTGCATTCTCATCAGTTTCTCATCCCTGTGATATATCATCAC
CTCCATCGCCATGTGTATTGCAACCGAAGAAATCTAGATTGAGCATATAGATTGAGCAGTG
ATGTATGTCTCCTCCATTTTTGCCAAACCATTGTTCATATTCAAAAGCCTCAGATGTAATTT
GCGTTTTTACACTAAACATTGCTGACAACGAGTACTAGGATTAGGAATGAGGAAGAGGAT



GACAGAATCATTTTGTTCTTTAGTTCGGTGGCTTACATATTTTTTTTGTTCATTCTGATGCTG
TACAGAGAAAGTTCATTAAATTAATGAAACCCTCTATTTTGAGGGGTCTTACCTCA 
>GmRR16 (Glyma06g14750.1) 
GTTTTGAATACGCGAGCAAGGTGGGGACTGAATCAAATCCTAGATACCCGAAAAGGATCA
CGTTATATCTGTGACTTGATTTTTATCTCTCTGATATAAAGTTTGATTCTTTCTTTCTCTCTCT
GGTTTTTCTAAAATTCCTCGCCCACCAACCACCTTCGAATTCATATCCATTTACTCTCCCTG
TATATATAGGGATATCGTTACGTTCATACAACTCTTGTGACTTTAAACTTATGTTTTTCTCTC
TTCATTTATGCATATACATACGTCTTGTCACCCTATGCGTTTTTGTTTTTCTTTTCGTCCTCTT
CTTCTCTTACAATTAATACTATTATTAATTGCAACTGCGTTTATTAGTTTACCTTCTTGAGTA
ACAACATATTTACTCATCACTAGTGTAGTTGTGGGGAAAAAGGAAAAAAAAAACATACTGA
GAGAGAGAGAGAGAGAGGTAAACGAGGACACAGTAGTACCATTTATTCCTCTGCTTATTT
ATTAGCTATCAGCAACGCTTCGCATGGCTGCAGGTTCTTCTTCAAATTGGGTCATGGAAAG
TGGTGATGTTCCTCATGTTTTGGCCGTTGATGACAACCTTATTGATCGCAAACTCGTTGAGA
AACTCCTCAGGAATTCTTCTTGCAAAGTTACAACTGCAGAAAATGGGCCAAGGGCATTGG
AATTATTGGGCTTAACAAGTGGTGGACAGAACACCATGAACGGTAGATCCAAAGTAAATA
TGGTTATCACAGACTATTGCATGCCAGGGATGACAGGCTACGAGCTACTTAAGAAAATCA
AGGAATCGTCGGTAACGAAGGAGGTTCCAGTAGTGATCATGTCATCTGAGAACATACCAA
CACGAATTAACAAGTGTCTGGAAGAAGGAGCTCAGATGTTCATTCTAAAGCCCCTCAAAC
AATCTGATGTAAAAAAACTGACATGTCAGTTAATGAATTGAGAAAGTGAGATTTGACTTTT
AAGAGAGTATAAGCTAAGCAAGAAGGCAAACTCTATGAGATCTGTGGTCTGGTAATGTGA
GCAGCATTCCAGAACCCTGCACTTGTCATGGCTGTCTATTGCTAAAATCTATATTATATAGG
CCTTACCCTCTAATTTTAGTACTAGTTCAGGTGTAGGAATGCGTTTCATTGTTTTGAAGATG
CTTTACTTTCTTTCTTTCACTCTTTCTTGTATTGACCTACATATTCCATTTTATTTTCCTAGAA
TATAATTCATGTTCTTTTTTTTCAATGTT 
>GmRR17 (Glyma04g40100.1) 
GTGACTTTCAACTTATGTTTTCTCTCTGCATTTATACATATACGTCTTGTCAACCTAAGCGTT
TTTGTTTTTCTTTTCGTCCTCTTCTCTTCTCCACAATTAATATTATTAATTGCAACTGCGTTTA
TTAGTTTACCTTCTTGTGTAAACAACATGCTAGTAGTACATACCTTCTTCCTTCCCCCGTTA
CCATCTTTTCTCATCACTAGTGTAGTTGTTGTGGGGGAAAAGGAAGAAAAAAACAACAACA
TAAGAGAGAGAGAAGGAAACGAGGACACAGTAGTACCATTTATTCCTCTGCTTATTTATTA
GCTATCAGCAACTGCTACGCATGGCTGCAAGTTCTTCTTCAAATTGGGTCATGGAAAGTGG
TGATGTTCCTCATGTTTTGGCCGTTGATGACAACCTTATTGATCGCAAACTCGTTGAGAAAC
TCCTGAGGAATTCTTCTTGCAAAGTTACAACTGCAGAAAATGGGCCAAGGGCATTGGAGTT
ATTGGGCTTGACAAGTGGTGGACAGAACAACATGAACGGTAGATCCAAAGTAAATATGAT
AATCACAGACTATTGCATGCCAGGGATGACAGGCTACGAGCTACTTAAGAAAATTAAGGA
ATCGTCTGTAATGAAGGAGGTTCCAGTAGTGATCATGTCATCTGAGAACATACCAACACG
GATTAACAAGTGTCTGGAAGAAGGAGCTCAGATGTTCATCCTAAAGCCCCTCAAACAATCT
GATGTAAGAAAACTGACATGTCAGTTAATGAATTGAGAAAGTGAGATTTGACTTTTAAGAG
AGTCTAAGCTTAAGCAAGAAGGCAAACACTATAATGAGATCTGTGGTCTGGTAATGTGAG
CAGCAGCACTCCAGAACCCTGCATTTGTCATGGCCGTCTTTTGCTAAAATCTATAGGCCTT
AACCAGAATGTTACCCTCTAATTTTAGTACTAGTTTAGGTGTAGGATTTCATTTCATTGTTTT
TGAAGATGCTTTACTTTCTTGTAGACCTACATATTCCAATTTATTTTCCTAGAATATAAT 
>GmRR18 (Glyma13g26770.1) 
ATGGCTATGACTGTGGAGGCTCAGTTCCATGTTTTGGCTGTTGATGACAGTATTATTGACA
GAATGCTGATTGAGAGGCTCCTAAAAACCTCTTCCTTTCATGTTACTACACTGGACTCTGC
CACTAAGGCCTTAAAATTTCTTGGTTTGGTTGAAGATGAGTTGCGGACTTTTGACACTACTG
TTGCATCAGAAATTCATCAGGATGTAGATGTAAACTTGATTATAACAGATTACTGCATGCC
AGGACTGACTGGCTATGATCTGCTGAGAAAAATCAAGGAATCTAAATCTCTTAAAAACATA
CCAGTTGTGATTATGTCCTCAGAGAATGTACCATCAAGGATCAACAGATGCTTGGAAGAG
GGTGCAGAAGAATTCTTTCTGAAACCAGTTCAACAGGCAGATGTGAACAAGCTGAAACCT
CACTTGATGAAATCAAGAGCTAAGGAAGAGCAAGACCAGCCCTTCAATAACAAAAGGAAG
GACATGAAGGAAATCCACTCCCCAAATAAAACCAGGATAAAATGTAGCAGTTAA 
>GmRR19 (Glyma17g03380.1) 
GTCTTCTCTTTCTTTCTTTCTACTCCGATTCCTGAGTTGCGTTGGTCTTGGTGGAGTTACAAA
CTCAGCAGCAGAAGAAGAAGCTCCTCAATTGTTTAACCTCAAATTCGATTCGAACTATGTA
AACGCCACTTTCGTGTCGGGTTTGTTGTCTCTGCTTTGTTGCTTGCGCTGTTACTGTTCCTC



AGTTCGGATCTCCCAAGCATGAATCTCAGCAACGGAAAGGGATCCATGTCAACGCTTACT
GCAAGCGTCGTTATGAAATCCGGCGACGCCGTCTCCGACCAGTTTCCGGCGGGTCTCCGG
GTTCTCGTGGTGGACGATGACCCCACGTGTCTCATGATTCTTGAGAAGATGCTCCGCACGT
GCCTCTACGAAGTTACCAAATGCAATCGAGCAGAAACTGCTCTCTCACTGCTTAGAGAGA
ACAAAAATGGGTTTGACATTGTTATAAGCGATGTGCATATGCCGGACATGGATGGATTTAA
ACTTTTGGAGCACATTGGGTTAGAGATGGACCTTCCTGTTATCATGATGTCTGCGGATGAT
GGTAAAAGTGTTGTTATGAAGGGCGTGACTCATGGTGCTTGTGATTACTTAATTAAGCCTG
TTCGCATTGAGGCTTTGAAGAACATATGGCAGCACGTGGTTCGGAAGAGGAAGAATGAGT
GGAAAGATGCCGAGCAATCAGGCAGTGCCGAAGAAGGAGATCGCCATCCAAAGGCTTCT
GATGAAGCAGATTACTCTTCATCGGCGAATGAAGGCAGTTGGAGAAACTCCAAGAAGAGA
AGGGATGAGGAAGAGGAGGCAGAGGATAGGGATGACACATCCACGTTAAAGAAGCCGC
GGGTTGTTTGGTCTGTGGAGCTCCATCAACAGTTTGTGGCTGCTGTGGATCAACTGGGAAT
TGACAAGGCTGTTCCTAAAAAAATTCTGGAATTGATGAATGTTCCTGGGCTCACTAGAGAA
AATGTTGCCAGCCACCTGCAGAAATACCGATTGTATCTTCGAAGGTTGAGTGGAGTGTCTC
AGCACCAGAATAACTTGAACAACTCCTTTCTCGGCCCCCAAGAGGCAACATTTGGGACAA
TTTCTTCAATTAATGGGATTGATCTTCAAACTCTTGCAGTCGCTGGCCAGCTCCCAGCACA
AAGTCTAGCCACACTTCAAGCAGCAGGACTTGGTAGGTCGACTGCAAAAGCTGGTGTACC
TATTCCTCTCATGGATCAAAGAAATCTTTTCAGTTTTGAAAACCCAAGGTTAAGATTTGGAG
AAGGCCAGCCACAACATTTAAGCACTAGTAAACCAATGAACTTGTTGCATGGAATCCCTAC
CAACATGGAACCAAAGCAGCTTGCCAATTTGCACCAGTCTACCCAATCCATTGGCGGCTT
GAATATGCGAGTCAATGCTTCTGCTACACAAGGCAACCCCATATTGATGCAGATGGCACA
ATCCCAACCTAGAGGTCAGATGCTTAGTGAAAATACTGGTCCTCGTGTTCCAAGACTTCCA
TCATCTTTGGGGCAGCCTACTGTATCAAATGGAATTTCTAATGGTCTTCTGGGCAGAAATG
GGATTGCGGGTAATAACAGAGGACCTGCATATAATCCTGTTCCACCGAGCTCTTCATTGTT
GAGTTTTCCTATGAATCAAACCTCTGAAATGTCTGTCAACAATAGTTTCCCAATTGGAACCA
CCCCAGGTATATCAAGTATCACAACAAAAGGCTCTTTTCAAGAAGAAGTTACATCAGGAAT
TAAAGGATCCAGTGGGTTTCCAAGTTATGATATTTTTAATGAACTGCATCATCAGAAGTCC
CATGATTTGGAGATAACAAACCCAGGCTTGACATACAATGCCTCCCATCATGTAAACCCTT
TACAAGGTAACATTGATGTTGCACCATCAGTTTTAGTGCATCAAGGGTTTTCTTCTACACAA
CAGACCGGCCAAAGCAGAGATGGCGCTTTGATTGGAAAAGCTATGTTCTCCATGGGAGAA
GGCTTGGAACAAAATAACCTCCAAAATGCTAACTTCAATCCACTTCTTGTTGACAATTCAAT
AAGGATCAAGGCTGAAAGAATTCCTGATGCAAGCTCCCAGACTAATCTCTTCCCTGAGCAT
TATGGGCAGGAGGATCTGATGACTGCACTTCTAAAACAGCAAGAAGGCATGGGACCAGCT
GAGAATGAGTTTGAATTTGATGGATATTCTCTAGACAACATTCCTGTCTAGAACAAATCCTT
TCTGACTGAAGTTGCCAGTGTAAATAGTTTGTTACACAAGCACATGATCATCCTGCTGTTA
GCTGTTTTGGAATTGAGTCTAATTGTTCAACAAACAGAATTTGGTTGATGTCAAATATTCAG
ACTTCTGGGGAGTAGCATATTGTGATGGTTTACTCTGGATGCTCAAGATGAATCAGCTCAA
ATCTCAACTGCATATATGCATAAAGCATGTGCTATTTTTGACTGCAATTTATAGCAAAATTG
CTAGCAAGCTTCTAATTTTAGGGTGTTCTTGAAGGTATGTTGGCTTAGGGCAGAATTGCAG
AACCAAGGGTTTGATACATCTGCAAAGTTGTCATAGGAGCATTTCTAACTTCAATACCAAA
TTATGAAATTTTTTTCTTCTGTTTTTTCTTTTGTAATTTATTTCATTCAAAGTAAGTACCGTAA
GTTTGTAAATATTGCATTTGGTTGTTCTAGACATTTTGTATGGCCATTCTTTTCTGGTTGATT
CTGTGTACTTCGTTACGCATGTGTTTTTTTTTGTTTCATTGTGTTTTTTATTCTCTGTACATAT
GGTTTAGGCCTTGGCATGTTTGGGGCATATAATTCAAGTACATTCTTTCTGGTTTCTATATA
AGAAACTATACGGTTAGAGATTCTATCAAATTGCA 
>GmRR20 (Glyma09g04470.1) 
ATGAATCTCAGCCACGGCAAGGGATCCACTTCGAGTTCTCCTCTGAAAGCCGGAGACACC
GTCTCCGACCAGTTCCCGGCGGGTCTCCGGGTACTGGTTGTGGATGATGACCCCACTTGC
CTTATGATCCTTGAGAGGATGCTGCGTGCTTGTCTCTATGAAGTGACGAAATGCAAGCGAG
CGGAGGTTGCATTGTCGCTTCTGAGAGAGAACAAAAATGGGTTTGATATCGTTTTAAGTGA
TGTGCATATGCCAGATATGGATGGATTTAAGCTTTTGGAGCATATTGGGTTGGAGATGGAC
CTTCCAGTTATTATGATGTCAGCTGATGATGGAAAACAAGTTGTGATGAAAGGGGTGACAC
ATGGTGCCTGTGATTACCTGATTAAACCTGTTCGGATTGAGGCTTTGAAGAATATATGGCA
GCATGTGGTTCGGATGAGAAAGAATGGTTTGAGAGATGTGGAGCAATCTGGTAGCATGGA
AGAAGGAGATCGGCCTCCAAAGGGATCAGATGACGGAAATTACTCGTCTTCGGTGAATGA
AGCCAAAAGCTCAAAGAAGAGGAGGGATGAGGACGAGGAAGGAGATGAGAGGGATGAT



TCCTCCACGTTGAAGAAGCCGCGAGTTGTTTGGTCTGTTGAGCTTCATCAACAGTTTATGG
CTGTTGTGAATCAACTTGGAATTGATAAGGCTGTTCCTAAAAAGATTTTGGAATTGATGAAT
GTTCCTGGGCTTACTAGAGAAAATGTTGCTAGCCATCTTCAGAAATACCGTTTGTATCTTAG
AAGGCTGAGTGGAGTTTCACAGCAGCAGGGTAACTTGAGCAACTCCTTCATGAGCTCACA
AGAAGCAACATTTGGGGGAACCTCAATCAATGGAATTGATCTTCAAACCCTTTCAGCTGCT
GGCCAGTTCCCATCACAAAGTCTAGCCAAGTTTCAAGCTGCTGGACTTGGCAGGACAACT
GCCAAAGCAGGTATGCCTATGTCTCTATCCGATCAAAAGAACCTTTTCAGTTTTGAGAACC
CAAGATTAAGATTTGGAGAAGGGTCACTACAACATTTAAGCAACAGTAAGCCAATAAACTT
GCTTCATGGAATTCTTACCAACATGGAGCCAAAGCAACTTGCCAATTTGCACCAATCTACC
CAACCCCTTGGTAGCTTGAATATGCGAGTCAATTCTCCTGCCACGCAGAACAAACCCTTGC
TGATGCAGATGACTCAGTCTCAACCAAGAGGTCAGTTGCTAAGTGAAAATGCCAGTTCTCA
TGTAACCAGGTATCCGTCATCTTTGGTGCAGCCTACAGTACCAAATGGTATTTCTAGTGGT
GTTTTGGGAAATGCAATTGCTGGAACCAGCAACATAACTACTACTTATAACCCTGTTCAAC
AAAACTCTTCATTGTTGAGTTTTCCCATGAACCAAACCAATGAAATGTCTGCCAGTAATTTC
CATCTTAGAAGCACTCCAGGTATAACTAGTATCCCAAATAAAGGTATGTTTCATGAAGAAG
GTACCTCTGGTGTTAAAGGATCTGGTGGATTTGTTCAAGGTTATGACATGTTTAATGACCTT
CACCATCAGAAGTCCCATGATTGGGACTTAACAAACACAGGCATGACATATGATGCTTCTC
AGCATGCAAATCCTTTACAAGGTAACATTGATGTCTCACCATCAGTTTTGGTTCATCAGAGT
TTTCCCTCTATGCAACAGACTGTACAAAATAGAGATACTACTTCAATTGGAAAAGCTATGTT
CTCCACAGGTGAAGGCATGCATCAGAGTAGTCTCCAAAATATTGGTCAACACCACAATAA
CCTTCTTCTTGACAATTCAGTAAGGGTTAAGGCTGAAAGAATTCCTGATCCTAGCTGTCAG
ATTAATAACCTCTTCTCTGACCAATATGGTCAGGAGGATCTTGTCAGTGCATTTCTGAAACA
GCAAGAAGGCGTTGGAACAGCTGAAAATGAGTTTGACTTTGATGGATATTCCTTAGACAAC
ATTCCAGTTTAGAACAGATTCTGCCCGTTCTCTTCCTAATTGCAGTCGCCAATGCAAATAGT
TGGCGTTCCATTTGAACCAAATCGCACTGCAATTAGTTTGTTTGGATCTTAGTTTAAATTTTT
CAACAAATAGAATTTAATTGATGTAAAAAATTCAGGCTTCAGGGAGTAGTATGTTATTATG
ATTTAGTCTGGATGCTTAAAAGATGAATAACAACAAACTTTAAATGCATGTGTGCAAAAGG
CATATTTGCAATTTTTTGGCTGCTTTCGTTTGCCAAGGTTCTAGCAAGCTTATGTTGTTAAG
GTGTACATGAAGACACTGGTTTAGGGAAAAACTGTAGAGGGCAAGGCTTTGATACACCTG
CAGACTTGTAGGAGCATTTTAACTTAATAACACATTATGAAATATTTTTTCCCTTGCTCC 
>GmRR21 (Glyma07g37220.1) 
ATTAAAAATTCTGACCCAAAATCCGTCTTCTCTTTCTTTCTACTCCGATTCCTGCGTTGCTTT
TGGTCTTGGTCGAATTGCGAACTCAGCAGCAGAAGAAGTTCCTCAATTGTTTCACCTCAAA
TTCGATTCGAACTATGTAAACGCCACTGTCGCGTCGGGTTTGTTGTCTCTGTTTTTGTTGCG
GTGTTACTGTTCCTCGGTTCGGATCTCCGAAGCATGAATCTCAGCAACGGAAAGGGATCC
ATGTCAACCCTTACTGCAAGCGTGGTTATGAAATCCGGCGACGCCGTCTCCGACCAGTTTC
CGGCGGGTCTCCGGGTTCTCGTGGTGGACGATGATCCCACGTGTCTCATGATTCTTGAGA
AGATGCTCCGCACGTGCCTCTACGAAGTTACCAAATGTAATCGAGCAGAAACTGCTCTCTC
ACTGCTTAGAGAGAACAAAAATGGGTTTGACATTGTTATAAGCGATGTGCATATGCCGGAC
ATGGATGGATTTAAACTTTTGGAGCACATTGGGTTAGAGATGGACCTTCCTGTTATAATGA
TGTCTGCGGATGATGGTAAAAGTGTTGTTATGAAGGGTGTGACTCATGGTGCTTGTGATTA
CTTAATTAAGCCTGTTCGCATTGAGGCTTTGAAGAACATATGGCAGCACGTGGTTCGGAAG
AGGAAGAATGAGTGGAAAGACGCGGAGCAATCAGGGAGTGCTGAGGAAGGAGATCGGC
AACCAAAGGCTTCTGACGAAGCAGATTACTCTTCCTCAGCGAATGAAGGCAGTTGGAGAA
ACTCAAAGAAGAGAAGGGATGAGGAAGAGGAGGCAGAGGATAGAGATGACACATCCACA
CTAAAGAAGCCACGGGTTGTTTGGTCCGTGGAGCTCCATCAACAGTTTGTGGCTGCTGTG
GATCAACTGGGAATTGACAAGGCTGTTCCTAAAAAAATTCTGGAATTGATGAATGTTCCTG
GGCTCACTAGAGAAAATGTTGCCAGCCACCTGCAGAAATACCGATTGTATCTTCGAAGGTT
GAGTGGAGTTTCTCAGCACCAGAATAACATGAACAACTCCTTCCTCAGCCCCCAGGAGGC
AACATTCGGGACAATTTCTTCAATTAATGGAATTGATCTTCAAACTCTTGCAGTTGCCGGCC
AGCTCCCAGCACAAAGTCTAGCCACACTTCAAGCAGCAGGACTTGGTAGGCCAACTGGAA
AAGCTGGTGTACCTATGCCTCTCATGGATCAAAGAAACCTTTTCAGTTTTGAAAACCCAAG
GTTAAGATTTGGAGAAGGCCAGCAGCAACATTTAAGCACTAGTAAACCAATGAACTTGTTG
CATGGAATCCCTACCAACATGGAGCCAAAGCAGCTTGCCAATTTGCACCAGTCTACCCAA
TCCATTGGCAGCTTGAATATGCGAGTCAATGCTTCCGCTACACAAGGCAGCCCCTTATTGA
TGCAGATGGCACAATCCCAACCTAGAGGTCAGATGCTAAGTGAAAATATTGGTCCTCGTG



TTCCAAGACTTCCATCATCTTTGGGGCAGCCTACTGTATCAAATGGAATTTCTAATGGTCTT
CTGGGCAGAAATGGGATTGCTGGTAATAACAGAGGACCTGCATATAATCCTGTTCCACCA
AGCTCTTCGTTGTTGAGTTTTCCAATGAATCAAACCTCTGAAATGTCTGTCAACAATAGTTT
TCCTCTTGGAAGCACTCCAGGTATATCCAGTATCACAACAAAAGGCTCATTTCAAGAGGAA
GTTACATCTGGAATCAAAGGATCTGGTGGATTTCCAAGTTATGATATTTTTAATGAACTGCA
CCATCAGAAGCCTCATGATTGGGAGATAACAAACCCAAACTTGACTTACAATGCCTCCCA
GCATGCAAACCCTTTACAAGGTAATATTGATGTCACACCATCAGTTTTAGTGCATCAAGGG
TTTTCTTCTACACAACAGACTGGTCAAAGCAGAGATGCTGCTTTGATTGGAAAAGCTATGT
TCTCCATGGGAGAGGGCTTGGAACAAAATAACTTCCAAAATGCTAGTCAAAACCTCAATTC
ACTTCTTCTTGACAATTCAATAAGGGTCAAGGCTGAAAGAATTCCTGATGCAAGCTCCCAG
ACTAATCTCTTCCCTGAGCATTATGGGCAGGAGGATCTAATGAGTGCACTTCTAAAACAGC
AAGAAGGCATGGGACCATCTGAGAATGAGTTTGACTTTGATGGATATTCTCTGGACAACAT
TCCTGTCTAGAACAAACCCTTCCCGATTGAAGTTGCCAGTGTAAATAGTTTGTTACACAAG
CACATGATCATCCTGCAGTTAGCTATTTTGGAACTGAGTCAAAATTTGGTTGATGTCAAATA
TTCAGACTTCTGGGAGTAGTAGTGTATTGTAATGGTTTAGTCTGGATGCTCAACATGAATC
AGCTTCAAACCTCAACTGCATATATTCACAAAGCATGTGCAAATTTTGACTGCTATTTATAG
CAAAATTGCTAGCAAGCTTCTAATTTTAGGGTGTTCTTGAAGGTGTTGGCTTAGGGCAGAA
TTGCAGAAGCAAGGTTTTGATACATCTGCAAAGTTGTCCTAGGAGCATTTCTAACTTGAAT
AACAAATTATGAAATTTTTTTCTTCTGTTCCTTTTGTAATTTATGTCATTGAAAGCAAGTAAC
GACTTCCGTAAGCATGTAAATATTGCATTTGGTAGCTTTAGACATCTGGTCTGGTCATTCTT
TTATGGTTGATTCTGTACTTTCCGATAGATATGCGCTGTTTTTTATGTTCACTGTGTCTTGCA
TTCTTTGTACATGAACCTGATTATGTGATTTGTGTGAGACTACATAGCTATCCGTTTTATAA
ATATGCAATATGCTGTAATTAAGGCC 
>GmRR22 (Glyma15g15520.1) 
ATGAATCTCAGCAACGGCAAGGGATCCACTTCGAGTTCTCCTCTGAAAGCCGGAGATTCT
GTCTCCGACCAGTTTCCGGCGGGTCTCCGGGTGCTGGTGGTGGATGATGACCCCACTTGC
CTTATGATCCTTGAGAGGATGCTCCGTGCTTGTCTCTATGAAGTGACGAAATGCCAGCGAG
CTGAGGTTGCATTGTCTCTCTTGAGAGAGAACAAAAACGGGTTTGATATCGTTTTAAGCGA
TGTGCATATGCCAGATATGGATGGATTTAAGCTTTTGGAGCATATTGGGTTGGAGATGGAC
CTTCCGGTTATTATGATGTCAGCTGATGATGGGAAACATGTTGTGATGAAAGGGGTGACAC
ATGGTGCCTGTGATTACCTGATTAAACCTGTTCGGATTGAGGCTTTGAAGAATATATGGCA
GCATGTGATTCGGAAGAGAAAGAACGGTTTGAGAGATGTGGAGCAATCGGGTAGCGTGG
AAGAAGGAGATCAGCCTCCAAAGGTATCTGATGATGGAGATTACTCGTCTTCTGTGAATGA
AGCCAGAAGCTCTAAGAAGAGGAGGGACGAGGACGAGGAAGGAGATGAGAAGGATGAT
TCCTCCACGTTGAAGAAGCCGCGAGTTGTTTGGTCTGTTGAGCTTCATCAACAGTTTATGG
CTGCTGTGAATCAACTTGGAATTGATAAGGCTGTTCCTAAAAAGATTTTGGAATTGATGAA
TGTTCCTGGGCTCACTAGAGAAAATGTTGCTAGCCACCTCCAGAAATACCGTTTGTATCTT
AGAAGGCTGAGTGGAGTTTCACAGCAGCAGGGTAACTTGAACAACTCCTTCATGAGCTCA
CAAGAAGCAACATTTGGGGGAACCTCAATCAATGGAATTGATCTTCAAACTCTTTCAGCTG
CTGGCCAGTTCCCATCACAAAGTCTAGCCAAGCTTCAAGCCACGGGACTTGGCAGGACAA
CTGCTAAAGCTGGTGTGCCTATGCCTCTATCTGATCAAAAAAACCTTTTCAGTTTTGAGAAC
CCAAGATTAAGATTTGGAGAAGGGTCACTACAACATTTAAGCAACAGTAAGCCTATAAACT
TGCTTCATGGAATTCCAACCAACATGGAGCCAAAACAACTCGCCAATTTGCACCAATCTAC
CCAACCCCTTGGTAGCTTGAATATGCGAGTCAATGCTCCTGTCACACAGAACAACCCTTTG
TTGATGCAGATGGCTCAGTCTCAACCAAGAGGTCAGATGCTAGGTGAAAATGCTGGTTCT
CATGTAACCAGGTTTCCGTCATCTTTGGTGCAGCCTACAGTATCAAATGGTATTTCTAATGG
TGTTTTGGGAAATGGGATTGCTGGCACCAGCAACATAACTACTTATAATCCAGTTCAACAA
AACTCGTCATTGTTGAGTTTTCCCATGAACCAAACAAATGAAATATCTGTCAGTAATTTCCC
TCTTAGAAGCAGTCCAGGTATAACTAGTATCACAAATAAAGGTATGTTTCATGAAGAAGGT
ACCTCTGGTATTAAAGGACCTGGTGGATTTGTTCAAGGGTATGACATGTTTAATGAACTCC
ACCATCAGAAGTCCCATGATTGGGACTTAACAAACACTGGCATGACATATGATGCTGCTCA
CCATGCAAATCCTTTACAAGGTAACATTGATGTCTCACCATCAGTTTTGGTCCATCAGAGTT
TTCCCACCATGCACCAGACTGTACAAAATAGAGATACTACTTCAATTGGAAAAGCTATGTT
CTCCACAGGTGAAGGCATGCATCAAAGTAATCTCCAAAATGTTGGTCAACACCACAATAA
CCTTCTTCTTGACAATTCAGTAAGGGTTAAGGCTGAAAGAATTCCTGATCCTAGCTGCCAG
ATTAATAACCTCTTCGCTGATCAATATGGTCAGGAGGATCTTGTCAGTGCATTTCTGAAAC



AGCAAGAAAGCATTGGAACTTCTGAAAATGAGTTTGACTTTGATGGATATTCCTTAGACAA
CATTCCGGTTTAGAACAGATTCGGCCAGTTCTCTTCCTAATTGCAGTCGCCAATGTAAATA
GTTGGCGTTCCATATGAACCAAATCACACTGCAATTAGTTAGTTTGGATCTTAGTTTAAAAT
TTTCAACAAATAAAATTTAGTTGATGTAAAAAATTCAGGCTTCAGGGAGTAGTATGTTATTA
TGATTTAGTCTGGATGCTCAAAGATCATTTAAGTGATCCATCAAGATGAATAACAACAAAC
TTTAAATGCATGTATGCAAAAGGCATATTTGCAATTTTTTGGCTGCTTTCCATTGCAAAGGT
TCTAGCAAGCTTCTATTGTTAAGGTGTACATGAAGACATTGGTTAAGGGTAAAACTGTAGA
GGGCAAGACTTTGATACACCTGCAGACTTGTTGTAGGAGCTTTTTAACTTGAATAACACAT
TATGAAATATTTTTTCCTTTGCTCCTTTTTTGCTATTTATTTATGCTCTTCTAATTGAGC 
>GmRR23 (Glyma11g37480.1) 
ATGGATAATGGTTGTTTCTCTTCCCCAAGACGTGATTTTCCTGCTGGTCTGAGAGTTCTAGT
TGTGGATGATGATCCAACGTGGCTCAAGATCCTTGAGAAGATGCTCAAAAAGTGCAATTAT
GAAGTGACTACATGTTGTTTAGCAAGGCATGCTCTAAGCTTGCTTCGTGAAAGGAAGGATG
GATATGATATAGTGATCAGCGATGTAAACATGCCCGACATGGATGGTTTTAAACTTCTTGA
GCATGTTGGGCTTGAGATGGATCTTCCTGTCATTATGATGTCTGTGGATGGGGAAACAAGC
AGGGTGATGAAAGGTGTTCAACATGGAGCCTGTGATTATCTCCTTAAGCCTATAAGGATGA
AAGAACTGAGAAACATATGGCAGCATGTCTTAAGAAAAAGGATACATGAGGCCAAAGAAT
TTGAAAAGCTATCAGATGATGGGAACCTGTTTGCGGTAGAAGATGTTACCTCAACAAAGA
AAAGAAAAGATGCAGATAACAAACACGATGACAAAGAATGTTTGGATCCATCATCCACCA
AGAAAGCTAGAGTAGTCTGGTCTGTGGATCTTCATCAGAAGTTTGTTAAAGCGGTGAATCA
GATTGGATTTGATAAAGTGGGGCCGAAGAAAATACTAGATCTGATGAATGTCCCATGGCT
GACTAGAGAGAACGTTGCTAGCCACTTGCAGAAATACAGGCTTTATTTGAGTAGGATTCAG
AAAGAAAACGATCAGAGATCTTCCTCAAGTGGATTGAAGCATTCAGATTTTCCTTTAAAAG
ATATGAGAAGTTTTGGTTTTCAGAACTCAGTAAACAACCAGCAACAAAACGATGTTGCCAT
TGACAGCTACAATCATTCGGATGGATCATTACAACTTCAGAATGTGGAAACTAAAAGTCAC
GAAGCGGATCCCAAGGGAATTGTTTCACAGTCCACCATAGCGAAAAAAGGAAGGATTTTG
ACTGAAGAAAACCATGCAGTATTTGATTGTTCCATGCCAACACCATACACTTGGACTGAAG
TTCCACACATGCAACTCAAAGAAGAACACAAGTCAATTGTTCATTTAGAAGATAGCTTCAA
TCAGTTGCCATTACATGGTAAGCAGCAGCAACACATCCAAGTGGATCAATCACAATCAGTT
GCTTCAATTAGTTCCGCTCCCTTGATAACGGAGGAAGAGAATGATTATGCCAATTCTGTGA
GTTCAATAGGGAATGCAGTTGGCACCTTTCCTATTCAACCAGGAAGTCTTATTATGAATGT
AGCATTTCTGATCTGGAAATTTACCAAAGCAACCTTCTTTTGGGAGGACTTGCATTTCTATT
GGCTACAAGGTGAATGCTATAATAATATGAACTTCAGTCTGCAGAATATAGGAATGTCTGA
ATATTATGATCCAGGACTTATTTCAGAAGCTCCAACACACTTATATGATTCAGCTGATTACT
CAGTTATAGATCAAGGTCTATTCATAGCATGA 
>GmRR24 (Glyma05g27670.1) 
ATGGACAATGGTTGCTTCTCTTCTCCACGCCACGATGCTTTTCCAGCTGGTTTGCGAGTTCT
TGTTGTTGATGATGATCCAACATGGTTGAGGATCCTTGAAAAGATGCTCAAGAAGTGCTTA
TATGAAGTGACTACATGTTGTTTAGCAACAGAGGCCCTGAAAAAACTTCGTGAAAGGAAA
GATGCATATGACATAGTGATCAGCGATGTGAACATGCCTGACATGGATGGTTTCAAACTTC
TGGAGCAAGTTGGACTTGAGATGGATCTTCCTGTTATCATGATGTCTGTTGATGGAGAAAC
AAGCAGGGTGATGAAAGGTGTTCAACATGGAGCATGTGATTATCTCCTTAAGCCTATAAG
GATGAAAGAACTGCGAAACATATGGCAACATGTCTTTAGAAAAAGGATGCATGAGGCAAG
AGATTTTGAAAGTCACGAGGGTTTTGACTTTGAGGGCATTCACTTAATGAGAAATGGATCA
GATCACTCTGATGATGGTAACCTGTTTGCTGTAGAAGAAATTACCTCAATTAAGAAAAGAA
AAGATGCAGATAACAAACATGATGACAAAGAATTTGGAGATCATTCTCCCATGAAGAAAG
CTAGAGTAGTTTGGTCTGTGGATCTTCATCAGAAGTTTGTCAAAGCAGTGAATCAAATTGG
ATTTGATAAAGTTGGTCCCAAGAAAATTCTAGATCTGATGAATGTTCCGTGGTTGACTAGA
GAAAATGTTGCTAGTCACTTGCAGAAATACAGGCTCTACTTGAGTAGGTTGCAAAAGGAG
AATGATCAGAAATCTTCCTCAAGTGGAATAAAGCATTCGGATTCACCTTCAAAAGATCCAG
GAAGTTTTAGTATTCTAGACACTGCAAACAAGCAACAAAATGATGTTGCCATTGACAGCTT
CAGTTATTCAGATGGAAGTTTACTACTTCAGATGGATGCCACTAGTCATGAAGGTAATCTC
AAGGGAATTGTGTCAGAGCCTACAACAGAAAAAAGAAGAGGTTCCACTGGTGACATTCCT
GACCCCAAGATACAAAAAAGTTCACAGAAGAGCCTCAATCAACCTTTTACATCTGTAGAGT
CATCAGAAGCAAACCATGCAGTCTTTGATTGCACCATACCAACACAGTACTCTTGGAGTGA
GTTTCCAAAAGGGCCACTCAAAGAAGAACAGAAGACACTTGTTCAATTAGAGGATAGCCT



CAGCCAGTTGCCATTGCATGGTAATGGTACACAGCATCACATTCACGTTGATCAGTCACAA
TCAATTGCCTCAATTAATTCCAATCCCTCTATAACAGAAGAAGAGGTTGCTGCCAAATTAG
AGACCAAACCGTTGTATGCTGGTTACGAGAGTGATTATGTGAGTCCTGTGAGTTCAATAGG
ATCTGCAGTTGAAGTCTTTCCTAGTCAATCCAAAAGCCTTATGGTGAATGATCAATCTTCAG
AGCCCACTTTCACCTCAAACTTGAGCTTGAAGGCTCAGGGATTTAATCGAGATTGCATTTC
TGATCTGGATTTTTACCAAAGAAACCTATTATTGGGTGGTGAGGTAGCTTCTGCACCTTTG
GAGGAGGACCTGAATTTCTTTTTGCTACAAACTGAATGCTACAACATGAATTTTGGCCTGC
AGAATATAGATATGTCAGAGTATTATGATCCAAGGCTTATTGCTGAAGTCCCTAGCCACTT
TTATGATTCAGCAGATTATTCATCAGTAGATCAAAGTCTATTCATAGCATGATTGGTCTTGC
CCTGCCCTTTTCTGCATCTTCAACAAAAATCCAACTAAATGCACGAAAGGACGATTTACTG
TTACTATTTGAACTTTTCTTTTCTTCGTTTCCAAGAAAATCAACTTTAGGGGGCTGGGGTATT
CTTTTTTCCAATTAGAAAGGATTTTGATATTTAAGCACAGATAAAAGCGGATGATGTGTGAT
GACAAACATTAAGCTTATCAATAAGCTTGCTTCCTTTAATAATAACTGAATATTTGGAGAAG
CATTTTCTTGTGTTTGTAAGCCCACAGTGGTTCTCAGCAAAGAGTTGAAGGTAATTTTATCC
TTGAAAATGCAAAGTAATGCAACTAAAGATCG 
>GmRR25 (Glyma08g10650.1) 
ATGCCGAATACTTTGACTACATGTTGTTTAGCAACAGAGGCCCTGAAAAAACTTCGTGAAA
GGAAAGAAGCATATGACATAGTGATCAGCGATGTGAACATGCCTGACATGGATGGTTTCA
AACTTCTGGAGCAAGTAGGACTTGAGATGGATCTTCCTGTTATCATGATGTCTGTTGATGG
AGAAACAAGCAGGGTGATGAAAGGTGTTCAACATGGAGCATGTGATTATCTCCTTAAGCC
TATAAGGATGAAAGAACTGCGAAACATATGGCAACATGTCTTTAGAAAAAGGATGCATGA
GGCAAGAGATTTTGAAAGCCATGAGGGTTTTGACTTTGAGGGCATTCACTTAATGAGAAAT
GGATCAGATCACTCTGATGATGGTAACCTGTTTGCTGTAGAAGAAACTACGTCAATTAAGA
AAAGAAAAGATGCAGATAACAAACATGATGACAAAGAATTTGGAGATCATTTTCCCACAA
AGAAAGCTAGAGTAGTTTGGTCTGTGGATCTTCATCAGAAGTTTGTCAAAGCAGTGAATCA
AATCGGATTTGATAAAGTTGGTCCCAAGAAAATTCTAGATCTGATGAATGTTCCATGGTTG
ACTAGAGAAAATGTTGCTAGTCACTTGCAGAAATACAGGCTCTACTTGAGTAGGTTGCAAA
AGGAAAATGATCAGAAATCTTCATCAAGTGGAATAAAGCACTCGGATTCACCTTCGAAAG
ATCTAGGAAGTTTTAGTTTTCTGAACACTGCAAACAAGCAACAAAATGATATTGCCACTGA
CAGCTTCAGTTATTCAGATGGAACTTTACTAATTCAGATGGATGCTACAAGTTATGAAGGT
GATCTCAAGGGAATTGTGTCAGAGCCTACAACAGAAAAAAGAAGAGCTTCCACTAGTGAA
ATTCCGGATCCAAAGGTACAAAAAAGTTCGCAGAAGAGCCTCAACAAACCTTTTACATCTG
TAGAGTCATCAGAAGCAAACCATGCAGTCTTTGATTGCACCATACCAACAGAATACTCTTG
GAGTGAGTTTCCAAAAGGTCCACTCAAAGAAGAACAGAAGACACCTGTTCAATTAGAGGA
TAGCCTCTGCCAGTTGCCATTGCATGGTACACAGCATCACATTCAGATTGATCAATCACAA
TCAATTGCCTCAATTAATTCCAATCCCTCTATAACAGAAGAAGAGGTTGCTGCCAAATTAG
AGACCAAACCTTTGTATGCTGGTTACGAGAGTGATTATGTGAATCCTGTGAGTTCAATAGG
ATCTGCAGTTGAAGCCTTTCGTAGTCAGTCCAAAAGCCTTATGGTGAGTGATCAATCTTCA
GAGCCCACTTTCACCTCGAATTTGAGCTTGAAGACTCAGGGATTCAATCTAGATTGCATTT
CTGATCTGGATTTTTACCAAAGGAACCTATTATTGGGTGGTGAGGTAGCTTCTGCACCTTT
GGATGAGGACCTGAATTTCTTTTTGCTACAAAGTGAATGCTACAACATGAATTTTGGACTG
CAGAATATAGATATGTCAGAGTATTATGATCCAAGGCTTACTGCTGAAGTCCCTAGCCACT
TTTATGATTCAGCAGATTATTCATCGGTAGATCAAAGTCTATTCATTGCATGA 
>GmRR26 (Glyma04g06650.1) 
ATGACCGTAGAGAAGAAAAGGAATGATTCCGGCGACGAGTTCCCCGTCGGAATGCGTGTT
CTTGCCGTCGATGATGACCCCACTTGCCTCTTGGTTCTGAAAACTCTCCTCCAAAGATGTC
AATATCATGTAACCACGACTAATCAAGCAATAAAGGCGTTGGCTCTGTTGAGAGAACACA
AAGACAAGTTTGACCTGGTAATCAGTGATGTACACATGCCAGACATGGATGGATTTAAGCT
GCTTGAGCTAGTGGGACTTGAGATGGATCTTCCTGTCATAATGTTATCTGCAAATGGTGAT
ACGAAGATGGTGATGAAGGGGATTTCTCATGGGGCCTGTGATTATCTGCTGAAACCTGTG
AGAATGGAGGAGCTCAAGAACATTTGGCAGCATGTAATCAGGAGGAAGAAGTTTGACTCA
AAGGAGAAGAACAAAACCAGCAACCTAGACAAACCTACTTCTAATAGTGGAAATGGACTA
GGGTCATCAGGAACAGGAAATTCTGATCAAAATGAGAAGCTGACTAAGAAAAGGAAGGAT
CAAGATGAAGATGAAGATGAGGATCAGGAGAATGATCTTGACAATGAGGACCCATCAGCC
CAGAAGAAGCCTCGGGTTGTTTGGTCTGTGGACCTGCACCGCAAGTTTGTTGCTGCTGTTA
ATCAGCTAGGCATTGACAAGGCTGTACCTAAAAAAATTCTTGATTTGATGAATGTTGAAAA



GCTTACAAGGGAGAATGTGGCAAGCCATCTTCAGAAGTATAGGCTTTATCTGAAAAGAATT
AGCTGTGTGGCTAACCAACAAGCCAATATGGTGGCGGCCTTAGGGGTTGCAGATCCATCC
TATTTGAGAATGAGTTCGGTGAGCGGGGTTGGACATGTACAAACATTAAGTGGTTCCGGA
CAGCTTCATAACAATAATTTCAGATCCTTTCCACCTAGTGGGATAATTAATAGATTGAACAC
TCCTGCTGGTTTGAATGTGCATGGATTTCCTTCTGGAGTACTTCAATTGAGTCAATCACAAA
ATTTAAACAATGCCAATGATCATCATAAATTCCAGTCAGTCATTGTTCCTGTTAATCAGAAT
GGTGTTCAGGGAATGACAGTGTCTGTAGGGCTTGATCAACTGCAAAACAATAAGGTTGTTA
TGTCTGTTCAGAACCTGACCACTGTTTTTGATGCCAAAACAACTTTTCCTATCCCAAATAAA
CTCCCAGATCCAAGACCAAAAATAACCAACTCTGTCTCTCATACTTCAGATGTGCATTTCT
CAAACAATGCCTTGATGTTGGAACCACGCCCTCAAGGCTCACAAGGGAGTGTAAGAATTG
GAACATTATCTTCTTCAGTAGCCTCTCAACATTCGGAATTTTCTTTGTCTTTGCTGGATCAA
GGTAGATATAGTGATAATTGGACAAGTGCTGTGCAGCCATCTGTGATCCAGACAAACTTTT
TCCCTCCAAGTGAATGTTTTAGACAGACTAATATACCTCCTGCAGATAACATGGCTTCTGT
ACCCTTGCAAGGTGGGAATCTAAGTGGTCCATCCATCACTTCATTGTCCAGGCAATCCCAT
GATTCAATGACAGAAATGCACTCTGAAGGAATGACTTTTACTAACAGACCTGGGCATACAA
GCAGTAATGTGCCATTTCAAGGGTGGGATGACCATAATCAGGATGCTACTCACCATTCAAA
TATTATAAACTTGGATTTTAATTATTGTGATCCCTTACAAATGAAGCATGAAGGGTTTGTGG
AGTTAACTGATGAGACCTTATTGAAACAACATCAGGGGAATACCATGGACCAGCAAAAAT
CTCAAGAAAATCATTTCTCTAATAATCTTGGTTCACTGGAAGACTTGGTCAGTTCAATGATG
AAATAGGAGAAAGATAAGATGAAACACTTGATGGAAACCTCATTTGCAATAATTACTCTGG
TGGGTTATCTATGTGGTAGCAGGTTTGGCAGCACATACCAGCATATCATGCACATCCTCGT
TGATGAATTTTGTAGTTTTCATTGTGTTTAACCACTTTTTTCTTCTCATAGTTACTATAGGCTT
TAGCTTCTCCAGATTACTTTTTCCTGGGTAAAGTTTTCTAGGTTTGTTCCATTAAGGGCTTTC
TAATTTTATACAAATGCTTTGTTGTCCTTGCCTTCAGGTCCAGCAATGCATTATGAAGTATC
AATCACTTTGTTTAATCTACATAGATATGCTGGCCTGCAAATTGGACCTAGATCTTCTCTCA
CAGCCTCACTTGTAGTGAGGAGAGAGAGACAAAAGGTCCAGGTGGAACCCACTTGAACCT
GTGTCTTTCTCACTCCTCGCTGCACTCTGTGTAGCAGATGGGGAGAGATCTGGGGTTGCAA
ATTTGTAAAATGTTAGGGATCCATAAACAAAGATTGTAGTGATTATGATGAATGACAATAA
ACATGGATGCCCCCTTTTATGCTTGGAAATGCCTTTG 
>GmRR27 (Glyma17g33230.1) 
ATGACCGTGGTGGAGAATCATACAATGGATGATCTCAGAGACCAGTTTCCTATTGGAATGC
GTGTTCTTGCTGTTGATGATGACTCAACATGTCTCATGGTTTTGGAGACTCTGCTTCGAAGG
TGTCAATACCATGTAACCACTACTAAAAATGCAATAACGGCATTGAATTTGTTGAGAGAAA
ACAAAACCATGTTTGACCTGGTAATCAGTGATGTCCACATGCCAGACATGGATGGATTTAA
GCTGCTGGAGCTTGTGGGGCTTGAGATGGACCTACCTGTCATAATGTTGTCTGTAAATGAT
GACCCTAAGATGGTGATGAAGGGAATTACACATGGAGCTTGTGATTATCTTCTGAAACCTG
TTAGAATTGAGGAGCTACAGAACATTTGGCAGCATGTAATCAGGAGGAAAAAGATTGATT
CAAAGGAGCAGAACAAAACCAGCGACTATGACAAAACTAATTCTGATAGTGGTAATGGAA
GAGGGTCAGCAGCGACAGGAAATTCTGATCAAAATGGAAAGCCTTCAAAAAAGAGGAAG
GATCAGGATGAAGATGATGATGAGGAGAATGATACTGACCATGACAATGAGGACCCATCA
ACTCAGAAGAAGCCTCGAGTTGTTTGGTCTGTGGAGCTGCACCGCAAGTTTGTTTCTGCTG
TCAATCTATTAGGCATTGACAAGGCTGTACCTAAAAAGATTCTTGACTTGATGAATGATGA
AAAGCTTACAAGGGAGAATGTGGCCAGCCACCTCCAGAAATATAGACTTTATCTGAAAAG
AATTAGCTGTGGGGCAAACCGACAGGCTAATATGGTGGCAGCCTTAGGTACTGCAGATTC
ATCTTATTTGAGAATGGGTTCTCTGAGTGGCGTTGGACATTTGCAGACATTGACTGGTCCA
CAACAGTTTCATAACAATGCTTTCAGACCCTTTCCACCTGGTGGAATGATTGGTAGATTGA
ACACTTCTGTTGGTCTGAATAATCATGGGTTGTCTTCTTCAGAAGCTCTTCAGTTGAGTCAT
GCACAAAATTTAAACAACTCCATAAATGATCCACTTAAGTTCCAATCATCCATAGCTTGTG
GTAATCAAAATGCTATCCAGGGAATGCCAATGTCTATAGGCCTTGATCAATTGCAACATAA
TAAGGGTGTTAGTGTTAGTGTTGGTCCTATTCAAAACATGTCCCCTCTTATTGATGCCAGAC
CAACTTTTGCTGTGTCAAATAGACTCTCAGATCAAATACCAAAAGTAACAATGGGTTGCTC
ACCCTCTCCGGTCTTGGACGTCTCAAACAATGCCTTGGTATTGAAAGCAGATAGTGAAAAC
ACACAAGGGAGAGGAGTATATGAGAATTTAACTTCAGTAGCATCTCAGCATTCACAATTTT
CGCTTCCTTTGCTGGGTCATGGTAGGTGTAGTGATATTTGGTCAAGTCCTATGCGGTCATC
TGGGACAAATTCTTACCCTCCAAGTGAAACTTTGCAAGGGGGGAATCTGAGTGGTGCTTC
ATCAATTACTTCACTGTCTAATCAATCCCATGATTCACAGACGGATATGCACTCTCAAGGA



CTCATTTTTACAAATAATTCAGGACAAATTAGCAATAATGTGCCATTTCTCGGGTGGGATG
ACCATAATCATGATAGTAGTTACCATTCAAATGTTATTGGTAACTCAATAGACTCTCTGATT
GATCCAGAAGGTCATACTTCTATTAACTCAACCTACAACAGAAACTTGGACTTCAATTTCT
GTGATCCCTTACAAATGAAGCATGATGGAATTATGGGATTGAGTGACGAAAACTCATTGAA
ACAACAACACAGGTACATCATGAACCAGCAGAAGTCTCAAAACAGTCGCGCCCCTAATAA
TATTGGTTCATTGGAAGACTTTGTCAGTTCGATGATGAAACAGAAACAAGACAAGGTGAAA
TTCTTGGACGGATCATATTTATGCAACAATAATTACCCTGACGGAACATCCATGTGATATG
AACTTTGGCAGTATATTTGCGCATCATGTCATGCTTTGTTGATGAATTTTGTAGCGTGACAA
GTCTTGGTTTACCACTCTTCCCAGTTTTGTCTTCTTGGTGGTATTTTCTAGGTCTAGGGTATT
ATTATTACTTTCAGCAAGGGCTTTCTCAATTTGTGAAAATGCGTTGTTTTATGGATGGGGCC
CTCTAGTGCATTATGGAGTTAACCATGTTTAGTTTTGTGCAGACATGCTTTTCTAGCAATTT
GTTAGTGGTCCATAAGCAAGAATAAAATAATTTTAGTGGCAATAAACTCGGGGTCTTCCCT
TTATGAATGCAAATAATGGCCGACGAAATAGCATTCATG 
>GmRR28 (Glyma14g13320.1) 
ATGGATGATCTCAGAGACCAGTTCCCTATTGGAATGCGTGTTCTTGCTGTTGATGATGACT
CAACATGTCTCATGGTTCTGGAGACTCTGCTTAGAAGATGTCAATACCATGTAACCACTAC
TAAAAATGCAATAACGGCATTGAAGTTGTTGAGAGAAAACAAAACCATGTTTGACCTGGTA
ATCAGTGATGTCCACATGCCAGACATGGATGGATTTAAGCTGCTTGAGCTTGTGGGGCTTG
AGATGGACCTACCAGTCATAATGTTGTCTGTAAATGATGACCCTAAGATGGTGATGAAGG
GAATTACACATGGAGCTTGTGATTATCTTCTGAAACCTGTTAGAATTGAGGAGCTACAGAA
CATTTGGCAGCATGTAATCAGGAGGAAGAAGATCGATTCAAAGGAGCGGAACAAAACCA
GTGACCATGACAAACCTAATGCTGATAATGGCAATGGAAGAGTGTCAGCAGGAACAGGAA
ATTCAGATCAAAATGGAAAGCCTTCCAAAAAGAGGAAAGATCAGGATGAAGATGATGAGG
AGGAGAACGAGGATGGCCATGACAATGAGGACTCATCAACTCTGAAGAAGCCTCGAGTT
GTTTGGTCTGTGGAGCTGCACCGCAAGTTTGTTTCTGCTGTTAATCAACTAGGCATTGACA
AGGCTGTACCTAAAAAGATTCTTGACTTGATGAATGTTGAAAAGCTTACAAGGGAGAATGT
GGCCAGCCACCTCCAGAAATATAGGCTTTATCTGAAAAGAATTAGCTGTGTGGCGAACCG
ACAGGCTAATCTGGTGGCAGCCTTAGGCACTGCAGATTCATCTTATTTGAGAATGGGTTCT
CTGAGTGGGGTTGGACATATGCAGACATTGACTGGTCCTCAACAGTTTCATAACAATGCTT
TCAGACCCTTTCCACCTGGTGGAATGATTGGTAGATTGAATGCTTCTGTTGGTCTGAATAT
GCATGGGATATCTTCTTCAGAAGCTCTTCAGTTGAGTCATGCACAAAATTTAAACAAATCC
ATAAATGATCCACTTAAGTTCCAATCAGCCATAGCTTGTGGTAATCAAAATGGTATCCAGG
GAATGCCAATGTCTATAGGCCTTGATCAATTGCAACATAATAAGGGTGTTAGTGTTGGTCC
TATTCAAAACATGTCCTCCCTAATTGATGATAGACCAACTTTTGGCGTGTCAAAGAAACTCT
CAGATCAAACACAAAAAGTAACAATTGGTTGCTCACCCTCTCCGGTTTTGGACATCTCAAA
CAATGACTTGGTATTGAAAGCAGATAGTGAAAACACACAAGGGGGCGGAGTATATGAGAA
TTTAACTTCAGTAGCCTCTCAGCATTCCCAATTTTCTCTCCCTTTGTTGGATCATGGTAGGT
GTAGTGATATTTGGTCAAGTCCTATGCAGTCATCTGGGACAAATTCTTACCCTCCAAGTGA
AACTTTGCAAGGGGGGAATCTGAGTGGTCAATCATCCATTACTTCACTGTTTAATCAATCC
CATGATTCACCGACAGATATGCACTCTCAAGGACTCATTTTTACAAATAACTTGGGACAAA
TGAGCAATAATGTGCCATTTCAAGGCTGGGATGACAATAATCATGATAGTAATTACGATGC
AAATGTTATTGGTAATTCAATAGACACTCTGATTGATCCAGAAGGCCATACTTCTATCAACT
CAAACTATAATAGAAATCTGGACTTCAATTTCTGTAATCCCTTACAGATGAAGCATGATGG
AATTATGGGATTGAGTGAAGAAAACTCATTGAAACAACAATATGGGTACATCATGAACCG
GCAGAAGTCTCAAAACAGTAGTGCCACTAATAATCTTGGTTCATTGGAAGACTTTGCCAGT
TCAATGATGAAACAGGCAACATACTCTGTATGGAGGGCCTGCTAA 
>GmRR29 (Glyma15g24770.1) 
GGTGGAAAAAGTGAAGGACAAATAACAGAGCAGAGAGAGAGATTTCACTAAAATACTAAA
AGATTTTATGGTTTTGTTTTGCTGGCTTCAAATCCATCACTGTCCATTCTGTACAGGCTTCGT
GACCTTGTTCCAGTTCTACATTTTTTTTTCTTCTCCCTTTATCTCTTGCCCTTTTTGTTGTTGG
TGAAAGAGAAGCCTTGAGAACAAATTTCCCGTTTTCAAAATTGGAGCTTTTGGGTCTCTGA
GGTTTGATCTCTGCACAAGAACCTTGTTTTCTCATCTGGGTGTGTTGCTTTTGCCTCTGCTG
GCTCGACATGGCTGTGGAAAAACAAAGGGAAGATGAGGGCTGTGACCGTTTTCCTGTGGG
TATGCGTGTTCTTGCTGTGGATGACGACCCAATTTGCCTGAAGGTGTTAGAGAATCTCCTT
CGCAAATGCCAGTATCATGTTACTACAACTAATCAGGCAGTTGAAGCGCTGAAAATGTTGA
GGGAAAACAGAAATAAGTTTGACCTTGTTATCAGCGATGTGAATATGCCTGACATTGATGG



ATTTAAGCTCCTTGAGTTGGTGGGACTTGAAATGGACCTACCTGTCATCATGTTGTCAGCA
CATGGTGATACAAAGCTGGTGATGAAGGGTGTCACACATGGTGCATGTGACTATTTGCTG
AAACCTGTTCGAATTGAAGAGCTGAAGAACATATGGCAACATGTAGTTCGAAGAAAGAAT
TTTGACAGCAGGGATCAGAACAAGGCTTCCAATGAGGAGAAGGCTCCCAATATTGCTGGG
GAAGGTAGTCAAGGCCTACGATCAGAAAACAGTGCTGACCAGAATAAAAGGCTTGGTAAA
AAAAGGAAGGACCAAAGTGAGGAGGAAGAAGAAGATGGGGAAGAGAATGGAGATGATG
AGGACCCCTCAGCACAGAAGAAACCTCGTGTAGTTTGGTCTGTTGAGCTGCATAGAAAAT
TTGTTGCTGCAGTTAATCAACTGGGCCTAGATAAGGCTGTTCCTAAGAAAATACTTGACCT
GATGAATGTTGAAGGGCTTACAAGGGAAAATGTTGCAAGCCATCTACAGAAATATAGACT
CTATCTGAAAAAGGCAGCCCAGCAAGCTAACATGGTTGCTGCATTGGGTGGTAGTGATTC
TTACCTACGTATGGGTTCAATAGATGGATATGGAGATTTTTGCACCTCGTCTGGGTCTGGA
AGGATCACAAACACTACTTCACCATCATATGCATCTACGGGAATTTTCAGTAGGCTGAATT
CTCCAGCTGCCTTGAACATGAGAGCAATTAGTTCTTCTGCGCTTATCCGGCCTGTTCAGTC
TCAAAACATCAACTGCTCCTTAAACACACTTGGAAACATTCAGCCATCTGTTTTTCCTGCAA
ATCATAGCTCAAGTTTATTACAGGGAATTCCGACATCAATTGAGCTTAACCAATCTAAGCA
AAGCAACTGTACAACTGGAATATCACAGTTAAGTCAAGTTGATTCAAGTGGATTTGCAGTG
GCCTCTGGGTTCCCAGACAGTAGGGCTACTGTTAATGGTCCAAACAATTCTCTACCGTGTG
TCTCAAATAATCATATAATGTTACAAGGAAATCCACAACAAATGCATGGCCCAGGAGCATT
TAGAAATCAGTCTTCTGTTAGAGCGGCTTCTTTGTGTGCAGAATCTTTTGACGCGGGCTTAT
GTAGTTCTTCTAATTTGTTAGATTATAATCGGTGCAATGAAAACTGGCAGAATGCCGCTCA
ATTGTCTAAATTTCCTGCCCACTCCTTGCCACTTTGTGAGGCTTTCAGCAATGACCAACTGC
CTCCCACTAGAATTAATGTTTCCAACTCAAGAACTCATATTGTCAACAGTCCAGTTGATTTT
TCTTCTAGAATGGGAATTTCTGTTCCTTTGGAGGACACCAGAAATGAGCTGGCATGCCAAG
AGGGCTTGATTGGGAATATTGTAAAGCCTTCAAGTTACACACCACAACAAAGGTGGGAAG
AACATAAACTGGATTATAACCAAAACGTGGGTCATTCCTTTAATCCTGTAAATTCACATGCT
TCTTCCAGTGGAGTGAAAAGTTCTATGGGGCATGGTTTAAACCAAAATAATACAATTTGTA
GCAATAGAGTTGATGCATCTTTGGTTGGCCAACTAAATGGAGCATCCCCATCAATCAGCAG
GTGCACTGAAGTTGAGAAATTCTCTTCAGACATTCGACTGAAGCCAAATGAAGCCTACATT
TTGGAGCAAATGAAGTCCCAAGATGGATTTATGCAGAATACTTTTGGGACCTTGGATGACA
TAATGGGTGCAATGGTCAAAAGGGAGCAAAATGAGTTGACATTGTTGGATGGAGAAATGG
GATTTGATGCCTACCCTGTTGGATCATGCAACTGATTTCTTCTTATTCAGCAAGAATCCAGG
AGCATTAAAATCGTGGAACTTGCTCCTGTCCCCGGAGCCGAGTGATTGTGTAGTAGTTTCT
TTGATGTACAATTATTATTATGTTCTGCTACTAAATTTACTTTATTGGCCAACATTTTGTTGTT
ATACTTATGGACTTTTGTTAGCCATCTGATCCGTTCCATCTCTTTTTTTTTTCAATCTTGTAGT
GTATCCCCATAAAAAAATTTCTGTCTATGGTTTAGATAAAATAATTGTAATATGAATGCTTC
TTGGTGCTC 
>GmRR30 (Glyma09g14650.1) 
GTTTTGCTGGCTTCAAATCCATCACTGTCCATTTTGTACAGGTTTCGTGACCTTGTTCCGTT
CCACATTTTTTCCTTCTCCCTTTTCTTGCCCTTTTTTGTTGTTGGTGAAAGAGTGCCCTAGAG
AACAAAGTTCCCGTTTTCAAAATTGAAGCTTTTGGGTCTCTGAGGTTTGATCTCTGCACAAG
AACCTTGTTTTCTCATCTGGGTGTGTTGCTTTTGCCTCTGCTGGCTCGATATGGCTGTGGAA
AACCAAAGGGAAGATGGGGGTTGTGATCGTTTTCCTGTGGGTATGCGTGTTCTTGCTGTGG
ATGACGACCCAATTTGCCTCAAGGTGTTGGAGAATCTCCTTCGCAAATGCCAGTATCATGT
TACTACAACTAATCAGGCAGTTGAGGCACTGACAATGTTGAGGGAAAACAGAAATAAGTT
TGACCTCGTTATCAGCGATGTGAATATGCCTGACATTGATGGATTTAAGCTCCTTGAGTTG
GTGGGACTTGAAATGGACCTACCTGTCATCATGTTGTCAGCACACGGTGATACAAAGCTG
GTGATGAAGGGTGTTACACATGGTGCATGTGACTATTTGCTGAAACCTGTTCGAATTGAAG
AGTTGAAGAACATATGGCAACATGTGGTTCGAAGAAAGAATTTTGATAGCAGGGATCAGA
ACAAGGCTTCCAATGAGGAGAAGGCTCCTAATTTTGCTGGGGGAGGTAGTCAAGGCCTAA
GATCAGAAAACAGTGCTGACCAGAATAAAAGGCTTGGTAAAAAAAGGAAGGACCAAAGT
GATGAAGAAGAAGAAGGTGGGGAAGAGAATGAAGATGATGAGGACCCCTCAGCACAGAA
GAAAGCTCGTGTGGTTTGGTCTGTTGAGCTGCATAGAAAATTTGTTGCTGCAGTTAATCAA
CTGGGCCTAGATAAGGCTGTTCCCAAGAAAATACTTGACCTAATGAATGTTGAAGGGCTTA
CAAGGGAAAATGTGGCAAGCCATCTACAGAAATATAGACTCTATCTGAAAAAGGCAGCCC
AGCAAGCTAACATGGTTGCTGCATTGGGTGGTAGTGATTCTTACCTACGTATAGGTTCAAT
AGATGGATATGGAGATTTTTGCACCTCATCTGGGTCTGGAAGGATTACAAACGCTACATTA



CCATCATATGCATCTACTGGAATTTTCAGTAGGCTGAATTCTCCAGCTGCCTTGAACATGA
GAGGAATTAGTTCTTCTGCACTTATCCGGCCTGTTCAGTCTCAAAACATCAACAGCTCCTT
AAACACACTTGGAAACATTCAGCCATCCATTTTTCCTGCAAATCAAAGCTCAAGTTTATTAC
AAGGAATTCCAACATCAATTGAGCTTAACCAATCTAAGCAAAGAAACTGTACAACTGGAAT
ATCACAGTTAAGCCAAGTTGATTCAAGTGGATTTACAGTTGCCTCTGGCTTCCCAGACCAT
AGGGCTACTGTTAATGGTCCAAACAATTCTCTCCCGTGTGTCTCAAATAATCATATAATGTT
ACAAGGAAATCCACAAACGCATGGCCCAGGAGCGTTTAGCAATCAGTCTTCTGTCAGAGC
GGCTTCTTTGTGTGCTGAATCTTTTGACGTGGGCTTATGTGGTTCTTCTAATTTGTTGGATC
ATAATCGGTGCAATGATAACTGGCAGAATGCAGCTCAATTGTCTAAATTTCCTGCCAATTC
CTTGCCACTTTGTGAGGCTTTCAGCAATGACCAACTGCCTCCCACTAGCATCAATGATTCG
AACTCAAGTACTCATATTGGCAACAACAGTCCAGTTGATTTTTCTTCTAGGATGGGAATTTC
TGTTCCTTTGGAGGACACCAGAAATGAGCTGAGATGCCAAGAGGGCTTGATTGGGAATAT
TGTACAGCCTTCAAGTTACACACCACGACAAAGGTGGGAAGAACATAAACTGGATTATAA
CCAAAACATGAGCTGTCCCTTTAATTCTGTAAATTCACACGCTTCCTCCAGTGGAGTGACA
AGTTCTATGGGGCATGTTTTAAACCAAAATAATACAATTTGCAGCAATAGAGTTGATGCAT
CATCTTTGGTTGGCCAACTAAATGGAGCATCCCCATCAATCAGCCGGTGCACTGAAGTTGA
GAAATTCTCTTCAGACATTCGACTGAAGCCAAATGAAGCCTACATTTTGGAGCAAATGAAG
TCCCAAGATGGATTTATGCAGAATACTTTTGGGACCTTGGATGACATAATGGGTGTAATGG
TCAAAAGGGAGCAAAATGAGTCGACATTGTTGGATGGAGAAATGGGATTTGATGCCTACC
CTGTTGGATCATGCAACTGATTTCTTCTTAACCAGAACGAATCCAGGAGCAATAAAATCGT
GAAACTTGCTCCAGTCTCTGAAACCGATTAATGTACACCTATTTTTATGTTCTGCTACTAAA
TTTATTTTCTTGGCCAACATTTTGTTGTTTCACTTATGGACTTTTGTTAGCCATCTGATCTGTT
CCATCTTTTTTTCCTTTCAATCTGTAGTGTATCCCCATAAAAATTGTCTTTGGTTTAGATAAA
ATAATTGTAATATGAATGTTTCTTGGTGCTCTTTCTTTCTCTTGG 
>GmRR31 (Glyma06g06730.1) 
ACTATTTTTTCCTCACAAAATAAACAAAAAAAAATCTTTCCTTATTGTTTTCCGTGTTTCCTT
TGTTTCATAGCTTCTGGGTTTTGGTTTTCAGACCCACAATACAAAGTTCACAAGTGTGTGTA
AAGATTGAAGAAGAAAATGACCGTAGAGAAGAAAATGAATGATTCCGGCGACGAGTTTCC
CGTCGGAATGCGTGTTCTCGCCGTCGACGATGATCCCACTTGCTTATTGGTTCTGGAAACT
CTCCTCCGAAGATGTCAATATCATGCAACCACGACTAATCAAGCAATAAAGGCGTTGGCG
CTGTTGAGAGAACACAAAGACAAGTTTGACCTGGTAATTAGTGATGTGCACATGCCAGAC
ATGGATGGATTTAAGCTGCTTGAGCTAGTGGGACTTGAGATGGATCTTCCTGTCATAATGT
TATCTGCAAATGGTGATACGAAGCTGGTGATGAAGGGGATTTCTCATGGGGCCTGTGATTA
TCTGCTGAAACCTGTAAGAATGGAGGAGCTCAAGAACATTTGGCAGCATGTAATCAGGAG
GAAGAAGTTTGACTCAAAGGAGAAGAACAAAACCCGCAACATAGACAAACCTACTTCAAA
CAGTAGCAATGGACTAGGGTCATCAGGAACAGGAAATTCTGATCACAATGAGAAGCTGAC
TAAGAAAAGGAAGGATCAAGATGAAGACGAAGATGAGGAGCAGGAGAATGATCATGACA
ATGACGACCCATCAGCCCAGAAGAAGCCTCGGGTTGTTTGGTCTGTGGAGCTGCACCGCA
AATTTGTTGCTGCCGTTAATCAGCTAGGCATTGACAAGGCTGTACCTAAAAAAATTCTCGA
TTTGATGAATGTTGAAAAGCTTACAAGGGAGAATAAGTATAGGCTTTATCTGAAAAGAATT
AGCTGTGTGGCTAACCAACAAACCAATATGGTGGTGGCCTTAGGGGGTGCCGATCCATCC
TATTTGAGAATGAATTCTGTGAGCGGGGTTGGACATATACAATCAATAAGTGGTTCTGGAC
AGCTTCATAACAATGCTTTCAGATCCTTTCCACCTAGTGGGATAATTAATAGATTGAATACT
CCTGCTGGTTTAAATGTGCATGGATTTCCTTCTGGAGTACTTCAATTGAGTCAATCACAAAA
TTTAAAAAACACCAATGATAATCTTAAGTTCCAGTCAGCCATTGTTCCTGCTAATCAGAATG
GTGTTCATGGAATGACAGTATCTGTAGGGCTTGATCAACTGCAAAACAATAAGGGTGTTAT
GTCTGTTCAAAACCTGACTACTGTTTTTGATGCCAAAACAACTTTTCCCATCTCGAATAAAC
TCCCAGATCCAAGACCAAAAATAACCAACTCTGGCTCTCACACTCCAGATGTGAGTTTCTC
AAACAATGCCTTGATGTTGGAACCACGCCCTCAAGGCACACAAGGGAGTGTAAGAATTGA
AACTTTATCTTCTTCAGTAGCCTCTCAACATTCAGAATTTTCTTTGTCTTTGCTGGATCAAGG
TAGATATAGTGATAATTGGGCAAGTACTGTGCAGCCATCTGTGATCCAGACAAACTCTTAC
CCTCCAAGTGAATGTTTTGGACAGACTAATATACCTCCTACAGATAACATGGCTTCTGTAC
CCTTGCAAGGTGGGAATCTAAGTGGTGCGTCCATCACTTCACTGTCCAGGCAATCCTATGA
TTCAATGACAGATATGCACTCTGAAGGAGTGACTTTTACCAACAGACCTGGGCATATAAGC
AGTAATGTGCCATATCAAGGGTGGCATGACAATAATCAGGATGCTACTCACCATTCAAATA
TTTTGTCAATAAACTCACTGACTCCAGTCAATGGTGCTGCTGTTCCAGCTGGCCATGCAGC



AATGAACTCAGCCTTACACAGAAACTTGGACTTTAATTATTGTGATCCCTTACAAATGAAG
CATGAGGGATTTGTGGAGTTAACTGACGAGGCCTTATCGAAACAACATCAGGGGAATATC
ATGAACCTACCGAAATCTCAACAAAGTCATTTCTCTAATAATCTTGGTTCACTGGAAGACTT
GGTCAGTTCAATGATGAAACAGGAAAATGATAAGATGAAATTATTGGATGGAAACCTCATT
TGCAATAATTACTCTGGTGGGTTATCTCGATGTGATAGCAGGTTTAGCAGCACATTCCAGA
ATATCATGCATCCTCGCTGATGAATTTTTTTGTAGTTTTCATCGTGTTTTAAGGGCTTTAGCT
TTTGTCTTCTCGTAGTTACTATAGGATTTAGCTTCTCCAGATTACTTTGTTCTCTAGGTTTGT
TCCACTAAGGGCTTTCTATTTTTTAAACAAATGCATTGTTGTCCTTGCCTTGAGTCCAGCAA
TGCAATATGGAGTGTTATTGATCACTTTGTTTAATCTCCTTAGATATGTTGGCCTTCAAATTG
GACCTAGATCTTCTGTCACAGCCACACTTGCAGCGAGGAGAGAGACACAAGGTCCTGGTG
GAGCCCATCACACAAATGGGATCCACTTGAACCCTGTGTCTTTTTCATGCCTTGATGCTTG
GTGTAGGTGTGGCAGCTTGAGAGAGATCAGGGATTGCAAATTTAAATGTTAGGGATCCAT
AAACAAGATTATAGTGATTAAGTTGAATGACAATAAACACGAATTCCCCCTTTTATGCTTG
GAAATGTTGTCTATTAAAATTACACATTCAATATT 
>GmRR32 (Glyma13g22320.1) 
TGGCCGCAGACAGAGAGAAAGACACTTTCACTGAAATTCTAAAAGAATAAAAGATTTGTG
TTTTGTATTTTTATGTTGAATTGAATCCCTCGTTGTTTTTTGTCAGTCACTGTCATAGTCCAA
TTTGTGCTGTTGGTTTTGTAACCCTCCTTCTCCAGCCTTTTTCTTGAGTTTCTCTATCTCTCTC
TCACTCCTTTTTAAATTTTAATAATTTGTTTGTCTGTTGCGTGAAAGAGGCCCTGAAAACAA
GGTTTCTGCTGTCAAGTTTGTAGCTTTTTGCTCTGTGATTGGTGTGTTCTCCAAATAATGCTT
CATTCCTCATCTGGGTACTTAGTTCTTGTTTAAGATGGTGGTGGGTGACCGTTTTCCGGTGG
GTATGCGTGTACTTGCCGTTGATGACGACAAAACGTGTCTCACAGTTTTGGAGAACCTGCT
TCGCAAATGCCAGTATAATGTCACTACAACTAATCAGGCAATTAAGGCGCTAGAAATGTTG
AGGAAAAACAGAAACAAGTTTGACCTTGTTATTAGCGATGTAAATATGCCTGACATGGATG
GGTTTAAACTTCTTGAGCTAGTGGGACTTGAAATGGACCTACCTGTTATTATGTTGTCAGG
ATACGGTGATAAAGAGCGGGTGATGAGAGGTGTTATACAGGGTGCTTGTGACTACTTAAC
CAAACCAGTTCGAATTGAAGAGTTACAGAACATATGGCAACATGTACTGCGAAGGAGGAT
TGATAGCAAGGATAAGAATAAGACTGCAAGTGAGGGAAAAGGCTGCAGTATGGCTGGTA
AGAAGGAACTAAGTGAGGATGAGGAAGAGGAAGAATATGATAAAGAGAATGAGGAACAC
TCAAATCAGAAGAAGCCTCGTTTAGTTTGGGATGCCGAGTTGCATAGGAAATTTCTTGCTG
CTGTTAATCATCTGGGAATTGACAAGGCTTTCCCCAAGAGAATACTCGACTTGATGAATGT
CGAAGGACTTACAAGAGAAAACGTAGCAAGCCATCTGCAGAAATACAGACTCGGTCTCAG
AAAACCTACTCAGCAGCCTAGCATGGTTGCTGCGTTGGGTAGTAGTGATCCTTACCTGCAG
ATGGATTCAGTAGAAGGCTTTCGCACTTTGTCGGGATCAGTAGGAATGTTAAGCACCACAC
TACCATCATATGCATCTGGTGGAGTGTTTTGTAGGCTGAACCCACCATCTGGCTTGAGAGG
AGTTAACTCTGCACTTTTTCAGCCTGTTCTGTCTCAAAACAATAGCATGTCTGCAAAAGCAT
TTGGAAACATGCAACTGTCCATGTTTTCTGCAAATCAAACCTCAAGTTTATTACAGGGCATT
CCAACATCAATAGATGCTAATAAATTTCAGCAGAACCGTTCACCTGGTATTAGGAAGTTGA
GTCCACTTGATGATTCAAGTGGATTTAAAGTTTCCTCTGGTTTCTCAGACACTAGAGCTACC
GTTATAAATCCAAATAATTTTGTGCATGATCTCTCAAATAATCATTTACTTTTACAAAGAAAT
TCACCACCAGCACAGAATTCGGGAGCATTCAGAAATCACTCTTCTCTTGGAGCTGCGTCG
GTGAACACACAATCATTTGACCCTGGTATCTGTGAATTGGATCATAATCGGCATAATAAAA
GCTGGCAGGGAACAACTCAGATATCTAAGTTTCCTACCAATACTTCTGCTGTCAGTAAGGT
TTTCACTCATGATCAGCTGGCTCAAAATAACTTAAAATTTTCCTCATCCACTTTTTGCAGTG
GGAACAGTCCAGTTGATTTTTCTTCCACTAGGGCTATTGCTCCTCCCTTGGAGGATGCTAG
AGATAAGCGGGGTTGCAACAAAGACATGAGCCAAACCTTCAACTCCACAAAGTCTGTCTC
TCCTAATGGAGACACTAGTTCCTTAGGACATAGTTTAGACCAAAATAATTCAGTTAGCAGC
GAGGGAATTGGTGCATCTTTGGTTAATCCATCAATCACACAATCAAATGAAGGTGAGAAAT
TCTATTCGATGAAGTCAAATGATGCCTGCATTTTGCGGAGCATGGAGTCCCAAGAAGGACT
CATGCAGAATACTTTTGGGTCCTTAAATGACATAATGAGTGAAATAACCGAACAGGAGCA
AAATACGATTATGCTGATGGATGGAGAATTGGAGTTTGATTTGGATCATGCATTTGATTCCT
TCTGA 
>GmRR33 (Glyma07g26890.1) 
AAATCTTGCTTCTCCATCACTCAAACCTCAAACTCCCTCCCTCACTTCTTCTCCTCGATCCA
CAGCGTTTAAAAACTCAAAAACCAAAACCATCTTCGGGGTCACTTTCCTCTTCCTCTAGGG
TTGTGTTTGTGTTTTGTACTGCGCGTTTCGATTCCTCGGCTATGCTCACTCTCCGACATTGT



GTTGCGCTTCTCCGACTCTGAATTCTCGCGAAAACGACGTCGTTGCGTTGCTTTCGGTGGC
GGCCATGGCTCCTGCTGCGGCGGAGTTTCCGGTGGGTCTCCGGGTTCTGGTGGTCGACGA
CGACGCCACCACGTTGAAGATTATCGAGCAAATGTCTATTCGCTGCCGTTACCGTGTTACC
ACATGCACTGAGGCTACTGTGGCTTTGAATCTTCTGCGGGAGAGGAAAGGTTGTTTTGATG
TGGTGCTGAGTGATGTTCATATGCCAGACATGGATGGCTATAAACTCCTTGAACATGTTGG
GCTGGAAATGGACCTTCCTGTAATTATGATGTCTGGTGATAGTACTACAAGTGCTGTCATG
AAGGGAATCAGACATGGGGCTTGTGATTATTTGATTAAGCCTGTACGTGAGGAAGAACTA
AGGAATATATGGCAGCATGTTGTTAGGAAATTCTGGAATGACAGCAAAGAACAGGATAAT
TCTGGCAGCATGGAAGATAGTGATCAAAATAAACGGGGGAATGATGATGCTGAATATACT
TCTGTTGCTGACGCAGCAGTAGTTAAAGCACCAAAAAAGAGGAGCAGTTTAAAAGAAGAA
GATATTGAATTAGAGAGTGATGATCCAGCTGCATCTAAGAAGCCCCGTGTAGTGTGGTCTG
TGGAACTGCATCAACAATTTGTCAGTGCAGTGAATCAACTTGGGCTTGACAAGGCTGTGCC
AAAGAGAATACTTGAATTGATGAATGTCCCTGGTTTGACAAGAGAAAATGTTGCAAGTCAT
TTGCAGAAATTTAGACTTTATTTGAAGCGATTAACTGGAGTGGCACAGCAACAGAATGGGA
TGCTAAACACAGTTCCTGGGCCTATAGAATCCAATCTGGGAACTAATGGAAGATTTGACGT
ACAAGCTTTGGCTGCTGCTGGCCATGTTCCCCCTGAAACACTTGCAGCCATTCATGCTGAG
CTCTTAGGTCACCCGACAAATAACATAATGTCTACAGTGGACCAAACTACCCTACTGCAAG
CATCAATACAGGGGCTAAAACATTCCCATGCTGGACATGCTGTGGCATATGGTCAGCCTCT
TGTAAAGTGTCCTTCGAACATTGGCAAGAATTTCTCTCCATCTATCTTGACTGTAAATGATA
CGTCATCAGGATATGGTGCATGGCTGTCATCTAATAATACAATTGGTTTAGTGAGACCCAA
TAATAGTGTTGAAAGGGTGGGTATTCAGAATAACAACATGCTGATATTAGAGCACCAACAA
AGGCAGCAGCCCCAGCAAAAACAACAGCAGCAACAGCAAAAGCAACAGCAACAGCTGCA
GCAGCAGTCATTGATACATGATCGAAGTTGTTCAATCAATGTTCAACCATCTTGCCTGGTG
GTTCCCTCTCAATCCTCTGAAACTTTCCAGGCAATAAATAGTCCTGCTTCTGTCAATCAGGA
TTGCAGTTTTGCCTGGAATGCCATTATTGATTATAGTCTATTGCCACAAAAATCAAATAATT
CATTTAGTGCATCTCAATTTCCTGGTGGGGACACAAAAGCTCGAGGTGTTCTCTATGGGTA
TACGACACCCTCTTCTTGTTCAACAAGCTCCAGCAATGGCAATATACAACAGCTTCAAAAC
TCCACTTTAACATTTGGTGCTGCAAGACCTTTGCCTAGCCTTTTGCCCATGACTGACAGAA
AAGATCCCTATGGTTTTAAATCGGGTGATTTACTTGATCAAGTATGCTTTAGGAATCTTGGG
TTTGTTGGCAAAGATAGCTGCATTCCAAGTAGGTTTGTAGAAAATGAAATTGAGTCATCTG
TAAGTGATTTTACCCAAATGAAAGTTAATGTAGATATCAGTGGCAACAGACAGAAGGAGG
AGCCAAATATTCCAAAAGTGAGCCACCCTATCATAGAAAGATATCCATCTCGTGATCATTC
AAGTGTGTTCGCTGAATAGGTAAGGTGATGGCTATTTCTTTGAGTGTTATGTTTTATAAGAT
TGTGAATATTAGTTTAACTACATGGTTAGTGATATGAACATTATGTATTATTGGGGCTTATT
GTAAGTATAATGAAGATCATATCTATCTTAACTGTTAATAAATTTCTTCTATGATAAAAATTG
AAGAGTTATTTAGCTATTTTCCAACCATTGTATGTGTTGTTCTTCTGCACAAGTTGTCTACTC
TGTAATAATCTAAACTTCTAAAT 
>GmRR34 (Glyma03g32720.1) 
TTTTCATTCTTCACCTCCTACTCATAATAGTGAATTTAGTCTCAGAATTTTGAGAAAGAGTTC
TCATTCAGTGGTGTTAGGGGACGTAAAAAAGTTACGGAATGGCACATCAAAACTTGGGCA
CCAAATTAACAGCACTTGTAGTAGATGACAATAAAATCAACCGAAAGATTCATCAAAAGCT
GTTGGAGAGTGTTGGAATGAAAAATCAAGGAGTGGAAAATGGCCAAGAAGCAGTGGACA
TTCATTGCCATGGACAAAGATTTGACCTGATTCTCATGGACATGGATATGCCCATCATGAA
TGGCATTGAGGCAACAAAGGAACTTCGCTCAATGGGCATTGGTAGCATGATTGTTGGTGT
ATCATCACGCTGTACGGAAGCAGAAATACGAAAATTTATGGAAGCGGGACTGAATGACTA
CCATGAGAAACCCTTGAACAATTCTAAGCTTAGTTCACTTCTTGATAAGATCAACCCCAGT
TTTACTCGTAATTAGTGGAAATTTCAACCGGGTAATGTATGAAAAAGCAAAGAAGAAAAAA
ACTTAACCTTACCCGTTCCTTGTTTCCAAATTCCATGGCTAGTTTTTCCTCTCTTTTTTTCTTT
TTCTTTTGGTGATTCTGTAGTTCTTTTTTTACTATGGTGAAGTCTGTGACTACGTACGTGACT
ATCAATGTTACACAAAAATAAAGAAAAGA 
>GmRR35 (Glyma19g35470.1) 
ATGACAATATACTCAACCGAAAGATTCATCAAGCTGTTGGAGAGTGTTGGCGTGAAAAATC
AAGGAGTGGAAAATGGCCAAGAAGCAGTGGACATTCATTGCCATGGGCAAATATTTGACC
TGATTCTCATGGACATGGATATGCCCATCATGAATGGCATTGAGGCAACAAAGGAACTTC
GCTCAATGGGCATTGGTAGCATGATTGTCGGTGTGTCATCACGCTGTACGGAAGCAGAAA



TACGAAAATTTATGGAAGCGGGGCTGAATGACTACCATGAGAAACCCTTGAACAATGCTA
AGCTTAGTTCAATTCTTGATAAGATCAACCCTAGTTTTACTCGTAATTAG 
>GmRR36 (Glyma19g35480.1) 
ATGGAACCTCGTCAGTTAACAGCACTTATTGTTGAGGATGACATGGTGATTCGAATGGTTC
ATCAAAAGATTCTGAACAGTGTTGGATTGAAAATTCAAGTCGCGGAAAACGGAAAAGAAG
CTATAGAAATTCATGGCTCCGGACAAAGTTTTGACCTAATTCTCATGGATAGGGATATGCC
CGTGATGAATGGCATTGAGGCCACAAAGACACTTCGATCAATGGGGATTAATAGCATGAT
TACTGGTGTATCAACACGCTCAGTGGCAGCGCATATACGAGAATTTATGGAAGCAGGACT
AGATGACTACGTAGAGAAGCCTTGA 
>GmPRR37 (Glyma04g33110.1) 
CGTTGTGAGCAGAATTTGATGAGAGTTTTTATGAAAGTTCTGTAGCGTCGTCGTTTTGATGG
GAGGGGTAGTTGGTGAGTGAGTGAATGAGTGAGTGAGTTTTTCTGGGGGGTTGGGTATGG
AGTCTGGTGATGAGATTAATTTGAACATAGAAAGTGGGAATAATGGGAAGAGTGGTGGTG
ATGGGTTCGTTGATAGGAGTAAGGTGCGGATTTTGTTGTGCGATAACGATTCCAAGAGTTC
TCAAGAGGTTTTCACGCTTCTTTTGAGATGTTCTTATCAGGTTACCTCGGTAAAGTCGGCAA
GACAGGTAATTGATGCACTGAATGCGGAGGGGCAACATATAGATATCATACTGGCTGAGC
TTGACCTTCCGATGAAGAAGGGCATGAAGATGTTGAAGTACATAGCACAGGATAAAGAGT
TTCGCCGAATCCCTGTTATAATGATGTCCGCACAAGATGAGGTATCCGTTGTTGTTAAGTG
CTTGAGACTTGGAGCAGCAGACTATCTAGTAAAGCCTTTACGCACTAATGAACTATTAAAT
TTGTGGACGCACATGTGGAGACGGAGGCGCATGCTTGGACTTGTAGAGAAGAACATCTTG
AATTATGATTTTGATCTGGTAGTATCTGACCCGAGTGATGCCAACACAAACAGCACCACCT
TGTTCTCTGATGACACAGATGACAAGTCCAAGAGAAGCACTAATCCTGAGGTAGGAATAT
CAGTCCAACAAGAGCAAGAGGTGAATGTTACAATTAATGTCATTGGATTACATGTGGAGTA
TGAAGAAAAGTGGTGGTATGTCTCCTCCACACTGATCCAAAGGGGTTCTACTATTGCAATT
GCTGCTGCTGTTGAGGAACCTCCAGATGCTCATGCATCAGAATGCGGGCCTGATGTGGAT
GGAGTTAATGATCACCAAACAGCACATTTTTCATCTGGTCCGAAGAAGAGTGAACTAAGG
ATAGGGGAGTCATCAGCCTTCTTCACGTATGTTAAAGCATCAATACTTAAGAGCAACTTGG
AAGGGGTTGTTAATGTAGACAAAAATGGTGCTACACATGTGAGGATGGAAGTTATGCATC
AAACATGTGCTCAACAAGGGGTGAATGACCTTCAAATACGGGAAAATGGAGAGGCATATG
AAAGTCAATCGCAAGATGACTTACCCAGCAGCACTAGTATACCTGATTCTTTGTCTATTGA
GAGGTCTTGTACTCCACCTGCATCAATGGAAGTTTCACAGCAAAAGCACTACAGGGAAGA
AAATTTACATCAGGGTGTGATGCATCCAAGAAATGGGACTCATTGTTCCGAGCTTGAAGTA
TCTGGCATGGCTTCCCAACAGGTTTATCCATATTATATTTCAGGGGTTGTTAATCATGTTAT
GATGCCTTCATCAGCACAAATCTCAGCTATGATTTCACAGTACAGCCATCTTCCCCAAGGT
GGTCCTCATGGAACGGGGATGACATCCTTCCCATATTACCCAATGAGCATATGCTTACAAC
CTGGTCAGATTCCTAATCCTCATTCATGGCAATCATTTGGAAACTCAAGTTCATCTGAAGC
AAAATTAAGTAAAGTTGATAGGAGAGAAGCAGCATTGATGAAGTTCAGACAGAAAAGGAA
AGAGCGCTGCTTTGATAAGAAAATTAGGTATGTTAACCGGAAACGACTTGCGGAAAGGCG
GCCTCGTGTGAGGGGTCAGTTTGTCAGAAAGTTGAAGGGTGCTAATGCGGATCTTAATGG
GCAGCCTGCATCGATTGACTATGACGAAGATGACGAAGAGGATGAAGATGACCAGGGAG
CAAGAGATTCTTCTCCCGAGGATGCTTGAGCATGTCAAATTGCTATTTTGACATAAGGATG
AAGGGCCAACCAATTTATGAGCTAATATTGGCCTGTCAAAAGGACTGCTGTAATGGAAAG
TTCTCTCACCAAAGCACCAATTTATGAGCTTGTGCTCATGTATTTGGGGTGTTGATCCAATA
TGCGCCCTCATCATTTATGGTTGAAACAAGCTCATTCTGGTCTTTTTTTAATTGCAGTTCATC
AAATGATCCGTACTACTGAGCTATTGCGTAGGGTATTTACCTTCTGGTGGTTATGTCCTATG
CAGTTGAAAGTATCACCCCTGCGTTTTATTGAACAGTTACAAGCAGGTTGTTCTTGCTTATT
TTATGGAGAAATGTTAAGACATCTTTAAAAAATTGACCTGAGAAATGAGTTATTTGACTATT
TATCTAAAGTTTTACTTTC 
>GmPRR38 (Glyma05g00880.1) 
AAGAGTGGCGATGGATTCATTGACAGAAGCAAAGTGAGGATTTTGTTGTGTGATAACGATT
CCAAGAGTTCTGAAGAGGTTTTTGCTCTTCTTTTGGGATGCTCTTACCAGGTTACTTCAGTA
AGGTCAGCTAGGCAAGTAATTGATGCACTGAATGCGGAGGGGCAATATATAGATATCATA
CTAGCTGAAGTTGACCTTCCAATAAAGAAAGGCATGAAGTTGTTGAAGTACATAGCAAGG
GATAAAGAATTGTGTCGAATCCCTGTTATAATGATGTCTGCACAAGATGAGGTTTCCATTG
TTGTAAAGTGCTTGAGGCTTGGAGCAGCAGATTACCTAGTAAAGCCTTTACGCACAAATGA
ACTACTAAATTTGTGGACACACATGTGGAGAAGGAGGCGCATGCTTGGACTTGTAGAGAA



CAACATCTTGACTTATGACTTTGATCTGGTAGCATCAGATCCAAGTGATGCCAATACAAAC
AGTACCACCTTGTTCTCTGATGACACAGATGACAAGTCCAAAAGAAGCACTAATCCAGAG
ACAGGAGTATCAATCCAACAGGAACAAGAGGCTAGTATTGCCACCATTGCTGCTGTGGTG
GTGGAGCTTCCCAATGCTCTTCTATCAGAATATCAGCCTGATGTGCCTGGAATAAGTGATC
GTCGAACAGTTGCAGCTACTCCAAGGCAGCATCCATCAAGCAGCAGAACTAATGATGGAC
ATTTTTTATCTGGTCCAAAGAAGAGTGAACTGAAGATTGGAGAGTCATCAGCCTTTTTCAC
CTATGTCAAAGCAACAACACTTAAGAGAAACGTTGAAGAGAGTGCTCATGTTGACAATACT
ACTACTACAGAAGTCAGGGTGGAAGATATGAATCAAGCATGTACTGAACAGGGGGGTAAT
GACCTTAAAACACATGAAAATGAAGAAATGTTTGAAAACCATTCACAAGATGACTTACCCA
GCAGCAATAGTATCCCCGATTCTTTCTCTATTGAGAGATCTTGTACTCCACCTGCATCGAC
GGAAGGAGTGGTGCATCCAAGAAATGGTAGTCATGGTTCTGGGCCTGCTCAACATGCTTA
TCCATATTATATTTCAGGAGTTGTTAATCACGTTATGATGCCATCATCAGCACAACTTCATG
CTGGTTCTTCCATGATTGCACAGTACAATCATCTTCCCCAATGTCCTCCTCATGCAAATGG
GATGACATCCTTCCCATATTATCCGATGAGCATTTGCTTACAACCTGGTCAGATTTCTACTA
ATTCTTGGCCATCATTAGGAAGTTCAAGTTCATGTGAAGTAAAAATAAGTAAAGTTGATAG
GAGAGAAGCAGCATTGGTGAAGTTTAGACAGAAAAGGAAAGAGCGCTGCTTTGATAAGAA
AATTAGGTATGTCAACAGAAAACGGCTCGCAGAAAGGCGGCCTCGTGTGAGGGGACAGT
TTGTCAGAAAGTTGAATGGTATTAATGTGGATCTTAATGGGCAACCTGCTTCCACTGATTAT
GATGAAGATGATGAAGAAGAGGAAGACAATCATGGAGCAAGAGATTCCTCTCCTGAGGAT
GCTTGAGAATCTTAAATTGTTCCTTTGACCAAAGGGTGAATGGCCAATGAATTCCTTCCTG
CACTAAAACTGTCGTGTTGAGGACTTGACACTGTTCCTGGTTTTGATGGAAAATTCATGCG
ACAGCATTAATCGATGAGCACGTGCTGTCTGTCGGGGATGCTGATCCAAGTCCCCTGGGT
ACCCTCCTCATCAGTTGGAGTTCAAACAAACTCTTGCTGGGTATCACTTTCCCAAAAGAAT
GATCCGTCACTCTTCCAGAAGGTATACCTCCTTCAGGTCATGTCCAACACGGTTGAAAGTA
TGGCAGTTTTGTTTAATTGTAACTTATTGAACTATTATGAGATTTACTGTCAAACAAATTTTA
CAACCTGCTCAAGCATATCCTGATATCTCTCTTCATAATTTTACTCTGTACCAAGTGTTGTG
TTATTAAACTAATTTAGAGTGGTCAAACCCAAGGTTGAAAGTAGCTGGGTGATTATTTCTG
ATATTGGTTAGTTGTAGTCATCTAATATAGGTTGAGCTATTTACCAACTGTTGAGTGGAATG
ATCAACCGAAACCTCTGGACAATGTTACTATTAAAGATTTTTCACTACAAAGAGGCCATTT
ATAGCAATTGAAA 
>GmPRR39 (Glyma06g14150.1) 
ATGTGGGCCACCTCTTCCAAGTGTCTAGATATTTTCCCAAACCAGGATATTTTCGGCAGCC
GTTGGATCCGAGGTCGTTTAACGCTCGTGTCTCATCCCACGCCGTTCGATCCTCCCGCTGT
TAAACTTAACGGTAGTGGTTTTGGTTTGGTTCCCCAGCAGATTCTGAATTCTGATGCTATAG
TACCATTCCATGCCAGAGGTGGTGATGATGGTGGAAGTGGGAGCAAGGGTGGTGCTGCTC
ATTTGAAGGGCTTTATGAGGTGGGAGAAGTTCTTGCCCAAGATGATTTTGAGGGTGCTATT
GGTTGAAGCAGATGATTCCACCAGACAGATTATTGCCGCGCTTCTCAGAAAATGCAGCTA
CAAAGTGGCTGCTGTTCCTGATGGCTTGAAGGCGTGGGAATTACTGAAGGGAAGACCACA
CAATGTTGATCTAATTCTGACAGAAGTGGATTTGCCATCCGTATCTGGCTATGCACTTCTCA
CATTAATTATGGAGCACGAGATTTGCAAAAACATCCCTGTTATAATGATGTCTTCCCAAGA
TTCAATTAGCACAGTATACAAATGCATGTTGAGAGGTGCTGCTGATTATCTTGTTAAGCCC
ATTAGAAAAAATGAATTGAGGAACTTGTGGCAACATGTTTGGAGAAGACAATCAGTAGGA
CTTCTATTCATTCATTTTTCATCAACCACAGGCATTAATGGTCCCCAAGATGAGAGTGTTGC
ACAACAGAAGGTTGAAGCCACTGCAGAAAATAATGCTGCTAGTAATCGTTCAAGTGGTGA
TGCTGCTTGCATTCAGAGAAATATGGAATTAATTGAGAAAGGAAGTGATGCACAGAGCTCT
TGTACGAAGCCTGACTGTGAAGCTGAGAGTGGCCCTGTCGATAACATCGATAACATCCAG
GAATTTTCTCCGCTGAAATGTGGGGAAGCGTATCCAAGATTAAATGTGAGCATCTGCAAAA
ATGGTGAGGCAAGCACAACTGATGCTGATCCAGAGCATTTTGGGAATGGCATCAGTGGTG
AGGCTCATGACAATCACTATGTTCAAATGAACTCTTCCAAGGAAGCCATTGACTTCATTGG
AGCATTTCATACTCATCCAATCTGCACCCTGAAAAATTCCACAGTTAATTGCACGGGCAAG
TTTGACCTTTCTCCTCAATTGGATCTTTCTCTGAGAAGATCTCGTCCCAGCAGCTTTGAGAA
TGAACTCACTGAAGAAAGGCACACCCTGATGCATTCTAATGCTTCAGCTTTCAAGCGGTAT
ACTAACAGGCAATTGCAAATCTCGACGCCTGCAGTGTTAATTAACTTCTCTGATCAACAAA
GACAACAGATAGCAAATTGTGAAAAAAACATCTCACGCATCGCTACTGGCTGCAACTCAG
ATAGTTCAACACCTAGTATGCAAAGATGTATCGTGTCTCCAACTACAGTCCAATCAAAAGA
ACCTGAACTTGCAACCTCACACTCCCAGCCAGGGCATTCTCTCCCAATTCCTGTAAAGGGT



GTAAGGTTCAATGATCTATGCACAACCTATGGTTCTGTATTTCCTTCAGTGTTTCGTGCCCA
GTCAGGTTCACCAGCAATGCCAAGTCCAAATTCAGTTATGCTCCTTGAACCAAACTTTCAA
GTCAATGCATTTTATCAGTCAAATATGAAAGAGAGTAGTTCAGAGCAGCTTTATGAACCTG
GTGGTCCAAATGGAAACACCACCCAAAACCACATTGTGTACACACAGGAGCACAAATCAG
AAAATGCAGAAGATCAAGGACATATCTCTCCTACCACTGATCAAAGTGTTTCAAGTAGTTT
CTGCAATGGAAATGCAAGCCATCTTAACAGCATTGGTTATGGAAGCAACTGTGGAAGTAG
CAGCAATGTTGATCAAGTTAACACTGTCTGGGCAGCTTCAGAGGGCAAGCATAAAGACCT
CACAAGCAATGCAAACTCTCATCGATCTATCCAAAGAGAAGCAGCTCTAAACAAATTCCG
CTTGAAAAGGAAAGAGAGATGCTATGAGAAGAAGGTTCGATATGAGAGCAGAAAGAAAC
TAGCAGAGCAGCGTCCCAGAGTGAAAGGACAATTTGTGCGTCAAGTGCATCCTGATCCTC
TTGTTGCAGAAAAAGATTGCAAAGAATATGATCATTCACATATTTCTGACACACTGGAGAG
GAGAGCATGAATTCCTTAGTATATAGTTGCTTCAAAATTTTGTTTTCCCGAATCCTTAAATA
CCAGAAGCACTTGATCTGTATATGCTTTCTAAAACCGTTTTTCTCATTTGCCCTTTCTGTAG
ATCGTGATATATAATATACCTGATGTATATCATTGTAATTTTACAGTCTTTAGGGATCTTCGT
G 
>GmPRR40 (Glyma19g44970.1) 
GTCTAATTGGGTGGATCCCAGTGGAGTAGGGGAAAATCAAAAACCAATGGCGGAGAATG
GGACGCGTCAGCAGGGGAAGGACAGGCCACGTTTGGACGGAATGGAATGAGAGTGATGA
GATCCACATTCACATATATCTGCCATCAGAAGATATTTTGTTGGATTTTCGCGGTTCAGCAG
CAGCAGCAGCAGCAGATTGTTTGAGAATGGGTGAAGTGCCGGCTGTGATGCAGGCGACG
CAGGGGGAACAGAGCAACAATGCCTCCGCTGTTCATTGGGAGCGCTTTCTGCCTCGGATG
GTGCTTCGGGTCTTGCTTGTCGAAGCTGATGATTCTACTCGACAGATCATTGCTGCACTTCT
CCGTAAATGCGGTTACAAAGTTGTTGCATTTTGTGATGGCTTAAAGGCATGGGAGACATTG
AAGAACAAAGCATTTGACTTAGATCTCATATTAACAGAAGTGGATTTGCCATCAATATCTG
GATTTTCACTTCTTACTTTAATCATGGAGCATGACATTTGCAAAAACATTCCTGTCATAATG
ATGTCTTCTCATGATTCAGTAAGCATGGTGTTTAAATGCATGTTAAAAGGTGCAGCTGATTT
TCTTATAAAACCTGTTCGCAAGAATGAGCTAAGAAACTTGTGGCAGCATGTATGGAGAAG
GCACGCCATAAGCAGGCCTCCTCAAAATTTAACACTGCCGGAGATTGAACTTGGTTTTGCT
GCAGAAAACCATGCTGCAAGCAATGACTCTAGTGGTTCTGTGGCTTCTACACCAAAAGAT
GATGAATGCAGTGAGAAAACAAGTGAGGCTCATAGCACTTGCCCATCGCCATTTTTGGAA
GCTGAGAGTACCTACATGGAAAATATGCAGGATATATTGCAGCTGAAGAGCTCTTCAAATT
TGAGCAATATTGACACAGTGAAGCATGAAAACTCTACCAAATGTGAAAGGGAGTCAGATA
AGCATAATGATGAAGCTGGAGAGAAATCACTGTTTATATTGGAAGATGCAAGGTGCAACA
AAACTTTTAAACCAACAGGTTTAAGGCTAGGTCAAAGCTATGAGTGCCATGAAACGAGAA
ATCAAGATGAAGTTCTAAGAATAGAGTTGATAAAATCCAATCCTGAAATTAATACAGATAT
TCATAGATGCAGTGATGAACTGGTAGATCCTTCTACTGGCGCCATTGACTTGATTGCTACA
TTCAAGAATCTTCCAAAGAGCACTGATGAAAAATGTAGTTTCAGTAGTGGTAACACTGCCA
AGTTTGATTTTGATACACAATTGGAACTTTCTTTAAGAAGAGATTTTCCTGGAAGCTCATGT
AAAGCTGCATTCAAGGAAAGGCAAATATTGAACCATTCAAATGCTTCTGCCTTTTCTAGGT
ATAGTAATAGTAAGTTGTTGCAGCCCCTTTTTCCAACACCATCAACTATCTCTGCTAAATTA
ACCAATGCCAGTCAGAATTCTCATGAATCCCTTAAATTATCAAAAAATACATCTACTTCTCA
TCAATATAGTGAAAAAAGTCAAAATCAGGAGGAGAAAATCATCACTTCAGTCATTGGTCAG
TCTGGACAAGTTGATCCAAAATTACCAAACAGTCAACTTGGATTGTTTCCTGCTACAGGGG
TTACTTCTGATCACAAGTCTAAAGGAAATGGAAATGTCTTCCCTTCTAAGCTTTATGCAAAA
TCAGGTGTCCATCCCATATCGACTCCAAAATCAGTGTGCCAGAAAGAGAGTTCTCCATTTC
CCACAAGCACTTCCTCCCAGTCCAATCCTCAAAGTCACAACTCAGAACGTCATCACTGGTT
GGAAGATGCAACCCATGCTTCTGATCAAAATGTAAATGATCAAAGCAATTTGGAATGTGAG
ACACATGACTCTCCTGCTGCTAGTCAGAGTGCTGGTCCTAGTTTTTTCCATGACACAGCAA
ATCATAATAGTAGTGGTGTATACAGAAGTGATGGAAATGCTACTTCAGCTAAGGTAGCCAA
GGAGAGCCATGAAATTTTTATTGATAGTGGTCAACGCAGTTATGATGGATTCATAGGGACA
GATTCTCATCGCACTAGCCAACGAGAAGCAGCTCTAACAAAGTTTCGACTGAAGCGGAAA
GACAGATGCTATGAGAAAAAGGTGCGATATCAAAGCCGGAAGAGATTGGCAGAGCAGCG
CCCTCGCGTGAAAGGGCAATTTGTTCGCCAAGTACACGATGATCATCCAGTAGCAGATGT
GGGTGGTGGTTCCTGAAATTGTTTTGTTACCATCATCATTGAATTACAGTCTGACTTCCAAA
ACTGATTTGCCTCTCTTGACAAGGATTAACTGTAGGATCTAGTTTGTCTGGTGAAATTATGT
TTCTTCTTAGCATTGTTAGTATTTTCTTCTGGTTTGTTATATTGGCTGTCTCTTAGAATGTAG



GATTGTAATTATTTAGTAGGATTGATTTGAAGTTTTGATTTTACCTAGAGTATTTGTTTTCTT
GATTGAATACTAATATAGGGCTATCGTTGTATAGGCAGTATGCGTCTGTCTTGAAAGATTC
AAATACCTTTTATATATATATATATATATCTCGGCAAGCATCTCTGGTTTGCAATCAAACGA
TCTTTCTTTAATCTTTACATTGATCATTTGAGTATCCTTTTTGTTGCACTATCAAGCTAATGTA
GTTAACATGGGTACATTGATAATTTGTTTTGAGATTCGCTGTAGTCACTACATAAGACTCCT
GGAACATTGCACGTTGGAACTATTGGCCTCTGAGGTTCCCTTATGATTTGTAAAAGTACTT
GTATTATGCGGTTCACGCGGTCATGGTCCCCCCCGACCGTTCATGTACTTCACTTTTCTTTT
CCTAATTCCTCTCTCTTTCGCGTATCATTAGTTCCATCTGAAATGATCGCCAAGCGTGTTAA
CTGAACGCAGAGTGTTGGTTTACTCTAGAAAGCATTTTCGTGGCTTGTTGGAACTTGGAGA
ACACTTGGCTCCGGTTGCAAATACACCCATATGAAAACAGGGCAGAGGTTATCCCCCGAA
AGCATAACTAGTGTGAACATGTGTGATGTGTGTAAATTGTATGTGACGTGTGCATACCAGT
TGTAGGACACACAGCATGATGAGTTTGCTGTAGGATCTGACGAGGCATGGTCCAAACATT
TGTATAATTGAAGTGAAAACACATCATCTCTCTTTCATTCCATGCATAAACTGTTCATTTTTC
T 
>GmPRR41 (Glyma13g19870.1) 
GAAATGTAATGGAGTTGCTGAAGAAGTTAAGATTGGAAAGGGGGGGATTGTGGAGTCCTC
CTCTGTCCAGCAGCATATACCACAGCCTCAAGGGGCAATAATTTGTTGGGAGAGGTTTTTG
CATATTAGATCCCTTAAGGTCTTGCTTGTGGAGTATGATGACTCTACCCGTCATGTTGTCAC
TGCACTGCTTCGCAATTGTAGTTATGAAGTTATTGACGCAGCAAATGGATTGCAAGCTTGG
AAGATATTGGAGGATTTAACCAATCATATTGATCTCATTTTAACTGAGGTGGCAATGCCTG
GCTTATCAGGCATTGGTCTACTATACAAGATTATGGGCCACAAAACCCGGAAAAATATTCC
AGTAGTTATGATGTCATCTCATGATTCTATGGGTTTAGTCTTTAAGTGTTTGTCAAAGGGTG
CTGTTGACTTTCTAGTTAAACCCATACGGAAGAATGAGCTTAAAAACCTGTGGCAGCATGT
TTGGAGAAGATGTCACAGTTCTAGTGGGAGTGGCAGTGAAAGTGGCACACAAACCCAGAA
GTCTGTAAAATCAAAGAGTCTTGAGAAGTTTGATAATAATTCTGGAAGCAATGGCGAAGAT
GATAATGGAAGTATAGGACTGAATAATGGGGATGGAAGTGACAATGGTAGTGGCACTCAG
AGCTCATGGACCAAACATGCTGTAGAAGTTGATAGTCCTAAACCAGTTTCCCACTGGGATA
AAATAGCTGAGTGCCCTGACAGTACCTGTGCTCAAGTTGTTCACTCCAATGCTGAAATTGG
TGAGAACAAGGTGGTTCCTCTAGCTGCGAAGGAGTGTCCAGAACAGAAGGAACAACTTGG
TTCTAAACATAGCAATGCACCTGATGTCGGCCCCTCTAAATTTAATGATCAAATTAATAGA
GGACAACTGGATCTTAATTGTGAAAATCAATCTAGCAAGCTAAGCACTTCTGATTCTCAGA
TGCATAGTGGAGGATTTGAAGCCCTGTATAAAAAACCCAAGTCCTCAGATATTGAAAATAA
AGACACTAATAATGATGAAGAATTGCCATCTCTTGAGCTCAGTTTAAAGAGGCTTAGAGGA
GTTGAAGATGCTGGTATTGCAATTCAGGATGACAGGAATGTTTTAAGACGTTCTGATCAGT
CTGCTTTCTCAAGGTACAATGCAGCCTTAAACCCTAAGAAATCTCCCACTGGATGTGTTGG
AAGCAATTCTCCTCATAATAATAGCTTAGAAGTTACAAAGAAAGATTCATCTCACGATATTC
AATCTCATTCTAGCGGCAATCCTCCTAACCAAAACTCAAATGGTGCTAGCAATAACATTGA
TATGGGTTCCACTACTAATAATGCTTACGCTAAATCTGCAGTTATAAGTGAGCCAGCAGTA
GCATCGACAACCAAATATACGACGGCAACAATGCTGGCACCACCTAAACTAGACAGACAT
AAAGATTCTGCAGCTCCAGACTTCCATCTCCATTGTGAAAACCATAACTGTATTGCTGACA
ACATGAAGCACCAGCTGCCACCTGATCATGATGCTGAATCTATAAAGAAAATGGCCACTG
CTGCTCCACATTTTGAAGGTAATGTTGGAAACCACAGTATCAATAGAAGTGCCTCAGGCAG
CAACAATGGAAGCAATGGACAAAATGGGAGCAGCACGGCGGTTAATGCTGGAGGGACAA
ACATGAAAAGCAACAATGGACTCACTGGGAATAGTGGCAGTGGTGATGCTAGCGGAAGT
GTAAGTGCCAACAGAGTAGATCAAAACAAGACTTCTCAAAGGGAAGCGGCCTTAACTAAA
TTTCGCCAAAAGAGAAAAGAGAGAAGGGAGAGGTGCTTTCATAAAAAGGTTTTTAAAGAA
AAGCAAATCCATGGGGCCTTTTTAACATTTGTAGTCTTCTTCATGGAAACAAGTAGCCTAA
GCTGATGATGTTAGAGGCCTTTTCCAGTTTGAAGCCTTGAAATTTCTTGCGCCTCACTTCCT
CATCTTGATCTTCTTGCACCCACTCCAAGTGTTCGATATCAGAGCAGAAAGAGATTAGCTG
AACAACGACCTCGATTTCGTGGACAATTTGTTCGACAGTCCTCTAACGAAAATGCAAGTGA
GGCAACAACAGATAGCTGATTCAGAGCATTTGCCACAATGGCATAATGATGGGGATATGC
GAGAAAAGGTCGAGGAGTCTGCATGTAGAATTTGGGAATTGTTCTGTGTGTTTGTGTTAAA
AAGGTATAATGACTCTGGTTATTCCAACTTGTTCATTTGAAACCTGAATCAATTTATGTGGT
GAGAGATTGTTATATGCTGATTGATGCTCGGATAACTTATAGCGACTCAATAATTTCAATTA
CTTGTCGATCTTGTGCTTGAAGAATCAAATGTGTTAGTTC 
>GmPRR42 (Glyma12g07860.1) 



GATGACACAAGATTTAATAAGGTGGTTGAAGATGGAAACAATGGATTGAGGGGTCTGATT
CAAATCCATGGGAGCTTGCAGATTTCACAACAACCACCTCAAGAGCCAGCCGTATGCTGG
GAGAGATTTCTCCCATTAAGATCGATAAAAGTTTTGCTGGTGGAAGATGATGATTCGACAC
GCCATGTTGTGCGTGCTCTGTTACAGAATTGTAGTTACAAAGTCACTGCCGTTTCCAATGG
CCTTCAAGCGTGGAAAGTCCTGGAAGATCCAGAAAATGGCATTGATCTTGTCCTAACAGA
GGTAGCTATGCCTATTTTGTCTGGAATAGGTCTTTTGTGCAAGATCATGAGCCACAAAACT
CTGAAGAATATTCCTGTGATTATGATGTCATCTCATGATTCTATGGGTATAGTCTTTAAGTG
TTTGTCAAAAGGTGCAGTTGATTTTTTAGTGAAACCTATTCGGAGGAATGAACTTAAAAAC
CTCTGGCAGCACGTTTGGAGAAGATGCCACAGTTCTAGTGGTAGTGGGAGTGAAAGTGCG
ACCCTCACCAGAAAATTTGCAAAGTCAAGAAGTAATGATGCATATGAAAACAATAGTGAC
AGCAGTGATGAGAATGACTATGGAAGCAGAGGCTTGAGCATTCGTGATGGAAGTGACAAT
GGAAGTGGCACTCAGAGTTCATGGACTAAATGTCTAGCTCAAGTTGGCAGTCCTCATCCA
GTTTCACCTCATAAACAGTTGGTTGATGCCCCTGATAGCACATGTGCCCAAGTGATGCAAA
CAAAGACTGAAAAAGTTAGTAGTAGATGGGTGCATGCGACGGAAAAAGAGTGCCATGAA
CTTATTGATCTTGATGATGTTGCAAGGGTTAAGGACTTGGCTATGGGAATATCTTTGAATAT
GCAACTAGAGCATCCACTCGAGGAACTGTCTAGCAATCCAATTGTGGGTAAAGGGGCAAA
TAAGATGTCTGATGTAGATGATATGCAGATCATTAAGAGAAAGAGCAATGTCTGTGAAAAA
GGACAATTGGAATACAATGGTGATAAAACCGGGACACAGGAAAATCAGGCTATGAATGCT
CAAACTGGAAATGTAGGAAGCTGTTCCCCACTAGACAATAGCTCAGCTGCACCAAATACA
GAGACAATGCACAACTTTCCATCTCATTCAAATGGCACTCCTTCAAATCAAAAATCTAATG
GGAGCAACAACATCAATGACAGGGCCTCCACTAATACATATCTTGGCACCAAACCTGATA
CTTTTGACAAGAAGCCGGAGTCTGGAAGAGGGATTGGCTCGTATAATTCTTGTGAACTCCT
AACTGAGGCTCTGAACAAGGATTCCAAGTCGAGCACACTTACTATCAGCTTCACCATTATA
ATCACATTGCCCATAAAGCTGCACTCAACTCCGCAATGTGTATCATCAAATGCATTTGGAG
GGCCAGCAGAAAGTAATGCTGCAAACTATGGTGTGGATGGAAATGCAGTGGAGAGTGATC
ATGGGAGCAATAATGGACAGGATGGAAGCAACAACTTGACAATCAGAACGATAAATGTGG
AAAACGGAAATGTGGCTGCTGGGAGCATTGGAATTGGTGGCATTGATAGGAAAAGCATTG
GGAACGGGACAGATGAAGTACGGCTTGCATTGAGAGAGGCTGCCTTGACCAAATTTCGCC
TAAAGAGAAAAGAAAGATGCTTTGAGAAGAGGGTTCGATATCACAGCAGGAAAAAACTAG
CAGAACAGCGACCACGTATTAAGGGACAATTTGTCAGACGAATAGTGTATGGTCTGAAGG
CAAAGAAGAAAAAGATAAACAAAGTGACAACCTGGTGCCTGGGGACAATTCTATCGACAT
TCCTCAATAACACCAGCCAAAATGGTGATCATTATTTGACTGATTCCGTTCCATTAACTGCC
TCTAGCTTCTTGCTATCGGACTAG 
>GmPRR43 (Glyma04g40640.1) 
ATGGGAGAGGTGGTCATCATGAGTGGAGAGAAGAAGTCAGTTAGAGTGGAGGGGGTGGA
GAAGGAAGATAGTGGTGGAAGTGGGAGCAAGGCTGGTGAATTTAAGGGGTTGATGAGGT
GGGAGAAGTTCTTGCCCAAGATGGTTTTGAGGGTGCTGTTGGTTGAAGCAGATGATTCCA
CAAGACAAATTATTGCCGCGCTTCTCAGAAAATGCAGCTACAAAGTGGTTGCTGTTCCTGA
TGGCTTGAAGGCATGGGAATTACTCAAGGGAAGACCGCACAATGTTGATCTAATTCTGAC
AGAAGTGGATTTGCCATCCATATCTGGCTATGCACTTCTCACATTAATTATGGAGCACGAG
ATTTGCAAAAACATCCCTGTTATAATGATGTCTTCCCAAGATTCAATTAGCACAGTATACAA
ATGCATGTTGAGAGGTGCTGCTGATTATCTTGTTAAGCCTATTAGAAAAAATGAACTGAGG
AACTTGTGGCAACATGTTTGGAGAAGACAATCATCAACCACTGGTATTAATGGCCTCCAAG
ATGAGAGTGTTGCACAACAGAAGGTTGAAGCCACTGCAGAAAATAATGCTGCTAGTAATC
GTTCAAGTGGTGATGCTGCTTGCATTCAGAGAAATATAGAACTAATTGAGAAGGGAAGTG
ATGCACAGAGCTCTTGTACCAAGCCTGACTGTGAAGCTGAGAGTGACCCTGTCGGTAACA
TGCAGGAATTTTCTCTGCTGAAATGTGGGGAAGCATATCCAAGTGGAACAGAGACACAAC
AGGTTGAAACAAGCTTTCGCTTAGGCCAGACATTAATGATGCATGACTGTCATGCTGGAG
GATTAAATGTGAGTATCCGCAAAAATGGTGAGGCAAGCACGACTAATGACAAGGATACTG
ATACAGAGCATTTTGGGAATGCTAGCATCAGTGGTGAGGCTCATGACAATCCCTATGTTCA
AATTAACTCTTCCAAGGAAGCTATGGACTTGATTGGAGCATTTCATACTCATCCAAACTGTT
CCCTGAAAAATTCCACAGTTAATTGCACAGGCAACTTTGACCATTCTCCTCAATTGGATCTT
TCTTTGAGAAGATCTTGTCCCGGAAGCTTTGAGAATAAACTCACTGAAGAAAGGCACACC
CTGATGCATTCTAATGCTTCAGCTTTCAAGCGGTATACTACCAGGCAATTGCAAATATCAA
TGCCTGCAGTGTTAATTAACTTCTCTGATCAACAAAGAGAACAGATAACAAATTGTGAGAA
AAACATCTCACACATCGCTACTGGCAGCAACTCAGATAGTTCAACACCTATGCAAAGATGT



ATTGTGTCTCCAACTACAGTCCAATCAAAAGAATCTGAACTTGCAACCTCACACCCCCCGC
AAGGACATTCTCTCCCAATTCCAGTAAAGGGTGTAAGGTTCAATGATCTATGCACAGCCTA
TGGTTCTGTACTTCCTTCAGTGTTTCATACACAGTCAGGTCCACCAGCAATGCCAAGTCCA
AATTCAGTTGTGCTCCTTGAACCAAACTTTCAAGTAAATGCATTTTATCAGTCAAATATGAA
AGAGAGTAGTTCAGAGCAGCTTTATGAATCTCGTGGTCCAAATGGAAACACCACCCAAAA
CCACATTGTGTACACACAGGAGCACAAATCAGAACATGCAGAAGATCGAGGACATATCTC
TCCTACAACTGATCAAAGTGTGTCAAGTAGTTTCTGCAATGGAAATGCAAGCCATCTTAAC
AGCATTGGTTATGGAAGCAACTGTGGAAGTAGCAGCAATGTTGATCAAGTTAACACTGTTT
GGGCAGCTTCAGAGGGAAAGCATGAAGACCTCACAAATAATGCAAACTCTCATCGATCTA
TCCAAAGAGAAGCAGCTCTAAACAAATTTCGCTTGAAAAGGAAAGAGAGATGCTATGAGA
AGAAGGTTCGATACGAGAGCAGAAAAAAACTAGCAGAGCAGCGTCCCAGAGTTAAAGGA
CAATTTGTTCGTCAAGTGCATCCTGATCCTCTTGTTGCAGAAAAAGATGGCAAAGAATATG
ATCATTCAGATTTCTGACTCACTGGAGAGGAGAGCATGAATTCCTTAGAGTATATAGTTGC
TTCAAAATTTTGTTTTCCTGAATCCTTAAATACCAGAAGCACTTAATCTGTATATGCTTTCTA
AAACCGTTTTTCTTATTTGCCCTTACTGTAGATCGTGATATATAATATACCTGATGTATTATA
TCATTGTAATTTTACAGTCTTATAGGGATCTTCGTGCATCATTATTTATTTATTTATTTATTTA
TAAGGAGTTGTTTACTTACAACTTACAAGTTACAAGGACCGACTGATTTATCTTGTAAGAGT
TTTTACAT 
>GmPRR44 (Glyma16g02050.1) 
GAAGATATTTCTAACTATTTTCACGGCTGTGGTTGTGGGCGAAAGCTGCTTGCCAGAAACT
GAGCAAAGAAGCAAGTAAAGGGCGGTTTGGAAATTGTTACTATTATTTTCTCTCTTACATG
TGTTGAGGATGATGATGAAGTCAATTTCATTCACTCTGTTTTCTTCTTCTTCTTCCTTGTGGC
CGATTAGGGTTATTATTCTTTCTGGCTGTGGAACGAACCATGCTGTTGTTCGAGAATGGAT
GAGTTGAACTGCGCGATGACGACGACGACGACGGAGAATAGCAATGCGGAGCTGGTTCA
ATGGGAGAGGTTTCTGCCGCGGATGGTGCTCAGAGTGCTGCTTGTAGAAGCTGATCATTC
CACGCGCCAAATCATCGCCGCGCTTCTTCGCAAATGCAGTTACACGGTTATTGCAGTTCCG
GATGGATTAAAGGCATGGGAAACATTGAAGAAGAAGGCATCTGAGCTAGATCTCATATTA
ACAGAAGTGGAGCTACCAGCAATATCTGGATTTGCTCTTCTTTCTTTAATCATGGAGCATG
ACATTTGTAAAAGCATTCCTGTCATAATGATGTCTTCTCATGATTCGGTTAACATGGCGTTG
AAATGCATGTTAAACGGGGCAGTTGATTTTCTTATAAAACCCATTCGCAAGAATGAGCTTA
GGAACTTGTGGCAACATGTATGGAGAAGGCACACTATTATCACTCCTACTCAAAATACAAC
ATTTTCACCGAAAAAACTTAAAACTGCCTCAGAAGACAATTCTGCAAGCAATAAATCTAAT
GGTTCTGTGGCTTCCTCAAAGAAAAACAATGAATGCAGCGAGAGATTAAGTGAGGCTCAA
AGCACTTGTACATCACCAATTATGGAAGCTGCGAGTACATACATGGAAAATATGCAGGAT
GTGTCCCAGGATGTACATTGCCAAGTTATGCAAACTCATGTGCAGAGCACTTGTGCATCCC
CAATTTTTGAAGCCGAGAGTACATTTGTGGAAAATATGCAGGATGTGCCCCAGCTGGAAA
GTTCTAAACTGAACAAAATTGATATGGTGGACCATGAAAAGTTTGCCAAATTTGAAAGGAA
ATCAGCTAAGCATAATGATGAAACAGAGGATAAATCAATTACAATTGTATCAGAGGCTGCA
AGGTGTGACAAAAGTTTTGAATTGACAGATTTAATGCTAGAACAAGACTGTGGTGTTGCTG
AACCTGAAACTGAAAACGAGGATGAAATCTTAAAATCTGAGTTAGGCAGAGACAATTCTC
ATGTTTCTATATTGCATGGATGCAATGCTGAGCAGGTGAAACCTTCTAAAGGAGCTATTGA
CTTGATTGCCACATTTGGAAATCTTCCAAAGCACCCTAATGAAAACTGTAGTCTCAATGGT
GGTAATACAACCAAGTTTGATTGTGAAACGCAATTGGAACTTTCCTTAAGAAGTGATTTTC
CTGGCAGCTCAGGTAAACAAGCAAGTGAATCAACTGAGGAATCTCAAAGATTGAACCATT
CAAATACTTCTGCCTTTTCTTGGTACAGTAATAGTAAATTGTTGCAGCCTCTTTTTTCACCAC
CATCGATTACATCTCCTAAAGTAAACTGGCTCAATTGGGATTCTCATGAATGCCTTAAATTA
TCTGGAAATTGTCAGTATGACGACTCAAATCAGAACCTGGAGAATATGATCAGTACAGTCA
TTGGTCAGTATGGACTCTTACCTGTTTCAGGAGTTATCTCCAAGCTTAAGTCTGAGGGACA
TGGTCATGTTTTTACTTCTGTTTTCTATGCACAATCTGGCATTCACCCCATGTTGAGTCCAA
AACCAGTCTGCCAGAATGAGAGTTCTCCCTTTCCCACAAGTACCTCCTCCCAGTCCAATCC
TGAAAGTCACTGCTCAGATCAACCTCATGACTGTTCCAATGATGCTACTTGTCTTGATCAA
AATGTAAAGGATAATACTGATTCAGATCACGCAAGGCATGAGTCTCCTGCTGCTGATCAGA
GTGCTGGTAATAATTTATGCCATGATGCTGCAAATCATGTTAATAGTAGTGCATATGGAAG
CATGGACAGTGGAAATGATGGACATGCTACTTCAGCTATAGTATCCAAGAACACCTCAGA
TGGTTTCAGTGATAGTGGTTGTCATAATTATGATGGATTTAGAGTGACAGATTCTCATCGCT
CCAGTCAAAGAGAAGCAGCACTAGTGAAGTTTCGACTGAAGCGGAAAGAGAGATGCTTC



GAGAAAAAGGTTCGATATCAAAGCCGGAAAAGACTGGCAGAGCAGCGGCCTCGGGTGAA
GGGGCAGTTTGTACGACAACATAATCATCCATTCGCTGAGGCTGGTGGTGATTCATGAAC
ATTGTTCTCTTTAGGTTTCCTGTAGTATTAAATTACAGTTGACTGTAACACCGATTGTGTCA
ACAAGGATTAGCTGTAGGGTGGTATCTGTGTGTTGTTGGAATCTGTTTATCCATTAGGCAA
AAGAAGAGTAGGCCAGTAGGGAGATAGCTAAAGGGTAGTGCTAAACATTCTTAGGTGTTT
TCTTCTGGGTTTACATTTGGACTGCCACTTACAACTTTAGAATTGTAATTATTTAGTGGGATT
GGTTTGGGTTTTGCCTGTGTATATGTTTTCTTGGTTGAATACTAATATGGGTCTGTAATTACA
TAGGTTTTAGGTTTCAGTCTGTAATATGGGTCTGTAATTACATGGGTTTTGCAACTGATTGA
TCTTTCTTTGCATTCGGCATTTAAGCATTGTTTTAAACTCACCCC 
>GmPRR45 (Glyma07g05530.1) 
AGTGAGGAGATTTTGGTGGGAAGATATTTTCGACGATTTTCGCGGTTGTGGGCGAAAGCT
GGCTGCCAGCGATAGTGAATCAGAATCGTAAGCTCGACAAAGAAGCAAGCAAGGTTATTA
TTCTTTGTGGTTGCGGAACGAAGCATGCTGTTGCTGTTCGAGAATGGATGAGTTGAACGGC
GCCATGACGACGGAGAATAGCAATGCGGAGGTGGTTCGATGGGAGAGGTTTCTGCCGCG
GATGGTGCTCAGAGTGCTGCTTGTAGAAGCTGATCATTCCACGCGCCAAATCATCGCCGC
GCTTCTTCGCAAATGCAGTTACACAGTTATTGCGGTTCCGGATGGATTAAAGGCATGGGAA
ACGTTGAAGAAGAAGGCACCTGAGCTAGATCTCATATTAACAGAAGTGGAGCTACCAGCA
ATATCTGGATTTGCACTTCTTTCTTTGATCATGGAGCATGACATTTGTAAAAACATTCCAGT
CATAATGATGTCTTCTCATGATTCGGTTAGCATGGCATTGAAATGCATGTTAAAAGGGGCA
GTTGATTTTCTTATAAAACCCATTCGGAAGAATGAGCTTAGGAACTTGTGGCAACATGTAT
GGAGAAGGCACGCTATTAGCACTCCTACTCAAAATACAACCTTTTCACCGAAAAAACTTAA
AACTGCCTCAGAAGACAATTCTGCAAGCAATAAATCTAGTGGTTCTGTGGCTTCCTCAAAG
AAAAACAACGAATGCAGCGAGAGATTAAGTGAGGCTCAAAGCACTTGTACATCACCAATT
TTCGAAGCTGAGAGTACATACGTGGAAAATATGCAGGATGTGCCCCAGTATGTACATTGC
CAAGTTATGCAAACTCTTGTGCAGAGCACTTGTACATCCCCTATTTTTGAAGCCAAGAGTA
CATATGTGGAAAATATGCAGGATGTGCCCCCGCTGAAAAGTTCTAAACTGAACAAAATTG
ATATGGTGAAGCATGAAAAGTTTGCCCAATTTGAAAGGGAATCAGCTGAGCATAATGATG
AAACAGAAGATAAATCAGTTACAATTGTATCAGATGCTGCAAGGTGCGACAAAACTTCTGA
ATTAACAGAGTTAAGGCCAGAACAAGACTGTGGTGTTGCTGAACCTGAAACTGAAAACGA
GGATGAAATCTTAAAATCTGAGTTAGACGGAGACAATTCTCATGTTAGTATGATGCAAGGA
TGCAGTGCTGAGCGGGTGAAACCTTCTAAAGGAGCTATTGACTTGATTGCCACAGTTGGA
AATCTTCCAAAGCACCTTGATGAAAACTGTAGTCTCAATGGTGGTAATACAACCAAGTTTG
ATTGTGAAACGCAATTGGAACTTTCCTTAAGAAGTGATTTTCCTGGCAGCTCAGGTAATCA
AGCAAGTGAAGCAACTGAGGAATCTCAAAGATTGAACCATTCAAATACTTCTGCCTTTTCT
TGGTATAGTAATAGTAAATTGTTGCAGCCTCATTTTTCAACACCATCGATTACATTTCCTGA
AGTAAACAACCTCAGTTGGGATTCTCATGAATCCCATAAATTATCTGGAATTACTTCTGGA
AATTGTCAGTATGGTGGCTCAAATCAGAACCTGGAGAATATGATCGGTACAGTCATTTGTC
AGTATGGACAAGTTACACCAAAATTATCAAACAGTCAATGTGGACTCTTACCTGTTTCTGG
GGTTATCTCCAACCTTAAGTCTGAGGGACATGGTAATGTTTTCACTTCTTTGTTCTATGCAC
AATCTGGTATTCACCCTATGTCGAGTCCAAAACCTGTCTGCCAGAATGAGAGTTCTCCCTT
TCCCACAAGTACCTCCACCCAGTCCTATCCTGAAAGCCACAACTCAGATCAACTACATGAC
TGCTCCAATGATGCTACTTGTCTTAATCAAAATGTAAAGGATAATACTGATTCAGATCACG
CAAGGCATGATTCTCCTGTTGCTGATCAGAGTGCTGGTAATAGTTTATGCCATGATGCTGC
AAATCATGTCAATAGTAGTGCATATGGAAGCATGGACAGTGGAAATGATGGAAATGCTAC
TTCAGCTATAGTATCCAAGAACGCCCCAGATGGTTTCAGTGATAGTGGTTGTCATAATTAT
GATGGATTTAGAGTGACAGATCCTCATCGCTCCAGTCAAAGAGAAGCAGTGCTAGTGAAG
TTTCGACTGAAGCGGAAAGAGAGATGCTTCGAGAAAAAGGTTCGATATCAAAGCCGGAAA
AGACTGGCAGAGCAGCGGCCTCGGGTGAAGGGGCAGTTTGTACGTCAACATGATCATCCT
GTCGCTGAGGCTGGTGGTGATTCATGAACTTTGTTCTTTTTAGGTTTCGTGTAGTATTAAAT
TACAGCTGACTGTAACACTGATTGTGTCAACAAGGATTAGCTGTAGGGTGGTGTCTGTGTA
TGTGTTGTTGGAATCTGTTTATCCATTAGGCAAAAGAAGAGTAGGCCAGTAGGGAGATTTA
TATTTGGACTGCCACTTACAAATTTAGGATTGCAATTATTTAGTGGGTTTGGTTTGGATTTTA
CCTGTGTATATGTTTTCTTGGTTGAATACTAATATGGGTCTGTAAAAAATCCCCTCTAGAAC
CTCTGGTTTTGCAATTGAGTGATCTTTCTTTGCATTCGGC 
>GmPRR46 (Glyma05g06070.1) 



AAACCTTTCATCCTCTTCATCTCTCTTCTTCACCCTTCTGTTTTATTAACAATTCAATAAGAG
GAGAAAGAACACTCAGTTTAATTAGCAATGGAATTGAAGAAGCATTTTCTTTTATGCCAAG
AAGGAATTGGATGCTGATAAGTGGTATCGATTGATCTGTTATTTTCTGTGGGAGACTGAGA
AACGATGCCAAGCCAGCTATGGTTTTCTCTGCCAATGATTTACAAGAATGGAAAGATTTTC
CCAAAGGGCTCAAGGTTCTTCTCCTTGAGAGAGACAACATTTCTGCTGCCGAGATAAGGG
CAAAGCTTGAAGCCATGGACTACAATGTTTCTACATTCTGTGAGGAGAATGAAGCCTTGTC
AGCAATCTCAAGTGGACTCGAAAGCTTCCACATTGCCATAGTGGAGGTGAGTTCAAGCAG
TGGCCAGGGAGGTTTCAAATTTCTTGAGAATGCCAAGGACTTGCCAACCATTATGACTTCA
AACAATCATTGCTTGAACACCATGATGAAGTGCATAGCGCTTGGTGCAGTTGAGTTCCTCA
GAAAACCACTATCTGAGGACAAGCTCAGAAATATCTGGCAGCATGTGGTTCACAAGGCAT
TCAATGCCAGGGCAAGCATCCTGTCTGAATCACTTAAACCTGTCAAAGAATCTGTAGTGTC
CATGTTGCAGCTCCAAACAGACGATGAACAACATGAAACTCCTTCAACCCCACAATTGAG
ACAAGGGACGAGATTGTTGGATGATGGTGATTGCCAAGAGCAGACTAATTGCTCCACAGG
AAAAGAAAGTGGGGAACATGAAGGAGAATCTAAATCTGTCGAAACTACATGTGGTAATTT
GAATGCTGAAAGTACTCCTCAACAAAGGAAATCTGAAATTACTTTGGTTAGGGAGGAAGTT
GAAAGTACTCCTCAACAAAGGAAATCTGAAATTACTTTGGTTAAGGAGGAAGTGGATATTG
TTGATGCTTCCAAGGGTGAGAGTGTTGCTTCTCCACATACACAAAAAAGAAAAAGGAAAT
CAGAAAAAGATAAAAACTGGACACCTGAGCTGCACAAAACGTTTGTGAAGGCAGTGGAG
CAACTAGGCATTGATCAAGCCATTCCTTCTCGAATATTGGAATTAATGAAAGTGGAGGGCT
TGACAAGGCATAATGTGGCAAGCCATCTCCAGAAGTATAGAATGCATAAGAGACAAATCT
TGCCCAAGGAAGAACGAAAATGGTTGAATCTAAGAGAAAGGAGCTATTGTGTTAAAAGAC
CAATTATGGCATTTCCTCCATATCATTCTAATCACACCCTTCCTCTGCCTCCTGTATATCCTA
TGTGGGGACAATCTGGCAGTCCAACGGCTGGCATGCAGATTTGGGGCTCTCCAGGTTATC
CCTTTTGGCATACTACTGCTGAAAATTGGCACTGGAAACCATTTCCAGGGATGCATGCAGA
TGCATGGGGCTGTCCAGTGTTACCATTACCACCTCCTCAAACTCCTGGTTTTCCCTACTCTC
AGATATTTTTCATCAAATCTCAGAATATGCCTTCGTTGCTCAATGCTGATGCAGTGGATCAC
ACATTTACCATGCCACAAAGTTCCTTCGAGCATTATCCGGCAGAGGAGGTAGTTGACAAG
GTGGTGAAAGAGGCAATAAGCAAACCATGGCTACCCTTGCCCTTGGGTTTGAAACCTCCT
TCCCCAGATAGTGTGTTGGCTGAGCTATCCAGGCAAGGCATTTCCAACATCCCTCCAAAG
GGTTCAAATTCATGCTGACCTGGATGCATGCACCAAAGAGAGTGGTTCTGATGGTGACCA
ACTACAAAAGGGTTCCACCTGATCAAACACCCTGTTGCAATTATTTTTGTTTTCTCTAAGTG
TATGAGGTTCCAACTTGTAGTTTGAGTGGGAATAGGAGTTGTTGGAGTTGGGACCATTTTG
TTTTGTTTATTTGGTCCCACCAAACCAATTTTAAGGTCTCTCCTATGCTGTTGTCAGCTCGTA
CGTACAATACTCACTTACCATGATGCAACAACCAAAGTATTAGTAGACATTGTTCCTATCC
GAAGCCACATGCCAAAACAAGGCAACAAATAATAAATGATGAGAAAAGTCAGCTTCTGCT
TTTAATGCAGTGCAGGACACCCGTTAGGCAAATTGGCCGGTTGAGAATTGGCCACGCATC
TCTTGATGCTTCTCTACACAAATTTTTGTGGTTGTAAATACTTGCTGATGTGTGCAAACTTTA
ACGGGGATATGATATTGTTGTAAATGTGGAGCTTTTGGGGGGCATAAAGTATACCCTTAAC
AGTGATTTTGAAGGGAGAGAAGGGGGGTCTCGTTTTGTGTCGTTGAGTGTGGGGTGCCTA
ATAATGATGGAGAGGATAGGATACACTTTGTGAATAAATATGAGTACACTCGACTTTGACG
GATGCTAACTCTTCTTGAATTTGTTAGGATGTTTGCTCAATTTAGAAT 
>GmPRR47 (Glyma17g16360.1) 
ATGGTTTTCACTGCCAATGACTTACAAGAATGGAAAGATTTTCCCAAAGGACTCAAGGTTC
TTCTCCACGAGAGAGACAACATTTCTGCTGCAGAGATAAGGGCAAAGCTTGAAGCCATGG
ACTATAATGTTTCTACATTCTGTGATGAGAATGACGCCTTGTCAGTGATCTCAAGTGGACTT
GAAAGCTTCCACATTGCCATAGTGGAGGTGAGTTCAAGCAGTGCCCAGGGAGGTTTCAAA
TTTCTTGAGAATGCCAAGGACTTGCCAACCATTATGACTTCAAACAATCATTGCCTGAACA
CCATGATGAAGTGCATAGCGCTTGGTGCAGTTGAGTTCCTCAGCAAACCACTCTCTGAGG
ACAAGCTCAGAAATATCTGGCAACATGTGGTTCACAAGGCATTCAATGCTGGGGCAAACA
TCCTGTCTGAATCACTTAAACCTGTCAAAGAATCAGTAGCGTCCATGTTGCAGCTCCAAAC
AGACAATGAACAACATGAAAGTAGAGTATCCATTGATATAGAGAAAGTATCCAGCTTTGTT
GATAATGATCATGAGCTGTCTCCTGGAAATGATAAATATCCAGCTCCTTCAACCCCACAAT
TGATGCAAGGGACAAGATTGTTGGACGATGGTGATTGCCAAGAGCAGGCTAATTGCTCAA
CAGAAAAAGAAAGTGGGGAACATGATGGAGAATCTAAATCTGTCGAAACTACATGTGGTA
ATTTGAATGCTGAAATTACTCCTCAACAAAGGAAATCTGAAATTACTTTGGTTAGGGAGGA
AGTGGATATAGTTGATGCTTCCATGGGTGAGAGTGTTGCTTCTCCACATACACAAAAAAGA



AAAGTTCTAAGCAACACTGACAGAAATACAAAAGCTTCAAATAAAGTAGGTGTTCATAGTG
ATTCATGTGAGATAAGAGGAAAGCGGAAAAAGATAAAAGTAGACTGGACACCTGAGCTTC
ACAAAAAGTTTGTGAAGGCAGTGGAGCAACTAGGCATTGATCAAGCCATTCCTTCTCGAAT
ATTGGAATTAATGAAAGTGGAGAGCTTGACAAGGCATAATGTGGCAAGCCATCTTCAGAA
GTATAGAATGCATAAGAGGCAAATCTTGCCCAAGGAAGAAGAACGAAAATGGTCGAATCA
AAGAGAAAGGAGCTATAGTGTTCAAAGACCAATTATGGCATTTCCTCCATATCATTCTAAT
CACACCCATCCACTGCCTCCTGTATATCCTATGTGGGGACAATCTGGCGGTCCAATGGCTG
GCATGCAGATTTGGGGATCTCCTGGTTATCCCTTGTGGCAGCCTACTGCTGAAAATTGGCG
CTGGAAACCATTTCCAGGGATGCATGCAGATGCATGGGGCTGTCCAGTGTTACCAATACC
ACCTCAAGCTCCTGGTTTTCCTTACTCTCAGAATATGCCTGCATTGCTCAATGCTGATGCAG
CGGATCACACATTTACCATGCCACAAAGTTCCTTCGAGCATTATCTGGCAGAGGAGGTAGT
TGACAAGGTTGTTAAAGAGGCAATAAACAAACCATGGCTACCCTTGCCCTTGGGTTTGAAA
CCTCCTTCCACAGAAAGTGTGTTGGCTGAGCTATCAAGGCAAGGCATTTCCAACATCCCTC
CAAAGGGTTCAAAATCATGCTGATGACATGGATGATGATGATGGATGCATGCACACCAAA
GAGTGTGGTTTTGATGGTGACCAACTACAAAAGGGTTCCACCTGATCAAACACACCCTCTT
GCAATTTATTT 
>GmPRR48 (Glyma01g40900.1) 
CAGACACCCTTCAACGACCGTAGTTAAACCTCCTAACTCACTTCCCCTTCCCTCACTCTATT
TGCTTTGTTTGTCTTCAATGGAATAAGAGCAGAAAGAAAAGAACACAACTTTGGGCAGAGT
AGTTGGTGGGGCATTTTCTTTTCAGCCAAGGTAATAGCTAGGAAACAATAAAAAAAAAGG
CTTGGAAAAGAACCACTTTCCGTGTGCATGCTGATTCTACCTTGATTCATGTGTTCAGTTTT
GGAGAAAAGGGATCCAGTGTTGATCAGCAATATTGATCTGTTACTTAACTAGGGGACCGA
GTAAGAATGCCAAACCAGCTATGGTTTGCACTGCCAATGATTTACAAGAATGGAAAGATTT
CCCAAAGGGACTTAGAGTTCTTCTGCTTGAAGGAGATAGTAGTTCTGCTGCTGAGATAAGA
GAACAACTTGAGGCCGTGGACTATAATGTTTCCACTTTCTACGATGAGAATGAAGCCTTGT
CAGCACTCTCGAGTAGTCCTGAAGGCTTCCATGTTGCTATAGTGGAGGTGAGTACAAGCT
GTAGCCTTGGAGGTTTCAAATTTCTTGAGAATTCAAAGGACTTGCCTACCATTATGACTTCA
AAGGACCAGTGCCTGAACACCATGATGAAGTGCATTGCGCTTGGTGCAGTTGAGTTTCTC
AGTAAACCACTCTCTGAGGACAAGCTCAAAAATATTTGGCAGCATGTTGTTCACAAGGCAT
TTAATGCTGGGGCAAATGTCCTGTCTGAATCACTAAAACCTGTCAAAGAATCTGTAGAATC
CATGCTGCAGCTTCAAACAGAAAATGGACAAGATAAAAGTAGGATTTCAATTGATTTAGAA
AATTCTGCTGTATGTGATAAATATCCGGCTCCGTCAACCCCTCAATTAAAGCAGGGGACAA
GGTTACTGGATGATGGAGATTGCCATGATCAGACTAATTGCTCAACAGAAAAAGAAAGTG
TGGAACATGATGGGGAATGTAAATCTGTCGAAACTTTGTGTGAGAATTTGAATGCTGAAAG
TTCTCCTCAACCAAGGGAACCTGATAAGACTCTGATTAAGGAGGAAGAGGATTTTGCCAAT
GGTTCCAGGGGTGAGAGTGCTGTTTCACTGAGTCCAAATAATAAAAAGTTTCTCAGCAATG
CCGATGGTAATACATCTCCAAATAGAACGGGCGTACTTAATGATTCATTTATGCTACATAA
AAAATTTGTGAAGGCTGTCGAACAACTAGGTATCGATCAAGCCATTCCTTCTAGAATATTG
GAGATAATGAAAGTGGAAGGCTTGACAAGGCACAATGTGGCAAGCCATCTTCAGAAATAT
AGAATACACAAGAGACAAAGTGCACCCAGGGAAGAAGATCGGAAATGGCATAATCAAAG
GGATGCAATGCAAAGGAACTATTATATGCAAAGACCAATCATGGCATACCCTCCATATCAT
TCAAATCACACCCTTTCTCCAGCTCCTATATATCCTATGTGGGGACAACCTGGTAGTCAAA
CAGCTGGTGTACAGATTTGGGGCCATCCTGGTTATCACATATGGCATCCTACAGAAAGTTG
TCACTGGAAGCCTTATCAGGGGGTGCATGTGGATGCTTGGGGATGCCCATTGTTGCCAGC
CCCTCAAGCTCCTTGTTTTCCTTACAATCAAAATATACCTGGATTGCACAATCCTAAAGCAG
TGGACTATAGATTCGGCATGCCACAAAGTTCCTTTGAGCATCATCCGGCAGAGGAGGTGG
TAGACAAGGTTGTGAAGGAAGCAATAAGCAAGCCATGGCTACCATTGCCCTTAGGACTCA
AACCTCCTTCCATGGATAGTGTGTTGGCTGAGCTCTCCAAACAAGGCATTTCCGGCATCCC
TCTTGGCAACAAGCGTTCTTCTACTCCTAAACTCCGCTGACATGTATGACCGACCCCACCA
CTGGGTCCCACAGAGTAGTGGTTTTGATGATGGGGCCAGCCAGTTACATATCAACGCCCT
GTTGACTCTTGTAATTATTTTGTTTCTCAAATTTCCCTCCCAGGTTGCAACTAGTGGTAGATT
TGGCTGGAAGTTGGGACCATTTACTTTGCCTTGCCATCCCCGCCTCCACACCAACCACTCA
AGATGTCTCTCCTTAAGCTGCTGAGCAATGATGGTTGATATGATATGATATGATATCAGGT
CAGGTCATACACCACCATGATGCATCACAAATGGGCAATACATTGATCCTATTCCATGGCC
ACTTGCCAAAACAAAACGCTAAAAATAACATTAAAAAAAAAGGTTAAGCTATGCAGCAGC
ATTCAGCAGTTTCAATGCAGTGCATGGCATCATTTGTTGAAACTAAGGACTGGCCACGCAT



TTGTTGAAGCTTTATACAAAATATTGTGGCTGAAAGAAAGATAACAATGTGGACTTTTTGAT
GGTTGTGGTGGTGAGGGGTTTTTGGTTGTAAGTGACCAGCTTCGGGGTCCATGTAAAAATA
GCATGACAGGGACTGGAGGTGTCTTGGTTCTGTTGGTGTTGTTGGGGAGGGGGTCTAGTT
GAGGTCTAATAATGGAAAAAAAGGATAGTTAGGATAGTGTTGTGAATAAAAAATGAGTCC
AGGCTTTGGTTTATGCTAACTTGTTCTTTTCCCAATTCAATTTGTTCACTCAGCTATTTTAGC
TTAAGTTCAGCATTGAGAACAACACTTTGTGCATGTTCAGTTGTTTTTGCTCACTTTATCTTT
TTAACGTTTTGAAAATAA 
>GmPRR49 (Glyma11g04440.1) 
GACAGCTGTTCAGTAGTCACAGACACCCTTCAACGACCGTAGTTAAACCTCCTAACTCACT
CTAGTTGCTTTGTTTGTCTTCAATGGAATAAGAACAGCAGAAAGAAAGAACACAACTTTGG
CCAGAAGACTTGGTGGGGGCATTTTCTTTTCAGCCAAGAAGGGATTCGGTGTTGATGAGC
AATATTGATCTGTTGCTGCAGTAGGGGACCGAGTAAGAATGCCAAACCAGCTATGGTTTG
CACTGCCAATGATTTACAAGGATGGAAAGATTTCCCAAAGGGACTTAGAGTTCTTCTGCTT
GAAGGAGATAGTAGTTCTGCTGCTGAGATAAGAGAACAACTTGAGGCCATGGACTATAAG
GTTTCCACTTTCTACGACGAGAATGAAGCCTTGTCAGCACTCTCAAGTAGTCCTAAAGGCT
TCCATGTTGCCATAGTGGAGGTGAGTACAAGCTGTAGCCTTGGAGGTTTCAAATTTCTTGA
GAATGCAAAGGACTTGCCTACCATTATGACTTCAAAGGACCAGTGTCTGAACACCATGAT
GAAGTGCATTGCGCTTGGTGCAGTTGAGTTTCTCAGTAAACCACTCTCTGAGGACAAGCTC
AAGAATATTTGGCAGCATGTTGTTCACAAGGTAGACTGGACACCTGAGCTGCATAAAAAAT
TTGTAAAGGCTGTCGAACAACTAGGTATTGATCAAGCCATTCCTTCTAGAATATTGGAGAT
AATGAAAGTGGAAGGTTTGACAAGGCACAATGTGGCAAGCCATCTTCAGAAATATAGAAT
ACACAAGAGACAAAGTGCACCCAGGGAAGAAGATCGGAAATGGCATAATCAAGGGGATG
CAATGCAAAGGAACTATTATATGCAAAGACCAATCATGGCATACCCTCCATATCATTCACA
TCACACCCTTTCTCCAGCTCCTATATATCCTATGTGGGGACAACCTGGCAGTCAAACAGCC
GGTGTACAGATTTGGGGCCATCCTGGTTATCCCATGTGGCATCCTACAGAAAGTTGGCACT
GGAAGCCTTATCCGGGGGTGCATGTGGATGCTTGGGGATGCCCGTTGGTGCCACCTCCTC
AAGCTCCTTGTTTTCCCTACAATCAAAATACACCTGGATTGCACAATCCTAAAGCAGTTGA
CTATAGATTCAGCATGCCACGAAGTTCCTTTGAGCATCATCCGGCAGAGGAGGTGGTAGA
CAAGGTAGTGAAGGAAGCAATGAGCCAGCCATGGCTACCATTGCCCTTAGGACTCAAACC
TCCTTCCATGGATAGTGTGTTGGCTGAACTCTCCAAACAAGGCATACCCAGCATCCCTCTT
GGCAACAAGGGTTCTTCTACTCCTAAACCCCGTCGAGATGTACGACCGACCCCGCCACCG
GGTCCCACATAGTAGTGGTTTTGATGATGGGGCCAGCCAGTTACATATCAACGCCCTGTTG
ACTCTTGTAATTATTTTGTTTCTCAAATTTCCTTCCCAGGTTGCAACTACAGTGGTAGATTTG
GCTGGAAGTTGGGACCATTTTACTTTGCCTGGTGGTCCCCGCCGCTACACCGACCACTCAT
GATGTCTCTCCTTAAGCTGTTGAGCGATGATGGTTGATATGATATGATATCATCAGGTCTG
GTCATACACCACCATGATGCATCACAAATGGACAATAATACATTGATCCTATTCCATGGCC
ACTTGCCAAAACAAAACATTAAAAAAAAGGTTAAGTTTCAATGCAGTGCATGGCACCATTT
GTTGAAGCTGAGGACTGGCCACGCATTTGTTGTGGCTGAAAAGAAAGATAATAATGGTGG
TGGGGGGTTTTGGGTTGTAAGTGACCAACTTTGGGGTCCACGTAAAAATTGCATGACAGG
GATTGGATGTCGGTTCTGTTGGTGTTGTTGGGTAGGGCCCCCTAGTTGAGGTGTCTAATAA
TGGAAAAAAGGGTAGTTAGGATAATGTTGTGAATAAAAAATGAGTCCTGGCTTTGGTGGAT
GCTAACTTGTTCTTTTCCCAATTTAATTTGTTCACTCAGCTAAGTTCACCATTGAGAACAAC
ACTTAATTTGTGCATTGTTCAGATGTTTCTACTTACCACGCTTTGGGTTTGTCCCTTTGTTTT
TCCTCAATTTATTTTGAAAATAATTCTAAGCTACGAGGCATAAGCTATGAA 



Promoter regions- 500 bp 
>Glyma17g33670 | Gm17:37589130-37589629 FORWARD 
GTGATTTCTTCCGGGGTCGATGTCACATATATTTTCTTCAACTGTTGTCTTTAAATCATG 
GTTTTGTCACATTCCATATTTCAATTCTTTAGCATGACATAATGACATCAAATCAGTGAC 
CATCTTGTTTCGTCTCTTTTAACTTTTTCCTTATTCTTCTATTCTTGGTCGGTTAAAGTC 
AAGTTCCTGATCTTGGTGGTTACTTTCACTGTACTACTTTTGTTTTGGTACATTATTTCT 
TTTATTTCAATTCCACCTTTCCTTAATAGTAATTTAATTCTATTATTATATATCTGTTCC 
AATTTCTTACAAGAGACTCATCTTGGCCTAACAGATTGCAGCTGGCACTAGTGCTCTGGC 
TTATAGATAAAGCCAATAATTTAAAACATTGACCAGTGCTTCTTGTGATGCAAGTGCTAA 
TGGATTGAAGGAAGAGCTAGTTGAAACCCATAAGTTGAATATTGTGGAAAAGAAATTTGG 
ATGCTATCAGTTTTCTTTCA 
>Glyma03g37760 | Gm03:44273843-44274342 FORWARD 
ATGCACATAGAGCACCACGTGATTTTGAATTCAGAATATGTTCTCTCTCAATTCCAATCC 
GAAATTGAGCATTCGGCCGGACTGATACACCCTATAAATTCGTCCTCAACCAATTTTGCA 
AAACTTTTGAGTTCAACTCTCCAAGATACTAACCTTTCATTCTCTGATATCAAGACCAAG 
GTTATTAAATACATTACTTGTTCTTCTCACGTAGAAGAATTATTAGATGGGTCAGAATTA 
GAATTATGTGGTTTCAGTCTATCTCTATGTGATACATAAATTATTTTATTTTAATTTATG 
AAAGAGTTAATAATTTATTACACGAGGATTGATTGAGACTAAATCATTCCAACCATGTAA 
TAAATTTTTACATGAGAAATATTACATTTGAGTTTTGTATGTAACTTTTTATTTGTTCTT 
GTTTTGGACTTTGCAGGTGGCTCCGTTATTATTTAAAGCATTTGAGACGGTTCCTAACTT 
AGCCCAAATTTCATACATAG 
>Glyma06g06240 | Gm06:4469142-4469641 FORWARD 
GCACATACCTCTCTGGGATTCCTTTTTTTATTAAAGATTGTTCCTTTGTACCTCACATAT 
TTATAAACACATGCTGCCCTCTCCAACCTCCATATGCTAACTGCTTCTCTATATACAATA 
GAGAGTTTCTTCCAATTCCAAACTGAATTGAATTTCTGTAAATTAAAATCAATCTATGCA 
CCACAGTTTTTGGAGAAGTTAGAAGAAAGAACTTCTATATAAGTTAAGCATATAATTTGA 
TTTTAACTTACAAGAGAAGCTCAATTCAATTTAGCTTATGAGAGAAACTCAATTCATTTT 
ATCTTCTTTTCTTCTGTAATTAAGTGGTTATGAAGAAATTTATTCAACCAGGACTTCAGT 
ATCAAACTTATGTGAGACAGATCTTCTCCTAACATATTGCAGTGCTTGGGCTTCCATCCG 
AGTGTGCTGTTTGGTGTCTCTTATGATGCAAAAGGCCAAAGAGATATTGAACTTGCAATA 
GTACTTTCATGCTCGGCGAG 
>Glyma02g09550 | Gm02:7475050-7475549 REVERSE 
TCTAACTGTTTCAATCTTCTTATCTTCACTTTTAGATTTAGCCTTTTGTTTTCTTCTTTC 
CCCCACAGTGGGCAGTTGTGGAAGAAAAAATTGATATTGATGCTTGTATCCTTCATATTT 
ATTCTTTCCCTTGTATACGTTAAATTTATTCACAAGGTACTTGTTGCCTTGTTGATAACA 
TTACTAATTAATTTGCACATCTTGAAGTTTACTGAACAAGGGCATATATTTGTTAAAGTC 
CATCTAGCGGACAACCGAAAGTCCATGATGAATGGAAAACACGAGACTTTTCTAAATGGA 
GAATCAGATGAAGTTTTCTATATATCTGGTGATTATCATTTCAAAACCTTAAGTGGATGT 
GAAGCAGCTGATGAACGGAACAGTTGGGATAATTTTAAGCATCTAATAGCTGACAAAGAA 
TATGGCCTTGATTCTTCTAGAGAAACAATGGCTGCTTGTGAATCTTCCGAGCAAGTCACA 
TTGAGGGTATGCGTGGAGGA 
>Glyma02g05220 | Gm02:4231677-4232176 REVERSE 
TCTTACATGACATAATTTATGAAGGTTAATAATATAAAATTCCTTGTATTGATAATACAT 
AAAAAAAAAATTTAATTTATTATTAGAAATTAATTTCTTGCTTGTCCGTGGGAGGAAACT 
ATGGTGGAAAAAATATATTTGAAAAGCTTTTCTCTGCCAGCCACACAAATATATTAAAAT 
TTTGTATCTCCTTTACAATCTCGCAAACAAGTGTTAAAAGGGTGACATGACTTCCACCTA 
AGTAGAGTCTAGGAAGGGTAGTAGATGTACGCAATCTTAGCCTAGATAGGTTCGTGATTT 
TAATAGGGGAAGTGTTATTATCCAATCAAAATTCGTGAAAAGCTATTCCCCTCTCAAGCA 
CACAAACAAAGTTTAATTGCTACTTTATATGCTCATGGCTGCTTCAAGTAACACAACAGT 
GAGTTATATGTGACAGAAGACAAAGACCAAAGTTCTTCTGAAAGTTCTGTATGGTCTCTC 
CAGGTTCAAGGTAGCCAATA 
>Glyma02g47610 | Gm02:51135886-51136385 FORWARD 
CTATACTTTCAATTTTATTGCTGCATATTGTGCTCGCTGAGGATAATTCATAATTATTTA 
CTTTTGCTTAGAAACTTTAATTAATTTGGCTTCTTCTATGTACTAACTGTTCTTTCTATT 
GGGCGTTATTGTCACTAAACAAACAACTTCTTGTTGGATTATATATTTGAGCTGAAGTGA 
AAGATGTAAAATATTGAGAACCAATAGATTGTCTTAAATGAAAGGGTATAAACCATGCTC 



TTCTGATGCTTTTTCCGCAAGGTTTCTCTAGGATCACCTTATTTTGTACAAAAGGTTGAT 
TTCTAAAAGTGATGGATACTCTCTTGCTAGATTTTTGATAGAAAACAGTGATTGTTGCAG 
AGATAAATATGAACAGTAACAAAGTCGTGCTCTTTGTCCTATGTCTTACTAAGTTTATAA 
TGCAGATTTTATCCAACTGTATTGATGAAAGAAGACTTCAAATGCTGCTAGGCAGCGGCA 
TGGTTAGCACTCCACAGTTA 
>Glyma14g01040 | Gm14:565485-565984 REVERSE 
TGTGGAAGCTGGGTGAGAAATGTAACTATTAATAATGCATCATCTGGATCTACAGTGTAC 
CATTTTGTATGCACTTGAATGTAATCAAAAGATTCCCTTGAATTGCCTATCTGGCATCAT 
AGCATTCTTTTTATAGCTTGGCTAGTGCTATAATAAATTCTTGTCTTGATGTGTAAAAGA 
CAGGGCATCACCGATGATAGTCTAGCTTTCAAATCATTCAACCTACAGCCTAATAATAAT 
AGTCATATCAAGGAAAAGTAGTGGATTTTGGTTTATTTGCTCCAAATATTGCCTTTCCCA 
TGTTACTTGTGAATGTGATTTATACCATAGACTCTGCTTCTAAGCTTGTGCAATAACTAT 
GAAGGCGTGCAATCCTTGCATGCTTATTTGAAACAAATACTTCCACTATATAATTAATTT 
GCTAATTCATTTTGGCTTTGCAGAACATTGTGCAATCATGGGAACTGAGGGTATCTGCAA 
TTCGGTATCATGCGAGTTCA 
>Glyma08g11060 | Gm08:8075055-8075554 FORWARD 
TTGAGCCATAATTTATAATTTTTAGTAATTTTTTCATCTCAATCAAGACTTTAACTTAAT 
ATTTTATTTTATTTAAAGAGATTAAATTCATTACCCTCGTACCAATGATTTGTTATTTTG 
ATCTCAATTTTTTTATTATTATTACTTGTGTTCAAAATATGCAATATAACTTTATATATA 
TATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATA 
TAACAAGCTTGTTAAAATATACTATAGTGTTTATTGCTATATTCTTTTGACAAATATTGT 
TTTTTTGAGTGGATAGTTTGGAAAGAGATAATGGACTATAATAATGTTGAAAACAATTGT 
GCTATGCTACCGTATTATTCTTATCATCTTGCCTTGCCAAATTCTCCTACTACCTGAGCT 
CGATGAACAACAACTCATTGCTTTAAAGTCCTTGCCAGCTTCATTCTCCACGTTCAAGTT 
ACCTTCTTTTTTTTTTTTTT 
>Glyma06g06180 | Gm06:4436372-4436871 FORWARD 
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNAGGAAAGTGATGTGTGGTCAAACAAGAGGA
GTGAGATGATGTTGAGTATGACACTGTC 
>Glyma14g12330 | Gm14:11061398-11061897 REVERSE 
ATTCAAGTGTGATTTCTTCAGGGGTTGATATCACATATTTTCTTCAACCGTTGTCCTCAG 
GTCATGGTTTTGTCACATTCCATATTTCAATTCTTTAGCATGACATAATGACATCAAATC 
AATGAACATTGTGTTTCGTCTCTTTTAACTTTTTCCTTATTCTTCTATTCTTGGTCGGTT 
AAAGTTAAGTTCCTGATCTTGGTGGTTACTTTCACTGTACTACTTTTGGTTTTTGTACTT 
CTTTTATTTCAATTCCACCTTTCCTTAATGGTAACTTAATTCTATTATTATATATCTGTT 
CCAATTTCTTACAAGAGACTCATCTTGGCCTAACAGATTGCAGCTGGCACTAGTGCTCTG 
GCTTATAGATAAAGACAATAATTTAATACATTGACCAGTGCTTCTTGTGATGCAAGTACT 
ATGGATTGAAGGAAGAGCTAGTTGAAACCACAAGTTGAATATTGTGGAAAAGAAATTTGG 
ATGCTATCAGTTTGCTTTCA 
>Glyma05g34310 | Gm05:38686919-38687418 FORWARD 
TTGAGACTCATGCTTGTCTCTCAATTATTCTTCTTTTAAATCCTGGGTCTTTTGGTTTGA 
ATTTTTTCCATTTCCTTTTCTTTTTCTTTTTTGGGTGGTGATTTTTTGCAATAGGCTTAG 
CTTCTTTCTTTAATAAGAGATAAAATAAAGAAAAGAATTTGTCCAACTGGTCAATCATTC 
ATTGTGCTAGTTTGCTTTTGGTTCTTCTTTCTGAGTTTTGAATCGCGCAAAACAATGCTG 
CAATGATGCCGTACATGGAGTTTTGTTTCTGTGACCTTTTTCTTCCAACCATCAGAGAAA 
AGTGTCTGTGTTTTTGCTAGTACTACTTTCAGCTTTAAGCATAGTGAGGTCCTCCTACAT 
AAACTCTAACCACAATTACTTTTGGGGCTTCTTTTCCGACTTTTATAGATGATGAATAGG 
GCAGAAAGATAGGGAGGGGCAGAGAGAAATTGTTGGTGATGGGTCTTGGTTTGAAGATGA 
AGAGCCTGAGGCACCACCCC 
>Glyma04g06190 | Gm04:4739419-4739918 FORWARD 



TTTTATATGAGTTAAGCATATAAGTTGATTTTAACTTACGAGATAAACTTAATTTATTGT 
AGCTTATGAGAGAAATTCAATTCATTTAGGATAATTTGTTTAAGCTTATTTGTTAAAATA 
AATGTTTATTTTAATGATATAAGCGCTTAAAAAAACAACTTTCTGTTTTTTCAATGTGTT 
TGTCTAAATTGCTTATGCTTAAAAAAATAATTTGAGTTATTTTAAGAAATAAATCTTCAA 
TCTTCTTTTAAAAAAACTCTTCTTTTAAAGTTATTTTTTTAAAAGCTTAAGCAAACTCAC 
TTTATCTTCTATCTTCTGTAAGTGCACATGGAGAAATTTATTCAACCAGCACTTTAGTAC 
CTAACTTATGTGAGACTGATCTTCTCCTAACATATTGCAGTGCTTTGGCTTCCATCCGAA 
TGTGCTGTTTGCAGGCTCTTATGATGCAAAAGGTCATAGTGATATATTAAACTTGGACTA 
GTACTTTCATGCTCCTCGAG 
>Glyma09g00490 | Gm09:218947-219446 FORWARD 
AAAATGTGGATAATGCACACGCCCATCTATCTTGCGCTGAAATTTATCTTTCCATTAGAA 
TAATTGGGGCAACATTGATCGAATTTTAGATCGATCACTTGACCGTGCAGGCTTGGATAC 
CATGTTAGGAACCAACTATCCCCAAATGCTTAAGATGTTAGGTTAAGACATGAATGGTTT 
GTTACTACATCTCTAACTTACTGTCTCATTTTGCTGCCTTTGTTTAATTAGGTCAGTTCA 
ACATTATAGTTTATGATTTTATAGTACATAACTATCTTATTTTAATTCGATTTTCCTCTT 
TTATCTGTGGTTAGAAACACATGCCAGGGGGAATTGAATGACAGAATGTTCTGACATTAA 
TATTCATTTGATAGCTGTTTTCATTCGAATATTATTGTTGTTTTCATCTGTTCCATTCCC 
ATCTATCTGATGCTTAACTTTTCCATCTTTTAATGTAGTTATGTGAAAAAGGAAAAATCG 
CCTGAGGTGGTTCAAACACT 
>Glyma11g08310 | Gm11:5890150-5890649 FORWARD 
TTCAATTAAAATTTAAACTTTAAACCACACAAATTAGTCTAACTTATGTCAAAATTGTTA 
TTGTTATAAATTTTTACTCTTTAGGGGAAGTTTTATAGCTTAGCATTTATCAGTATCAGT 
CTTTTGCTTTTCTTTAGTACAGTATAATATTGGAATGCGATAAAAGATCTTCTCAATGTA 
TGTCTAATATGAATGCATTATAAAGATAAAAGGATGCATTTATTTTTGGTACAGAAAATA 
ATGCATTTTGTTAATAAACAATATGTTATGATATTATTAATAAATCATCAATGTATTGAT 
ACGCACACACTCACTATATATTGAAAACTTAACACACATACAGAGAGGCTTCTCTGTTTG 
ACACACAGGCCAAGCATAAACAAGTTGGAATCTCTCAGATGAGTTGCTTTATAACCTCAT 
ACTCATAGATTCTGCAGTGAGTTATGGCAGAAAACAAAGACGAAATCTATTCTGAATGTT 
CACCAGGCTCAAACTCTCCA 
>Glyma08g05370 | Gm08:3808914-3809413 REVERSE 
AATATTGGCTGTTGGGGAAGGAGAAGGTGGTTCTTTGGAATTTGAGCTCCTTTTTTTTTT 
TTACATCTTTTGAGACTCATGCTTGTCTCTCAATTATTATTCTTCTTTTAAATTCTGGAT 
CTTTTAGCTTTGAGATTTTTTCTTTTTTGCAATAGGCTTAGCTTCTTTCTTTAATAAGAT 
AAAATAAAGAAAAAGAATTTGCCCAACTGGTCAATCGTTCATTGTTCTACTAGTTTGGTT 
TTGGTTCTTCTTTCTGAGTTTTGAATCGCGCAAATCAATGCTGCAATGATGCCGTACATG 
GAGTTTTGTTCTGTGACCTTGAGAGAAAAGTGTCTGTGTTTTTGCTAGTACTAGTTTCAA 
CTTTAAGCAAATTGAGGTTCTCCTATAAAAGCAATAACCAGAATTATTTTTTATTTTTGG 
GGTTTCTTCCGACTTTTATAGATAATGAATGAATCGGACAGAGAGAAAAGAAATTGTTGG 
TGATGGGTCTTGGTTTGAAG 
>Glyma07g27540 | Gm07:30902949-30903448 REVERSE 
GAATGGAAAACACGATACTTTTCTAAATGGAGAATCAGATGAAGTTTTCCATATATCTGG 
TGATTATCATTTCAAAACCTTAAGTGGATGTGAAGCTGCCGATGAACGGAATAGTTGGGA 
TAATTTTAAGCATCTAATCGCTGACGAAGAATATGGCCTTGATTCTTCTAGAGAAACAAT 
GGCTGCTTGTGAATCTTCTGAGCAAGTCACCTTGAGGGTGTGCGTGGAGGACACTGGAAT 
TGGAATTCCTTTCTCAGCTCAGGATGGGATATTCATGCCATTTGTGCAGGCTGACAGCTC 
AACCTCACGAAATTATGGGGGTACTGGTATTGGCTTGAGTATCAGTAAATGTCTGGTTGA 
GCTAATGGGTGGTCAGATAAACTTCATAAGTCGACCCCAGGTTGGGAGCACCTTTTCTTT 
TACTGCAGTTTGTGAAGCATTTAAGAAAAGTTCAGTTACCAACAAGAAGAAAAATTTGGA 
AGATCTGCCTTCAAGTTTTA 
>Glyma19g40090 | Gm19:46552180-46552679 REVERSE 
CACAATGCCCATGGCCTAGAAAGTTGATTGATCACACAAACACCAAATCAGAATTCAGAA 
TTCAGAATTCAGAACTCGCGGTTTACTAATATTATTCTTTTGAAATTTATTTTATACGTA 
CCCAGAAAAAGTGAAGCTGAGTAGGCCCAGGCCACCGTCCAATGAATTCCCATTTCCCAG 
CCTCTAAACAGAAAACTTTTGGCAAATATTACCAAAAATGAGAAAATAAAATAAAAAGGT 



GCCAGCCAATCCGAAAATGATGTGGCACGTGTGTAAAGCGAAAAGTAAAATGAGAGAAG
CATGGAAAAAAGGGCACGCCCGAGTGGGAGTAGGCGTTTGCCATGCTTGTCCGTGAGGG
ATGGGCTTAACGTTAATCTCATGTCATGCTTTTTAACCCACTCACACACTCTCTCTTCTTTC 
TTCATGCCCGCCTCCCTTTCTTCTTCCTTTGGTAACATCCTCTTCTCTATAAACACTCTT 
TATTCTCTCTATTTACTTCC 
>Glyma03g37470 | Gm03:44081715-44082214 REVERSE 
ATAATTTGAATATGAAATCAGTGAATAAACACCAATTAATTCTTAATCGAAACATGTGGT 
TTGATAAACAAACAAGGCAATTGGAAATTTGGACCGGATGCACGGGATTTGACACCCATT 
AGGAAAAGTTAACACACATCGATATAGTGGTCCAAATTCAAAGAAACTTCACAATGCCAC 
GGCCAAGAAAGTTGAATTACGAACACCAAAGCAGAATTAAGGACTTCAAATATATTTTTT 
TGAAAGGGTGAATCGAATCTGAAATTTATTTTACACGTAGCCAGAAAAAGTGAAGCTGAG 
TAGGCCCAGGCCACCGTCCAATGAATTCCCATTTCCTAACATAAAAAACCACAGCCACAT 
TAGCTTCTAGGCAAAAATGAGAAAATATAAAATAAAAAAAGGTCCCAGCCAATCCGAAAA 
TGATGTGGCACGTGTGTAAAATGAGAGAAGCATGGAAAAAAGGGAACGCCCGAGTCAGA
GTAGGCGTTTGCCATGCTTGT 
>Glyma05g28070 | Gm05:33959556-33960055 FORWARD 
TATCTATCTATATACCTACGTCTTTTGACTCTGGGTCCTCCCTCCCATGGCAATTTTGAT 
AAAGTACTACGGGGTATCAAATGCCATTGTGAGCAAAAGAAGCTTACGCCTTATTCTTGA 
AATTTTGGTTCCATGCAGGGGCACTTTTGCCAACACAAAAGTACAGCTAAACAAACACAC 
GCACGCACAGAGCTAACGACTTAGCGTGAAGAAGTTGTCTACTGGCATGGACGGATAGG
GATGTGAACACAAAGCAGACCAAAGTTAAAAAAAGGCTGTGATTTCTGCTCAGTGGAACT
ATGCCTTTTCTCCCTCTATTTTATTATTATTGTTATTACACTTGTGTTCAAAATATACAAT 
AATAAATTTATTTTTTATAATAAGCTTGTTAAAATATATAATGTTTATTGCTATATTCTT 
TTGACAAGTATTGTTTTTTGAGTGGATAGTTTGGAAAGAGATAATGGCCTATAATAATAT 
TTTGAAAACATTTGTGCTGT 
>Glyma12g37050 | Gm12:40025318-40025817 REVERSE 
TGCATCTTTATGTTTCAGAACTTGTTTTGGAATGAGATTGTCTTCTAGCCTCTATCTTGT 
TCTCCTGTGGTTCTTTTGAGGGAGTTTTCATTTATCATATGGAGAGAGGCTGGAGAGCTG 
GACAGCTTTGCTGAATTTTTAATTTGTTTTGGAGGATATTTTATCCTCCCCTTGTTTCAG 
TTTGTCTTCTCTCATAAAATATCATTTTCTGTTTTAAGAAGACTTGAAACTTTTAATGTA 
GTATAACCAGTAGTACTCTGTCATGAATCAACTATCCTAAAAGCTTATACTATTAAGTGA 
ACTTGAATGGTTTTATATTGCATCTCTGAAAGGCCCCTCACACAAGAGCCCTTTGGGATT 
AAAACTTGGATTATGCACAACTTTTCCATCTAGTTTGTTGTTTTCGTCTGTTCCATTCCC 
TTCTATCTGATGCTTGACTTTTCCATCTTTTGATGTAGTTATGTGAAAAAGGAAAAATTG 
CCTGAGGTGGTTCAATCACT 
>Glyma01g36950 | Gm01:49347823-49348322 REVERSE 
TCATTTCAAATAAATTAATATGAACAAAAATAAAGCAAAAAAAAACATATAAACTAGAAG 
CTGAAAACTTGTATCATAAATAAATTTTATCTCTTTAGGCGAAGTTTTACTAGCACTTAT 
CAGTATCAGTCTTCGCTTTTCTTTAGTACAGTATAATATTGGAATGCGATAAAAGATGTT 
CTCAATGTATGTCTAATATGAATGCATTATGAATATAAAAGAATGCATTTTTGGGGGGTA 
CAGAAAAGAATGCATTTTGTTAATAAACAATATGTTATGATATTATTAATAAATCATCAA 
TGTATTGATACGCACACACTCACTATATATTGAAAACTTCACACACAGAGAGGCTTCTCT 
GTCTGACACGCAGGCCAAGCCTAAACATAAACAAGTTGGAATCTCTCCGATGTGTTACTT 
TATAAGCTCATAGCTTCTGCAGTGACTTATGGCAGAAAACAAAGATGAAATCTATTCTGA 
AAGTTCTGAATGTTCACCAG 
 
>Glyma10g29890 | Gm10:38642689-38643188 FORWARD 
GAAGTGTGAAGTGAGGGGCTTAGGATCTTGACTTTGAAAAGAAAAAATAATACCTTTACC 
CCATATAGGCAAGTCACCACCTAGGGTTGAGGGGTGGAATTTAAAATGATAAGCAAGGTT 
TTTAAGAAAATAATGCAAAGCAAGAAGAGATAAAGATGGAGGTAATATCTACTAATCTAC 
TAAGAAAAAAGGGAGGCAATAATTACCAAATGAAAAAGATGGAAACATGAATGGTACGTG 
GCGTGAGTTTTAGATTAGATCTATTGGTCCTATTAGTTTAAACTATTAGAGGTAAAGGTG 
GCCAGAAATGATAGGTTGATGGGGAAGCAATGAACAGAAACACAATAAGTGACTGACTTT 
GAAAACTGTTTTCATATGATTAAAGAAATATATGTGTATATATATATATATATATATATA 
TATATATATATATATATATATATATATATATATATATTATAAAACATAAATGATAGTTGT 
CTCAAGTATAAAATAAAAAC 



>Glyma08g21510 | Gm08:16334343-16334842 REVERSE 
CAACATGGCCTTAAATACAGTAGACATAGAAACCACAAAATAAGTATAAGAATTTGATAA 
AGTGGGATATTTTTCACCTATAATTACAAACTTGGTTTCAATAAAGCGCAAGTACGTAAT 
CCATCAATTTCTGTATATCCATCCATGTGAAGTGTGAAGAAAATATGATCTTAGCGGTGA 
GATATATAATAACATTCAAATGTGCAAATACCATTCAAGATACTCCCCCCCTAATTGCTT 
ATGAAGTGCCCCTTTCCTTGACACGATTTCACTCTCACAAGTGCATGCAAATGCAACTTT 
CGAATTTGCAACCAGCTAGCCCCACCCCTCAATGATGAAAAAGAAAAGACGAAGCTTTTT 
GTCTTGTGCTTCTCACTTCTTAGATCCTAGACACCTGACATCTTTTTTCTCTTGCTATAA 
AACCCTTCCTCTCCCCACCTTCATATCATGCATTCTCACCCCTTCAATCACCATAAACAA 
CTTTCTCTGCCTAATTCTCT 
>Glyma07g03390 | Gm07:2379090-2379589 FORWARD 
CAATTTAATATAAAACCATTAAAATAAAACAAATTATTTTGTAGACTCAAAATTAATAGG 
GCGTTTGATTGTGTTGAAAGCATACAAGTCTAAGATTAAAAACATTACTATTAAAGTAAT 
TTATTTAAGCTATGAGAAAAATATTAAATTTATAAGTTTTTTTTGTTTTAAATTTTAAAT 
ATAAGAATATTCAAAGTAGAAGTTTTATTTAATCAATTTGATTATATTTTAATTGAAGCT 
TAGGAGTAAAGATGCAATAATAGGAGGATGAACAAGAATAATTAATGTGGTCCTCCAAGG 
CTTTAAATAGTGGTACATATACAATATAAGAGGAAGGAAGTGGAACACAAAACTGTAAAC 
CTATAACCCCACAAGGAAAAGAAGAAACAAAGTTGAAGTGAGAAGAGGGTGCTCCATTTA 
GGGCCACTCTCGAACACTTTGATCATCAAATCAATTTAAGTGAATTGGTTGAGTCAGCCA 
AAACGGGTCTCCCTTTGTGG 
>Glyma07g38310 | Gm07:43090238-43090737 REVERSE 
ATGACTAAAGATTAAGCTCGTGTCTTAAAAAAACATGAGTTTGAATTCCTATGTCTAAAT 
GAAGACCTTATTAGTTCTTAAAGTATTTTAATAAGGTTCTCTGAGTCTTAAAATTTGTCT 
TTGGTGAATTTCAGAAATCTAATTCACCATTTTTTTAACCAAAAGAAAATATGATCAAAT 
CAGAACATACAATGACAAATCATGGATAAAAATGATATATAAAGATAAACAGTGGTGGGG 
TCAGTGATTCTGTAAGAAAGCAAAGAATAGATAGGAATAAAACTAAGACTCTACGGGGCC 
GGGCAGAAAGAGATAGTAGACGTGCACCAACAGCAACTAGACCTTGGATTTTGCACCTCT 
ATTTCTCATCAATCTCTTTCACGTTCTAACGTGCATTATTTATTTATTTATACCTCCCTT 
TTGATTGAGCAATAGCATTAAGTATCGTGTAACATAACAAAAAAGTAGTGGCTTGTGTTG 
TGTGACTGAGGGCCAAAGGC 
>Glyma20g37450 | Gm20:45340317-45340816 REVERSE 
GTGAAGTGAGAGGCTTATGGTCTTGACTTTGGAAAAGAAAATAACACCTTTACCCCAATA 
TAGGCAAGTCACCACCTAGGGTTGAGGAGTGGAATTTAAAATGATAAGCTAGGCTTTTAA 
GAAAATAATAATGCAAAACAAGAAGAGATAAAGATGGAGGTAATATCTACCAATCTACTA 
AAAAAAAGGGAGGCAATAATTACCAAATGAAAAAGATGGAAACATGAATGGTACGTGGC
GTGAGTTTTAGATTAGATTATGGTTCCTATTAATTTAAACTATTAGAGGTAAAGGTGGCCA 
CAAATGATAGGTTGATGGGGAAGCAATGAACAGAAGCACAATAAGTGACTGACTTTGAAA 
ACTGTTTCCTTATTATAAATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATAT 
ATTATAAAATATAAATGATAGTTGTCTCAAGTATAGAATAAAAACCACACTATATAAACT 
AGGCAGAAGAAGAAATGAGT 
>Glyma02g16980 | Gm02:15323604-15324103 FORWARD 
TAAATAAAGCTAAAAGTTAAAAAATATTTATTACAAAATATATAATAAAAAATGCATTTT 
AAAAAGGAAAATGCAAAACTATAGTTACTGATTAAAATTAAAAAATATTTTTTATAATAC 
TTTCTCAATATATTATAAATATACATATATTTCAATATTAAATATTAATTATTATTACAG 
GGCTAAATATTTATTTTTTAAAAATATAGTTGCATTTAGTTTTACCTTTTAAATTTTATA 
CTATTAATTTTATATTTTCATAATTTTTAATATTCTAAAAATAACTTTATTGCCTGTTTA 
TAATAACGTGACAAATATCCATTAATATCACATCACCAATGAATGATTCAGAGAAAAGCA 
TTTTAAGAGAAATAAAATTGACGAGAAAGAAAACTAATAAAAGAAATTTAAAAGAATTAA 
AACCAAATTTAAGTGCATTGATTAACGTTAAAAACACATTATACACGATATTTAATACTG 
CCATTCACGAATAAAAAGCG 
>Glyma19g33420 | Gm19:41051403-41051902 REVERSE 
AACATAAATTTTAAAAACATAATATTTTTTTAATTTAATTTAATAACCCAAACCAAATCA 
ACACAATGTTAATTGATTTTTTTTAAAAGAAAAAGGGGAAAAGCCACAACACTGTGTTTA 
TTGATGTAATTTAATTTAATTTGTCTGAAAGTTTTAAACATTAAACTAAATTAATCTAAT 
TAAATATGTTAAATTCAATTTTTACTATTTTACCCTAAAATTCCAAAAAGATCAACCCTT 
CAGCCTGAACTTCCACAACAAAAAGGGGAAGAACTTTACATAATTTTGGGTACTAATATT 



GGTGAGACAAAACCAAAAGCAAGCATGTTGACAATCACTGAGGAATCCACGTGTGCCTTT 
CTCTCCTTCATTGGTAGCTGAACAAAAACACACGACACAAACAACGTTTTCATTTCCATT 
TTAGTTTCAACTCAAACCCCTTCCAATTCCAAACTCAGTTGTATTCCCTCTCAAATTGAA 
CTAAATCAAACCAAACCATC 
>Glyma15g01010 | Gm15:615170-615669 FORWARD 
AAATAAATGGATTTAATTTATGTTTAAATTTTTAATATTTAATGATGATTTTTTTATCGT 
CCAAAGTTGAAATCAGGTTAAGTTTACATATTTTTTAAAGTGAGAAGACTAGATTAATTC 
TTATGAGAAGTATTGGATAGAAAATTTAATTTGATTTTTATAATATTAATGTTAATAGCT 
AAATTAACTTATAAATTAATTAATTGAGATTTATAAAAAAGACTAAAATTGTATTATACT 
GTACTCGTATCATAATTCTAACATGATTTTAATTTTGAAGTAAGTATTTTTTTATTTATT 
AATTAATATCTTAACCAATATTCTAATCATAACTACTGGTATTAATTAAAATAAAAAAAG 
AGAACTTTTTAACTATCTTTATTTTATTTTTGAATTCCTTAATCATGATTCTGAAAAGTA 
CAAAGAGTTATAAATTTCTGTTGTGTGGCTGTTCGTCCTCGTGGAATGCTTTAAATAGGA 
GTATTAGCATTCCCGTGACA 
>Glyma08g22720 | Gm08:17236246-17236745 REVERSE 
ATAAATTATTCTGTAGAATCAAAATTAATGAGGCGTTCGATTGTGTTGAAAGCATATAAG 
TCAAAGATTAATAATATTATTATAGTAATTTATTTAAGCTATCAGAAAAATATTAAATTT 
CTAATTAGTTTTATTTTATTTTAAATTTAAAATATAAGAATACATTAAAACTATAAGTTT 
TATTTAAACAATTTTACTATATTTTAATTGAAGCTTAGGGGTAAAGGTATGCATTAATGG 
GAGGATGAACAAGAATTAATAATTAATGTGGTCCAAGGCTTTAAATAGTGGTACATGTAC 
AATATAAGAGAGGGAGGAAGTGGAACACAAAACTGTAAACCTATAACCCCACAAGAAAA
AGAAGAAGAAAGAAAGTTGAAGTGGTTTGAGTTAGCTGAGAAGAGGGTGCTCCATTAAGG
GCCACTCTCATCAAACACTTTGATCATCAAATCCATTTAAGTGAATTGGTTGAATCTGCCA 
AAACGGGTCTCCCTCTGTGG 
>Glyma13g28390 | Gm13:31421237-31421736 FORWARD 
TCAATAATGAATAACTTTTAAAATAAATATTCTAAAGATTAACAATAATGGAAGAAACTT 
AAATATATATATACTATCATATCACCACTGAATGTATTGACCAATTGATATATAATTGTT 
TTAACTTAAATAATGACATTAATTTCAAGTCTTAAATATATTTTTTTATTGAATTTAAGT 
TTTACCGTTATAGGATTATGTAAGTTTACTCAGCTAAATTGTCACTAATAAAGTCTAAGA 
TAGTATTTGATAAACTAAAATGAAATGAAAAAGTGAATTAAAATATGAATTCTACCTCAT 
TATATCATTCATTTAACTTTTTTTTTTCAATTGTTTTTCACCTCTATCAAATGGAGGATA 
AGATGTACTAAAAGTTTAGAACATTTAGCGTGTAATATTATTGGTACAAGTGTTGAGAAT 
GGAGGGATAGAGCCATAGATGAGGCGGGAATGAGTAATGTGTAACAAATAGTTAGGAAT
GAATGCTATAAATAAGAGAGA 
>Glyma15g10660 | Gm15:7747307-7747806 REVERSE 
ATGTATAGTAAAAGTTTAGAACATTTAGAAATTTATTAAGTAATTTCATTAAGCATAAAA 
AAAATCAAAATCAAGACAGATTAATCCAGGTACCTATACTCTTATTTCTATTTAAAATAA 
TTTCTTAATGTATTGGTTCCGTTCGGTTGCACAAAAATAAAGCGGAAAAAGAATGAAATA 
AATCGTAAACGAGATAAAATTCACATGTTTACACCTAAGTTTTCATTTGAATTCACATTG 
ATTCTATTTTAAGGTGTGATATTATTATTGGTAGAACTAGAACAAGTGTTGAGAATGGAG 
GGATAGAGGAGGCGGGAATGAGTAATGTTCAACTAATAGCTATAAATAAGAGAGAGAAGT 
GGTAGTGGGGTCCGTAATAGTGCAAGAAAAATAATTTGCTTCTCTCTCTGTCTTTCTCAC 
AAGGTATCCTCTTCATTTCTGCTACTCCTTGATTGAGCAATAATGTTATATATAAAAATA 
TTACTATAAGGTAACATAAC 
>Glyma07g01840 | Gm07:1226063-1226562 REVERSE 
TATGGCCTTAGATACAGCAGACATACAAACCACGAAATAAGTATAAAAATTTGACAAAGT 
AGGATATTTTTCACCTATAATTACAAAACTTGTTTTCAATAAAGCGCAAGGACGTAATCC 
ATCAATTTCCGTATATCCATCCATGTGAAGTGTGAAGAAAATATGATGTTAGTGGTGATA 
TATATAATAAAACATTCAAACGTGCAAATACCATTCAAGAAGATACTCTTCCCCCTAGTG 
CTTACGAAGTGCCCCTTTCCTTGACACGATTTCACTCTCAAGTGCATGCAATGCAACATT 
CGAATTTGCCACCAGCTGCTCCACCCCTCAATGATGAAAAGGAAAAGGCGAAGCTTTTTG 
TCTTGTGCTTCTCACTTCATAGATCCTAGACACCTGACATCTTTTCTCTGCTATAAAACC 
CTTCCTCTCCCCACCTCCATATCATGTTCAACCACCATAACAACTTTCTCTGCCTATTTC 
TCTCCCACTTCTTCTTCTCT 
>Glyma10g02820 | Gm10:2014142-2014641 REVERSE 
TTGTTTGCTTCGCAAATAATGTTCTTGCATTTAAGACATCATAAGACGATGTTTTAGTCT 



GATGTGCGTTTGACTTCAAAACTCCACATAAAAATTGTTTTGGTAGAATAGAGAACTTAG 
CATGTAGAGTAAGACTCTTTATGACATCAAAATAATTGAGACTACATTATTCATATTTTG 
TCCTAACAAAAATGAAATAAATATAAATTTTGTATATTTCCTGTCATCTAAAGATAAAGG 
CTATACATGTGCCAAAAAGTGACAAACTTTTTTTTTCCCTCCAATTATCAGGGGAAATAG 
AAGTATCTTTTAGGTCACTTCTTAATAATGATACAAAACATTCACCAACTTTATTAATAA 
TTAATATAGGTCACAAATTAATAAGAGAAATTTAAAAGAATTAAAACAGATTTTAAGTGC 
ATTGATTAACGTTAAAAACACACACACTATACACGTTATTTAATACTCACTAATAAAAAG 
CGAAGGGGTTTCCGAGTTTT 
 
>Glyma07g37220 | Gm07:42357045-42357544 REVERSE 
AAGTTATAAGTTATAATAAAACAATTGAAAATCAACCTTTTTTTAATATTTGGTCAACAT 
AAACATACTAACATAGGTACAGTAAAATCCAAAACCTTATAGGTGAGCTGTGTCGGAAGT 
GTAAGATTTAAGATGAGGGGTTAGTTCCTTCTATGAATGAGCTGGATCCACTCTTTCAGG 
AGCCAGTGATACCCAACTTTGAATATATATACTTCTCTAACTTCTAACGTCACAAATAAA 
CAAATAAAACCACAACTATTATCATAAAATTATTACTACTATTACAATAAAAATATTTAC 
TGTATAACATTAATTCCTTGTTTTTAAAAAATTAAAAACACCCAATAAGAAAAACAAATC 
TTCCTTAATCCTACCGATTAGTAAAGCTTTTATTGCTATTAATTAAAGAATAATTAAATG 
CCCGAGAAATTCAGCGTGTAACAGTGACAAGGCGAGGACATAAGCTTGAGGCGCAGAAC
AATAGTTATTGTTTTTATAAA 
>Glyma05g01730 | Gm05:1209130-1209629 REVERSE 
CCAACATATTGGAGATGTATGGTGACTATAATGAGGAGCTCTCTATGACTACGTTCGATT 
CATCGGAGATTATAGGATTTAATCATCGGTTCAAAGAGTCGAAAGGAAGTGGTGAAGTGA 
GTAGTGAAAATGATTTTAAATGAAAAATAATAACATGACTTCTTAGATTTAAGTGATTAG 
ACTTGATGATATAACATTTTGTTTATCACGTTATCACTTAACAAAACCAACAAAATACCT 
TTTTTTTTTAATATATAATTGAGAAAAAATAAATTTTAAATAATAACTTAAAAACAACAT 
AATTTTTTAATATGAAAATCATATTTAAGTCTTTATTAATTAAAACAAAATATGTCATAA 
TAAAAATAAGATTTTGATATTGACGTGAGAAGAGACAAGTGGAGGTGGCATAATCGCTTG 
TCATGGATTTGCAAAGATCTCTCAGATTTGGATCCTCCGAATCTATCGTCTTTATTATTT 
TCTGTAACCCTTTACTTTTC 
>Glyma03g28570 | Gm03:36492239-36492738 REVERSE 
ATTCAACTATTAATAATAAAGAAATGGTAACAAAAAAAATCTTAAATTTATGTGACTACC 
TTATTTGTTTTTTTGGCTTTGAATAAAACAAAATTAGTTGGGTAAGTGGCTCAAATAGAA 
AAAAAGAGTGGTGGATGGATGTGCATGACATGAAAGATGGTTAAGATGCATGAATTAGAT 
AGATGGATGGGCATGGGAAGCAAATCTTAAAAGGGAATCAAAAGAAATTGGCCTCTCTTT 
GCCACCACTCTCCCCCACCTGCCCAAGATATGGTAAGCGCCACATGATTTCACACCCAGG 
GGAAAATAAAAAGGCACCATTGCTGACCTCACCTGTATCTCTTGAAGGGATTTTTATGGC 
CCCACTTTCTCTCTCCTCTCCCTCTCTCTCTCTCTCCTCTTTTGCCTTCATCCTACTTTC 
TAATTTTTTCACATCCCATTTTCTCTCACTTATGTTGTTATATACATATATAAATAAAGG 
GTCACCTCCCCTCTCTCAAC 
>Glyma14g13320 | Gm14:12642628-12643127 REVERSE 
AAAGATAAGATATCTGTAATTTGGTGTCTAAATTCTAAAGGGAAAGAATCATAATGTTTC 
CGTTTTTCTGAGCGCGTGCACACAACGCGTCAAAATTTTCTGGGAAAATTTTGAATTGAA 
TTGGCGATTTTCTTGTTCTAACGAGAAAGGAAGGTCCATCATCACCATCTTCCATAATAA 
TTCGGTCAATCTTCACGTTGTTAATTCAAACTTTCACTGTACACACACACCACCACACAT 
TTTAGTTCAAGATTCTGTATCTTTCTCATTCAACTGTGTCACACAACAGATAACACAAAA 
AAAAAAAACTTTTTTAATTGTTCTCTCTTTCCCTTCATCACTCCTACTTTTTCTCCCTGT 
CAACGATATTCTTCCTTAAAAATCTTCTTTTTCTTTCTTTCTTTCTCTTGGGGTTCTGTA 
CGTGTTTCATAGATTCTGTTCTGGGGTTTTTGGCTTCGAGACCCTTTTGCAAGAAAATGA 
CCGTGGTGGAGGATCATAGA 
>Glyma02g03140 | Gm02:2438347-2438846 REVERSE 
ATTGACCAAAATCTCGCGAAATATCGTAGACGTGTCATTAATGCCTTACTTAGTAGCATA 
GTTTAGGGGATCAGAAAAAATGTATATCGAGATCACGCACCAAAGTGGATTTCAGAATCT 
CAGTGCCATCTTCCAAAAAACATAAATAAAAAGAGAAGATTTTAAGATTTGATCTTTCCA 
AAAGAGACTTTATTATATTTTTTTAATGGAGGAATATGTTAAATTTATTAAATGAGAGAT 
TAATGTTAATAATCCAAGAATAAATAGTGAGTAATTATCACTAACCCAATAAAATAAATA 
TGATTCACTCATTAAATAAATAGCTTATCTATGTATACAGTTCAACCTTACACAATTATA 



CAAACTCTTTAGCTTAATTTTTTTATTATTAAGAAAAAAATAAAAAATAAAAAAGAGCGG 
TGACAGATGGATATAAAACAACAACGACAACAACATCAACATAACATGTCACATTACTAC 
ATTACATTAACATTTATATC 
>Glyma04g40100 | Gm04:46232756-46233255 FORWARD 
TAAAAGGAGGTAATTAATTAATATAGCCATGAGGGTGGGTAGTATTTAGATTTTGCGTTT 
AAGAATATACTACTACTATCTTATAGGAGAGGAGACAGACGGTGTGAGCATCTCACAAAC 
GTGCATGAATGCTGAGATCAGAGTGCAGACAGTGATGCTGAAATCTCGTCATGAGAGACA 
AAAAATTAAGACAGAAACTATAAATGAAATGAGAGAGATGAATTGATGATGGATGAGATG 
AGAGTGTAGGCTTTGTTTTGAATACGCGAGCTAGGTGGGGACTGAATCAAATCCTAGATA 
CCCCAAAAGGATCACGATATATCTGTGACTAGATTTTTATCTCTCAGATATAAAGTCTGA 
TTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTGGTTTTTCTAAAATTCTTCGCCCACCAATCACCT 
TCGAATTCATATCCATTTACTCTCTCTCTCTGTGTAAGTGTACATATATATAGGATATCG 
GTTACGTTCATACAACTCTT 
>Glyma03g32720 | Gm03:40509962-40510461 FORWARD 
GGCTCAATTAGAAGGAAGTTATAACTTATGAGTTTGGCATACTTGCTCGTTTTTCATGCC 
AAGAAACGAAAGGCAAATAACGAAAGGACCCCAAAAATATACTTCAAAATTTGATTGTCT 
TCTTGTCTAGTTTAAAATAGAAAAAAGGTAGCCTACGAATTTATTCAAGATAGGAATCAT 
CCCCATTTTTGGAAAAATATCACTCTCCCTCAGATTTTTAGATTGTGAACGAAATCCAGA 
GACACTTCCCACAAATTCAATGTTGATGCTAACTCACATCCAATTTGGTACTTCTTTTTT 
CTTTTCTTTTTTTTTTGAACAGCTCCAATTTGGTACTTTGATAATTCTTTTCGATCCATT 
AATTTCCTTTCAATCTTATATCACACCTTACTGAATTATCCACATCACATGGGAAGGATA 
TATACGTATCATTTCAATATTTTTATTTATTTATTTATCTATATATATAGCACCCCAACT 
AGCTAGCTATACATCATCCA 
>Glyma04g40640 | Gm04:46635232-46635731 REVERSE 
ACCTTAATATCTTTCTGCCGGCGGGGCCCACACCCTCCCACATGAAATTGGGATATTTTA 
TTAGATTTTGGATTTGGATGGGAAGCCAAACTAATACGAACCAAAGAAAAAATATATAAA 
AGTGGGTGAAAAAATATCCACCACCAGAACCAATGGCTTTTTGGCTTTGGATCTTTGGTC 
GAAAATCAGATCTGATTGCTGACGTGGATCATGTGCGCCAGCATGTCCTAGTGTCTAGAT 
ATTTTCTGAAACCAGGATATTTTCGGTAGCCGTTGGATCCGAGGGCTTTTAACGTTGGTG 
TCTCATCCCACGCCGTTCGATCAGTCCGATGTTAAACTTAACGGTGTCTCTCTGTCCACC 
CTTGCTTCCATATATCGCCTTTTTCTTTCTTGCTTTTTTATTTTTTACCCTCCAAACTTC 
GATGCGAGATATTGTGTGCTTGCTTAGAGAGGTTTTGGTTCCGCAGAAGATTCTGAATTC 
TGATGCTCTAGTGCGATTCC 
>Glyma06g06730 | Gm06:4812256-4812755 REVERSE 
TAATAAAAAATAACATTTTAAATTTAAGCATTTTTTTATATTTAGTCTTAATTTATTTGA 
AAAACTAAATTGTTGTGTTTAATCTAAATATTGTGGGTTTGCGATAAAATTAGATATAGA 
ATAATCTTAAAAATTAGAAACAAAAAATTAGTAAAAATTAGCCAAAAAATTACAAGACAC 
GACACTAAGATTTGAAGGCAAAAACTTTGAGAATTTTGTAGTTTGAATAAACTTTGATGT 
TTTGGTAAATGAGTTTGGAGTAAAAGACAATTTAATTAATTCAATTTGCATGAACACACC 
CACTTCACTTCCCACCGCACCCCACCATAATGGATTAGGAACAGGAACCCACAATAATAG 
CTCTCTCAGTCCATATACAGTCACAGATTCCATCACTTTCGCGTTCTATTGTTGCACGCT 
GACACACACATAAGCACAAAAAGACACCAACTTTTTCGCTCCTTCCTTGCATTTATTCAT 
TCACATTCTCCTCAAAACTT 
>Glyma17g10170 | Gm17:7595912-7596411 FORWARD 
CAATAAGAACAATAATAAAACTCTTTATTAATCAGCTCAAATAAGTGATGGAGTTTAACT 
TAATTGATTAACCAAATAGATAAATTATTATAAATTTTTAATACCTGTCTTTAATTTGTA 
TGGAAAAAAATCAGCTTCAATAAAATTCTCTTATAAAAATATATTTAATTTGTAAAAAAT 
AAATAAAATAAAGTGGCATTGCCAAGTCAAAACCGGCATTGCGAAGCCGCGGCAAGAAC
AGGGACACTGGCCCCAAGCGAGATACGTTTGGCCTCCTCTGACCGTGACCAACGTTACTA
TCTATTTAATTAATTTAATAATGAAAACAAATACGTAATAATAAAAGTAAGGTTTTGATAT 
TGACGTGAGAAGAGACAAGTGGAGGTGGCATAATCGCTTGTCATGGATTTGCAAAGATCT 
CTCAGATTTGGATCCTCCGAATCTATCGCCTTTATTATTTTCTTTAACCCTTTACTTTTC 
ATCTCACCATTTATTATTTA 
>Glyma09g14650 | Gm09:16734939-16735438 FORWARD 
TTTATTTATCACAATAGAAATTATTCAAAATAAACATTATACCAGTTTACCAAAAATAAA 
ACATTGTAATAGTGACAGACAAAAGTTAACAACCGGATATATTTGTTACACTTTTTATAC 



TTTCGGAGATTAAGTTTTGTATTTTTATCTTTCAAGGACATATTTGTTGATAAATTACAC 
ATTTAAAGATAAAAATGATTATTTATCATAAAAAATCTCACTAACTAGAATTAGTAAGAA 
ATTAATTAAGAAATTAAAAAAAAATCTCGTGTGAAAATTATGAAAAAAATATAAAAAACT 
ATAAATAATATAATTCTATATATTTTAATAAAAACATTTTAATGAATATTTTTTTTAATT 
TTTTAATTAATATTTTAAAGGCATTAATTAAAGTCAAAGGCTTCTTTCCCCCTGTTTTTT 
TTTTTTTTTGGAAGAAGTGAAGGACAAATAACAGCAGAGAGAGATATTTTGCTAAAATAC 
TTCAAAGATTTTATGTTTTT 
>Glyma04g06650 | Gm04:5106420-5106919 REVERSE 
TTAACGAATGAGATGGATCCACAGTTTTTCTAAAAGACAAGATGGGATTTACAAATCAAA 
TTATAAAAATATCATTTTAACAGGAGAATCTCATTTTTTTTTATTTTCTTATTTTAAAAG 
TACTAGAAATTTATCCAAAGATGTGATTTAATTTGCATGAACAACCCACCATAATGTATT 
AGGAACAGGAACACACAATAATAGCTCATTCTTTCACTCTCCCATAGTCCATATATAGTC 
ACAGATTCCATCACTTTCACGTTCTACTGTTGCACGCTGACACACACAAATAAGCACAAA 
AAGACCAACTTTTTCGCTCCTTCTTTCCATTTATTGTTCTTTTCAATTATTCATTCACAT 
TCCCCTCAGAAATTACTATTTCTTCCTCACAAAATAAACAATTTTTTGTTGTTTTCCTGT 
CTCCTCTGTTTCATAGCTTCAGGGTTTTGGTTTTCAGACCCACAAAACAGAGTTCAAGTG 
TGTAAAGATTGAAGAAGAAA 
>Glyma08g10650 | Gm08:7742663-7743162 FORWARD 
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNAAAAGCCAGAGAGGGAAAAAATGAAGTGA
CTTGTCGAATTTGATTCCTGAGGTTTTAGAATTTACTGCCTCCTACACACATGGTTACCATT
GGTAATTATGTGTTACCATATGTCAGCATTAGTGTCAGTGAGAGGATAGTGGAATTTGAGA
TTAGTTCTTATAAAATATATCAAGTAACTGAATTAATCTGAACAAACAAAACTCTGTGTACA 
CTTTTTGTGGCGTTTTAGAA 
>Glyma17g03380 | Gm17:2254781-2255280 FORWARD 
ACCTATGTACATGTTATCTAAAATAAAAAATATTAATAATTAATAATTAAAAAAGTGTTT 
ACTTACTGTTTTAAAGGTATTAACTAATGAACATTAAATATATTAAATTTAAAATTAATA 
ATATAATAACTACTTTATTTTTAAAATTATGGGTAAACATAAACATAGGTACAGTAAAAT 
CCAAAACCTAGTATCGGAAGTGTAGAGTGTAGATTTAAGATGAGGGGTTAGTTCCTTCTA 
TGAATGAGCTGGATCCACTCTTTCAGGAGCCACTGAGACCCAACTTTGAATATCAATATG 
TAGTCACAAATAAACTTTAAAATAAAAAAACAAATCTTCCTTAATCCGACTGATTAGTAA 
AGCTTTTATCGCTTCTAATTAAAGAATAATTAAATGCCCGAGAAATTCAGCGTGTAACAG 
CGACAAGGCGAGGACATAAGTTTGAGGCGCAGAACAATAGTTATTGTTTTTATATAAAAA 
AAAATTCTGACCCAAAATTC 
>Glyma15g24770 | Gm15:25945167-25945666 REVERSE 
TTTGTGAAAATCATGTCGTTAGTTTTTGGTTAGGTGGGGCATAGTGGGGGAGTTTGGGAG 
AGGCATTTGCATTGATCAGTTGGGCACATGAATGAGCATTACCATATCAGTCCCCAAAAG 
GGTGTAATTGGGAACATGTCATCACTCTGGCATTGGCGTGAAGAGGAGAGAGAAATTGGA 
GAGAATGTGATATATAAAAAAGGATTTCTCCTAATCAGGAGAGTTCTTAACATAATAGTT 
AAAAATTAAACTGAAAAAATATTTATTGTAAAAATTATAAGAGAATATGAAAAAATATCA 
ACAACAATAATTTTTTTATATTTAATAAAAATTTATTTTTAATTCTTTAATTAACATCTT 
AATAACCCTTGTTAGCATTTACTTATTAAAAAATAAAAACCAGAGAGGGTGGTGGTAGCA 
AGATGCATTATTGTATTGTGTTTTGCATCAGCGATTAACAAATAATTAAAAAGTCAAAGG 
CTTTTTTCCCCTGTTTCTTT 
>Glyma19g31320 | Gm19:39086969-39087468 REVERSE 
TCATTCAAGTATTAATAAAAAAAAAACAATGATAACAAAAAAAATCTTAAATTTATGTGA 
TTACCTTATTTATTTATTTTTGCATTGAATAAAACAAAATTAGTTGGGTAAGTGGCTGAA 
ATAGAAAAAAGTGGTGGATGGATGTGCATGACATGAAAGATGGTTAGGATGCATGAATTA 
GATGGATGGGCATGGGAAGCAAATCTTAAAAGGGAATCAAAAGAAATTGGCCTCTCTTTG 
CCACCACTCTCCCCCACCTGCCCAAGATATGGTAAGCGCCACATGATTTCACACCCAGGG 
GAAAATAAAAGGCACCATTGCTGACCTCACCTGTATCTCTTGAAGGGATTTTTATGGGCC 
CCACTCTCACTCTCTCTCTCTCTCTCTCTTTCCTCTTTTGCCTTCCTCCTACTTTCTAAA 
ATTTCACAACCCATTTTCTCTCACTTATGTTATATAGATATATAAATATAAGGGTCACCT 



CCCCTCTCTCTACCCTCAAC 
>Glyma11g04440 | Gm11:3007659-3008158 FORWARD 
AATATTAAATGCAATACGAAATTTTTTTATAAAAAATTAAACACAAAAATTAAATATATA 
TTAGAAACAAAAATATATTTAAATCATGTTTTTTTAATCACTTTTAACATACATCTTTTA 
TTAGAAAATGAAAGGAAATTATATATAATAATGAATATGTCGTAATGATGCAAGACAGAA 
TGAGGTAAATAGACAAAATTCATTGTACAGGAACAAACTATTCTGGCGTAAGAAATTCAA 
GAATAAAGTATTAAATTTCATTACAAAGAAGAAGACTCAAATCTTATATAGTAGAAGACA 
ATGCATTTATTTTCAACTCAAACTATAGGAAACATACCCAAAAAAAAAAAAACTCAAATT 
ATAGGTAACAACATCTAATGTTTTTTTTTTTTTATTATTTTACAGAAAAAAAAATGGTAA 
GAAATGAGGGTAGATTTGGAAATGAGCCTTGTAAGACTTTTTTTCTGCATATTATTACGT 
GGTTCTTATTAAGGAGCGAT 
>Glyma04g29250 | Gm04:33371184-33371683 REVERSE 
TCTTTTTTTTTTTTTATCCACAGTGATTAGGGCATTTGAGTTCTGGTGGGACCTGAGATA 
CCCGACAAGCTTCAACTTAACCCTTTGAGTTGATTATGTCACACTTAAAAATTCATTGTC 
TTTCCTCCAGATTATGTCTTTCCTCCAGATTATATGTCATCCCCCACGAATTCAGAGTGT 
GTTCTCAAGTGAGTTATAATTATTGAATTCAATAATTTTGTCTTTAACCATAAAAAAAAG 
GGTCAAATAGAATAATAATAATAATAATAATAATAATAGTAATGAACAAGTCAGATTTTG 
AGTTTGGTACAATAAGAGCACCTTTCTTTGCTTGTTTTTCAATTCAAAAATCAACCCCAG 
AAGATCCGCCAGATTCTTGATGAAATCTGTCGGATCTTGCTTTCCAAACTGTCAGATTTC 
CTTGGTGGCATTTTGTATCCTTCTCGACTATGATGTGTGCTCCCCCTTTTAAAATGTGCA 
TGCCACCCTCCTTCATCTTC 
>Glyma04g34820 | Gm04:41064879-41065378 REVERSE 
CAAAAGTTAGAAAAAAGAAAAAGTATTGGATTGTTCTTAGTAGTTGGTTGGACTTCTCCT 
TAATCCCAAAAAAATAAGTAAGACAACCAAATCTCATTTTTTAAATAAAAGCATTCTCAA 
AAATATAATCTTAACCAACTAAAAAATCTGTCTCAATCATATTTAATAATTGAAAAAAAT 
TAATACGTCAACGTAAATTCCACGAAATTGTAATAATAAACGTAGGAAGTAAAAAAGGTG 
ATGATCGATCTAGGATCTAGGTACGCGTAATAGATGGTTCAAAATCTGAAGTCTGAACCG 
TGTGAAAGTCAAAGATGGCTCTCGGAAGGATGCAGAGAGAGCGAAGGTGGACCCAAAAA
AGATACGTTTGGTCTTGTCTGACCATCAATAACGTTACTGTTTGTTAATTTTTAATAAATA 
AAATAAAAAAGAATGATTGTGACAGGAGAAGCGACAAGTGCAGGTGGGATAATCCTCTCT 
GCTTCATTTCCAAAAACAAC 
>Glyma13g19870 | Gm13:23357492-23357991 REVERSE 
AGAATTCTGATATGGGATTGATGAATATAGGGAAAGAGGTGTGAGTGGGAGAGAGGAGG
CAGACATAACATGACTTGGAGAGAGGAGGGAAACCTCTGGTATAGGAGTTGTAACTCTGG
GGGAAGTGTGCTCTTGTTGGGTACAATTTCTGATAATTGAATGATACACCTCATTTTGCAT 
TCATCTCTTACTGTTTCTGTGACTCTGTTTGTGGTGTTCTATCAGACTAGGATGGAATGC 
TGTTATCACTTGTTACTTGCTAGTTGCTAGTATATGAAAAAGTAAAGGGCTAGAAACCTC 
ATAACTTAGCATGTCATTCATTAAGACACATCAGTTTCAAATGTTTTAGTAATGAGGTAA 
ACAGTTTAACAGCAAACACCACAAGTCATCAGCATACTGGTTTAGGACTAACTTGCCAGT 
ATTGCCATATGGAGGTCATGTTCTAATTCTGGTAACCAAAAGCTACTTGACAAGTTCTTT 
GTTATCTCCTGTTGCAGAGC 
>Glyma01g40900 | Gm01:52560382-52560881 REVERSE 
ACAAAGAAAATACAAAATAAAATTGAAAAGCTTGTACAAAATTGAAAAAAAAAAACAATG 
TTGGTTTGTTTCGTAACAAAGTGTATTTAAACCAAATTGCAAAGAGTAAAATGCTTTTTT 
ATTATCACTTTTAACATACATCTTTTATTAGAAATGAAGGGAAATTATATATTGATGACT 
ATGTCATAATGATGCAAGACAGAAAGAGGTAAATAGAGCACAGGAACAAACTAATTTTGG 
AGTAAAAAATTCAAGAAATAAAGTACTATTAAATTTCATTACAAAGAAAAGAAGTTTCAA 
ATTTTATATAGTAGAAGACAATGTATTTATTTTCAACTCAAATTATACTGTAGGAAACAA 
CATGTAATTTTTTTTTATAGAAAAAAATGGTAAGAAATGAGGGTAGATTTGGAAAATGAA 
CCATGATTGACCATAGTGAGAGACTCTTTTTCTGCATATTATGTGGTTCTTAAGGAGCGA 
TGGCAACTGTTCAGTAGTCA 
>Glyma09g04470 | Gm09:3298206-3298705 REVERSE 
TCAGGAGTGAACACCCCAACCTTCAAATATAATATTAAAAAATTGTCAAAAATAATTACA 
CAACACTATCATTTTAATATTATTTTTTAGGGGTCTAACTGATTGAATAAATTTGTCAAT 
TTTTAATATTATTTTTAATTTTTATGGATAAAAAAATATATTTTAGTAATAACATATTTT 
TTTTTGATATCTTAATTAATAGTATCATTTTATGGAAAGTAATAAAATATGCCAGAAACT 



GAGCATGAGCTTCAAACGGAGGAGAAGGCTTTCAGAATCAGACCCACAATCATTTCCATT 
ATTTATATGCTATATTATCTGCAGCCAAATATAAATTCCATTACCCTTTTCTCAGTTTCT 
TCCCCTGAACTCCATAAATAACTCACTCTTGTATTATTTTTATGTTTTTCACTTCCATGA 
TGCCAGTTTCAACCATGTGAAGTTGTTGTGTGTGTGCTGTGTTTGTTGTTGTGTACTGTT 
TTGGATCTTCAGAACCAACC 
>Glyma19g35470 | Gm19:43059614-43060113 FORWARD 
AATCCAGAGACACTTCCACAAATTCAATGTTGAAGCTAACTCACATCCAATTTGGTACTT 
TGATAATTCTTTTCGCTCCATTTCCTTTCAATCTTATATCACGCCTTACTCGATCAATTA 
TCCACATGGGAGGGATATATACGTGTCATTTCAATATTTTTATTTATCTATCTATCTATA 
TATGTATATAGCACCCCCAACTAGCTAGCTTTACATCATCCATTTTCATTCTTCCCCTCC 
TACTCATAATAGTGAGTTTACTCTCAGAATTTGGAGAAAGAGTTCTCATTCAGGTTAGTG 
ATATTGCTACATTATCCTTAAATCTACACAAACATTTAGCAATTAATATATATATATAAT 
ATCTTTGTTTAAACAAATTAACTCACTGTATTTTTCTTTCAAGTAGTAGTGTGAGGAGAC 
GTAAAAAGTTACGGAATCCCAAAACAAAAACCGAATGGCACCTAAAAACTTGGGCACCAA 
ATTAACAGCACTTGTTGTAG 
>Glyma05g27670 | Gm05:33567853-33568352 FORWARD 
AGCCTTTTTTTATTGCATTTTAAAAAGCATGACTCTGTCTTTTTTCTCCTGAGATAACTT 
TTTCAATTGAACAATCTTGTCATCTAACTTTTTTGTTTATTTTTAATATTAGTATCGCAA 
AGCAAAAACCAACCCAATATTTTCTTCTAATTCTCATCATCTTTGTACATTGAATTTGCC 
ATCTTTTCATAAAATTTAATCTCATCCTCACCATGCTTTTTTCTTTTTTATGTCTTTACT 
CCTTGTTACTCAAAACAACTTCCTTGTTCCTAGTACAGTACTATTCTTTTCAGCACAAAG 
ATTGGAAGACCATAACGTGCGCCACTGGGACCGTTAATATTCGTTAGTGCTTTTTGTCAG 
TGCATGAAAATATATACATATATAAATATACATATATTCCCTTCACCTTAAATTTTAATT 
AAAACCCAATCAAGCCAACCCCATTTTTCTCTTGAACTCACAAGCAGTGATCCACAGGAC 
TCGTCTCTCTAACTAACAAC 
>Glyma04g42680 | Gm04:48369298-48369797 FORWARD 
GTTGAGAAAATTAAGAGGAAAGTAATGGCGGTTTAATTAGTTAGGAAAGAAGGGTTGTTG 
CTTTAATTTTCAAAGTGATGCTCATATAATTAGAATAGGGTCCTGCTAACCATTAATTAA 
GAAAAAAAATATTTATTATAAAAATTAGAGAAAAAAAATTAAAAAATTGTATTATAATTT 
TATGTATTTCAATAAAAATATTTTTTCAATTCCTTAATCAATATTTTCATAACACTAATT 
ATTGAAATAAAGGCAATACTATCCGCACCCCAAATTCAACCTTCTTTCCATCATCATGAT 
GACCGAATGGAACAAAGATCTTGTGGTTTTTCCTTAGCAATCAAATAAAATCCAATTGAA 
AGGGGAAAGAGAGAGAAAGTTTATGTGTGTGGTGGTTGTACCAACGCGGTAGAGAGAATC 
TAGGGAGAAGATCTCAGCATGAAGGCACACACATAAATAACACTACATCCATGCCACTGT 
GCCACCACAGTTTTTTCTCT 
>Glyma07g26890 | Gm07:29691032-29691531 FORWARD 
CATTAAAAGGTGTAAAATTATGTTGTTGTGTGACTTTTTTTACATTTTTATATAATTTTC 
ATAATAGATATTTTATTTAATTTTTTAATTAATGTTTTAAAGACATAGGTTACCAAAATT 
TTTAAAGACAATAATATTTTTTTTTATAATCAAGAGATATTTTTGACTTTTTATTTAACA 
TTCAATTAATTTCTTTCTATCAGATTCATTTATTTTAGGATAAAAATATATCTTTAATTG 
TAATTTTATGTTTAAGTTAATTATCAAACCTAAAACCTCAATTTAAAGAATAAAGCATCA 
AACCATTGATAATAATTAAAAGAAAAAGAAGAATATAGTATTTAATATTAATAATATATT 
TTTCCTCAAAAATAATTAATAATGTATTTAATCATTTAATTTGGCGTGATCTATTTATTA 
AATATCTTTCCAACCATTATCATTTTTCGTCCCCTGAAATTTTCCCATTCGCACCTTTCC 
ATTTTTTCTTCAGTCCCTCC 
>Glyma05g00880 | Gm05:506430-506929 REVERSE 
ATTTCTATTTCTCTTCTCTCCCTTCTTTCCACGTCACCCTCTACCCTTTTTGCTATCCTA 
CGCCCCCCTTCTCTTCTCCTTCTTCGCACCTTAGCTCCCACCACCATCTATTTGGTATTT 
TTTTCCCCCTCAGATTCAAATCCCAATCAATCCCTAGCACATAAAACTCTCATGTTTGTT 
CTCACAACCTCACTACTGGCTCAAAAAAAGTTTGATTTTTTTTTTTGGTTTGAGCTGCTA 
ACGTGCGCCGTCTCTCCCAGACCTGGATTTTGCTGATGCTACAACGATCAGCGGATATGA 
ACAAATGGGTTTTGAGTTTTATGTGTCTTGACTGGGGGTGTGGTTGCAAGATTTGATTTT 
GTATGGAGCTTTAGTATTGGGTTGTTGTTGTTGTTTTTTGTTTAGTACAGGGAAGAGTGG 
TCACGATGGATGCTGAAACTGAGACTGAGGAACTTATAAATTTGAACGATAAATCAAGTA 
ACTTTGGTGGGAATAATAGT 
>Glyma06g19870 | Gm06:16215744-16216243 FORWARD 



AATTAAAATATCTGTCTGAATAATATTTTGATAATTGAAAAATTAATTCGCAACGTAAAT 
TCCACGAAATTGCAATAATAATAAAAGCAGGTAAAAAGCGTGATGATCCAATCCAAATCC 
AAATCCAAATCCAAATCCAACTAACTAGGTACGCGTAGATGGTTTCAAAATGTAAACTGT 
GTGAAAGTGAAAGTAAACTGTGTGAAAGTCAAAGATGGCTCTCGGAAGGAAGGAAACAG
AGAGAGCGAAGGTGGACCCGAACAAGATACGTTTGGTCGTGTCTGACCATCAACAATGTT
ACTGTTTAATGTTTTTTTTTTTTTAAAGATAAAAAAGTATGATTGTGACAGGAGAAGCGAC 
AAGTGCAGGTGGGATAATCCTCTCTGCTTCATTTCCAAAAACAACAAACAAGATCTCTCA 
GATTTCGATCCTCCGAATCTCCCTCTTTTCATTTTCACATTCTTCTTATTATTTATTCAC 
CCTTTTCCCCTAACTTCACC 
>Glyma07g05530 | Gm07:4170107-4170606 REVERSE 
CTACAAATTATTTTAAATAATTCTTGTTCTTAAGTTTTAAAAATTTTAAAAATAAATTGA 
CTCAATTTTAAGAATTTGAGAATCAAATTAAATTTTTAAATTTTTTTAAGAATAAATTAA 
TTTAGTTTAAAAATTTGAGGATCAAATTGAATCTTTTAAAAATCAAATTAAGTCATTTAA 
AATAATTTAGAAAATAAATTAAATTGTTAAAAATAATTAAACCTAAATATAATTAATGTA 
GCAAAAAGAGAATGTGAAAATGAAGAAAGGAACAAGAAAAAAAACTGAATTAAATTTGGG 
ATGCTCCACGTGTTAGGCTGTACACCACGAGATCAAAGTATTATAAAATAAAAACCGGAT 
ATGACTGTGCAGAAAAATATCGGCCGGGAGAGAAGACGTAGCGTCGCCACATGTCCATTG 
GGTGGACCCCATGTGCAAATATTAAAATAATAACGGATGGTTGAAATGGTGCCACGTCAT 
GACGAGAGTAGCGATGATCT 
>Glyma15g15520 | Gm15:11936641-11937140 REVERSE 
AAAAATAATTACACAACACTAGCATTTTAATATTACGTTAAAGAGTATAAATTAATTGAT 
TGAATAAAATATATTAATTTAATTGTTATAAATTTTTTAACATTATTTTCTATTTTACGT 
ATGCAATTTTTTTTATATTTTAATAGTAGTGTCATTTTATGGAAAGTAATAAAATATGCC 
AGAAACTGAGCATCGGCTTGAAACAGAGAAGGCTTTCAGAATCGGCTTGAATCAGACCCA 
CAATCATTTCCATTATTTATATGCTATATTATCTGCAGCCAAAAATAAATTCCATTACCC 
TTTTCTCTGTTCCTTCCCCTGAACTCCTTAAACAACTCACTCTTTTATTATTATTATTAT 
TATTATTATTATTATTATTATTATTATTATTATTATTATTTTGTGTTTCACTACTTCCAT 
GATGCCAGTTTCAACCATGTGAAGTTGTTGTGCGTGCTGTGTTTGTTGTTGTGTACTGTT 
TTGGACCTTCAGAACCAACC 
>Glyma11g21650 | Gm11:18788152-18788651 REVERSE 
TTTAAAAAAATTACTTCAATTAGTGTTAAAAAAATTAGAAATTATTTTAAAAAAATTATT 
TATTGAAATATACTTATTCACTTCAATAATTAACTAAAATATCTCGTAGAACATAGTTTA 
AAACTTATTACATCTCCTCAAGAGTGATTTTTTTAGAAATCAAACTCAAATATTCTCTAG 
TAGCGTGTGTTATCAATTGAATTATATTTATTCACTTCAATAATTTTGTCTTTAACAATA 
AGCAAAAGGGTCAAATAGAATAATATAATAATAATAATAGTAATAAACAAGTCAGATTTT 
GAGTTTGGTACAATAAACAGCACCTTTCTTTGCTTGTTTTTCAATTCAAAAATCAACCCC 
AGAAGATCCGCCAGATTCTTGATGAAATCTGTCGGATCTTGCTTTCCAAACTGTCAGATT 
TCCTTGGTGGATTTTTGTATCCTTCTTGACCATGATGTGTGCCCCCTTTTAAAATGTGCA 
TGCCACCCTCCTTCATCTTC 
>Glyma06g12100 | Gm06:9319364-9319863 REVERSE 
TAATTTCTTAAAGTATTGATTAGCATGACCGATTAGAATAAGCCAATACTATCCACACCC 
CAAATTCAACCTGCTTTCCATCATGATGATGACCGAATGGGAACAAAGATCTTGGGTTTT 
TTCCTTAGCAATCAAATAAAATCCAATTGAAAGGGAAAAGAGAGAGAGAGTTTTTATGTG 
TGGTGGTTGTACCAACGCGGTAGAGAGAATCTAGGGAGAAAGATCTCAGCATGAAGGCA
CACACAAAAATAACACCACATCCATGCCACTGTGCCACCACAGTTTTTTTTTTTCTCATGC 
ACCCACTAATAGCAAAACCAAAAAAAAAAAAAGAAAAAGAAAAGCTAAGAGGGATAATTA 
CATTCCACCTCTCTCCTTCCAATTCTCGCTCTGTCTCTTTCTTTCTCTTCCTCTCTCTCC 
GTGCGTGGCACTGGTCATGAATTACTGATATATATTTATATTTTAACCACCTATATATAT 
TGTAAGAAAACACAGATAGT 
>Glyma15g37770 | Gm15:43726912-43727411 FORWARD 
GTCCAAGACTCCTAGTTGTCCTTTAAAATTTGTAAAAGGACAAACAAGTCAATAGGAAAT 
TATAATTCTTGCTAGTATTTCTAGTAAATGGGGTTAAGTGCAAAGCACTAAGCAGGTCAT 
GCACATGCATGAATGGTATATATAAAGATTTTTTTCTGTCTCTAAACAATGCCCTTTAGG 
TCTCATGAAAAGGCAAATGGAATGAAAATAGAAGTATTATCAATATTATAGTAAACCAAC 
TCACCCCAACAGTTGCTTATCATTGGCAAAAGGGTCAAACAAAATAATAATGAACAAGTC 
CAATTTTTTAAATTTGGTAAAATTCCACCACCTCCTTTGCTTGTTGTTCAATTCAAAAAT 



CAACCTAGAAGATCCTTGAGATTCTGGATGAAATCTGTGGGATATCGCTTTCCAAACTGT 
CAGATTTCCTATGAGGATTATGTATCTTCTTGATCATGATAGGTTCCCATTTAAAATGTC 
ACACTCTCATTCAACTCATT 
>Glyma19g44970 | Gm19:50243432-50243931 FORWARD 
TTCACTTTAGAATACATAAATACAAAAGATCTTAAAACATTTCATATAATTAAAGTAGAA 
TAAGCAATTTAAGCCTTTTCTGTTATATCAACTGGGTTTTTTTTTTTTTACCAAACAATT 
TGTCTCATTGAAGAAACCATGGCGGGACCACTAATGAGATTTTGGCACGAAACGATTTGC 
ACATTTGTTTGTCAAGTGGGTAAATTTGAACAGAAACAGTGAAATACAAGGTGCACAAGG 
GTTACGTAGATTCAGTTAGAAGTTGCGCGAAAAATAAAAATGCGAAAAAAGAAAACAAAT 
GGTGGCACAAGCAGAGACAAATGTAAAAGCAAGAGAGAAATAATTGAAGTGGTGGTGTC
AGGAGAAACAAACAGAGAATCAGGAACGTTCCACGTGTCAGAGTGGCCACCGGGAAATC
CAAAATGTGGTAGAGCATTACTGACGTGGGCAAAAAAATATCTTTGAGGTTATTATAATTA
TTTATTGAGTTGCAGGCACGT 
>Glyma06g14750 | Gm06:11559595-11560094 REVERSE 
TCACCCCGTGATTGGGTGCGCCAAAAATAGATAAAAAAAAAAACAAAAGAAGATAGAAAG 
CAAAAAATGTGATAAAAAAGTGAGTCTTAAAAGGTCCAGAAATAAAAAATTAAAAAAACT 
GAGAGAGAGTGAATTGAGATAAAAAATTTAAATTAAAATAAAGTGTAAAAATATGAATTT 
TTTGTATTCTATCTTATTATTCATTTGGCTCATTTTTTGGGTTCTCTTTTTCTACATAGG 
AGCAAATCCTAAAGGAGATAATTAATATAGCCATGAGGGTATTTAGTTTTTTGCGTTTAA 
GCATATACTACTATCTTAGGAGAGGAGACTGGCGGTGTGTGAGCATCTCACAAACGTGCA 
TGAATGCTGAGATCAGAGTGCAGACAGTGATGCTGAAATCTCGTCAAGAGAGACAAAAAT 
TTAAGATAGAAACTATAAATGAAATGAGAGAGAGAAAGAGAGATGAATTGATGATAGATG 
AGATGAGAGTGTAGGCTTTG 
>Glyma08g40330 | Gm08:40030233-40030732 FORWARD 
TTTTTAATCATTATGAATTATGTTTTACCATAAATTGATTAAAAAGTATTCTTAAATATG 
TAATTATTATAAAATTCAATAATTTATATTATTATAAAAATCTCTTATATTTAGAAAAAA 
AATTCTTACAATTTTGGTATCTATAAGTAAACGGTCATTCCCAAAAAATGAAAAATGAAA 
AGTAAAATTAAGTAATAACTTCGTTTAAAATCTTAATAAAGGCATATTTATGATTTATAA 
CATCAAATATTACACTTTTAGTAAACATTTTTCCCTCTCAATTTTTCAATTGTTAATTTA 
AACTTTTTATGATCTTTTTCTAACAAGTATGAAAATATTTTATTTCCCTTGTCAAAGTTT 
CCCATAAATGTGTTTCACAAAAAAGTGAAAGAAAAATGACGACGTGACATGATAATTGAT 
AGATTGATAGAAGAACATATCATGTTACATTATTATATTACAATAAGCTGTATTTAAGAT 
CTAAGCACCCAAGTTACGTT 
>Glyma13g03560 | Gm13:3560376-3560875 FORWARD 
TGAATTTGTTATAACTATTACTTCTAAAAACTTATTTTATCAATAACAATCAAATCTTCT 
TATTGAACACAAATCCAATCAATTAAAATACATTTGAGAAGAAAAGAAAAGCACTTTAAC 
GAGGTAATTAATAAGAAAGAAGGGTTGCCTTAATTTTCAAAGTCTTTGACAAATATAGTC 
CATTAATCCAATCCACACCGAAAATCAACCCTTTTTCCACCATGATGATGATCGAATGGG 
AACAAAGATGTTGGCTTTTTTCTTCTTCCCCCTAGCAATCAAATAAAATCCAATTGAAAG 
TGAAAAGAGAAAGAAAGTTAGGAGTGATAGTTGAATTAATAAGGTAGAGAATATCTAGGG 
TCAAAAGATCATAGCATGAAGCACACACAAGTTTGTTTCTGTGCCTCAACAGTTTTTCTT 
CCTCTCACGCACCCACTTTTATAGAAAAAAGCTAAAGACAGTTACATGCCACCTCTCATT 
CTCATTCACCATGTTTCTCT 
>Glyma17g16360 | Gm17:13036936-13037435 FORWARD 
CTTTTTTATCTTCATGAGATCTCAATTACTGGGATTGGAAAATTGTCTGTTTGTTGTTTT 
GTGAAAGTGGCATCAGCCAATGAGATCTTTGGAACACAAAAGGGGAGGCTTTTGATTCTG 
TTTTGTGTACAAAATGCTTCCAGAAAAATTGGTGGGAATATATGTTTTTTGTGATTTACC 
AGCTGTTTCATTGGTGATCAAAGGGCATGGCAGTTTTGATAATTTGATCTGAACCTTGTT 
TTGGGAGTTGATCTTTAGATGGCATGCCAGTGTTCTGCATTATGTGTTAGTTATTTGGGC 
CATTTAAACAAATTTAAGCATGCAATGAATGGAGTTTGTTTATGTTTTGTTTTTTAGTGT 
TGTTAATCTCACGCTGAATTCTAGCTTACTGAATCAAGCTTGTGATCTCATGGTTGTGCA 
GAAGGAATTAGATGCTGATAAGTGGTATTGATCGATCTGTTACTTTCTGTGGGAGACTGA 
GAAACGATGCCAAGCCAGCT 
>Glyma12g07860 | Gm12:5497698-5498197 FORWARD 
GAGGTATGGATCTATATTTTTCTATCTTAACTTTTTCAAATTACTACTATGTAATTATTA 
TCAAGTCTATTTTTGTTATGTTTAGTCTGTTAACAATTACCATAAGCAATTACTGATTTT 



ATTCCTTATGATATTGTGTATATGTAAATTTGTTTGGGCCCCTTGGGTGGAGTACCCTCA 
GGTATAGGGTATTTGGTTTTTTCTGAATTATGATGGAAAAAGCGCTGACTTGACTGATGG 
ATAGGGTTGTGTTTGCAGAAATTGATAGTTCAAGTGCTTGGGATGTGGAGAATCCATGAT 
TCACTTGGGGAGGATATCATGTTCGTGTGTTAATTCCTCACAATGTTTTTGCAGTGTGGT 
TGATATAGGCTGGTCCGATGAACAATAATGTTGGGAAAGGGAAAAAAGGTTTGGCAGAAC 
AAAATCATATGTTTTTTGACAAAAAGAGTCTCGAAAATGGAGTAGTTAATGGAGGGGTAG 
CCTCTGGATCATCAACTGAA 
>Glyma13g22320 | Gm13:25866825-25867324 REVERSE 
TATAAAATGAATATTTTTCTCTTAATACAATGTATTTCATATTTATTTAAAATTAAGATT 
AAAACTCTCTCAATATTAAGAGACATGAGTTATTACTATCACTTATATTTATCCTTTTCG 
GTGAAACATCATTTTTGTATGTTGAGTATAGACCTCATTTTGTGCCTTATGAAGTAAAAA 
AAAAGAGAGAGAAAAGAAAATAATAAATATAATAGGTGATGTATTAATTAAAAAAGGAAA 
TAAATGGAAAAGAATGCGGTTTAATGAATATAATTACCTACCCAAATTATGTCGTTTTCT 
TAACATATTTTTCACACGAAAATATCATCATATCAATCAATCTCGTAGTCGTAGGTGGTT 
TTGTTGAATATAAAAAGGGTAAGCCAGGTGCATTATTGTATTCTGCATTCACACAGGCAA 
TTAACAAATAATTAAAGACAAAGACTAACTCTGTTGTGTTGGAAGAAAAAAGTGAACGAC 
AGAGAGAAGAGCAATGCCAT 
>Glyma13g26770 | Gm13:29987546-29988045 FORWARD 
AAGTCATGCACATGCATGAATGGTATAAAGATTTTTTTATTTTTTATTTTGTCTCTAAAC 
AATGCCATTTAGGTCTTATGAAAAGGCAAATGGAATGAAAATAGAAGTATTAATTATTAT 
AACAAACCAACTCACCCCAACAGTTGCTTATCATTGACAAAAGGGTCAAACAAAATAATA 
ATGAACAAGTCTAGTTTTTTAAATTTGGTAAAATTCCACCACCTCCTTTGCTTCTTGTTC 
AATTCAAAAATCAACCTAGAAGATCCTTGAGATTCTTGATGAAATCTGTGGGATATCACT 
TTCCAAACTGTCAGATTTCCTATGAGGATTATGTATCTTCTTGACCATGATGGGTTCCCA 
TTTAAAATGTCACACTCTCATTCCATCACATTACATTACATTATTATTCATCTCTATTCC 
TCTTCCTTGTTCTATTCTTTCATCCAATTCTCTCCTTCTGTTGTGGCTAGCTAGCACACA 
ATTATATCTTCCAAGTTATT 
>Glyma18g17330 | Gm18:18479551-18480050 REVERSE 
ATTTTATTCTTAATATTCACAAATTTATATGGAAAAAAGATCAGTCACTAATATGATAAA 
AAGTTTTAGATCTTATTTCATCTCAATTTATTTTTACAATAATTATTTTAAAGTAACATT 
GTAATTTGTGATTATACAAGAATGTAAAATTGTTATTAGTACATAGAACTCAATTAATAT 
TATAAGAATCTCTTATATTTAGAAAATACTTTTACAAATTTATTTTTTGAAAAATTAAAC 
TGTCCTTTTCCAAAAACTGAAAAATTAAAAGTTATGGTAAAAAAATAATAAATAATTTTG 
TTTAACATCTTTATAAAAGTATATTTATGATTTATAATATTAAACATTACAATTTTAGAT 
AGCNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNCTCTCTCTGTTCACTTT 
TTCTATCCTCGAAGCAAGAA 
>Glyma11g37480 | Gm11:38572962-38573461 REVERSE 
TAATCTCAACATAATCACATTTAAAAGTTTATTATTATTCTCTAAAAGTGTATTCTGCAT 
ATATCAAATTCAAGTCATCATAAATTTAATATAGGTTGTCAATCGAGTTAGGTTATATAT 
TTTCAATTTAAATTAAAGCCGCCCAACGTGTTTCGGCATTAAACTTAAAAAAAACTGCAT 
CACTGTTCCTAGTTCCCATAATACTAATGTAATGCAATTCTATAACAAGTAGTATAGAAC 
TGAATTGTTGTAGCTAGGTAGGACCAAACAAAACCAAAGGGATATATACTAACGTACGCC 
ACAGGGACCGTTAGCTGTGCGGCGCCAATATTCGTTGGTGTTGGTGCTCTCTCTCTCTCT 
CTTCTGTGTCTTTCCTTTGATATTTTTTAACTCCTTAACTTATTATAACCCCCACAAACA 
AACTCAACCTTTTTTTGAACTCACTAACACAAGCACACTGATCCTAGCTTGGCCCTCTAT 
TCTGTGTCTCTCTCGCAAAA 
>Glyma05g06070 | Gm05:5630283-5630782 FORWARD 
TTGATGAAATATTTACATTACCTTAGTCGAAGATTATTTCATCGGATAATATTAATGCAC 
GATGATTGGGCACCCAACAACTTTAAAAGCATTAATAAACCATTTTTTTTAGAGAAATAA 
ATGCATAATAATTATTATGATAAAAAGAACTCCATTAATGGCACTGATGAGGAAAAGACA 
CGTTATACAGTTAAAACCTCTCTAAATCTCTAATACCAATGTCAATAAGATACTATTCCC 
TCTTAAACTTTTTTACTATAATGAGTAGTTGTTGAGCGTGTTTTCCTGCAACCATTTTCT 
TCCTTCCTCGGTTGATTGATTGGTGATGTTGCTGGTGCCCCCAGAAGAAGGGGTAGTGTT 
GGAATATTATTAAGCTTTGAACTTTGAAGTTGTGGCAGAAATCATTGACCCTTTTTGAGA 
GACTTACTTACTTGTGGTCCAAAACTGCTGATGGCAACTGTTCAGTGGTCACAGGAAGCA 



CCCTCCAAAGCCAGCATTTA 
>Glyma19g35480 | Gm19:43068227-43068726 FORWARD 
TGTTGTGTTTGAATACAATTTTGAAATGCACGTATAACTCCTCTCTCTATGTTTCTCAGA 
ATCAGTAAATTGATGCTTCTGCGTAAACAACCTAATAAATTGATGCTTCTACGTAATCTA 
CGTGCTTCCAAACATCAACGATTATGAATCAAATACTGTAATTCAAGATTGCTTTAGTAT 
TGAGTAATGATAATTTATACATTTCATTATCTTACAACTTATCTTTCACCCTATTTTTTT 
TCTTATTTCTCTACCTTTTTCGTTATATTACATATTATATCTATCATTTTCTCTATACTT 
TTGTTTTTATCTCTATCTCATCCTCCCTATGCTCCAATCCACCCAAAATAGGGTGGAGGT 
TTAACATTTCCGTTTAGTACTTCATATATATTTCATGAAACATTATCTTTGGATACACAT 
ATATCTAATATATTCCCAAAAGAAACTGTGCTACAGGGAGAAGACAAAAGGAAAAGATTG 
GTGAAGAACAATTAAAAGTC 
>Glyma04g33110 | Gm04:38595069-38595568 REVERSE 
AAATTTATTAATAGATATTATTCATGAAAAGTGATGGGATATTTTAGACTATACATTACA 
TTGGTTCCTCTTCATTTTGGTGGAATGAGAAAGATCTTCAGGTGACGTGGCCGGCTCCCT 
ATCTCTACCCAACTATCCAGACCACCCACTCCCTCTCTCCTTTTCTATTGCACTTTTCGA 
CCCTTTCCTTTCCACGTCTCCCTCTTTCCTACGCCACGCCCCGTGTGCACTGCGCCCCCC 
AATCCCCGCGCACGTTAGCTCACCCCCTTCCTTTCTTAATTCCAATTTAGGCACCGCTTT 
TCGCACGCCCCCAACCAAACAAAACAAAAAAAATAGCCGCGGTTTCCTTACCATGCTTCG 
CTTCGCCGACCTCTGACTCAATAATAACAATCAGCCACCATCTCCTTTTCCCTTTAGTAT 
CTGCTAACGTGCGCCGTCTCAACGGTGTGTTTGATCTCCCTCAACGATGCTGTTTTATCG 
GAATGAGCAAGTCGAGGAAT 
>Glyma06g14150 | Gm06:11155430-11155929 FORWARD 
TTAGGGACTAGGGTGGTAAATGAACATGCAGGCCACTTCACGCATTGAATCGTGGACTTT 
CCTCCAACGGAGGAGCGAGTATCCAGCACGAAAGACAGTGGGCGCGTGAGGAGCTCCCC
TCCTCGTAGATAGCGTTTGACAACTTCAAAGCCACAAAACGAGACTCTCCCCTAGGACAG
AGCCACGTGTCTCGGTGTCGTCCATGTGATACATGGGCAGCCTCAAAGCACTCAAAAATA
TCTTTGAGAGAGTGGGTTTAAATTAATATCTTTTCTGCCGGCGGGGCCCACTCAGCGGCAA 
TTGTCCCACACATAAAATATCCACATGAAATGAAATTCGGATATTTTTTGGAAAGAAGCG 
AAGTTAATAAGAACCAAAGAAATAAATAAATAAAAAAGCGGGTGAAAAAATATCCACCAC 
CAAACCCACCCACGAGAACCCAATGGCTTTTTGGCTTTAGATCTTTGGTCGAAAACCAGA 
TCTCATTGCTGACGTGGATC 
>Glyma17g33230 | Gm17:36889810-36890309 FORWARD 
AGGAAAAAGATAAAGATACTCTGTAATTTGGTGTCTAAATTCTAAAAAGGAAAGAATCAT 
CATATGTTTCCGTTTTTATGAGCGCGTGCACACAACGCGTCAAATTTTCCCAGAAAATTT 
TGAATTGAATTGCCGATTTTCTCGTTCTTACGAGAAAGGAAGGTCCATCATCACGAACTT 
CCATAATTATAATTCGGTCAAAATCTCCTCCTTGTTTAAATCAAACTTTCACTGTACTCA 
CACCACCGCACATTTTTAGTTCAAGATTCTGTATCTTTCTCATTCAACTTTGTCACACAA 
CACATAACACTCAAAATAAAAAACAATTGTTTTTTTTAATTGTTCTCTCTTTCTTTCCCT 
TCATCACTCCTACTTTTTCCCCTTGTCAACGATATTCTTCCTTAAAAATCTTCTTTTCTT 
TTTCTCTTTCTTTCTTTCGGGGTCCTGTGTTTCATAGATTCTGTTCTGGGGTATTGGCTT 
CAAGACCCCTTTGCAAGAAA 
>Glyma16g02050 | Gm16:1590480-1590979 REVERSE 
GTGGAACGAACCATGCTGTTGTTCGAGAATGGATGAGTTGAACTGCGCGATGACGACGAC 
GACGACGGAGAATAGCAATGCGGAGCTGGTTCAATGGGAGAGGTTGAGGTTTTGGTGGG
AAGATATTTCTAACTATTTTCACGGCTGTGGTTGTGGGCGAAAGCTGCTTGCCAGAAACTG 
AGCAAAGAAGCAAGTAAAGGGCGGTTTGGAAATTGTTACTATTATTTTCTCTCTTACATG 
TGTTGAGGATGATGATGAAGTCAATTTCATTCACTCTGTTTTCTTCTTCTTCTTCCTTGT 
GGCCGATTAGGGTTATTATTCTTTCTGGCTGTGGAACGAACCATGCTGTTGTTCGAGAAT 
GGATGAGTTGAACTGCGCGATGACGACGACGACGGAGAATAGCAATGCGGAGCTGGTTC
AATGGGAGAGGTTGAGGTTTTGGTGGGAAGATATTTCTAACTATTTTCACGGCTGTGGTTG 
TGGGCGAAAGCTGCTTGCCA 



Promoter regions_1000bp 
>Glyma17g33670 | Gm17:37588630-37589629 FORWARD 
CCAGAAAAGTTGGACTTCTTCAACAATTCATTGTCATGACATGATTCACAATCATTTATA 
AGGTTGGTTTGCATTTAATGTATTAGTTTTTAATTTGAGGGTGTCCAATTTAAATCCTTA 
TGCCTTTTCTTTTGAGTTCTTCTTATTTTTTTCCTTCTGTTGGGGTGGTTGTTGTTGCTG 
TTGCTGATGCTAATGGTGGATCTTGATTTTGTTTATTGCAATTGAGATCAATCATTCAAT 
CTTCTCTGTATTTGTGAAAATGTGTAATAGTTTTGTTTTTTGCAATTTGCTAGTGTTTGC 
TGAAGTTTATTTGTTTTTGTGTGATTGAGCTTTTAAAAGTCTCAGGTGTGCTTTTTTTTT 
CACTTCCTTTCTCGTTATTCTGGATGTCCAGTGTCAGGTTCTATTCAACTTTTGTTTCAA 
AATTTTCCAATATATTTTTTTGAAAATAGTTTAATGCACCAATTCATGATTTCTTAAACA 
GTTAAACTTCCTATTCAAGTGTGATTTCTTCCGGGGTCGATGTCACATATATTTTCTTCA 
ACTGTTGTCTTTAAATCATGGTTTTGTCACATTCCATATTTCAATTCTTTAGCATGACAT 
AATGACATCAAATCAGTGACCATCTTGTTTCGTCTCTTTTAACTTTTTCCTTATTCTTCT 
ATTCTTGGTCGGTTAAAGTCAAGTTCCTGATCTTGGTGGTTACTTTCACTGTACTACTTT 
TGTTTTGGTACATTATTTCTTTTATTTCAATTCCACCTTTCCTTAATAGTAATTTAATTC 
TATTATTATATATCTGTTCCAATTTCTTACAAGAGACTCATCTTGGCCTAACAGATTGCA 
GCTGGCACTAGTGCTCTGGCTTATAGATAAAGCCAATAATTTAAAACATTGACCAGTGCT 
TCTTGTGATGCAAGTGCTAATGGATTGAAGGAAGAGCTAGTTGAAACCCATAAGTTGAAT 
ATTGTGGAAAAGAAATTTGGATGCTATCAGTTTTCTTTCA 
>Glyma03g37760 | Gm03:44273343-44274342 FORWARD 
GGAATAAGTTTCAATTCTAAGGTCTCTTTTTGAAAGCTATCTTAACTAAGGTTCTACTTG 
GTGTATATAGAGAACCAATTACTTACTAATTCATAAGAGCAACAAACACACTCTTTACCA 
CTAGAGCTGACAATTAGCAAAATTCACTTGGAATATGGATATTTTTAAGACGGTGAAGAA 
TATTTTATATTGAATTTTCATTTTTTTGGTACATGGAAATGAGAATATTTATTTTAATTT 
TTTTTATTTATAGTATTCACAAATTTTAGCAAGATTTCTTACTTTTTTTTAAGAGAGTAA 
AATTTTTACTTATACAATAGAAAGATATACAAAAGAAAACCATTCAGTTAGACTTCTGAA 
TCAAGTACAGGTAGCATCAGTTATTTATGTTTATTTTTCTTAACATACACTTATTATTTA 
TCAGTCTTAAACATGTGTTACAGGCATATTCTGCGTTGTTAGTTCTTCTCTCATTGACAT 
CATGCTGGTATGCCATGGTGATGCACATAGAGCACCACGTGATTTTGAATTCAGAATATG 
TTCTCTCTCAATTCCAATCCGAAATTGAGCATTCGGCCGGACTGATACACCCTATAAATT 
CGTCCTCAACCAATTTTGCAAAACTTTTGAGTTCAACTCTCCAAGATACTAACCTTTCAT 
TCTCTGATATCAAGACCAAGGTTATTAAATACATTACTTGTTCTTCTCACGTAGAAGAAT 
TATTAGATGGGTCAGAATTAGAATTATGTGGTTTCAGTCTATCTCTATGTGATACATAAA 
TTATTTTATTTTAATTTATGAAAGAGTTAATAATTTATTACACGAGGATTGATTGAGACT 
AAATCATTCCAACCATGTAATAAATTTTTACATGAGAAATATTACATTTGAGTTTTGTAT 
GTAACTTTTTATTTGTTCTTGTTTTGGACTTTGCAGGTGGCTCCGTTATTATTTAAAGCA 
TTTGAGACGGTTCCTAACTTAGCCCAAATTTCATACATAG 
>Glyma06g06240 | Gm06:4468642-4469641 FORWARD 
ATTATTTTAGAACTGACTTTAATTTAAAATATTTTTGAAAAAAAAATTAATAAAGGAAAA 
ATTATGTTTAACCTTATAAAAAAAAATCAAGATATACTTTTAATTTAAAACTTATTATAA 
GGATACGAGGCAGAAATACGCAATTGACATTTGGTGTAAGATTTAAAGAGAACGATCTAT 
ATTTAAGGAGAGAACTGTACTCTGAAATTTTCTTGAATATGAGGCAGAATTAATAAAGAG 
AACATCACTCACATCACTTGGGAAAGGGCGGGGAACAGCAACGGCTTCGTCAGGATTTTA 
AAAAGAACAACAACATCATAAAATATTCTACTAGTAAATGGTTGTTTAGTTAACTAACAC 
CTGAGATGAGACTTTGTTTTTTTTTTACATAGGAAAGAAAACTCTCTCCACCTTGTTAAC 
ATAACATAACATTGTTGCCTCACAAGACAGGAAATAAACACAACCACAGTTAAGAAAGCC 
AAAAATTTCTCCATCATTTTGCACATACCTCTCTGGGATTCCTTTTTTTATTAAAGATTG 
TTCCTTTGTACCTCACATATTTATAAACACATGCTGCCCTCTCCAACCTCCATATGCTAA 
CTGCTTCTCTATATACAATAGAGAGTTTCTTCCAATTCCAAACTGAATTGAATTTCTGTA 
AATTAAAATCAATCTATGCACCACAGTTTTTGGAGAAGTTAGAAGAAAGAACTTCTATAT 
AAGTTAAGCATATAATTTGATTTTAACTTACAAGAGAAGCTCAATTCAATTTAGCTTATG 
AGAGAAACTCAATTCATTTTATCTTCTTTTCTTCTGTAATTAAGTGGTTATGAAGAAATT 
TATTCAACCAGGACTTCAGTATCAAACTTATGTGAGACAGATCTTCTCCTAACATATTGC 
AGTGCTTGGGCTTCCATCCGAGTGTGCTGTTTGGTGTCTCTTATGATGCAAAAGGCCAAA 
GAGATATTGAACTTGCAATAGTACTTTCATGCTCGGCGAG 
>Glyma02g09550 | Gm02:7475050-7476049 REVERSE 



TTAATAAATGAGGTGCTGGACCGTGCTAAAATTGAAGCTGGCAAGTTAGAGCTGGAGGCT 
GTTCCATTTGATCTTCGGTCCATAATTGATGATGTCCTTTCTCTTTTTTCTGAGAAATCT 
AGACACAAAGGTTTAGAGGTATGCTTCATTTTTTATTAACTTACTACAAATGCCATCGCA 
TTGTTTTGCTTCGTCCAAGTTTACCATTCTATTTTTTTAATTGATGAACTTATACTGTTC 
TTTCATCTCTTTTTCACCCTTTTGGTGTCTTATGCCACTCGATGTTCATGTTCCTGATGC 
TCATACTGAACCTCAACCTGAACTCATATTGTCAATTGTGGAAGTAAAGCTGGCTGTGTT 
TGTTTCTGACAAAGTTCCAGATATTGTCATGGGAGATCCTGGGAGATTCAGACAAATAAT 
AACAAATCTTGTTGGCAACTCTGTTAAAGTAAGTGGAATTTTCACATCTGTCAGATGTTA 
TTTGCATTTGGAAATGCCATTCTAACTGTTTCAATCTTCTTATCTTCACTTTTAGATTTA 
GCCTTTTGTTTTCTTCTTTCCCCCACAGTGGGCAGTTGTGGAAGAAAAAATTGATATTGA 
TGCTTGTATCCTTCATATTTATTCTTTCCCTTGTATACGTTAAATTTATTCACAAGGTAC 
TTGTTGCCTTGTTGATAACATTACTAATTAATTTGCACATCTTGAAGTTTACTGAACAAG 
GGCATATATTTGTTAAAGTCCATCTAGCGGACAACCGAAAGTCCATGATGAATGGAAAAC 
ACGAGACTTTTCTAAATGGAGAATCAGATGAAGTTTTCTATATATCTGGTGATTATCATT 
TCAAAACCTTAAGTGGATGTGAAGCAGCTGATGAACGGAACAGTTGGGATAATTTTAAGC 
ATCTAATAGCTGACAAAGAATATGGCCTTGATTCTTCTAGAGAAACAATGGCTGCTTGTG 
AATCTTCCGAGCAAGTCACATTGAGGGTATGCGTGGAGGA 
>Glyma02g05220 | Gm02:4231677-4232676 REVERSE 
AAAGATTTCATATGGGTTAAGCTTAAGCATGTAGTTTTGGTTTCATTTCGAGATCTATGT 
TTGTGGAAGCAAAAATATTATTGATAATGCTTGATTTTAGAGAAAATAATAGGTTTAATT 
ATTTATTTGGTTCTTATTTTATGTTTTGTCCCTATGTCAAGAAATTAGATGTTATACTCT 
CTATAAATACACTTTTAAATTTTAATTCTATGTTGATCCTAATGTTAGGTGTATCTTAAC 
TTTATTAAGTAAAACTAAAATAGAAAATAACAATGTATACCCACTACATTTTTTCTAAAT 
TTGCTAAACTGCCACAAACTTAATAATAGAAAGTAAAATGATATTAAAAAGACGTGCAGA 
GACTAAAATATTTAGTTTTAAGTATATGAACTAAACCATAAAAATGATGTAAACGTAAAG 
TTTGAGTAATTAAATCATTTACACAATTAATCAAAACCATAAGTTTGTTTTGTTAAGTTT 
TATAATAATTATTTTAAAAGTCTTACATGACATAATTTATGAAGGTTAATAATATAAAAT 
TCCTTGTATTGATAATACATAAAAAAAAAATTTAATTTATTATTAGAAATTAATTTCTTG 
CTTGTCCGTGGGAGGAAACTATGGTGGAAAAAATATATTTGAAAAGCTTTTCTCTGCCAG 
CCACACAAATATATTAAAATTTTGTATCTCCTTTACAATCTCGCAAACAAGTGTTAAAAG 
GGTGACATGACTTCCACCTAAGTAGAGTCTAGGAAGGGTAGTAGATGTACGCAATCTTAG 
CCTAGATAGGTTCGTGATTTTAATAGGGGAAGTGTTATTATCCAATCAAAATTCGTGAAA 
AGCTATTCCCCTCTCAAGCACACAAACAAAGTTTAATTGCTACTTTATATGCTCATGGCT 
GCTTCAAGTAACACAACAGTGAGTTATATGTGACAGAAGACAAAGACCAAAGTTCTTCTG 
AAAGTTCTGTATGGTCTCTCCAGGTTCAAGGTAGCCAATA 
>Glyma02g47610 | Gm02:51135386-51136385 FORWARD 
CCAAACTTTGTGCGCCCTGAGGGGTGGATTGCTGAGAAATTTTTTGGGTTTGCTTCAATT 
TTGCTTTTGCAGTTGAAGATTCATGGTGGGTTGCTTGGTGGTTCAGCTTTTTGAATGTTC 
TGCTCAAGCTGCTGGGGCTTGCCTTGAATCTCCAGGACTGTTACGTTGGTGAATTTGGCA 
AGGATGTCTGTGAATCGAAGGCTTCCTGCTTCAAATGGTAGATTGCTATCAAATATGAAG 
TCTTGGAAGCTGAATGAGCCTCTGCATGGGTCTAATTGTCCCAGGGCATGCAGGAGGAAG 
CCCTTGCTTCTTTGGTTTTTTGGCTTTGTTGCCATAGGGACTGTTTGGTTCATCTTGAGT 
TTCAATAGTAAGTATTTGATGAGCAAGGAGAATGAAGCAATTTGTGAAGAGAGAGAGAGA 
ATCTTGCTACAACGTTACAATGTTAGTAGGAAACAGATTCATGCTTTGGCTTCCTTGCTC 
TCTGGATCAGATCAGGTGAACTATACTTTCAATTTTATTGCTGCATATTGTGCTCGCTGA 
GGATAATTCATAATTATTTACTTTTGCTTAGAAACTTTAATTAATTTGGCTTCTTCTATG 
TACTAACTGTTCTTTCTATTGGGCGTTATTGTCACTAAACAAACAACTTCTTGTTGGATT 
ATATATTTGAGCTGAAGTGAAAGATGTAAAATATTGAGAACCAATAGATTGTCTTAAATG 
AAAGGGTATAAACCATGCTCTTCTGATGCTTTTTCCGCAAGGTTTCTCTAGGATCACCTT 
ATTTTGTACAAAAGGTTGATTTCTAAAAGTGATGGATACTCTCTTGCTAGATTTTTGATA 
GAAAACAGTGATTGTTGCAGAGATAAATATGAACAGTAACAAAGTCGTGCTCTTTGTCCT 
ATGTCTTACTAAGTTTATAATGCAGATTTTATCCAACTGTATTGATGAAAGAAGACTTCA 
AATGCTGCTAGGCAGCGGCATGGTTAGCACTCCACAGTTA 
>Glyma14g01040 | Gm14:565485-566484 REVERSE 
ATGAAAGAAGACTTCAAATGCTGTTAAGCAGCGGCATGGTCAGTACACCACAGTTAATAT 
GTCCGGAGAATCAGGAGTTACAAAAGGTGCATACATGTGTTGCAGACACTGTAGAACCTA 



TAGAACAATGCCCAGTTCTCAATGATTGTGTCCAGACAAGGCTTGAATTATCATTCCCAT 
TGAAAAGTTATGTATCATTGGCCTCGCACTCTGCACTTCCAACTGATTTGGTTAGTTATT 
TGCACCGTGGAAAGGTAGAATCTTTACTAAAGCTAAGGCATGTATTTGTTATGCCCAAAA 
GTTTCATAATTTAAATTGTTGACTCTCCTAAAAAATAGGGATTACCCAAGAATTATAGCC 
TAGCTTACAATTCTCTTTTCTCACTGCTCAGCCTATCCTAGGGGGGCATAATATGGTTGT 
TGATTGAATGGAGATAAAAAAAAAGCATAGTGATGAACTTTAGGATTCCTAAATATCATT 
TTCTGTAAGAGTGCTGAGTTTGTGGAAGCTGGGTGAGAAATGTAACTATTAATAATGCAT 
CATCTGGATCTACAGTGTACCATTTTGTATGCACTTGAATGTAATCAAAAGATTCCCTTG 
AATTGCCTATCTGGCATCATAGCATTCTTTTTATAGCTTGGCTAGTGCTATAATAAATTC 
TTGTCTTGATGTGTAAAAGACAGGGCATCACCGATGATAGTCTAGCTTTCAAATCATTCA 
ACCTACAGCCTAATAATAATAGTCATATCAAGGAAAAGTAGTGGATTTTGGTTTATTTGC 
TCCAAATATTGCCTTTCCCATGTTACTTGTGAATGTGATTTATACCATAGACTCTGCTTC 
TAAGCTTGTGCAATAACTATGAAGGCGTGCAATCCTTGCATGCTTATTTGAAACAAATAC 
TTCCACTATATAATTAATTTGCTAATTCATTTTGGCTTTGCAGAACATTGTGCAATCATG 
GGAACTGAGGGTATCTGCAATTCGGTATCATGCGAGTTCA 
>Glyma08g11060 | Gm08:8074555-8075554 FORWARD 
CTATTAACTAAACAGTAGACAGATTCTAGGGGGAAAAGAAGAAGGAAGGGAAAAAGATA
ATAACACCTTGAGAGGTTCTAATCATTCATGCGTGGTGCCTATCTCTATACCTACTCTTTT 
GACTCTGGGTCCTCTCCCATGGCAGTTTTGATAAAGTACGGGGGTATCAAATGCCATTCT 
GAGCCAAAAAAGCTTATGCCTTATTCTTGAAATTTTGGTTCCATGCAGGGGCACTTTTGT 
CAACACAAAAGTACAGCTAACACAAACCCACGCACGCACAGAGTAAACGACTTGGCGTG
AAGAAGTTGTCTACTGGCATGGACGGATAGGGATGTGAACACAAAGCAAACCAAAGTTAA
GAAAGGCTGTGATTTCTGCTCAGTGGAACTATGCCTTTTCTGCCCTCTATTTTTTTTTTTT 
ATAAAATTTTTGGTACCCATAATACTGTGATCTGATTTATCAGTTTTGTTAAATGATTAA 
TTTCTGATTGAGAATCTGATTTGAGCCATAATTTATAATTTTTAGTAATTTTTTCATCTC 
AATCAAGACTTTAACTTAATATTTTATTTTATTTAAAGAGATTAAATTCATTACCCTCGT 
ACCAATGATTTGTTATTTTGATCTCAATTTTTTTATTATTATTACTTGTGTTCAAAATAT 
GCAATATAACTTTATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATA 
TATATATATATATATATATATAACAAGCTTGTTAAAATATACTATAGTGTTTATTGCTAT 
ATTCTTTTGACAAATATTGTTTTTTTGAGTGGATAGTTTGGAAAGAGATAATGGACTATA 
ATAATGTTGAAAACAATTGTGCTATGCTACCGTATTATTCTTATCATCTTGCCTTGCCAA 
ATTCTCCTACTACCTGAGCTCGATGAACAACAACTCATTGCTTTAAAGTCCTTGCCAGCT 
TCATTCTCCACGTTCAAGTTACCTTCTTTTTTTTTTTTTT 
>Glyma06g06180 | Gm06:4435872-4436871 FORWARD 
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNAG
GAAAGTGATGTGTGGT 
CAAACAAGAGGAGTGAGATGATGTTGAGTATGACACTGTC 
>Glyma14g12330 | Gm14:11061398-11062397 REVERSE 
ACTTCTTCAACAATTCATTGTCATGACATGATTCACAATCATGTATAAGGTTGGTTTGCA 
TTTATTGTATTAGTTTTTAATTTGGGGGTGTCCAATTTAAATCCTTATGCCTTTTCTTTA 
GAGTTCTTATTATTTTTTTCTTCTATTTGGGTGGTTGTTGTTGCTATTGCTGATGATGGA 



TCTTGATTTTGTTTATTGCAATTGGGATCAATCATTCAATCTTCTTTGTATTTGTGAAAA 
TGTGTAGTAGTTTTGTTTTTGCAATTTATAAGTGTTTGATGAAGTTTATTTGTTTTTGTG 
TGATTGAGCTCTTAAAAGTCTAAGGTGTGTTTTTCACTTCCTTTCTCGTTATTCTGAATG 
TGCAGTGTCAGTGTCAGGTGCTATTCAACTTCTGTTTCAACACTTTCCAATATATATATA 
TATATATATATATATATATATATATATATTTTAAATAGTTTAATGCACCAATTCATGATT 
TCTTAATCAGTTAAACTTCTATTCAAGTGTGATTTCTTCAGGGGTTGATATCACATATTT 
TCTTCAACCGTTGTCCTCAGGTCATGGTTTTGTCACATTCCATATTTCAATTCTTTAGCA 
TGACATAATGACATCAAATCAATGAACATTGTGTTTCGTCTCTTTTAACTTTTTCCTTAT 
TCTTCTATTCTTGGTCGGTTAAAGTTAAGTTCCTGATCTTGGTGGTTACTTTCACTGTAC 
TACTTTTGGTTTTTGTACTTCTTTTATTTCAATTCCACCTTTCCTTAATGGTAACTTAAT 
TCTATTATTATATATCTGTTCCAATTTCTTACAAGAGACTCATCTTGGCCTAACAGATTG 
CAGCTGGCACTAGTGCTCTGGCTTATAGATAAAGACAATAATTTAATACATTGACCAGTG 
CTTCTTGTGATGCAAGTACTATGGATTGAAGGAAGAGCTAGTTGAAACCACAAGTTGAAT 
ATTGTGGAAAAGAAATTTGGATGCTATCAGTTTGCTTTCA 
>Glyma05g34310 | Gm05:38686419-38687418 FORWARD 
GTAATAAAGGGCATAAAAAAAATAAACAAGTACATAGTCTGTGTGTGTGTGAGAGAGAGA 
GAGGGCACACACACAGATCAAGACCAAACAAACCAAACTGGTTCCAATAGCCACCTTCGT 
CTCTTTCATGTACAGACAGGTAAACATGGTTTTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCAAGAGT 
CTCAACAACCCCCTTTTTCCATCTCTATCTCTTTCTCATTGGGTTGTGTGCTTCGCTGTG 
TGTGTATGGTTTTTTGGGGGTCAATCTCTGGCTTTGATTATTATATGGAGGAAAGAGGGT 
GAACGTGCTCTTCTTTGTCCTTAAGCAAGCACTAGTTTCACGCCTACTCAGCATGATTAT 
TGATTAGAGTTCTCTTCCATTTTTTTATTCTGATCCTTAAGTCCCAAAACTCTGTTGAAA 
CACACAAATATTGGCTGTTGGGGAAGGGGAAGGTGGTTCTTTGGAATTTGAGCTTCTTTT 
TTTTTTTTTTTATACATCTTTTGAGACTCATGCTTGTCTCTCAATTATTCTTCTTTTAAA 
TCCTGGGTCTTTTGGTTTGAATTTTTTCCATTTCCTTTTCTTTTTCTTTTTTGGGTGGTG 
ATTTTTTGCAATAGGCTTAGCTTCTTTCTTTAATAAGAGATAAAATAAAGAAAAGAATTT 
GTCCAACTGGTCAATCATTCATTGTGCTAGTTTGCTTTTGGTTCTTCTTTCTGAGTTTTG 
AATCGCGCAAAACAATGCTGCAATGATGCCGTACATGGAGTTTTGTTTCTGTGACCTTTT 
TCTTCCAACCATCAGAGAAAAGTGTCTGTGTTTTTGCTAGTACTACTTTCAGCTTTAAGC 
ATAGTGAGGTCCTCCTACATAAACTCTAACCACAATTACTTTTGGGGCTTCTTTTCCGAC 
TTTTATAGATGATGAATAGGGCAGAAAGATAGGGAGGGGCAGAGAGAAATTGTTGGTGAT 
GGGTCTTGGTTTGAAGATGAAGAGCCTGAGGCACCACCCC 
>Glyma04g06190 | Gm04:4738919-4739918 FORWARD 
GCACCCCCTATTGCACATACCTATCTGGAATTCCTTTTTTATCAATTTTCTTATTAAAGT 
TTGTTCCTTTGTACCTCACATATTTATAAACTCATGCTGTCCTCTCCATATGCTAATTAC 
TCCTCTATCCTCTCTAGTGATCAGCTACTTTTCTTGTGATGCATTTGAATCCTCAGTGGA 
AGAGATTCTTCTCAGAGTTTGATTCTCCCATTTAATTTCTGAGGTGGGCTGCAAATGACC 
CTTCTTTTCTTTTTTGGATACAATGATGCAAATGATCTTTTAAACTTAGAGTTAGTTATT 
TTTATCCCTTTCATATCAATTTACTTTATCTGTCCTGGACACTGAGTTCTGTTATTCTAT 
GTGTATTCCAATGCAGTTTGTCTGGAAAAACCATAAGTTCTTTTAAGAGAAGAAAATAAC 
AAGGTAAAATGAATTGAATTTTTATAAATTAAAATTAATCTATGCATTCCATTTTTTTTG 
AAGAAGTTAGATGAAAGAACTTTTATATGAGTTAAGCATATAAGTTGATTTTAACTTACG 
AGATAAACTTAATTTATTGTAGCTTATGAGAGAAATTCAATTCATTTAGGATAATTTGTT 
TAAGCTTATTTGTTAAAATAAATGTTTATTTTAATGATATAAGCGCTTAAAAAAACAACT 
TTCTGTTTTTTCAATGTGTTTGTCTAAATTGCTTATGCTTAAAAAAATAATTTGAGTTAT 
TTTAAGAAATAAATCTTCAATCTTCTTTTAAAAAAACTCTTCTTTTAAAGTTATTTTTTT 
AAAAGCTTAAGCAAACTCACTTTATCTTCTATCTTCTGTAAGTGCACATGGAGAAATTTA 
TTCAACCAGCACTTTAGTACCTAACTTATGTGAGACTGATCTTCTCCTAACATATTGCAG 
TGCTTTGGCTTCCATCCGAATGTGCTGTTTGCAGGCTCTTATGATGCAAAAGGTCATAGT 
GATATATTAAACTTGGACTAGTACTTTCATGCTCCTCGAG 
>Glyma09g00490 | Gm09:218447-219446 FORWARD 
GAGCGAGTATGGTATTATTGCCATGTATCCTAAGCCTCAAGAAATTCTTACATTTGGTAA 
AGCCAAGGAGATTGAAAGTTTTTGGCAGTGTATAATACATGCAGTTATATGGTGTATTTG 
GTTGGTGAGGAATGATTGCATCTTTATGCTTCAGAAATTGTTTTTGAATAAGATTGTCTT 
CTAGCCTCTATCTGGTTCTCCTGTGGTTCTTTTGAGGGAGTTTTCATTTATCATACGGAG 
AGAGACTGGAGAGCTGGACAGCTTTGTTGAATTTTTAATTTGTTTTGGAGGATATTTTAT 



CCTCCCCTTGTTTCAGTTTGTCTTCTCTCATAAAATATCATTTTCTATTTTAAAAAAAAG 
ACTTGAAAAGTTTTATATCGTATAACCGGTAGTACTCTGTCATGAATAAACTATCGTAAA 
AGCTTAAGCTATTGGGTGAACTTGAATGATTTTATATTGCATCTCTGAAATGCCCCCTCA 
CACAATAGCCCTTTGGGATTAAAATGTGGATAATGCACACGCCCATCTATCTTGCGCTGA 
AATTTATCTTTCCATTAGAATAATTGGGGCAACATTGATCGAATTTTAGATCGATCACTT 
GACCGTGCAGGCTTGGATACCATGTTAGGAACCAACTATCCCCAAATGCTTAAGATGTTA 
GGTTAAGACATGAATGGTTTGTTACTACATCTCTAACTTACTGTCTCATTTTGCTGCCTT 
TGTTTAATTAGGTCAGTTCAACATTATAGTTTATGATTTTATAGTACATAACTATCTTAT 
TTTAATTCGATTTTCCTCTTTTATCTGTGGTTAGAAACACATGCCAGGGGGAATTGAATG 
ACAGAATGTTCTGACATTAATATTCATTTGATAGCTGTTTTCATTCGAATATTATTGTTG 
TTTTCATCTGTTCCATTCCCATCTATCTGATGCTTAACTTTTCCATCTTTTAATGTAGTT 
ATGTGAAAAAGGAAAAATCGCCTGAGGTGGTTCAAACACT 
>Glyma11g08310 | Gm11:5889650-5890649 FORWARD 
GTGATCTTCACTACAATTGATAGTTTGTCCTAATCATGACATAGGTAAAAAAAAAAAAAA 
TCTTGTAATAGAAAATGTCACCAGTGAAAGATGGTATAAAAGTATGGCCTGATAATTTCA 
GAAATAAAACGAGCTTATTATGTCTTTTCCTTTTGATCTCCAACAATCCCTCTTTTAGTT 
GTCTATTTCTTAAAATTAGTATTTCTTTTACAATCTAGGAAATTAAAATAATAAGCTAAT 
ATATTTTATTAAAAAAATATTAATCAGCAGTTGAGATTTAAAATTGATCATTCATAAAAA 
TTACTATGAAATAAGAGGAATGAGAGATAATAACAATTATTTTACATCTTCAAAAGTAAG 
TAAAAAAAACTCAATAAAGGAATAAGAATATTAAAAAAATGATAATATAATTAAAAGATA 
AAAGATAAAAAAAAAACTAAGAACCGATGGTTAATGCACATAATATGATTATTTTTTTCC 
AATTTATTTCATACTCAAAGTTCAATTAAAATTTAAACTTTAAACCACACAAATTAGTCT 
AACTTATGTCAAAATTGTTATTGTTATAAATTTTTACTCTTTAGGGGAAGTTTTATAGCT 
TAGCATTTATCAGTATCAGTCTTTTGCTTTTCTTTAGTACAGTATAATATTGGAATGCGA 
TAAAAGATCTTCTCAATGTATGTCTAATATGAATGCATTATAAAGATAAAAGGATGCATT 
TATTTTTGGTACAGAAAATAATGCATTTTGTTAATAAACAATATGTTATGATATTATTAA 
TAAATCATCAATGTATTGATACGCACACACTCACTATATATTGAAAACTTAACACACATA 
CAGAGAGGCTTCTCTGTTTGACACACAGGCCAAGCATAAACAAGTTGGAATCTCTCAGAT 
GAGTTGCTTTATAACCTCATACTCATAGATTCTGCAGTGAGTTATGGCAGAAAACAAAGA 
CGAAATCTATTCTGAATGTTCACCAGGCTCAAACTCTCCA 
>Glyma08g05370 | Gm08:3808914-3809913 REVERSE 
ATCGTGAAAATTCTATTTAGTTTTCTGATGTGCTTAAATTAAGCAAAGAAAAAAAGCAAA 
GCAACCACACGTATAGTAATAAAGGGTATAAAGAAACAAACAAGTACATAGTGAGAGAGA 
GAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGGGCACACACACAGATCAAGTCCAAACAAACCAAACTG
GTTCCAATTGTTCATTGTACAGCCACCTTCTTCTCTTTCCTGTACAGACAGGTAAACATGGT 
TTTTTCTCTCTCTCTCAAGAGTCTCAAGAACCCCCCCTTTTTCCATCTCAATCTCTTTCT 
TATTGGGTTGTGTGCTTCGCTGTGTGTGTATGGTTTTTTGGGGGTCAATCTCTGGCTTTG 
ATTATTATATGGAGGAACTTGCTCTTCTTTGTCCTTAAGCAAACACTAGTTTCACGCCTA 
CTCAGCATGATTATTCATTAGAGTTCTCTTTCCATTTTTTTATTCTCATCCTTAACTACC 
AAAACTCTGTTAAACACACAAATATTGGCTGTTGGGGAAGGAGAAGGTGGTTCTTTGGAA 
TTTGAGCTCCTTTTTTTTTTTTACATCTTTTGAGACTCATGCTTGTCTCTCAATTATTAT 
TCTTCTTTTAAATTCTGGATCTTTTAGCTTTGAGATTTTTTCTTTTTTGCAATAGGCTTA 
GCTTCTTTCTTTAATAAGATAAAATAAAGAAAAAGAATTTGCCCAACTGGTCAATCGTTC 
ATTGTTCTACTAGTTTGGTTTTGGTTCTTCTTTCTGAGTTTTGAATCGCGCAAATCAATG 
CTGCAATGATGCCGTACATGGAGTTTTGTTCTGTGACCTTGAGAGAAAAGTGTCTGTGTT 
TTTGCTAGTACTAGTTTCAACTTTAAGCAAATTGAGGTTCTCCTATAAAAGCAATAACCA 
GAATTATTTTTTATTTTTGGGGTTTCTTCCGACTTTTATAGATAATGAATGAATCGGACA 
GAGAGAAAAGAAATTGTTGGTGATGGGTCTTGGTTTGAAG 
>Glyma07g27540 | Gm07:30902949-30903948 REVERSE 
GGTGTCTTATGCCACTCGATTTTCATGTTCCTGATGCTCATACTGAACCTCAACCTGAAC 
TCATATTGTCAATTGTGGAAGTAAAGCTGGCTGTGTTTGTTTCTGACAAAGTTCCGGATA 
TTGTCATGGGAGATCCTGGGAGATTCAGACAAATAATAACAAATCTTGTTGGCAACTCTG 
TTAAAGTAAGTGGAATTTTCATAGTTTGTTCATCTGTTGGATGTTATTTGCATTTGGAAA 
TGCCATTCTAAGTTTCTAACTGTTTCAATCTTCTTCACTTTTCTTCTCCCCCCCCCCCCC 
CCACAGTGAGCAGCTGTGGAAGAAAGCATTGATATTGATGCTTGAATCCTTCATATTTAT 
TCTCTCCCTTGTGTACGCCAAATTTTATTCACAAGGTACTTGTTGATAACATTACTAATT 



AATTTGCACATCTTGCAGTTTACTGAACAAGGGCATATATTTGTTAAAGTTCATCTAGCA 
GACAATCGAAAGTCCATAATGAATGGAAAACACGATACTTTTCTAAATGGAGAATCAGAT 
GAAGTTTTCCATATATCTGGTGATTATCATTTCAAAACCTTAAGTGGATGTGAAGCTGCC 
GATGAACGGAATAGTTGGGATAATTTTAAGCATCTAATCGCTGACGAAGAATATGGCCTT 
GATTCTTCTAGAGAAACAATGGCTGCTTGTGAATCTTCTGAGCAAGTCACCTTGAGGGTG 
TGCGTGGAGGACACTGGAATTGGAATTCCTTTCTCAGCTCAGGATGGGATATTCATGCCA 
TTTGTGCAGGCTGACAGCTCAACCTCACGAAATTATGGGGGTACTGGTATTGGCTTGAGT 
ATCAGTAAATGTCTGGTTGAGCTAATGGGTGGTCAGATAAACTTCATAAGTCGACCCCAG 
GTTGGGAGCACCTTTTCTTTTACTGCAGTTTGTGAAGCATTTAAGAAAAGTTCAGTTACC 
AACAAGAAGAAAAATTTGGAAGATCTGCCTTCAAGTTTTA 
>Glyma19g40090 | Gm19:46552180-46553179 REVERSE 
ATTTGTTCCTCTGTTTACTGGATAAAATTTTAAAATGAGAGACTTTATTGGAATAATTTA 
AAAGAATGTGAGAAATAATAGTATAACAAATTAAAATTAAGATAACTAAAATCACAAATA 
AATTTACATACAAACACTAAAAGTGTAATAAAACATAGAGAGAGTCAGAAGTGATTGAAC 
CAAGTGTCGGCACATGAGTGAAAGAAATTAAAAAAATATATAAAATGTACAAAATATATA 
TATAATTTAAAATGTATTTTTAGATGATTTTTAATAAAAAAAAATATTTTTTAATTTCTA 
AATCAGTATTTTAGTTAAGAAGATGAAGATCCATGATGAAAACCCGTTAGATGATATTGG 
GCAGCAGGCGTCGGATTGGATAAAGAAAGAAGGCAAATGGGAATTTGGACCGGATACGC
TGGATTTCACACCCATCTGTCAACACTCGAAGGAAAAGTTAACACACATTCATATAGTGTG 
GTCCAAATTCAAAGAAACTTCACAATGCCCATGGCCTAGAAAGTTGATTGATCACACAAA 
CACCAAATCAGAATTCAGAATTCAGAATTCAGAACTCGCGGTTTACTAATATTATTCTTT 
TGAAATTTATTTTATACGTACCCAGAAAAAGTGAAGCTGAGTAGGCCCAGGCCACCGTCC 
AATGAATTCCCATTTCCCAGCCTCTAAACAGAAAACTTTTGGCAAATATTACCAAAAATG 
AGAAAATAAAATAAAAAGGTGCCAGCCAATCCGAAAATGATGTGGCACGTGTGTAAAGCG 
AAAAGTAAAATGAGAGAAGCATGGAAAAAAGGGCACGCCCGAGTGGGAGTAGGCGTTTG
CCATGCTTGTCCGTGAGGGATGGGCTTAACGTTAATCTCATGTCATGCTTTTTAACCCACT 
CACACACTCTCTCTTCTTTCTTCATGCCCGCCTCCCTTTCTTCTTCCTTTGGTAACATCC 
TCTTCTCTATAAACACTCTTTATTCTCTCTATTTACTTCC 
>Glyma03g37470 | Gm03:44081715-44082714 REVERSE 
TAGATTTTACTTAAAATAATTCAAAAGTATTTTTATTCTTAAAATGACAGTTTTTATTTA 
TTTTTTATTTTGTGCATTAAAATTTGTAATTACATATTAGAATTCAAGAAATATTTTTTT 
TTCAGATTCGGAAAGAATACTTTCCAAACATTACTTCATACATAATGTACTTATTTGTAA 
TTTCTTTTAAGAGTTTAATATTAATAATGTAAAATTTTATATTATCATTTAATTATAAAT 
CATCATTTAAATTATTTTAAAATAATTATTTTAAAATTTTAATAAATGTATCATACGTAA 
TATGTTATGACTGAACGATTATGTTAAATTTTCTATATTATTAATGTATATTTTTTCTTA 
AGTCTTTTTCAAGATATTTTTTATGACATATTCAAGATATATACTTTTTATTTGAAACAC 
AAGTATCTCTTTCATCATAATTTTATTCAAGATGAATATAATTATTATAAATAACAAAAG 
TTTATATTCAAATAATTAACATAATTTGAATATGAAATCAGTGAATAAACACCAATTAAT 
TCTTAATCGAAACATGTGGTTTGATAAACAAACAAGGCAATTGGAAATTTGGACCGGATG 
CACGGGATTTGACACCCATTAGGAAAAGTTAACACACATCGATATAGTGGTCCAAATTCA 
AAGAAACTTCACAATGCCACGGCCAAGAAAGTTGAATTACGAACACCAAAGCAGAATTAA 
GGACTTCAAATATATTTTTTTGAAAGGGTGAATCGAATCTGAAATTTATTTTACACGTAG 
CCAGAAAAAGTGAAGCTGAGTAGGCCCAGGCCACCGTCCAATGAATTCCCATTTCCTAAC 
ATAAAAAACCACAGCCACATTAGCTTCTAGGCAAAAATGAGAAAATATAAAATAAAAAAA 
GGTCCCAGCCAATCCGAAAATGATGTGGCACGTGTGTAAAATGAGAGAAGCATGGAAAAA 
AGGGAACGCCCGAGTCAGAGTAGGCGTTTGCCATGCTTGT 
>Glyma05g28070 | Gm05:33959056-33960055 FORWARD 
TTATTTTATATATAGAATAACATTATCGTAGTTGGAGATTCCCTGCCTTATTTCATTCAA 
CTATTACATATCTCAGGTTTTTAGTTTTAATTTTGACAATAATAGAAACCTTATTTTTAA 
TTATTTCTTTTGGATCTGAATACACGTTAAAGCCATTTTTGGGGGCATAATAAATACCCT 
TACATATGCAATGCTAAAAAAGTTAAAACTAGGACACTACAATATTAGGAAAGGGGAGAA 
AAAAAGAAAAGAGAGAACAAGTTCTAATGGGTAAAGTGACAAATGACCTAAGTTCTCTCA 
CAATGTTCCCATTCTTGTGTTGGATCAAATAAATATTGGCAGAGGAGAGTGGTAAACAGT 
GATGTCCTCAGAGTATAGTGTCTGAATTCAGCGTAAAGTTAAACTAATAAAACTATAAAC 
TAAACAGTAGACAGATTCGAGGGGGAAAGAAGAAGAAGATAAATAACACCTCGAGAGGT
TCTAATCATGCGTGGTGCCTCTATCTATCTATATACCTACGTCTTTTGACTCTGGGTCCTC 



CCTCCCATGGCAATTTTGATAAAGTACTACGGGGTATCAAATGCCATTGTGAGCAAAAGA 
AGCTTACGCCTTATTCTTGAAATTTTGGTTCCATGCAGGGGCACTTTTGCCAACACAAAA 
GTACAGCTAAACAAACACACGCACGCACAGAGCTAACGACTTAGCGTGAAGAAGTTGTCT 
ACTGGCATGGACGGATAGGGATGTGAACACAAAGCAGACCAAAGTTAAAAAAAGGCTGT
GATTTCTGCTCAGTGGAACTATGCCTTTTCTCCCTCTATTTTATTATTATTGTTATTACAC 
TTGTGTTCAAAATATACAATAATAAATTTATTTTTTATAATAAGCTTGTTAAAATATATA 
ATGTTTATTGCTATATTCTTTTGACAAGTATTGTTTTTTGAGTGGATAGTTTGGAAAGAG 
ATAATGGCCTATAATAATATTTTGAAAACATTTGTGCTGT 
>Glyma12g37050 | Gm12:40025318-40026317 REVERSE 
GTTTCCTCTTTGGGACTAATTCTGTCTATAAACCAGTGGCTGTCATTAAAAAAGAATAAG 
AGAAATTAAATTTTTCCTTTGCTATTCTTATAGTCATAAATAAGGAAAACAAAGCTTAAC 
AAGTGGTTATCTAGAAGCTCTGAGTGAGTATCGGTGTTATGTCTTAGGCTGCATTTTAAA 
CTAAAAATCCCAACAGTAGCCTAGAGTTGTATTAATTAAAATATATTTGTTTTCATTTCT 
CATATCTTTCTCTATGTTAAAATGATCTAGAGTTATATTATTCATCATGAATTTGGGCTT 
ATTTTATTGATCATAAATCTTGTGATTCATGATACGATTCGATACATAGGCTTTCCGATA 
CATATTTTGTGTTCCAATTCAACTACCATGATCCTAAGCCTCAAGAAATTCTTTCATTTG 
GTAAAGCCAAGGAGGTTGAAAGTTTTCAGCAGTGTGAAATATATGCAGTTATATGGTGTA 
TTCAGTTGGTGAGGAATGATTGCATCTTTATGTTTCAGAACTTGTTTTGGAATGAGATTG 
TCTTCTAGCCTCTATCTTGTTCTCCTGTGGTTCTTTTGAGGGAGTTTTCATTTATCATAT 
GGAGAGAGGCTGGAGAGCTGGACAGCTTTGCTGAATTTTTAATTTGTTTTGGAGGATATT 
TTATCCTCCCCTTGTTTCAGTTTGTCTTCTCTCATAAAATATCATTTTCTGTTTTAAGAA 
GACTTGAAACTTTTAATGTAGTATAACCAGTAGTACTCTGTCATGAATCAACTATCCTAA 
AAGCTTATACTATTAAGTGAACTTGAATGGTTTTATATTGCATCTCTGAAAGGCCCCTCA 
CACAAGAGCCCTTTGGGATTAAAACTTGGATTATGCACAACTTTTCCATCTAGTTTGTTG 
TTTTCGTCTGTTCCATTCCCTTCTATCTGATGCTTGACTTTTCCATCTTTTGATGTAGTT 
ATGTGAAAAAGGAAAAATTGCCTGAGGTGGTTCAATCACT 
>Glyma01g36950 | Gm01:49347823-49348822 REVERSE 
AGGGAAGATGGGTGGCAAATGTGGCATCTGATGAAAGCCATAAGCGTCATGGATAAGGA
ATAAAATCAGCCCTCTTTCTACTGCACTGCCACACAAAAGAGCCTCATGACACAACACAAT 
GAAATTTAAAAAGTATAAGGTTGATTTGTCCTTCATTAATTATATTTTTTTATTCGTAAA 
TCAAATTATATTTATAATAATTCACGCATTTTATTCAATTGACTAAATTAAATTTCTTCT 
CATTAGTTAATGGTACTTACATTAACTTGCCTTTCTTATATAGTGTTCTTGTAATTGTAT 
TAGATTTTCTAATAAGTGAAATCGACATACTTGGTCAATCTTAATTAGTCCCCATAAAAT 
CCAACTTGTGTTCTACAATGTTATTATAAAAGAAAACTTACAAGCTACTTGATTTAGTTA 
AAATTATTTGATAAAATTAACTGATAAATATAAAGTAATATAAAAAGACATATTTAATTA 
TGAGGTAAAAAGAGATTTCATCATTTCAAATAAATTAATATGAACAAAAATAAAGCAAAA 
AAAAACATATAAACTAGAAGCTGAAAACTTGTATCATAAATAAATTTTATCTCTTTAGGC 
GAAGTTTTACTAGCACTTATCAGTATCAGTCTTCGCTTTTCTTTAGTACAGTATAATATT 
GGAATGCGATAAAAGATGTTCTCAATGTATGTCTAATATGAATGCATTATGAATATAAAA 
GAATGCATTTTTGGGGGGTACAGAAAAGAATGCATTTTGTTAATAAACAATATGTTATGA 
TATTATTAATAAATCATCAATGTATTGATACGCACACACTCACTATATATTGAAAACTTC 
ACACACAGAGAGGCTTCTCTGTCTGACACGCAGGCCAAGCCTAAACATAAACAAGTTGGA 
ATCTCTCCGATGTGTTACTTTATAAGCTCATAGCTTCTGCAGTGACTTATGGCAGAAAAC 
AAAGATGAAATCTATTCTGAAAGTTCTGAATGTTCACCAG 
 
 
>Glyma10g29890 | Gm10:38642189-38643188 FORWARD 
AATAATATTGCCCCATACTTGACCTACTCTTCATTCGATTCTTTGTTTGAGTTTTTTTTT 
TTAAAAAGAATTTAAAAACTAAATATGTTTAAAAACATGTAATGATTATATAATTTTTAA 
AAATCATTATAACTTTTTAATTAGCAATTTCTTGGAAAAATCATATCAAAGAACTACTTT 
TTTTTAACTCAATCGAATATTTTTATAAAAACTTGGTATGTGAGCGGAATAGAGTAAAAA 
ATGTTGTTCTGTTCTTTTGGTATCATCCTTCTAGTAAAATTAAACTCTACTACCTTATGG 
TTTTTATATCATGTTATTTTTCTTTTTCAAATATACCAAACATAAAATAAATTAAAATGT 
TGTGTTCGTTCCGTTTTAACAAGTTTATTAAACTTTACCTCTTTGGATATAATGATCAGG 
AAGTTGGTGAGGTTCACTTTATTGCTTCTGCAGTTCAAAAAATAGCAAGTTAAGCTTAGT 
TTTAGCAAGAATTTTACAGGGAAGTGTGAAGTGAGGGGCTTAGGATCTTGACTTTGAAAA 



GAAAAAATAATACCTTTACCCCATATAGGCAAGTCACCACCTAGGGTTGAGGGGTGGAAT 
TTAAAATGATAAGCAAGGTTTTTAAGAAAATAATGCAAAGCAAGAAGAGATAAAGATGGA 
GGTAATATCTACTAATCTACTAAGAAAAAAGGGAGGCAATAATTACCAAATGAAAAAGAT 
GGAAACATGAATGGTACGTGGCGTGAGTTTTAGATTAGATCTATTGGTCCTATTAGTTTA 
AACTATTAGAGGTAAAGGTGGCCAGAAATGATAGGTTGATGGGGAAGCAATGAACAGAAA 
CACAATAAGTGACTGACTTTGAAAACTGTTTTCATATGATTAAAGAAATATATGTGTATA 
TATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATTAT 
AAAACATAAATGATAGTTGTCTCAAGTATAAAATAAAAAC 
>Glyma08g21510 | Gm08:16334343-16335342 REVERSE 
GGAAAGAGGAATGTTTGCGACAATTTATGTGACGTTTTCTTTCTAACAATTTATGTGACC 
GATTAAAATTTATTGAAAATAATCAATTTTGATGGATCTTAATTTTGAATTAGAAAAGAA 
TATCATTAAATGAGAACTAACATATTAAAATTGATGATTTTCAATAAATTTCAATGAATT 
ATAAAAAATATTAGAAAAATACTATAAGAAAGAGTATCACTAGAATTACATTATAAGAAA 
AAAGTTACATACAAATCAAGTATGTTACTTAACACCTAATCAGATAAAAATATAAGTATT 
ATAAGATTTATGAAGTAATAAAAAGAGAGAGGAAAAGAAATGAGAAATTTTGATAGAATA 
TTTAAAATAATGAAGTATTTTTTTCTATCATTATTCATATTTTAATTGTTTTGCCTGTCG 
TGTTACTATACAAAAATAACTAAGTTTAGACTTTATATATTAAAGAGAGTTTTAATCTCT 
TGAAGTCCACATAACTTGACCAACATGGCCTTAAATACAGTAGACATAGAAACCACAAAA 
TAAGTATAAGAATTTGATAAAGTGGGATATTTTTCACCTATAATTACAAACTTGGTTTCA 
ATAAAGCGCAAGTACGTAATCCATCAATTTCTGTATATCCATCCATGTGAAGTGTGAAGA 
AAATATGATCTTAGCGGTGAGATATATAATAACATTCAAATGTGCAAATACCATTCAAGA 
TACTCCCCCCCTAATTGCTTATGAAGTGCCCCTTTCCTTGACACGATTTCACTCTCACAA 
GTGCATGCAAATGCAACTTTCGAATTTGCAACCAGCTAGCCCCACCCCTCAATGATGAAA 
AAGAAAAGACGAAGCTTTTTGTCTTGTGCTTCTCACTTCTTAGATCCTAGACACCTGACA 
TCTTTTTTCTCTTGCTATAAAACCCTTCCTCTCCCCACCTTCATATCATGCATTCTCACC 
CCTTCAATCACCATAAACAACTTTCTCTGCCTAATTCTCT 
>Glyma07g03390 | Gm07:2378590-2379589 FORWARD 
TCTGCGAATCGAAACGAGTCGATCCCAAAGTCGTGATTCTTCTCGAAATAGATGCCCTGG 
CAATGCAGCAACTCAACATAGTCATGGGTGTGGGCGTCACGTGCGACGTCGAAATCTCTG 
AAGTTGAATTCCCAGATGAAGGCGTTGGAGGTGCCGAGGGTGGGAAGATTTCCCGCATTG 
TCGGAAAGGGTGAGGCTGATTTGGATCAGGTGGAGGCGATCACGTTGGCTTTGAGCACGA 
CATAGTGTGCGGCGGGTTGACAATGGCGGAAGGAGGGGTCGCAAGCGTAGGAGCGTACA
TTTGGAGACCTCTCAATCCGGTTGCCATTATCAAATCCGGTCAATTTAACTTTTTTATTAT 
TAAATCAGACGGACATAAATGGTTACTACCTTTTTCATAAACTTACTTAGGGTGCGAAAG 
AAATTTGACTTACGCACCCTAGTCTTTGTCAAAAAATTATGTTATTTACTTGAAAACTTA 
AAGATTTTTCTTTCTCTTGACAATTTAATATAAAACCATTAAAATAAAACAAATTATTTT 
GTAGACTCAAAATTAATAGGGCGTTTGATTGTGTTGAAAGCATACAAGTCTAAGATTAAA 
AACATTACTATTAAAGTAATTTATTTAAGCTATGAGAAAAATATTAAATTTATAAGTTTT 
TTTTGTTTTAAATTTTAAATATAAGAATATTCAAAGTAGAAGTTTTATTTAATCAATTTG 
ATTATATTTTAATTGAAGCTTAGGAGTAAAGATGCAATAATAGGAGGATGAACAAGAATA 
ATTAATGTGGTCCTCCAAGGCTTTAAATAGTGGTACATATACAATATAAGAGGAAGGAAG 
TGGAACACAAAACTGTAAACCTATAACCCCACAAGGAAAAGAAGAAACAAAGTTGAAGTG 
AGAAGAGGGTGCTCCATTTAGGGCCACTCTCGAACACTTTGATCATCAAATCAATTTAAG 
TGAATTGGTTGAGTCAGCCAAAACGGGTCTCCCTTTGTGG 
>Glyma07g38310 | Gm07:43090238-43091237 REVERSE 
TCCCGCAATAACAGAGAATATCAGAAAATTAAGGACACCAAGACCCTTCCAAAAGATAAG 
TTCCACCCTGAATATAAATCCCATATATACACATACATGGACCCTCGCTGCCTCCCACAC 
TCCAATATAATGATGATATTTTGTCTCTATTTTTTTTCAAGCCGAATGAAATGGTAAAAC 
TAATGTAAAACATGCAGTGAAAAAAAAATCAAAATAGGATTGTCATACCAAAGTTTTGCA 
ACATGATCCCACGTTTGGATTATGATTTTTATGTGGGTATTGTCACTCTTCAAAACTAAT 
TAGAGTTACATTACCAAGAGGCACTTTCAAGATGCTGTATTAACGGATTTACATCTTTTC 
ATGTTAAATATATATAGATTTTTTTTTGGTATTGTTTTCATGTTATATTTAATACGATAA 
TATTGCATTATAATAAATTTGATAATTTAATTTTTATGAGTATTTGAATATGATGAAATA 
ATCAATAAAAGATTAATCTAATGACTAAAGATTAAGCTCGTGTCTTAAAAAAACATGAGT 
TTGAATTCCTATGTCTAAATGAAGACCTTATTAGTTCTTAAAGTATTTTAATAAGGTTCT 
CTGAGTCTTAAAATTTGTCTTTGGTGAATTTCAGAAATCTAATTCACCATTTTTTTAACC 



AAAAGAAAATATGATCAAATCAGAACATACAATGACAAATCATGGATAAAAATGATATAT 
AAAGATAAACAGTGGTGGGGTCAGTGATTCTGTAAGAAAGCAAAGAATAGATAGGAATAA 
AACTAAGACTCTACGGGGCCGGGCAGAAAGAGATAGTAGACGTGCACCAACAGCAACTA
GACCTTGGATTTTGCACCTCTATTTCTCATCAATCTCTTTCACGTTCTAACGTGCATTATT 
TATTTATTTATACCTCCCTTTTGATTGAGCAATAGCATTAAGTATCGTGTAACATAACAA 
AAAAGTAGTGGCTTGTGTTGTGTGACTGAGGGCCAAAGGC 
>Glyma20g37450 | Gm20:45340317-45341316 REVERSE 
TAATTGACCTACTTTTCATTCGATTCTTTGTTTGAGTTTTTTTTTTTAAGAATTCAAAAA 
CTATTTATGCTTTAAAACGTGTAATGATTATATAATTTTTTAAAAAATCATTATAATTTT 
TGTAATTAGCAATTTCTTGTAAAAATCATAACAAATAACTACTTTTTTAATTAACTTGAT 
CAAATATTTTTATAAGAACTTGGTATGTAACCGGAATAGAGTAAAAAATCTTGCTCTATT 
TTGTTCTTTTGGTATTATCCTTCTAGTAAAAATTAAACAGTACTACTTTGTGGTTTTTAT 
ATCATGTTATTTTTCTTTTTAAAATCTACCAAACATAAAAAAAAAAATTAAATGTTGTGT 
TCCGTCCGTTTTAACAAGCTTATTAAACTTTACCTCTTTGGATATAATGATCAGGAAGTT 
AGGTGAGGTTCACTTTATTGCTTCTGCAGTTGGAAACATAGCAAGTTAAGCTTAGTTTTA 
GCAAGAATTTACAGGCAAGTGTGAAGTGAGAGGCTTATGGTCTTGACTTTGGAAAAGAAA 
ATAACACCTTTACCCCAATATAGGCAAGTCACCACCTAGGGTTGAGGAGTGGAATTTAAA 
ATGATAAGCTAGGCTTTTAAGAAAATAATAATGCAAAACAAGAAGAGATAAAGATGGAGG 
TAATATCTACCAATCTACTAAAAAAAAGGGAGGCAATAATTACCAAATGAAAAAGATGGA 
AACATGAATGGTACGTGGCGTGAGTTTTAGATTAGATTATGGTTCCTATTAATTTAAACT 
ATTAGAGGTAAAGGTGGCCACAAATGATAGGTTGATGGGGAAGCAATGAACAGAAGCAC
AATAAGTGACTGACTTTGAAAACTGTTTCCTTATTATAAATATATATATATATATATATAT 
ATATATATATATATATATATATTATAAAATATAAATGATAGTTGTCTCAAGTATAGAATA 
AAAACCACACTATATAAACTAGGCAGAAGAAGAAATGAGT 
>Glyma02g16980 | Gm02:15323104-15324103 FORWARD 
TCATCCAAAGATAAAGGCTATATAAGTGCCAAAAGTGGTAAATTTAATTTTCTATTTAAC 
AGGGGGAATTGAAGTATTTTATGGGTCATTATAATAATGATATGAATTATTCTTTAAATT 
TAGTGATGACTAATTTTTGTCGAAAAATTTAATTGATTATTTTTATTGAATTTTTTTTTT 
CAATCATGTTTTTTTTTTCATCCACCATCGAGATCTTATTTTAAATAAATATTACTTGGA 
TTAACAACTTAATGGTAGAAAAAAAAGTATCATGTCTCTTTCATATTTTTTTTTTTAAAA 
AAAGGGAAAAAGAATGAAGGTTAAACACAAAATGAGAAATAATATAAGAAAGTAATGAAT 
AGTTTCTAGAATAGTTGAAGGATAACATCTGTCAAAAAAAATTGAAGTATATGATAGTTT 
TGTAAATCCTTAAAAAAAAGAGTTTTGTAAAATGTACACCCGAAAAGAAAACTTTCCTTT 
ATTTTTATTATTATAGATTGTAAATAAAGCTAAAAGTTAAAAAATATTTATTACAAAATA 
TATAATAAAAAATGCATTTTAAAAAGGAAAATGCAAAACTATAGTTACTGATTAAAATTA 
AAAAATATTTTTTATAATACTTTCTCAATATATTATAAATATACATATATTTCAATATTA 
AATATTAATTATTATTACAGGGCTAAATATTTATTTTTTAAAAATATAGTTGCATTTAGT 
TTTACCTTTTAAATTTTATACTATTAATTTTATATTTTCATAATTTTTAATATTCTAAAA 
ATAACTTTATTGCCTGTTTATAATAACGTGACAAATATCCATTAATATCACATCACCAAT 
GAATGATTCAGAGAAAAGCATTTTAAGAGAAATAAAATTGACGAGAAAGAAAACTAATAA 
AAGAAATTTAAAAGAATTAAAACCAAATTTAAGTGCATTGATTAACGTTAAAAACACATT 
ATACACGATATTTAATACTGCCATTCACGAATAAAAAGCG 
>Glyma19g33420 | Gm19:41051403-41052402 REVERSE 
ACAAAACAAAGAATGAGGTAGAATACTAATTCATTTTCTTGAGTTATTTTCTATTTATAA 
AAAAAATTGTTCTTCAAAATAAATTTAAACCAAATCAATTAAATTAATTCAAATTAGTTT 
GATTTATTTATTTATTTTTCTTTAAATTGAAATCAAATCATCTACAATCAGTTCTACTCT 
TAATTTTTTTAACACAGACATACTTAATCGCTCGATAATTTTTTATAATAGAAATTTATA 
CATTTTAGATTCATATATATTATTTATTTATTTTTATCATATTTTAGATAAAGAAAGATA 
TAATATGTTTTATAGAATGAGATATATAAAGTTACAGTTGTTAAAAAGCGTACATTAATT 
TATTAAAAAAAAGTGTATATTAATTAAGAATATGAATACCTAAAACTTATTTAAGTATTT 
TTTAAAATATTAAAGTGTAAATAGTTTTTTAATTTACAATAATATAAAATTCAACTTTTA 
TGTAAAATATGAAATGACAGAACATAAATTTTAAAAACATAATATTTTTTTAATTTAATT 
TAATAACCCAAACCAAATCAACACAATGTTAATTGATTTTTTTTAAAAGAAAAAGGGGAA 
AAGCCACAACACTGTGTTTATTGATGTAATTTAATTTAATTTGTCTGAAAGTTTTAAACA 
TTAAACTAAATTAATCTAATTAAATATGTTAAATTCAATTTTTACTATTTTACCCTAAAA 
TTCCAAAAAGATCAACCCTTCAGCCTGAACTTCCACAACAAAAAGGGGAAGAACTTTACA 



TAATTTTGGGTACTAATATTGGTGAGACAAAACCAAAAGCAAGCATGTTGACAATCACTG 
AGGAATCCACGTGTGCCTTTCTCTCCTTCATTGGTAGCTGAACAAAAACACACGACACAA 
ACAACGTTTTCATTTCCATTTTAGTTTCAACTCAAACCCCTTCCAATTCCAAACTCAGTT 
GTATTCCCTCTCAAATTGAACTAAATCAAACCAAACCATC 
>Glyma15g01010 | Gm15:614670-615669 FORWARD 
CGCACGCGAAGGGAGGGGATCAGAACAGAAAAGAAGGTGAGGAATTGTAACCCTAAAAC
ACCACCGCGCCTTGGCCTGGGGGCATGTATTGTAGAAATGTGGTCCGGTAGGGTAGATAC
CCCACATTCACCTCGATTACTCCCACTCTACTGCATGCCTCCTTCCTTCTTTATTTAACAC 
CCACAGGCCACAGGTCACAGGTATATACTACTAACACTAACTTTTAACTACTTTTAATTA 
GTATTTTTTTTATGTAGTGTCGGTATTAAATGTTTATTTATTTATTACTTCATATTTTTT 
TATAAGATTTAATATATTAAGCTAATTTATCAAAATTATAGAAACAAGTTAATTTAGTTA 
TTTATCATTTTTTAAATTAAGACCTCATATTTAAGGAAATTTTTGAGAAAAAATATTTTT 
GGTCCATGTTCTTCCACTTAAATTTAGTTTTGGTTTCTATAGTAATTTCATCCCAATAAA 
TTTAGTCCTTTAACTTTAAAAAATAAATGGATTTAATTTATGTTTAAATTTTTAATATTT 
AATGATGATTTTTTTATCGTCCAAAGTTGAAATCAGGTTAAGTTTACATATTTTTTAAAG 
TGAGAAGACTAGATTAATTCTTATGAGAAGTATTGGATAGAAAATTTAATTTGATTTTTA 
TAATATTAATGTTAATAGCTAAATTAACTTATAAATTAATTAATTGAGATTTATAAAAAA 
GACTAAAATTGTATTATACTGTACTCGTATCATAATTCTAACATGATTTTAATTTTGAAG 
TAAGTATTTTTTTATTTATTAATTAATATCTTAACCAATATTCTAATCATAACTACTGGT 
ATTAATTAAAATAAAAAAAGAGAACTTTTTAACTATCTTTATTTTATTTTTGAATTCCTT 
AATCATGATTCTGAAAAGTACAAAGAGTTATAAATTTCTGTTGTGTGGCTGTTCGTCCTC 
GTGGAATGCTTTAAATAGGAGTATTAGCATTCCCGTGACA 
>Glyma08g22720 | Gm08:17236246-17237245 REVERSE 
GGGGACAGCAGGTTGGTTCCATACCTCCACTCCCAACACTTCCAATTCGTCTGCGAGTAT 
GTAGGATGGTCCGGGAGATAACACACATTCACCTCGATAACAATCAAAACCTGCACGCCC 
TACCCCATTTTTCCTTTTTGCATTTGTTGTAGCTAGATTTTAATAAAGTTGCTTTTATTA 
ATTTGTTGAGTTTAATGTAAAATACTACCCTATTATTATTTATTTTTAAGATTATTATTA 
TAAAAATTAATAAATTTATTATATATAATAAATTGACATTGGACGAAGATGTATAACTTT 
TTTTTCTTAGTTGTTACCATATTTACAGACAATTATTTAGAATAACATTGTGAAAAAATA 
CATTAACAATAATTACGGTAAAAATAAAAATAGTTTCATATACAAAACTATGCTATTTAA 
TTACTTGAAAACTTTTTAATTAAATATTTTTCTTTCTCTTTGAAAAAATTAAATTGACCA 
TTTAAAATAAAACCATTAAAATAAATTATTCTGTAGAATCAAAATTAATGAGGCGTTCGA 
TTGTGTTGAAAGCATATAAGTCAAAGATTAATAATATTATTATAGTAATTTATTTAAGCT 
ATCAGAAAAATATTAAATTTCTAATTAGTTTTATTTTATTTTAAATTTAAAATATAAGAA 
TACATTAAAACTATAAGTTTTATTTAAACAATTTTACTATATTTTAATTGAAGCTTAGGG 
GTAAAGGTATGCATTAATGGGAGGATGAACAAGAATTAATAATTAATGTGGTCCAAGGCT 
TTAAATAGTGGTACATGTACAATATAAGAGAGGGAGGAAGTGGAACACAAAACTGTAAAC 
CTATAACCCCACAAGAAAAAGAAGAAGAAAGAAAGTTGAAGTGGTTTGAGTTAGCTGAGA 
AGAGGGTGCTCCATTAAGGGCCACTCTCATCAAACACTTTGATCATCAAATCCATTTAAG 
TGAATTGGTTGAATCTGCCAAAACGGGTCTCCCTCTGTGG 
>Glyma13g28390 | Gm13:31420737-31421736 FORWARD 
AAAACGCGTTGGGGTCTCAAAAATGCTCAGAAGAATATATAGTAGGAGAAAAGTATAGAG 
AAAATAAAGTGGGAAATGTTGAAAAGTAGAGAAAGGTTATTGACTTATTTGGTAATCAAA 
ATTCACATTCTCATTCCTAATATAGTGCACATGTAATCAATCTGTTGGCAAAGATTTAAG 
AATAACTTTTAATATTACAGAAAATATATGGATATGAATAATGGAAAACTTTTTTTTTTT 
ATGTTTTTTCTTTCAAAAAAAATGAATAATGGCTAACAAATCCATTTGAATAAAAAAAAT 
TGTAACTTCAAATATGGCAACAGTAATAAAACAATAAATATGTCAACACTAACAATTAAC 
AAAGAAATGATTAACACATAAATCCTAAACCCTAAGTACGAAAGTAAATTAATACGAGTG 
GTTAAGAATTTAAAATTAACTTTCATTCTTTTCATGAATGTAGATTCGACTCTATATATG 
TGGTGCTACTAAAATCTTGCTCAATAATGAATAACTTTTAAAATAAATATTCTAAAGATT 
AACAATAATGGAAGAAACTTAAATATATATATACTATCATATCACCACTGAATGTATTGA 
CCAATTGATATATAATTGTTTTAACTTAAATAATGACATTAATTTCAAGTCTTAAATATA 
TTTTTTTATTGAATTTAAGTTTTACCGTTATAGGATTATGTAAGTTTACTCAGCTAAATT 
GTCACTAATAAAGTCTAAGATAGTATTTGATAAACTAAAATGAAATGAAAAAGTGAATTA 
AAATATGAATTCTACCTCATTATATCATTCATTTAACTTTTTTTTTTCAATTGTTTTTCA 
CCTCTATCAAATGGAGGATAAGATGTACTAAAAGTTTAGAACATTTAGCGTGTAATATTA 



TTGGTACAAGTGTTGAGAATGGAGGGATAGAGCCATAGATGAGGCGGGAATGAGTAATGT 
GTAACAAATAGTTAGGAATGAATGCTATAAATAAGAGAGA 
>Glyma15g10660 | Gm15:7747307-7748306 REVERSE 
AACAAAGCAATAAATATGTCAACACTAACAAAGAAATGATTAGCACTAATGCGCCGTATT 
CCAGTAAAAAAAAAAGCACTTATGCGCCATTCTTTTCACAGTTATTATATACGGATACTA 
AAATAAATTGATACATGTGGTTAATAATTTAAAATTAACTCTCATTCTTCTAATGAATGT 
GAATTCGCTTCTATGTGATCGCCTTTAAAATCTTGCTCAATAAATAACTTTTAAAATAAA 
TATTCTAAATATTAATAATCTTAGGTTTTATATATTATCTCTCGTCTTTTTTATAGAAAG 
AAACACATATATTATTACCGAACATGTGAATTAATTCACATGTAATTATTTCAACTAAAT 
TAATAAAATTAATTTTAAGCCTTAAATATACATTTTTCATTGAATTTAAGTTTTACACTT 
ACTGTAATTATGTAAATTTACTTCAGCTGAACTGTGACTAATAAAGAATATCTTTAGTCT 
CTTAAAAAAAAAAGACTAAGATGTATAGTAAAAGTTTAGAACATTTAGAAATTTATTAAG 
TAATTTCATTAAGCATAAAAAAAATCAAAATCAAGACAGATTAATCCAGGTACCTATACT 
CTTATTTCTATTTAAAATAATTTCTTAATGTATTGGTTCCGTTCGGTTGCACAAAAATAA 
AGCGGAAAAAGAATGAAATAAATCGTAAACGAGATAAAATTCACATGTTTACACCTAAGT 
TTTCATTTGAATTCACATTGATTCTATTTTAAGGTGTGATATTATTATTGGTAGAACTAG 
AACAAGTGTTGAGAATGGAGGGATAGAGGAGGCGGGAATGAGTAATGTTCAACTAATAGC 
TATAAATAAGAGAGAGAAGTGGTAGTGGGGTCCGTAATAGTGCAAGAAAAATAATTTGCT 
TCTCTCTCTGTCTTTCTCACAAGGTATCCTCTTCATTTCTGCTACTCCTTGATTGAGCAA 
TAATGTTATATATAAAAATATTACTATAAGGTAACATAAC 
>Glyma07g01840 | Gm07:1226063-1227062 REVERSE 
GATGAATGATATTCACGGTTTCTTTTTAACATTATCCATGTGACTAATTTTTTTTAAAAA 
AAATATTAATTTTGATGGATCACACTTTTAAAGTAGAAGAAATAATCTTTAAATGAAAAG 
TATGACCCATCAAAATTTGTGATCTCCAACAAATTTTAATCAATCACAAATTATTGGAAA 
GAGAGTATCAATGTTATTTTTCTTTAAAAGTTATATAGACACTTAATATGTTACTCAACA 
TGTAATGAGAGAAAAAAAAATATAGATATAATGTGATAAGAAGATAAAGATAAAAAAAAT 
TAAAGTGTTAGAGGATGTTTAAAATAATAAGATATTTTTATATTATTACTCACGTTTTAA 
TTATTTTGCCTTAGAATGACGTGTTACTATACAAAAATAACCAAAGTTTAGATATTAATA 
AAAATATCATTATTTTATAGCGGCACAATTTTCCTGTGCATTGTGACTTTAACCTCTTAA 
AGTCCACATAACTTGACCAATATGGCCTTAGATACAGCAGACATACAAACCACGAAATAA 
GTATAAAAATTTGACAAAGTAGGATATTTTTCACCTATAATTACAAAACTTGTTTTCAAT 
AAAGCGCAAGGACGTAATCCATCAATTTCCGTATATCCATCCATGTGAAGTGTGAAGAAA 
ATATGATGTTAGTGGTGATATATATAATAAAACATTCAAACGTGCAAATACCATTCAAGA 
AGATACTCTTCCCCCTAGTGCTTACGAAGTGCCCCTTTCCTTGACACGATTTCACTCTCA 
AGTGCATGCAATGCAACATTCGAATTTGCCACCAGCTGCTCCACCCCTCAATGATGAAAA 
GGAAAAGGCGAAGCTTTTTGTCTTGTGCTTCTCACTTCATAGATCCTAGACACCTGACAT 
CTTTTCTCTGCTATAAAACCCTTCCTCTCCCCACCTCCATATCATGTTCAACCACCATAA 
CAACTTTCTCTGCCTATTTCTCTCCCACTTCTTCTTCTCT 
>Glyma10g02820 | Gm10:2014142-2015141 REVERSE 
TTTCAACAAAAAAAAAAATACAAAATATTTGGTTAAGGGTAAAGGTCCACTCACTATCTA 
TCATCTTATAATATAGACTTACAAATGTAAGTCCCGGTCTTTGTACTCAAAGTTTTACTG 
CTTCACACAAGTGAAGTTCACAAAGTTTAGAGCTTAATAGAATGGCCATTAACATCTTTT 
AAAATTAGTCTTTTATGTTTTGTACAAGTACTCTCTGATATTAATTTTAGAAACTTCTTG 
AAATGTAATGTTATATTTCTTTATTAAATGTAATATTTAATTTTTTTTACCAACTAATCA 
CTCTCATAAGATAAAACATCTTACTTATCTCTCTTTTCTTGTCCTCAAAATCTTGCAGCA 
ATTAACATATTTTTCTTGTTATAAAGTACATTATCATTCTCTTTCTTCCTCATACCACAT 
CTTTTGACATTCGTAGTAAGTAGAACTTTTTATTGACATTCATTTTGCACTTTCGTGGAT 
GATTCTGAGATTGCAATAGATTGTTTGCTTCGCAAATAATGTTCTTGCATTTAAGACATC 
ATAAGACGATGTTTTAGTCTGATGTGCGTTTGACTTCAAAACTCCACATAAAAATTGTTT 
TGGTAGAATAGAGAACTTAGCATGTAGAGTAAGACTCTTTATGACATCAAAATAATTGAG 
ACTACATTATTCATATTTTGTCCTAACAAAAATGAAATAAATATAAATTTTGTATATTTC 
CTGTCATCTAAAGATAAAGGCTATACATGTGCCAAAAAGTGACAAACTTTTTTTTTCCCT 
CCAATTATCAGGGGAAATAGAAGTATCTTTTAGGTCACTTCTTAATAATGATACAAAACA 
TTCACCAACTTTATTAATAATTAATATAGGTCACAAATTAATAAGAGAAATTTAAAAGAA 
TTAAAACAGATTTTAAGTGCATTGATTAACGTTAAAAACACACACACTATACACGTTATT 
TAATACTCACTAATAAAAAGCGAAGGGGTTTCCGAGTTTT 



 
>Glyma07g37220 | Gm07:42357045-42358044 REVERSE 
TATAACTCTTTTTTATAAAAACGCATTACATCAAAAACACTAAAGTATTTAATTATCATA 
TTAAAAAACTTTACTATTTAACTCCTTAACCTATGTACATGATTAAAAATGTGTTTCCTT 
ACTCCTGTAAAACTATTATTTTCTATCTTTGGATGTTTAAAGTGATTGCACCCGAAAAAA 
GAAATATTTAATAGAAATATAATTTGTTATATTTAAACTAAAATGTTCTTATTTAATGTC 
TTGATCTTTTATACTCGCACAACGGGTAATAGGTATTAACTAAGGGTATCTTTGATAAAA 
AAAATGCATTAATTAGCTAATGAAACCAATGAACATTTAATATTTTTTATCTATATTAAA 
TAAATAATATTAGTTTTCAAATTAATAACATAATAACTATTTTATTTTTATTTAATGCTT 
TCTATTTTTTTGTTTTCCCATCAATATCCTACTCCTATGATTATTAGTTAACCATACATG 
CTTTTAAAAAATATGCTAATAAGTTATAAGTTATAATAAAACAATTGAAAATCAACCTTT 
TTTTAATATTTGGTCAACATAAACATACTAACATAGGTACAGTAAAATCCAAAACCTTAT 
AGGTGAGCTGTGTCGGAAGTGTAAGATTTAAGATGAGGGGTTAGTTCCTTCTATGAATGA 
GCTGGATCCACTCTTTCAGGAGCCAGTGATACCCAACTTTGAATATATATACTTCTCTAA 
CTTCTAACGTCACAAATAAACAAATAAAACCACAACTATTATCATAAAATTATTACTACT 
ATTACAATAAAAATATTTACTGTATAACATTAATTCCTTGTTTTTAAAAAATTAAAAACA 
CCCAATAAGAAAAACAAATCTTCCTTAATCCTACCGATTAGTAAAGCTTTTATTGCTATT 
AATTAAAGAATAATTAAATGCCCGAGAAATTCAGCGTGTAACAGTGACAAGGCGAGGACA 
TAAGCTTGAGGCGCAGAACAATAGTTATTGTTTTTATAAA 
>Glyma05g01730 | Gm05:1209130-1210129 REVERSE 
GGCTCAGACAAATCCGTTGTAGCGCCAACTCGGTGATGGGCACGCAACAACATCGTGTTG 
GAGAATGAGTATAAAGAGAGAGACAAAATGCATTAATGAAGGTCGGGGTTTCTCAAAATC 
TCAATAACCCCCTTCTTTGAAACCAAAACAACGACGCATTACTTCACTTTGATGTGTCTC 
ATCGTTTCTACTTGTTGTTGTTGTTGATTAGGCACATTCACTCATTGACTCACTTGCTCG 
CTTGCTTGCAACCACACCCTTGGATTTCATTCATGGCTTCGACCACCACTTTCTCCTTCT 
ACACATGACTTGTTGCTGCTTGCATGCTTGTCACGTGTGACGTCGACTGCACCAGAACCC 
CTCACGCAATGTCCCTCTCCTCCAAGATTTCTCCGATTTCTATTTTGCTTCTATTGTCAC 
AGGCAATGGTTTCGAGAATTTCAGTTTAGGAAAAGGAGTCGTCATAGAGGTGAATCGCAG 
TGGTGGCGACCAAAGTGATTCCAACATATTGGAGATGTATGGTGACTATAATGAGGAGCT 
CTCTATGACTACGTTCGATTCATCGGAGATTATAGGATTTAATCATCGGTTCAAAGAGTC 
GAAAGGAAGTGGTGAAGTGAGTAGTGAAAATGATTTTAAATGAAAAATAATAACATGACT 
TCTTAGATTTAAGTGATTAGACTTGATGATATAACATTTTGTTTATCACGTTATCACTTA 
ACAAAACCAACAAAATACCTTTTTTTTTTAATATATAATTGAGAAAAAATAAATTTTAAA 
TAATAACTTAAAAACAACATAATTTTTTAATATGAAAATCATATTTAAGTCTTTATTAAT 
TAAAACAAAATATGTCATAATAAAAATAAGATTTTGATATTGACGTGAGAAGAGACAAGT 
GGAGGTGGCATAATCGCTTGTCATGGATTTGCAAAGATCTCTCAGATTTGGATCCTCCGA 
ATCTATCGTCTTTATTATTTTCTGTAACCCTTTACTTTTC 
>Glyma03g28570 | Gm03:36492239-36493238 REVERSE 
ATGAGTTTGAGCATATTAAAGAGAAAGAGAAAGAGCGATTTATCATATGAAAACTTGGAA 
GAAAAAAAAATCATATGAAAACTTAACAAGTATGAGTGTGTCTTTGATTACGAGATTATA 
TAATGCACGTATATATTATCTTGTTTTATTTTTTAGAATAAATAAATTCTTATTTCCATA 
TCAACGAGTTCACATGATGTGATTTTAGGAAATGTGTATAACATATGTCCTATCAAATGC 
AAATTTAATCACATATTTGGACTGTCGTTCAAACAACTCCAACCTTTGTTTGTAAAAGCA 
TTTCCTTCTTTACTTTTGCGATGGAGGAGTATTAGACTTTGAACTGTTGTAATTCCAAAT 
TACAATACAAACATATGCAAAGTTAATTTGAGAGAAATTAAATTTTAATCTTTTAAGTAA 
GATATTAGATAATCATTGATGTAGCCAATAGATACTTTGCTCATATAACAAGCCGCCAAA 
ATAAAAGTATGTGAAAACTCATTCAACTATTAATAATAAAGAAATGGTAACAAAAAAAAT 
CTTAAATTTATGTGACTACCTTATTTGTTTTTTTGGCTTTGAATAAAACAAAATTAGTTG 
GGTAAGTGGCTCAAATAGAAAAAAAGAGTGGTGGATGGATGTGCATGACATGAAAGATGG 
TTAAGATGCATGAATTAGATAGATGGATGGGCATGGGAAGCAAATCTTAAAAGGGAATCA 
AAAGAAATTGGCCTCTCTTTGCCACCACTCTCCCCCACCTGCCCAAGATATGGTAAGCGC 
CACATGATTTCACACCCAGGGGAAAATAAAAAGGCACCATTGCTGACCTCACCTGTATCT 
CTTGAAGGGATTTTTATGGCCCCACTTTCTCTCTCCTCTCCCTCTCTCTCTCTCTCCTCT 
TTTGCCTTCATCCTACTTTCTAATTTTTTCACATCCCATTTTCTCTCACTTATGTTGTTA 
TATACATATATAAATAAAGGGTCACCTCCCCTCTCTCAAC 
>Glyma14g13320 | Gm14:12642628-12643627 REVERSE 



NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNATATA 
TTTAGTGACTACTTGCTTTCTTTCCTGCTTATAAGTATTTGTAAATTAAATATTAAATAT 
ACAATAATTAATAAAATATTAAAATAATTGTTTTTATTATGTTATATAATTTTTTTTCTA 
GATATGATTTGTAATTATTATTGTTAAAATCAATAATCTTACACAATTTATAACTAGATG 
ATAACTTAAAATAGCTTTATAAATACTTAACATAAATTTCAAACTAAATTACGGTACTAT 
TTCGGGTGATTTCTTAAAAAAATTAATGTTTTTTTTTAAGTAAAGGATTTAATAAGTGTT 
TTTGATAATAGGGGATATATGGTGCAATGTGTTTCTTGGACAACAAGATAATGCTATAAT 
GTATCTCAAATAATTAAGGAAAGTTAGTTTGGGTAAATAACAGACAGAGAAATAATGAGA 
AATTAGGAAAAATCGATAATAAAGATAAGATATCTGTAATTTGGTGTCTAAATTCTAAAG 
GGAAAGAATCATAATGTTTCCGTTTTTCTGAGCGCGTGCACACAACGCGTCAAAATTTTC 
TGGGAAAATTTTGAATTGAATTGGCGATTTTCTTGTTCTAACGAGAAAGGAAGGTCCATC 
ATCACCATCTTCCATAATAATTCGGTCAATCTTCACGTTGTTAATTCAAACTTTCACTGT 
ACACACACACCACCACACATTTTAGTTCAAGATTCTGTATCTTTCTCATTCAACTGTGTC 
ACACAACAGATAACACAAAAAAAAAAAACTTTTTTAATTGTTCTCTCTTTCCCTTCATCA 
CTCCTACTTTTTCTCCCTGTCAACGATATTCTTCCTTAAAAATCTTCTTTTTCTTTCTTT 
CTTTCTCTTGGGGTTCTGTACGTGTTTCATAGATTCTGTTCTGGGGTTTTTGGCTTCGAG 
ACCCTTTTGCAAGAAAATGACCGTGGTGGAGGATCATAGA 
>Glyma02g03140 | Gm02:2438347-2439346 REVERSE 
CAAAGAGTTGCAACAAAAATCAATTCAAATCAGAACGAATTTTCACTTCCTTGATAATGT 
AATCTCCAACATCAGCATATCTTATACATTGTAAACAGCAACATTTTACCACCAAAGGCG 
CATTGACATGGACATAAAAATCAAAACAAAAGAAATAAAATAATCCACACGAGGCAGCAC 
GTGTGTGATATCGCTCCCAACAAGATTAGCATAGATACTCTACACCCATAAATACTCTCT 
AATTTATTTATTACATCCCCTCGTAAAAGAAAGATGCACACACAAAATCAGAAAATCTTG 
GTAGCATTAGTTACAAAGTTCTATTTTTTTCTCGAATTACCAAACAAGCAACTGTGAAAA 
ACGACGTCGTGAAGGCGGTTTTTATTCTTTGACTTTGTGTCTCCGGTTCGGGAATTTGAC 
GGCGCGGTTTGGTTCGGCATTGACCCGGGTCAACCCTGCCCACTCCCCCGGCACTGCGAC 
GTCGTTCGCAAACTCCGAACATTGACCAAAATCTCGCGAAATATCGTAGACGTGTCATTA 
ATGCCTTACTTAGTAGCATAGTTTAGGGGATCAGAAAAAATGTATATCGAGATCACGCAC 
CAAAGTGGATTTCAGAATCTCAGTGCCATCTTCCAAAAAACATAAATAAAAAGAGAAGAT 
TTTAAGATTTGATCTTTCCAAAAGAGACTTTATTATATTTTTTTAATGGAGGAATATGTT 
AAATTTATTAAATGAGAGATTAATGTTAATAATCCAAGAATAAATAGTGAGTAATTATCA 
CTAACCCAATAAAATAAATATGATTCACTCATTAAATAAATAGCTTATCTATGTATACAG 
TTCAACCTTACACAATTATACAAACTCTTTAGCTTAATTTTTTTATTATTAAGAAAAAAA 
TAAAAAATAAAAAAGAGCGGTGACAGATGGATATAAAACAACAACGACAACAACATCAAC 
ATAACATGTCACATTACTACATTACATTAACATTTATATC 
>Glyma04g40100 | Gm04:46232256-46233255 FORWARD 
TTAGGGAGTTTTTGCGTGAAATATCTATTATATTGTTGTAAGATATTGGGATTAGATAAA 
TATCGACGGGTTTAGATGATTTATACAAATTATAGATTTAAACTTTATCGTTTCTATTTT 
ATAAAATAATAAAAAAACTGGTCATTTCACATACTATTGTGAAAAGGGTAAAAGATAACT 
AACTAAAAATATTCTCCCACTCCATGAATGGAAACAACAAAAATAGATAATTTTTTTATA 
AAAAATAAAAAATGAGAAAAAAGTAAGATTTGAAAGGAACCTAAGAACAACGAATATAAT 
GTGTATAATATAATTGATAAATAATTTTATTTCTTAAATATATAATCAAGATTTCGATTC 
CCTAACCTATACGAATGAACAAACATTTGTGAAAAGATATCAAATATTTAAATAAATTTT 
GATATTTTGAAAATTTAATCCTTCATTTTTGACTAAGTATTATCCTCGTTTAAAAAAAAC 
TAAGAGACTAGGAAAATCACTAAAAGGAGGTAATTAATTAATATAGCCATGAGGGTGGGT 
AGTATTTAGATTTTGCGTTTAAGAATATACTACTACTATCTTATAGGAGAGGAGACAGAC 
GGTGTGAGCATCTCACAAACGTGCATGAATGCTGAGATCAGAGTGCAGACAGTGATGCTG 
AAATCTCGTCATGAGAGACAAAAAATTAAGACAGAAACTATAAATGAAATGAGAGAGATG 
AATTGATGATGGATGAGATGAGAGTGTAGGCTTTGTTTTGAATACGCGAGCTAGGTGGGG 
ACTGAATCAAATCCTAGATACCCCAAAAGGATCACGATATATCTGTGACTAGATTTTTAT 
CTCTCAGATATAAAGTCTGATTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTGGTTTTTCTAAAAT 
TCTTCGCCCACCAATCACCTTCGAATTCATATCCATTTACTCTCTCTCTCTGTGTAAGTG 
TACATATATATAGGATATCGGTTACGTTCATACAACTCTT 
>Glyma03g32720 | Gm03:40509462-40510461 FORWARD 
TCTTTTGGATTTTATTGTTATTATTTTTTCTTTTGGATTCGGTTTCCTTATCCGTTTTTA 
TATTAACATGTATATATGAATTGATTAACGGACTATTCATCAATATATTTTCTAAAAAAC 



TTGTTATTCTATTGAACAATCGATACACACATTGTTAATCAATAATTGACTCATAATCCT 
TAACTAGAATATGGGAGGTATAACATTTCAGGTGTAAAAAATAACAACAACGGAAAAAAA 
ATAAAATATGGAAACAACTAATTTTGAAGAGATATATACTACGTACAGAACATGAATTGA 
GAATCTAATTCTATTTATAAGCAGGACAAACTATGTAGTAGCATTCTGTGATTCTAATAG 
CAGTGTTGTAGACACCACGTAATGTGTTATTCTCGTCCTTGTAAACAAAAAGTTGTGTGG 
ACATACGTGCTTACTTCTGTTTTATATTCTTTTCCTTGCATTGTAAGGTATACATATATA 
CATGTACGTAGTCGCGCAATGGCTCAATTAGAAGGAAGTTATAACTTATGAGTTTGGCAT 
ACTTGCTCGTTTTTCATGCCAAGAAACGAAAGGCAAATAACGAAAGGACCCCAAAAATAT 
ACTTCAAAATTTGATTGTCTTCTTGTCTAGTTTAAAATAGAAAAAAGGTAGCCTACGAAT 
TTATTCAAGATAGGAATCATCCCCATTTTTGGAAAAATATCACTCTCCCTCAGATTTTTA 
GATTGTGAACGAAATCCAGAGACACTTCCCACAAATTCAATGTTGATGCTAACTCACATC 
CAATTTGGTACTTCTTTTTTCTTTTCTTTTTTTTTTGAACAGCTCCAATTTGGTACTTTG 
ATAATTCTTTTCGATCCATTAATTTCCTTTCAATCTTATATCACACCTTACTGAATTATC 
CACATCACATGGGAAGGATATATACGTATCATTTCAATATTTTTATTTATTTATTTATCT 
ATATATATAGCACCCCAACTAGCTAGCTATACATCATCCA 
>Glyma04g40640 | Gm04:46635232-46636231 REVERSE 
TAGTTTTTAGAAAGGTAAAGTAGCATTTTCAAGGAAAACAAAATTTTACTACAAAATGAA 
AGAAGGCTTATCATTTAGAACTTATTAGGAAAGGAATAATATACTACTGGGGAAAAGAAT 
AAATAAAAAGAAATGGAAATATTTCCTTGTTTAAACTACTAAGTTTAGTCCATATAAATA 
TGGATGAATTTAGGAGTGTATAAATACACAAAAGAATCCTAGTGGAGCAAGAGATAATGA 
TGATAGTAGGCTTCTAGAGTTGGGAATATAGAATAGGAGTAATTAAAGTAGTTAATGATT 
GGATAAGAAGAAGGCGCTGTATTGTAAGGAAAAAAAGTGTCCCTGGGTTGATTTGAAGGT 
GATCCCACCCCAGCGCTGAAACAAAGTCAAACAGCGTGGGCGCGTTTGACAACTTCAAAG 
CCACAAAACCAGACTCTCCCTTGGGACAGAGCCACGTGATACATGGGCAACCTCAAAAAT 
ATCTATGGGAGTGGCTTTAAACCTTAATATCTTTCTGCCGGCGGGGCCCACACCCTCCCA 
CATGAAATTGGGATATTTTATTAGATTTTGGATTTGGATGGGAAGCCAAACTAATACGAA 
CCAAAGAAAAAATATATAAAAGTGGGTGAAAAAATATCCACCACCAGAACCAATGGCTTT 
TTGGCTTTGGATCTTTGGTCGAAAATCAGATCTGATTGCTGACGTGGATCATGTGCGCCA 
GCATGTCCTAGTGTCTAGATATTTTCTGAAACCAGGATATTTTCGGTAGCCGTTGGATCC 
GAGGGCTTTTAACGTTGGTGTCTCATCCCACGCCGTTCGATCAGTCCGATGTTAAACTTA 
ACGGTGTCTCTCTGTCCACCCTTGCTTCCATATATCGCCTTTTTCTTTCTTGCTTTTTTA 
TTTTTTACCCTCCAAACTTCGATGCGAGATATTGTGTGCTTGCTTAGAGAGGTTTTGGTT 
CCGCAGAAGATTCTGAATTCTGATGCTCTAGTGCGATTCC 
>Glyma06g06730 | Gm06:4812256-4813255 REVERSE 
AAAACATTAAAAATTACTTAAAAAATTATTTATCAAGCGATTAAACATATTTTTCAACTA 
ATAAAATAAATTAAAATATCTTATCAAATATCATGTTATTAAAATTAAGGTCTATTGGTG 
AGGGATAATATTAGGATCCTCTTAATGATTGAGAAATTGTGTAACTTGTACAAAAGTTTT 
ACTTTTGTTATTGTAGAGAAAAAAAACTCTTCAAAATTTCGACATTTCTTTAACATTATA 
CATGATTCAAGTATTAAATTAAAAGAAGTAAAAATATACAACATACAAATATTACAATTT 
TTTCATAAATTACAGGGTAAAATTAAGGGAGTCTAATTCTGTAAATGATTGTAAATCTTT 
AAATATTATTTTTTTTGACAACTACACATAAAAAAGTTGTAGGATAAATGGTTATGAAAC 
AAATTTTACAGGTGCCATATGTTATTTTATATAAGATATATGAGCATTACTTAATTAAAT 
AAATAAGGGAAATGAATATTTAATAAAAAATAACATTTTAAATTTAAGCATTTTTTTATA 
TTTAGTCTTAATTTATTTGAAAAACTAAATTGTTGTGTTTAATCTAAATATTGTGGGTTT 
GCGATAAAATTAGATATAGAATAATCTTAAAAATTAGAAACAAAAAATTAGTAAAAATTA 
GCCAAAAAATTACAAGACACGACACTAAGATTTGAAGGCAAAAACTTTGAGAATTTTGTA 
GTTTGAATAAACTTTGATGTTTTGGTAAATGAGTTTGGAGTAAAAGACAATTTAATTAAT 
TCAATTTGCATGAACACACCCACTTCACTTCCCACCGCACCCCACCATAATGGATTAGGA 
ACAGGAACCCACAATAATAGCTCTCTCAGTCCATATACAGTCACAGATTCCATCACTTTC 
GCGTTCTATTGTTGCACGCTGACACACACATAAGCACAAAAAGACACCAACTTTTTCGCT 
CCTTCCTTGCATTTATTCATTCACATTCTCCTCAAAACTT 
>Glyma17g10170 | Gm17:7595412-7596411 FORWARD 
AAATAAAAATATAATTATGTTAAATATTGAGAAAAATAATTTCTTTCTATAATAATATTT 
TGTTTATAAAAGTCTATAATTGTATTTTTCAATCAAATGTTGATTATCCTCGTTACTTTA 
GGTCTTTTTATGTTTATGTACTCGAGACTAAGAAGTTGTGTATCTCGATCAATCTTATTA 
CTTCAAGATTTTTCATGTTTGTGTATTTGAAACACATGAGTTATGTATCATTAGATTTTT 



ATTGGGTCTCTTAGAATGAATAATATGACAAGTTTAACTCAACCCCAAAAGTTAATTTAA 
GGGGTGAGAATTATCTCTCACTTATATATTTTAATGTGGGATTACTTTTAGCCGATGTGA 
GATCGATTAACTTAGATGCCAAATAACCCGATCCAAATATGGATTATTATATAATCCATA 
TAATCATACTAGACTTAAAATTACACTTTCACATTTCAATATTTAAGAATTGGATTTTCT 
TTCTTTAAGGTAGGACTTAACAATAAGAACAATAATAAAACTCTTTATTAATCAGCTCAA 
ATAAGTGATGGAGTTTAACTTAATTGATTAACCAAATAGATAAATTATTATAAATTTTTA 
ATACCTGTCTTTAATTTGTATGGAAAAAAATCAGCTTCAATAAAATTCTCTTATAAAAAT 
ATATTTAATTTGTAAAAAATAAATAAAATAAAGTGGCATTGCCAAGTCAAAACCGGCATT 
GCGAAGCCGCGGCAAGAACAGGGACACTGGCCCCAAGCGAGATACGTTTGGCCTCCTCT
GACCGTGACCAACGTTACTATCTATTTAATTAATTTAATAATGAAAACAAATACGTAATAA 
TAAAAGTAAGGTTTTGATATTGACGTGAGAAGAGACAAGTGGAGGTGGCATAATCGCTTG 
TCATGGATTTGCAAAGATCTCTCAGATTTGGATCCTCCGAATCTATCGCCTTTATTATTT 
TCTTTAACCCTTTACTTTTCATCTCACCATTTATTATTTA 
>Glyma09g14650 | Gm09:16734439-16735438 FORWARD 
CGAAAATACCAATAAAAATGATCACTAACGTTTATAAAACAGTCTACTTAAAGACAAATT 
TATCATTAAAATTATTGTCAACGTGACCATACCGATTAGATTGGACAAAAATATTAGTAA 
GATATTATTTTTGAATGTAAATGTCAGTAATTTTTTTTTGAATAAAAATGTCAATATTTT 
TTTATTAGAAGAAAATATCAATTTTTTTTTAATCTAGATGTCAGTATGTTTTATTGGACA 
AAAAATATTAATAAGTTATCATTATTGAAGAAAAATGCCAATAATTTTTTATTGGACTTA 
AATATCAGTATGTATCTATTGAACTAATTTGTTAGATAAAAAATTTTGTTTTATTTAAAG 
ATAAAATATAATTTTAAGATAAATTTTTGTCATTTTTTATCATTACAAACATAACATTAC 
AATAATCACTTAAAAATATATCGACAAACACAATTTAAAACAAACATAATAATAACGATA 
ATATTGATTATCAACCATAATTTATTTATCACAATAGAAATTATTCAAAATAAACATTAT 
ACCAGTTTACCAAAAATAAAACATTGTAATAGTGACAGACAAAAGTTAACAACCGGATAT 
ATTTGTTACACTTTTTATACTTTCGGAGATTAAGTTTTGTATTTTTATCTTTCAAGGACA 
TATTTGTTGATAAATTACACATTTAAAGATAAAAATGATTATTTATCATAAAAAATCTCA 
CTAACTAGAATTAGTAAGAAATTAATTAAGAAATTAAAAAAAAATCTCGTGTGAAAATTA 
TGAAAAAAATATAAAAAACTATAAATAATATAATTCTATATATTTTAATAAAAACATTTT 
AATGAATATTTTTTTTAATTTTTTAATTAATATTTTAAAGGCATTAATTAAAGTCAAAGG 
CTTCTTTCCCCCTGTTTTTTTTTTTTTTTGGAAGAAGTGAAGGACAAATAACAGCAGAGA 
GAGATATTTTGCTAAAATACTTCAAAGATTTTATGTTTTT 
>Glyma04g06650 | Gm04:5106420-5107419 REVERSE 
ATAATAAATTCTTTATTAACTAACTTGTAAAAATCCTCACAAATGATATTGAACACGACA 
AGAAGAAGAATAAGACAAAACAAAAACACAAGCTACAAAGATAATTTTATCTTATATATT 
ATTTAACAAATAATAGACAACATAAGTAATAATATAAATTTGACTAAAATATCTAATATC 
AGTTCTCTTAATATAATTAATATCAAATTTAATGAGTTTATCAAAATAAAAAGAGAGAGA 
TTAGAATAGAAAATTCGATATTTCCTTTTTCAAAATGATTGCGTTATTTAATTATTATTT 
TTTATGTTATTAAAGAAATATAAATAGGAGTATATGCATGTTTTTAATATTGTACACATG 
AGACAAAAAATGATTTCATGTCTTTTCTCATTAACAAAATTTTTTGAGATTTTGTCATGT 
TCTTGTCTATTTGAGTTGTGTTATTTCCTAATCTTTTTCAAATCAAACATAGACCAAAAT 
ATTTGTTTAGTATAATAACTTTAACGAATGAGATGGATCCACAGTTTTTCTAAAAGACAA 
GATGGGATTTACAAATCAAATTATAAAAATATCATTTTAACAGGAGAATCTCATTTTTTT 
TTATTTTCTTATTTTAAAAGTACTAGAAATTTATCCAAAGATGTGATTTAATTTGCATGA 
ACAACCCACCATAATGTATTAGGAACAGGAACACACAATAATAGCTCATTCTTTCACTCT 
CCCATAGTCCATATATAGTCACAGATTCCATCACTTTCACGTTCTACTGTTGCACGCTGA 
CACACACAAATAAGCACAAAAAGACCAACTTTTTCGCTCCTTCTTTCCATTTATTGTTCT 
TTTCAATTATTCATTCACATTCCCCTCAGAAATTACTATTTCTTCCTCACAAAATAAACA 
ATTTTTTGTTGTTTTCCTGTCTCCTCTGTTTCATAGCTTCAGGGTTTTGGTTTTCAGACC 
CACAAAACAGAGTTCAAGTGTGTAAAGATTGAAGAAGAAA 
>Glyma08g10650 | Gm08:7742163-7743162 FORWARD 
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN



NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNA
AAAGCCAGAGAGGGAAAAAATGAAGTGACTTGTCGAATTTGATTCCTGAGGTTTTAGAATT
TACTGCCTCCTACACACATGGTTACCATTGGTAATTATGTGTTACCATATGTCAGCATTAGT
GTCAGTGAGAGGATAGTGGAATTTGAGATTAGTTCTTATAAAATATATCAAGTAACTGAAT
TAATCTGAACAAACAAAACTCTGTGTACACTTTTTGTGGCGTTTTAGAA 
>Glyma17g03380 | Gm17:2254281-2255280 FORWARD 
GTATATATTCATATTTTTATTTTAAAAATATTCATTAAATAAACCAATTTTAAAATTTTA 
AATAATTAAAATTTTAAAATATTTATAATTTATTTATATATTTTTATCACTAATGACATA 
TTTTCTAATTTTGTATATTTTACTCATATAAAGCTTATAAAATAAAATGCATGGGATACT 
TTCAAATATATGGATTATTACTTATTTACTGTAATTTTAAAACTTTTTTTTTAATTTATT 
GTGCATTGTTATACAAATAAAATATCAATACATGTTTACCTGGTCAACATAAAAAAGAGA 
GAGAAAACTTATTCAACTACTTTATGCATAAAAGCTTAAGTGGATCAGAACTTAATAAAA 
ATAGGTTTTTTCTTATATTAAACAATAAGTATTTTTGTTAAAAAAAACAAGTATATACAT 
CAATGAGTTAAAAATATATATTTTTTGGTTATAAAAGAAAAGCATTACATTAAAAACACT 
AAAATATTTATCATAGCTTAACCTATGTACATGTTATCTAAAATAAAAAATATTAATAAT 
TAATAATTAAAAAAGTGTTTACTTACTGTTTTAAAGGTATTAACTAATGAACATTAAATA 
TATTAAATTTAAAATTAATAATATAATAACTACTTTATTTTTAAAATTATGGGTAAACAT 
AAACATAGGTACAGTAAAATCCAAAACCTAGTATCGGAAGTGTAGAGTGTAGATTTAAGA 
TGAGGGGTTAGTTCCTTCTATGAATGAGCTGGATCCACTCTTTCAGGAGCCACTGAGACC 
CAACTTTGAATATCAATATGTAGTCACAAATAAACTTTAAAATAAAAAAACAAATCTTCC 
TTAATCCGACTGATTAGTAAAGCTTTTATCGCTTCTAATTAAAGAATAATTAAATGCCCG 
AGAAATTCAGCGTGTAACAGCGACAAGGCGAGGACATAAGTTTGAGGCGCAGAACAATA
GTTATTGTTTTTATATAAAAAAAAATTCTGACCCAAAATTC 
>Glyma15g24770 | Gm15:25945167-25946166 REVERSE 
TTATAAATTATTATTTAAATTATTTTAATATTATTATTTTAAAAATCAATAAATTTACCA 
TTAAGCTGTGATAGTACATAACTTTTTTCTCTCATATTTAAAATATGAAACCAAAATTAT 
ATTAAATTAATTAAAATAAGAAAATTTATCAAAAAAAGGTGTCTAAAACTACAGGATTAA 
AATAAATTGATTTAAAAGGAAATTATTCTCCTACTAAATTTTTTTTTATCATATTCCGTG 
TACAGAAAACTAAAATGGAATATACATATAATAAAAAACAATAATAGCACATTACCATAA 
TACCAAGATTCTTCTTGAGATTTTATTTATCAAATTCTTGACAGCGTAGTAGTTTCCTTA 
GTTGACCATAAGTATACCTATTTTGGGTATTTAATCGTAATTTTAAACTGCATTAAACCT 
CCATAACCCCAAAAGAAGTTCCAACATTAAATTTTTTGAAGAATAATAGGACACATTCAT 
CGTAGGCATGATTGAAATCATTTGTGAAAATCATGTCGTTAGTTTTTGGTTAGGTGGGGC 
ATAGTGGGGGAGTTTGGGAGAGGCATTTGCATTGATCAGTTGGGCACATGAATGAGCATT 
ACCATATCAGTCCCCAAAAGGGTGTAATTGGGAACATGTCATCACTCTGGCATTGGCGTG 
AAGAGGAGAGAGAAATTGGAGAGAATGTGATATATAAAAAAGGATTTCTCCTAATCAGGA 
GAGTTCTTAACATAATAGTTAAAAATTAAACTGAAAAAATATTTATTGTAAAAATTATAA 
GAGAATATGAAAAAATATCAACAACAATAATTTTTTTATATTTAATAAAAATTTATTTTT 
AATTCTTTAATTAACATCTTAATAACCCTTGTTAGCATTTACTTATTAAAAAATAAAAAC 
CAGAGAGGGTGGTGGTAGCAAGATGCATTATTGTATTGTGTTTTGCATCAGCGATTAACA 
AATAATTAAAAAGTCAAAGGCTTTTTTCCCCTGTTTCTTT 
>Glyma19g31320 | Gm19:39086969-39087968 REVERSE 
AACACATTAAAAAGAAAGAGAAAGAGAGAAAAAAAAAATAAAGAAAACAGAGATTTATTA 
TATGAAAAGTTTCTTAATATAAGTGTGTGTTTGATTACGATTATGTAATGCACGTATATT 
CTTTTTCTTCCTATTTTCAAAATCAACAAATTCATACTTTCATATAAATGAACTTATTTG 
ACGTATTTTAGGAAGAGACGTATTAAATAGATAGACAGACTCTCAAATGCGTACTTTAAC 
GTATGTTTAGATTGACATGTAGACAATTTCAACCTTTGTTTTCAAAAGCATTTCTTCTTC 
ACTTTTGCAATAAAGTGGCATTGGACTTTGTATTGTTGTAATTTCAATAACAATACAAAC 
ATGTGCCAAATTAATTTGAGTAAAACTAAGTTTTTATCTTTTAAATAAGTTGAGTGAAAC 
TAAATATTTATCTTTTACCAAGATATTGAATAATCATCAACGTAGTCAATAAAGTACCAA 



AAATAAATTATGTGAAAAACTCATTCAAGTATTAATAAAAAAAAAACAATGATAACAAAA 
AAAATCTTAAATTTATGTGATTACCTTATTTATTTATTTTTGCATTGAATAAAACAAAAT 
TAGTTGGGTAAGTGGCTGAAATAGAAAAAAGTGGTGGATGGATGTGCATGACATGAAAGA 
TGGTTAGGATGCATGAATTAGATGGATGGGCATGGGAAGCAAATCTTAAAAGGGAATCAA 
AAGAAATTGGCCTCTCTTTGCCACCACTCTCCCCCACCTGCCCAAGATATGGTAAGCGCC 
ACATGATTTCACACCCAGGGGAAAATAAAAGGCACCATTGCTGACCTCACCTGTATCTCT 
TGAAGGGATTTTTATGGGCCCCACTCTCACTCTCTCTCTCTCTCTCTCTTTCCTCTTTTG 
CCTTCCTCCTACTTTCTAAAATTTCACAACCCATTTTCTCTCACTTATGTTATATAGATA 
TATAAATATAAGGGTCACCTCCCCTCTCTCTACCCTCAAC 
>Glyma11g04440 | Gm11:3007159-3008158 FORWARD 
AATGATGTTTAATTAATTGAGAGCGAGCGAGGGAGGGAATAGAAAGAATAAGGCATTTTT 
GGAGGGTGTATAGTAATGGGATTGAGAGAGAAACTTTGTAAAAATGAAATGGTGAAGATT 
TGAAGAAGAGAGGGAATGAATTGAAGAGCTTGAGGGGGGTTGAAGCATGCATGGCTTAG
GGTAAGAGATGAGAGGTTGATGACGATAAAAGGGGCTCGGAGAAGAAGAGTGTGCAGTT
GTTGCGGCTGAAGATGACAAGGTGTTGGATTTAGGAAGAGATTTGAGACAGAGAAGAAAG
GGAGGAGGGGACGGAGAATTGCTCATAGAGGGACAAAGGGTTTTTTTACTTTAATTGATTT
TCGGATTAAAATCGTCAAGAAAATTTAAATTTAAATTTGATTTTAAAATAAATATTAATGA 
TTTTTGAATAATCATGAATCATGTGATCAAGTATTTAAAGGATATCTCATTACGATACAG 
ATTTAAAATAAAATATTTCAAATATTAAATGCAATACGAAATTTTTTTATAAAAAATTAA 
ACACAAAAATTAAATATATATTAGAAACAAAAATATATTTAAATCATGTTTTTTTAATCA 
CTTTTAACATACATCTTTTATTAGAAAATGAAAGGAAATTATATATAATAATGAATATGT 
CGTAATGATGCAAGACAGAATGAGGTAAATAGACAAAATTCATTGTACAGGAACAAACTA 
TTCTGGCGTAAGAAATTCAAGAATAAAGTATTAAATTTCATTACAAAGAAGAAGACTCAA 
ATCTTATATAGTAGAAGACAATGCATTTATTTTCAACTCAAACTATAGGAAACATACCCA 
AAAAAAAAAAAACTCAAATTATAGGTAACAACATCTAATGTTTTTTTTTTTTTATTATTT 
TACAGAAAAAAAAATGGTAAGAAATGAGGGTAGATTTGGAAATGAGCCTTGTAAGACTTT 
TTTTCTGCATATTATTACGTGGTTCTTATTAAGGAGCGAT 
>Glyma04g29250 | Gm04:33371184-33372183 REVERSE 
AATATCGTAGACTTGTAACTACCATTTTTTTTCTAAATTATTTCTCTAATTATTTTAATT 
AAACTCAGGCTACTATTAAAAAAATTAAAATTCGGAAACGAGAAACAAATCAAACAGGGT 
CTCTGAGTAAATAATTAAATAAGAAAAAAAACTAAAATAGTGGAATGGTCTAAGAAATAG 
CAACAGAATCGGTTAGGAACCTTTGAAGTTTGAAAATTCTACTATATGGTTTATGCGGTC 
AATATTGGCTCTCAAAGAACGACTAAAGACAAACAAACATTTCATAATAGTAATCAAAGC 
AAGAAAATTACGTTTTGTATTGGCTTGTATAGTTGTACTAGTACGAGGGTCATCACTTAG 
TGCTATGCAGGTCATGCACGTGCATGGAATAGAATAGAATCCACACGACTCTGAACACTG 
AACAATGATGGTTTGGTCTCGTGAAAGGGCAATAGTAGGGTTAAGGCTTAAGAGAACAGT 
GTAGCACACCCCAATAGTTGTCTTTTTTTTTTTTTATCCACAGTGATTAGGGCATTTGAG 
TTCTGGTGGGACCTGAGATACCCGACAAGCTTCAACTTAACCCTTTGAGTTGATTATGTC 
ACACTTAAAAATTCATTGTCTTTCCTCCAGATTATGTCTTTCCTCCAGATTATATGTCAT 
CCCCCACGAATTCAGAGTGTGTTCTCAAGTGAGTTATAATTATTGAATTCAATAATTTTG 
TCTTTAACCATAAAAAAAAGGGTCAAATAGAATAATAATAATAATAATAATAATAATAGT 
AATGAACAAGTCAGATTTTGAGTTTGGTACAATAAGAGCACCTTTCTTTGCTTGTTTTTC 
AATTCAAAAATCAACCCCAGAAGATCCGCCAGATTCTTGATGAAATCTGTCGGATCTTGC 
TTTCCAAACTGTCAGATTTCCTTGGTGGCATTTTGTATCCTTCTCGACTATGATGTGTGC 
TCCCCCTTTTAAAATGTGCATGCCACCCTCCTTCATCTTC 
>Glyma04g34820 | Gm04:41064879-41065878 REVERSE 
GTCTTTGTTTGTAGGGACTGTTATAACCTTTGTAAATAATTCTTTGCTTGTAGATAATAG 
TCGAAAACTTATAAATAATGTTAGAAATAAACATTTATTTATAGATAAAAGGTAGAAAAT 
AAATGTACATTGTAGATAATATTTAACCTTATAGATAATTAATTACCTGTCAATAGATAA 
GGTTAGTCAAACATATTTAAATATTAAGAAGTTAAAAATGACTTGTTTGTTGGGAAGTCC 
AATTGAAGACTGACTATTTGTGGGTCCTGAACAATATAATTAGATTTACATATATAAAAC 
TATAAAATCTAACTTATGTTCAAATCAAAATAGGACATAAATACACATAAAAAAAATCTT 
TTTCTTTTCCTGCTGCAATGTAATGCAAATTTACAACTGCTGAGAAAGAGAAATTGCATG 
TGCTCAAAAGGCAAATAGTAAAAAGAGAAAAAAAAAAATTCAAACGTGTTGTATTGTGTT 
GTTAAAGTCGTATGCTTGTTCAAAAGTTAGAAAAAAGAAAAAGTATTGGATTGTTCTTAG 
TAGTTGGTTGGACTTCTCCTTAATCCCAAAAAAATAAGTAAGACAACCAAATCTCATTTT 



TTAAATAAAAGCATTCTCAAAAATATAATCTTAACCAACTAAAAAATCTGTCTCAATCAT 
ATTTAATAATTGAAAAAAATTAATACGTCAACGTAAATTCCACGAAATTGTAATAATAAA 
CGTAGGAAGTAAAAAAGGTGATGATCGATCTAGGATCTAGGTACGCGTAATAGATGGTTC 
AAAATCTGAAGTCTGAACCGTGTGAAAGTCAAAGATGGCTCTCGGAAGGATGCAGAGAGA 
GCGAAGGTGGACCCAAAAAAGATACGTTTGGTCTTGTCTGACCATCAATAACGTTACTGT 
TTGTTAATTTTTAATAAATAAAATAAAAAAGAATGATTGTGACAGGAGAAGCGACAAGTG 
CAGGTGGGATAATCCTCTCTGCTTCATTTCCAAAAACAAC 
>Glyma13g19870 | Gm13:23357492-23358491 REVERSE 
ATAGCCTTGAGCCTCATGTAGGTTTTCTGCAACTACCTGGGGGTAGGGGGGGCTCCTTTC 
ATTTGAGTATGTGTATAAGAGGAGAAATAATTACTGATCTGATGTACATGGCTGAGAAAT 
TAATTATACTGATATTTTATTCTGCTTTGAAAACTTGGAATTGATATTTTATTTTTTTTT 
GAAAACTTGGAATGATGTAACTATCTGGGTTTATCTTTTGTAATTGTATATCATGTAAAA 
ATGGTTCACTTTGAACCTAACCTGTTAATGTGAAAGTTTTATATTTTTCAAATTACAATC 
TCTAAAAAAATTTTGTCGATTGAGTAGGTAGTGTGGCACATTTTGTTTGTCTAATTTAAT 
GCAGAAGGTTCATTAGTTGTTACTGTCTGATTATCTTAGACCCCTGAATGAGAATGAGAA 
TGAGGGGGAGGGATCAGCTGATGGTGTGTCTTTTCTAGGAGAAAGAATGCCAACTTGATA 
GGTGGTTTTGCCGGGGATTGAGAATTCTGATATGGGATTGATGAATATAGGGAAAGAGGT 
GTGAGTGGGAGAGAGGAGGCAGACATAACATGACTTGGAGAGAGGAGGGAAACCTCTGG
TATAGGAGTTGTAACTCTGGGGGAAGTGTGCTCTTGTTGGGTACAATTTCTGATAATTGAA 
TGATACACCTCATTTTGCATTCATCTCTTACTGTTTCTGTGACTCTGTTTGTGGTGTTCT 
ATCAGACTAGGATGGAATGCTGTTATCACTTGTTACTTGCTAGTTGCTAGTATATGAAAA 
AGTAAAGGGCTAGAAACCTCATAACTTAGCATGTCATTCATTAAGACACATCAGTTTCAA 
ATGTTTTAGTAATGAGGTAAACAGTTTAACAGCAAACACCACAAGTCATCAGCATACTGG 
TTTAGGACTAACTTGCCAGTATTGCCATATGGAGGTCATGTTCTAATTCTGGTAACCAAA 
AGCTACTTGACAAGTTCTTTGTTATCTCCTGTTGCAGAGC 
>Glyma01g40900 | Gm01:52560382-52561381 REVERSE 
GAGCTTTATCTAGCTTTTAACTGTCAGTTAACCATGTGTTGATTTTGCCAAATACACCAT 
TTCTCTCTGTTATAAAATTTGATCTGGTTTGATTTGAAAACTTTTTGTCTGTGCTATAAA 
ATTAGCATTCTTATCTACCCGTGGTTTGCATTGTTGCCACATAGGCGCCCTATTTGGTGT 
ATTTTTCTGCAATTTTCTAACACTAGGTACACATTAATAACGACATATTGTGTTACATTT 
TAGTATTTTACCCAATTGCACTGTATTTTGGAAGTGCTTTATTTCTTGAGTTATGAAATT 
ATACAATTATCTGATTTTTTTCACTATTACCGTACTACCGTACACTTTGGATTACGTACG 
TAGGATAAATATTGTGCTGGATAATCTCAAATTTAGAAGGAAAAAAGCAAACAATTTAAT 
CAATACTTTGGTATTAAACAAATTTATAAACAAAAAATATAATAAAAATAAAGTTTAGTT 
TTTCTAGGAAGAATAAAATCACAAAGAAAATACAAAATAAAATTGAAAAGCTTGTACAAA 
ATTGAAAAAAAAAAACAATGTTGGTTTGTTTCGTAACAAAGTGTATTTAAACCAAATTGC 
AAAGAGTAAAATGCTTTTTTATTATCACTTTTAACATACATCTTTTATTAGAAATGAAGG 
GAAATTATATATTGATGACTATGTCATAATGATGCAAGACAGAAAGAGGTAAATAGAGCA 
CAGGAACAAACTAATTTTGGAGTAAAAAATTCAAGAAATAAAGTACTATTAAATTTCATT 
ACAAAGAAAAGAAGTTTCAAATTTTATATAGTAGAAGACAATGTATTTATTTTCAACTCA 
AATTATACTGTAGGAAACAACATGTAATTTTTTTTTATAGAAAAAAATGGTAAGAAATGA 
GGGTAGATTTGGAAAATGAACCATGATTGACCATAGTGAGAGACTCTTTTTCTGCATATT 
ATGTGGTTCTTAAGGAGCGATGGCAACTGTTCAGTAGTCA 
>Glyma09g04470 | Gm09:3298206-3299205 REVERSE 
AAACTGACTATCTAAATTTTTACAAATTTAAACTTTCAAAGATTTATACAGATTAGGAAA 
AAAAACGTCACAAACAATAAAAACATTATTAGGTCAAAATAAAAAACACCATTTAAATCT 
TTACTCTTTTAAATAATTAAAATATTCAATGAAACATATTCATTCTCTTTAGTTAATTCA 
ATTCGATACATTGATGAACAATATCTTTTTATTAATAATAGAATAATCATTTTAAATAAC 
ACTTAATTTATACCTTTGATATCCAACCCATAATTAGGAGCATGTTTTGCTCCCCGTTTT 
AAATATTAATTAATTTACCATTATAACAGAAGAAAAACTTGGGAGAAAAAAAAAAAAGTG 
AGAACATTGAACATGTTCTTTGCTGAGTTTACTACTTTAGAAGTGTTGTTGTGACCTTTG 
TGACAGCGTTGGAAGTGGTTTTGAGATCCGAGGTGGAGGGTTAGTTAATCCAATCCAACC 
AATGAGCTGGATCCACTATTTCAGGAGTGAACACCCCAACCTTCAAATATAATATTAAAA 
AATTGTCAAAAATAATTACACAACACTATCATTTTAATATTATTTTTTAGGGGTCTAACT 
GATTGAATAAATTTGTCAATTTTTAATATTATTTTTAATTTTTATGGATAAAAAAATATA 
TTTTAGTAATAACATATTTTTTTTTGATATCTTAATTAATAGTATCATTTTATGGAAAGT 



AATAAAATATGCCAGAAACTGAGCATGAGCTTCAAACGGAGGAGAAGGCTTTCAGAATCA 
GACCCACAATCATTTCCATTATTTATATGCTATATTATCTGCAGCCAAATATAAATTCCA 
TTACCCTTTTCTCAGTTTCTTCCCCTGAACTCCATAAATAACTCACTCTTGTATTATTTT 
TATGTTTTTCACTTCCATGATGCCAGTTTCAACCATGTGAAGTTGTTGTGTGTGTGCTGT 
GTTTGTTGTTGTGTACTGTTTTGGATCTTCAGAACCAACC 
>Glyma19g35470 | Gm19:43059114-43060113 FORWARD 
AACATAACAATGGAAAAAAATAAAATATGGAAACAACTGATTTTGAAGAGATATATACTA 
CGTGGAGAAGATGAAGAGAGAATCTAATTCTATTTATAACCAGGACAAACTAGGTAGTAT 
AGCATTCTGTGATTCTAATAGCAGTGTTGTAGACACCACGTAATATGTTATTCTCGTCCT 
TGTAAACAAAAGTTGTGTGGACATACGTGCTTACTTCTGTTTTATTCTCTTCCTTGCATT 
GTAAGGTATACATACAGAGTCACGCAATGGCTGAATTATAAGGAAGTTATAACTAATGAG 
TTTGGCATACTTGCTCGTTTTTCATGCCAAGAAACGAAAGGCAAATAACGAAAGGACCCC 
AAAAATATACTTCAAAATTTGATTGTCTTCTTGTCTAGTTCAAAATAGAAAAAAGGTGGC 
CTACGAATTTATTCAAGATAGGAATCATCCACATTTTTGGAAAACTATCACTCTCCCTCA 
GATTTTTAGATTTTGAACGAAATCCAGAGACACTTCCACAAATTCAATGTTGAAGCTAAC 
TCACATCCAATTTGGTACTTTGATAATTCTTTTCGCTCCATTTCCTTTCAATCTTATATC 
ACGCCTTACTCGATCAATTATCCACATGGGAGGGATATATACGTGTCATTTCAATATTTT 
TATTTATCTATCTATCTATATATGTATATAGCACCCCCAACTAGCTAGCTTTACATCATC 
CATTTTCATTCTTCCCCTCCTACTCATAATAGTGAGTTTACTCTCAGAATTTGGAGAAAG 
AGTTCTCATTCAGGTTAGTGATATTGCTACATTATCCTTAAATCTACACAAACATTTAGC 
AATTAATATATATATATAATATCTTTGTTTAAACAAATTAACTCACTGTATTTTTCTTTC 
AAGTAGTAGTGTGAGGAGACGTAAAAAGTTACGGAATCCCAAAACAAAAACCGAATGGCA 
CCTAAAAACTTGGGCACCAAATTAACAGCACTTGTTGTAG 
>Glyma05g27670 | Gm05:33567353-33568352 FORWARD 
TGTTCATAAAAATAAATTAAATTAAAGAAACATAAATATAAACTGATCATGTTAACTTGG 
GTTCCAATTAATGTCTTGGCTTGTCTAACCATATTCTCTTGTCTCTAGAATGCATTCCAC 
GTGCCTTTCCACAACGGTTTATCTTCTTATTTTTCCTTTTCACAAAGATACTACTAACAG 
ACAACATAGAGGTGATGTTTTCTTTATGTATATATCTTGTCCCCTTTTCTGATAAATTCC 
TATCTCCAAACATCTTTTTTCATAAAGAATACGGCTTGATACTTGTTTTGTTCTTGCTCT 
TGCAATTTAAACCGTATATCACCCACTTCAACCTCATTAACAAATATGTAAAGAAACAGA 
AACCAACCCGTTAGCTATTATAAATATTATAAACTTACCTCTTGAAAATTAGAATAGACC 
TTATTATAGATACAGTTTGCAGAAAAACCATAACCGCTAATAAAAACACACTCTATTTTC 
ACACCATTTTCGCAAAAATGAGCCTTTTTTTATTGCATTTTAAAAAGCATGACTCTGTCT 
TTTTTCTCCTGAGATAACTTTTTCAATTGAACAATCTTGTCATCTAACTTTTTTGTTTAT 
TTTTAATATTAGTATCGCAAAGCAAAAACCAACCCAATATTTTCTTCTAATTCTCATCAT 
CTTTGTACATTGAATTTGCCATCTTTTCATAAAATTTAATCTCATCCTCACCATGCTTTT 
TTCTTTTTTATGTCTTTACTCCTTGTTACTCAAAACAACTTCCTTGTTCCTAGTACAGTA 
CTATTCTTTTCAGCACAAAGATTGGAAGACCATAACGTGCGCCACTGGGACCGTTAATAT 
TCGTTAGTGCTTTTTGTCAGTGCATGAAAATATATACATATATAAATATACATATATTCC 
CTTCACCTTAAATTTTAATTAAAACCCAATCAAGCCAACCCCATTTTTCTCTTGAACTCA 
CAAGCAGTGATCCACAGGACTCGTCTCTCTAACTAACAAC 
>Glyma04g42680 | Gm04:48368798-48369797 FORWARD 
CATGTGAATATATTTAACACCAAAAATGCAATTTCGTCACTTTTTTTTTATATAAGAAAC 
AGATATAGAGACACAAAAATTATCAGTGCCAAACGTCACAATATAAAAAGAGATCAGTGG 
CCCAAAATCATTTAGGTTACATGAAATGATAGTGGAATATTTTCATTAATTAACTGAATT 
TCCACAAACTTTTTGAAAAAAAAAAACTGCAACAAATGGTCTTTTTTCTTTTTGTAACAA 
AATGATGATAATAAAATGGTTCTATTAAATTAGGGGTCACATCCTACATTCCCCAGCGAA 
ATGTTAGGCTAAAGTAAAGTAGGCTGAGGTAAGATTATCCGTTAGTTGGAGGAAAGTCTC 
CAAAATGATCTTACCCAATGCATGCACTTTAGATTTTACACACAGCACTGTGTATTTTAC 
AATGGCAAGAATATTAAAATAAGGCAAAAGCGAACAAAAATAAAACCCCACTCATTGCCC 
CAGGAAAATTAATATATGTAGTTGAGAAAATTAAGAGGAAAGTAATGGCGGTTTAATTAG 
TTAGGAAAGAAGGGTTGTTGCTTTAATTTTCAAAGTGATGCTCATATAATTAGAATAGGG 
TCCTGCTAACCATTAATTAAGAAAAAAAATATTTATTATAAAAATTAGAGAAAAAAAATT 
AAAAAATTGTATTATAATTTTATGTATTTCAATAAAAATATTTTTTCAATTCCTTAATCA 
ATATTTTCATAACACTAATTATTGAAATAAAGGCAATACTATCCGCACCCCAAATTCAAC 
CTTCTTTCCATCATCATGATGACCGAATGGAACAAAGATCTTGTGGTTTTTCCTTAGCAA 



TCAAATAAAATCCAATTGAAAGGGGAAAGAGAGAGAAAGTTTATGTGTGTGGTGGTTGTA 
CCAACGCGGTAGAGAGAATCTAGGGAGAAGATCTCAGCATGAAGGCACACACATAAATA
ACACTACATCCATGCCACTGTGCCACCACAGTTTTTTCTCT 
>Glyma07g26890 | Gm07:29690532-29691531 FORWARD 
TTCCATAAATTTATCAAATTAATTTTGCTACTTAATAGTTAATGGCACGTGACAAATTGT 
GGAAAATATCGTATAGGAAAAATTAATATCATCAGTACAGAATCCTAACAAACCAATTAA 
TTTGGTCGAATTGAAATTCTTTAATGCTTTGTTTGGTTTATGAATGAAAGGTACAAGTAA 
GAAGGTGAAAGGAAATAAAGAAAAAGAACAGAAATTAGAAAATGAAATAATTTTTTAGGT 
TATTTGGTTGTATATAAAGTGAGAGAAAAAAAAAAATTGGCTCTCGTGTAACAATTTGTT 
AACCTATATACATCATGAGACAAGACACTTATCGAGAGAGACCTAACTGCACTTGAAATT 
TGTTGTGTACTAATAAAACTACTAGTACGATATAAATAAAGTGACGTCGGTAAGTGTCTC 
AAGGTTAATTTTAATTATATAAAAGTAAATGCTAACTAATGTATTTGGGATATTTAAAGA 
ATTAAAATAGTAAATATTTTCATTAAAAGGTGTAAAATTATGTTGTTGTGTGACTTTTTT 
TACATTTTTATATAATTTTCATAATAGATATTTTATTTAATTTTTTAATTAATGTTTTAA 
AGACATAGGTTACCAAAATTTTTAAAGACAATAATATTTTTTTTTATAATCAAGAGATAT 
TTTTGACTTTTTATTTAACATTCAATTAATTTCTTTCTATCAGATTCATTTATTTTAGGA 
TAAAAATATATCTTTAATTGTAATTTTATGTTTAAGTTAATTATCAAACCTAAAACCTCA 
ATTTAAAGAATAAAGCATCAAACCATTGATAATAATTAAAAGAAAAAGAAGAATATAGTA 
TTTAATATTAATAATATATTTTTCCTCAAAAATAATTAATAATGTATTTAATCATTTAAT 
TTGGCGTGATCTATTTATTAAATATCTTTCCAACCATTATCATTTTTCGTCCCCTGAAAT 
TTTCCCATTCGCACCTTTCCATTTTTTCTTCAGTCCCTCC 
>Glyma05g00880 | Gm05:506430-507429 REVERSE 
AATTAAAATTTAAAAAAATTGAGTGACTAAAAGTTTAATTAATCCTAAAACATATTTTCG 
TTTGTTTTTCCGCAGACAAATAATGTTAAAAAATCAAGTAAATTTTACTTATATAGAATA 
GATAAGGTTCTGCAAGTGGCATTCGTACATTACTTATCAAGTAAATTTACTTATATAGGA 
TTTTTGTTCTTTTTTCTTCTGCAAGTGGCATTCGTAAATTTATATTCCTTTTAGTTACTA 
TAGTGAATTTTTTAATCCTAAAAAATAAAATATAAAGTTTAATCCTAAAAAATCCACTTA 
AAGAAATAAGTTTGAAAAATATAAATGAATAATTAAACTTAAAACATTAAAAAAGAAAGA 
GAAATACATAAGGGGACTGAAGAGGATATTTGGGATATTTTGGTGAGATTGTGTCTCCTT 
AAAATAAGGGAGATTTGGGGAGTGACGTGGCCTGCTCTCTATCTCTAACTAACTATCCAG 
ACCCTAACCCACTCATATCTATTTCTATTTCTCTTCTCTCCCTTCTTTCCACGTCACCCT 
CTACCCTTTTTGCTATCCTACGCCCCCCTTCTCTTCTCCTTCTTCGCACCTTAGCTCCCA 
CCACCATCTATTTGGTATTTTTTTCCCCCTCAGATTCAAATCCCAATCAATCCCTAGCAC 
ATAAAACTCTCATGTTTGTTCTCACAACCTCACTACTGGCTCAAAAAAAGTTTGATTTTT 
TTTTTTGGTTTGAGCTGCTAACGTGCGCCGTCTCTCCCAGACCTGGATTTTGCTGATGCT 
ACAACGATCAGCGGATATGAACAAATGGGTTTTGAGTTTTATGTGTCTTGACTGGGGGTG 
TGGTTGCAAGATTTGATTTTGTATGGAGCTTTAGTATTGGGTTGTTGTTGTTGTTTTTTG 
TTTAGTACAGGGAAGAGTGGTCACGATGGATGCTGAAACTGAGACTGAGGAACTTATAAA 
TTTGAACGATAAATCAAGTAACTTTGGTGGGAATAATAGT 
>Glyma06g19870 | Gm06:16215244-16216243 FORWARD 
GTCAGAGATCAAAATGCTAATTCACTGTGAAAGGATTATGTACTCTCCTAGATTATGGCT 
CAATCTCCATTATAGATAGATATTAGTGAGTATTCCTAACACTTGCAATGAAATAAAATG 
ATAAATTTTATATTTAAAATATTCTTTGATAAATAAAGAAATAGGACATAAACATACAAA 
TATCGTGTAAAAAAATAAAGTCAAAGAGTACACCATAATTTGCTACAATGTTATGCAAAT 
TTACAACTGCCGAGAAATTGAGAAATTGCATGTGGGCAAAAGGCAAATACTAAAAAAAAG 
AAAAGAAAAAGATTCAACCGTGTTGTATTGTGTTGTTAAAGTAAGGATATGTTTATTCAA 
AAGTTAGAAAAAAGAAAAAGTATAGTATTGGATTGTTCCTTTCAGTTTGTTGGACTTTGC 
TTAACACCAAAAAAATAAGTTAGAAAATCAAATCTCACATTTTTTTAAATAAAAGCATAT 
ACAGTAGTATAATCTAAATCAATTAAAATATCTGTCTGAATAATATTTTGATAATTGAAA 
AATTAATTCGCAACGTAAATTCCACGAAATTGCAATAATAATAAAAGCAGGTAAAAAGCG 
TGATGATCCAATCCAAATCCAAATCCAAATCCAAATCCAACTAACTAGGTACGCGTAGAT 
GGTTTCAAAATGTAAACTGTGTGAAAGTGAAAGTAAACTGTGTGAAAGTCAAAGATGGCT 
CTCGGAAGGAAGGAAACAGAGAGAGCGAAGGTGGACCCGAACAAGATACGTTTGGTCGT
GTCTGACCATCAACAATGTTACTGTTTAATGTTTTTTTTTTTTTAAAGATAAAAAAGTATG 
ATTGTGACAGGAGAAGCGACAAGTGCAGGTGGGATAATCCTCTCTGCTTCATTTCCAAAA 
ACAACAAACAAGATCTCTCAGATTTCGATCCTCCGAATCTCCCTCTTTTCATTTTCACAT 



TCTTCTTATTATTTATTCACCCTTTTCCCCTAACTTCACC 
>Glyma07g05530 | Gm07:4170107-4171106 REVERSE 
ATATAATTTACATATTTAAAAATATATAAATTTTAGTTATATAAAATAAATATTTATTAT 
GTGAAATTAAAATATTTATTTCTATTAACAAAAAAATATACTAATCTATGTCTTGTCTAT 
ACACATGTCATCAATCTATATACTGTATGAGCTACTGTTTGTTTTTTTTAATCTTTTTCC 
GCTTTACTATTTTCCCTTCTCTTTTTTCCTTTTCCTCCTTTTCTCTCCCTGGCCATGCAT 
ATGCAGGAACTGCCTAGTTCTTTTTTTTCTTTTCCGAGGGAGAGAACACTGCCCAGTTCC 
AATTAAACTAAACAACGTGCAACTTAAATATAAGCTTAATTATTAATTTGATTCGTACCT 
TATTTTAAATAGTTGAATTTGGTATTTAAATTAAAAAAATTCATCAAATTTTTATAAATA 
AATTAATTTAGTCTTTAAATTTTTAAGAGATTCAATTTAATCTTAAAATTAGAAAAAGAA 
AAAAAACAAATCAATTTAATCTACAAATTATTTTAAATAATTCTTGTTCTTAAGTTTTAA 
AAATTTTAAAAATAAATTGACTCAATTTTAAGAATTTGAGAATCAAATTAAATTTTTAAA 
TTTTTTTAAGAATAAATTAATTTAGTTTAAAAATTTGAGGATCAAATTGAATCTTTTAAA 
AATCAAATTAAGTCATTTAAAATAATTTAGAAAATAAATTAAATTGTTAAAAATAATTAA 
ACCTAAATATAATTAATGTAGCAAAAAGAGAATGTGAAAATGAAGAAAGGAACAAGAAAA 
AAAACTGAATTAAATTTGGGATGCTCCACGTGTTAGGCTGTACACCACGAGATCAAAGTA 
TTATAAAATAAAAACCGGATATGACTGTGCAGAAAAATATCGGCCGGGAGAGAAGACGTA 
GCGTCGCCACATGTCCATTGGGTGGACCCCATGTGCAAATATTAAAATAATAACGGATGG 
TTGAAATGGTGCCACGTCATGACGAGAGTAGCGATGATCT 
>Glyma15g15520 | Gm15:11936641-11937640 REVERSE 
TACAGATTAGGAAAATAAAAAAAGTTATTAGATCAAAATATAAAAAACCATTTAAATCTT 
TACTCTTTTAAGTAATTAAAATATTCAATGAAACATATTCATTCTCTTTAGTTAATTCAA 
CTCGATGCATTGATGAACAATATCTTTTTATTAATAATAGAATAATCATTTTAAATAACA 
CTTAATTTATACCTTTTATATCCTACCTATAATTAGGAGCATGTTTTACTCCCCCATTTT 
AAATATTAATTAATTTACCATTAAACCAGAAGAGAGACTTGGGAGGAAAAAAAAAAGTGA 
AATAAAGTGAGAACATTGAACATGTTCTTAGCTGAGTTGTGATTTACTACTTTAGAAGTG 
TTGTTGTGACCTTTGAGACAGCGTTGGAAGTGGTTTGAGATCCGAGGTGGAGGGTTAGTT 
AATCCAATCCAACCAATGAGCTGGATCCACTCTTTCAGGAGTGAACACCCCAACCTTCAA 
ATATAATATTAAAAAATGTCAAAAATAATTACACAACACTAGCATTTTAATATTACGTTA 
AAGAGTATAAATTAATTGATTGAATAAAATATATTAATTTAATTGTTATAAATTTTTTAA 
CATTATTTTCTATTTTACGTATGCAATTTTTTTTATATTTTAATAGTAGTGTCATTTTAT 
GGAAAGTAATAAAATATGCCAGAAACTGAGCATCGGCTTGAAACAGAGAAGGCTTTCAGA 
ATCGGCTTGAATCAGACCCACAATCATTTCCATTATTTATATGCTATATTATCTGCAGCC 
AAAAATAAATTCCATTACCCTTTTCTCTGTTCCTTCCCCTGAACTCCTTAAACAACTCAC 
TCTTTTATTATTATTATTATTATTATTATTATTATTATTATTATTATTATTATTATTATT 
TTGTGTTTCACTACTTCCATGATGCCAGTTTCAACCATGTGAAGTTGTTGTGCGTGCTGT 
GTTTGTTGTTGTGTACTGTTTTGGACCTTCAGAACCAACC 
>Glyma11g21650 | Gm11:18788152-18789151 REVERSE 
ATAAAGCAAGAAAATTACGTTTTGTACTGGCTTGTATAGTTGTACTAGTACGTGGGTCAC 
TTAGTGCTAGGCAGGTCATGCACGTGCATGGAATAGAATAGAGTCCACACGACTCTGATG 
AACAGTGAACAATGATGGTTTGGTCTCGTGAAAGGGCAATAGTAGGGGGAAGAGAACAGT 
GTAGCACACCCCTATAGTTTTATCTCTTTTATTAATCACCTTAATTACAACATTTGATTA 
TTTGGTAGGAACTTAAATATTTTTATAAATTTTAACCATTTATGTCATACTTAAGATTAT 
ATTAGACAAATTTAACCGGAGGCTCAAAAGTTAAAAGACAGCTAGAAGTTAAAAATTATT 
TTATTAAATTTAAGTATTCGATAAAATTACTGTCAAAGTAACTTAAAAATATAAAATAAT 
ATATTTAAAAAGGATTATAAAAATTTAAATAAATATTTTAAGGCTAAAAAAATAACAAAT 
AAAAAACTAGAAAGGGACATTTTAAAAAAATTACTTCAATTAGTGTTAAAAAAATTAGAA 
ATTATTTTAAAAAAATTATTTATTGAAATATACTTATTCACTTCAATAATTAACTAAAAT 
ATCTCGTAGAACATAGTTTAAAACTTATTACATCTCCTCAAGAGTGATTTTTTTAGAAAT 
CAAACTCAAATATTCTCTAGTAGCGTGTGTTATCAATTGAATTATATTTATTCACTTCAA 
TAATTTTGTCTTTAACAATAAGCAAAAGGGTCAAATAGAATAATATAATAATAATAATAG 
TAATAAACAAGTCAGATTTTGAGTTTGGTACAATAAACAGCACCTTTCTTTGCTTGTTTT 
TCAATTCAAAAATCAACCCCAGAAGATCCGCCAGATTCTTGATGAAATCTGTCGGATCTT 
GCTTTCCAAACTGTCAGATTTCCTTGGTGGATTTTTGTATCCTTCTTGACCATGATGTGT 
GCCCCCTTTTAAAATGTGCATGCCACCCTCCTTCATCTTC 
>Glyma06g12100 | Gm06:9319364-9320363 REVERSE 



CACTCATTGCCCCAGGAAAATTAATATATGCAGTTGAGAAAATTAAGAGGAAAGTAATAG 
CGGTTTAATCTATCTACAATGGATATAATAAACTAATGTACGCCGGAAATTACCTCAATA 
ATCTCCTTTATAGATGGGTTTTCAGTCTTCTTACAGAAACTTGATAATTGCACCTCCTTT 
TTTATAAGTACACCCCAAATATTCCTTTTTAAATCTTAAATACTTATTATATCCTTTCTT 
TTATCTCTCATACATTATTTCTTTAACGCATAAGCAATGGTATTATGTGTGCATACGCGT 
GGATATCATACCAGTTAGTTAGGAAAGAAGGTTGTTGCTTTAATTTTCAAGGTGACGTAC 
TCATGCACATATGTAATTAAAATGATAAATGCTAATTAATATTCTTAGGATATTGATCAA 
ATTTTTTAATTGAAATGTTTAAAATTATATTGTTTATAATTTATTTTACATTCTTTTATG 
ATTTTTATAGTATTTTTTTTTAATTTCTTAAAGTATTGATTAGCATGACCGATTAGAATA 
AGCCAATACTATCCACACCCCAAATTCAACCTGCTTTCCATCATGATGATGACCGAATGG 
GAACAAAGATCTTGGGTTTTTTCCTTAGCAATCAAATAAAATCCAATTGAAAGGGAAAAG 
AGAGAGAGAGTTTTTATGTGTGGTGGTTGTACCAACGCGGTAGAGAGAATCTAGGGAGAA 
AGATCTCAGCATGAAGGCACACACAAAAATAACACCACATCCATGCCACTGTGCCACCAC 
AGTTTTTTTTTTTCTCATGCACCCACTAATAGCAAAACCAAAAAAAAAAAAAGAAAAAGA 
AAAGCTAAGAGGGATAATTACATTCCACCTCTCTCCTTCCAATTCTCGCTCTGTCTCTTT 
CTTTCTCTTCCTCTCTCTCCGTGCGTGGCACTGGTCATGAATTACTGATATATATTTATA 
TTTTAACCACCTATATATATTGTAAGAAAACACAGATAGT 
>Glyma15g37770 | Gm15:43726412-43727411 FORWARD 
ATTCGTTGTGACTCTTGATATTGCCAGAAATTATGTATAAATGGTAGTTAATGCGGCTGT 
AATTGTGGTCGTATCCAAAATTGTGCGAACCATTTTTTAAAACTTTGATTATAATTAAAG 
TTTAAAATCTTTGGTTAAATTTTCTCACTCGAAATATTCAACTGTACTTATAGGTACGTC 
GTTCAAGTACATGCCTAATTTTCCACCTTATTAAAGTTGTGTGTAAAGAAAATCTCCAAA 
AAAGTTAACCTTAAACGTATTGTGTATGTTTTCCATTTAAATAAGATTGTCTTTTGTAAA 
ACCAACTGTGTTTCCAGATAAAAAAAAATTATTTAAAATGTGACCAGTAACCACCAAAAG 
AATAAGATAAAGAAAGTATATTACACAAAAAAGGAATGATATATGAATTAAAATAAGACA 
AATATAATAGAAAAGTAAAATAAGATGGAGGTATATGTTTCGAGGATTGATTCTCCCTTG 
AAAAATTCTGTATGGTTTTGGTCCAAGACTCCTAGTTGTCCTTTAAAATTTGTAAAAGGA 
CAAACAAGTCAATAGGAAATTATAATTCTTGCTAGTATTTCTAGTAAATGGGGTTAAGTG 
CAAAGCACTAAGCAGGTCATGCACATGCATGAATGGTATATATAAAGATTTTTTTCTGTC 
TCTAAACAATGCCCTTTAGGTCTCATGAAAAGGCAAATGGAATGAAAATAGAAGTATTAT 
CAATATTATAGTAAACCAACTCACCCCAACAGTTGCTTATCATTGGCAAAAGGGTCAAAC 
AAAATAATAATGAACAAGTCCAATTTTTTAAATTTGGTAAAATTCCACCACCTCCTTTGC 
TTGTTGTTCAATTCAAAAATCAACCTAGAAGATCCTTGAGATTCTGGATGAAATCTGTGG 
GATATCGCTTTCCAAACTGTCAGATTTCCTATGAGGATTATGTATCTTCTTGATCATGAT 
AGGTTCCCATTTAAAATGTCACACTCTCATTCAACTCATT 
>Glyma19g44970 | Gm19:50242932-50243931 FORWARD 
ATTTTACTAAAAAATAATTTTTATTAAAAAACTTATTAATATTCTTGATCATATATTTTT 
CATTTATAAGATTCAAATCAAATATTTTATTTAAGAAAATGCAACTTAATATCATGAAGA 
CCACCAACTTGTTAGTATCAACAAATTGTTCTTAATAAACTCTTTTTGTACAAAGTCTAA 
CAAATAACGATGGTTAATATCTCACAAAACATGTGGTACAAGCTTCCCAAGCTTTTTGGG 
AGTGGAGAGAAAGCACACCTTGTCCATTGTCCAGGGTGGGATGAGTTGTTGGATACTCGC 
GAGTAAGGCTAAATTTGTCATCATCTTTTATATTTTAAATTTAAGTAAATTACACACACC 
GATTAAATCATTATTCTGAATTCTAGCCGTGTCCGCTCAACATGATTTGATGTCTTTGAA 
CTGAACGTGATTAGTTCATTCCAAGATTTTATAAGTAAATAAATGAGTACATAATCAAGT 
AAGTAATAACATTAATAAAATTCACTTTAGAATACATAAATACAAAAGATCTTAAAACAT 
TTCATATAATTAAAGTAGAATAAGCAATTTAAGCCTTTTCTGTTATATCAACTGGGTTTT 
TTTTTTTTTACCAAACAATTTGTCTCATTGAAGAAACCATGGCGGGACCACTAATGAGAT 
TTTGGCACGAAACGATTTGCACATTTGTTTGTCAAGTGGGTAAATTTGAACAGAAACAGT 
GAAATACAAGGTGCACAAGGGTTACGTAGATTCAGTTAGAAGTTGCGCGAAAAATAAAAA 
TGCGAAAAAAGAAAACAAATGGTGGCACAAGCAGAGACAAATGTAAAAGCAAGAGAGAA
ATAATTGAAGTGGTGGTGTCAGGAGAAACAAACAGAGAATCAGGAACGTTCCACGTGTCA
GAGTGGCCACCGGGAAATCCAAAATGTGGTAGAGCATTACTGACGTGGGCAAAAAAATAT
CTTTGAGGTTATTATAATTATTTATTGAGTTGCAGGCACGT 
>Glyma06g14750 | Gm06:11559595-11560594 REVERSE 
ATTTAACTAAGAATGAGAACAAATATTTCGAATTATCCACCAACTTGTTTAATATTAAAG 
GTATAAGTTTTTTTTTATATGGAGGAATCAAACTCAAGTACTAAATGATTTATACCAATT 



TATCCAAGTGAGTTAGATTCCTAAATATGTATAAATAAGGTATAATTTCCAATGAACTAT 
TTAAGTCATTTTTATTTTTGTTAGTTTGACCTTAGAGAGTTTTGCATGAAAATATCTATC 
ATATTGTTAATTGTTGTAAAATACTAGGGTTAGACAAATATTTGACAAAATCATCTTATA 
CATTAAGTTTTTTTTTTTTGAAATATTGTATATCAAGTCATTGAATGATGCAATACTTGT 
TTAAGTTGCATGAATTTAATTTAACCCTTCATCTTATGTAAGATTTAAACTTTATTATAG 
CAATTATATAAAATAAAAAAATTGGACATTCACATACTATTGTGAAAAAGGATAAAAGAT 
AATTAATCAAAAATGTCCTCTCACCCCGTGATTGGGTGCGCCAAAAATAGATAAAAAAAA 
AAACAAAAGAAGATAGAAAGCAAAAAATGTGATAAAAAAGTGAGTCTTAAAAGGTCCAGA 
AATAAAAAATTAAAAAAACTGAGAGAGAGTGAATTGAGATAAAAAATTTAAATTAAAATA 
AAGTGTAAAAATATGAATTTTTTGTATTCTATCTTATTATTCATTTGGCTCATTTTTTGG 
GTTCTCTTTTTCTACATAGGAGCAAATCCTAAAGGAGATAATTAATATAGCCATGAGGGT 
ATTTAGTTTTTTGCGTTTAAGCATATACTACTATCTTAGGAGAGGAGACTGGCGGTGTGT 
GAGCATCTCACAAACGTGCATGAATGCTGAGATCAGAGTGCAGACAGTGATGCTGAAATC 
TCGTCAAGAGAGACAAAAATTTAAGATAGAAACTATAAATGAAATGAGAGAGAGAAAGAG 
AGATGAATTGATGATAGATGAGATGAGAGTGTAGGCTTTG 
>Glyma08g40330 | Gm08:40029733-40030732 FORWARD 
GCATGGACCGGCACGGGATTTGACGGCGCGGTTTTGCAAAGCATTGACTTTGGGTCAACC 
AATCCGACCAATCACTGTGTGACATGTCATCTCTTCGCACATCCCAAAAATTGACCAAAA 
TCTCGTCAATCACACGCCATATATCATTCCTCATCACAAAAATATTATAAAAAGTTTCGG 
TGATACGGAGAGATCATTGTTCGAAGTGGATTTCAGAATCTCAGCTCCATGTCTGAACAT 
TAAAAAATTAATAACAAGAAGAAATAGGGACAGTGGAGATTTGCTTTTGCGAAAGGGACT 
TTATATTATAGAAAGATATTAATTGATATATGGTATAGAAAATTTTTCATTCATAATTCA 
ATTATTTTTTAAAATAAGATTTTTTTTAAAAAAAAATTTAATTTCTTTAATTATTGTTAA 
TTTATTTTAAACATAATATATATAGTTAATTATTTTCAACAAAAAAACTATATTGATGAT 
TACGATATATTTTTTTTAAGTTTTTAATCATTATGAATTATGTTTTACCATAAATTGATT 
AAAAAGTATTCTTAAATATGTAATTATTATAAAATTCAATAATTTATATTATTATAAAAA 
TCTCTTATATTTAGAAAAAAAATTCTTACAATTTTGGTATCTATAAGTAAACGGTCATTC 
CCAAAAAATGAAAAATGAAAAGTAAAATTAAGTAATAACTTCGTTTAAAATCTTAATAAA 
GGCATATTTATGATTTATAACATCAAATATTACACTTTTAGTAAACATTTTTCCCTCTCA 
ATTTTTCAATTGTTAATTTAAACTTTTTATGATCTTTTTCTAACAAGTATGAAAATATTT 
TATTTCCCTTGTCAAAGTTTCCCATAAATGTGTTTCACAAAAAAGTGAAAGAAAAATGAC 
GACGTGACATGATAATTGATAGATTGATAGAAGAACATATCATGTTACATTATTATATTA 
CAATAAGCTGTATTTAAGATCTAAGCACCCAAGTTACGTT 
>Glyma13g03560 | Gm13:3559876-3560875 FORWARD 
ATAGCTATCAGAGTTTGACTTTTCCCTAACATACTAGAAGGGTCTAGCATGTGAACACAC 
TACACAATATCAATAATTTCTTCATGTTTACATCATCGTGATAAGAAAGAAATCATGTTG 
AATAAAAGACCACCCATGCATAGAGAAATACTAAGCTAAAGTATCTGTTAGTTGGATCAT 
AGTCTTCCCAACCCATGCATGCCTTAAGATTTTTTTTTTTTAAAAAAATGCATGTGATAG 
CAGTGAGCATTATAAAATGGAATTTAAAAGTGAAATAGAAATAATAAAGTTAAGACAAGG 
AAGAGACGAATCCTACTTACCTTCTTACTTCCTCTTTTTGATAAGTATTTAATGCATTAT 
ATATTTCCAATATATTAAATACATTGATATTTTCTAATACTATATTTTTAAACTAGTAAA 
AATATTTATAAAAAAAAAGTTGCAGAAAGATATACTATTACTCACAATAATTTATCAAAA 
AAATTACTCATAATAAATATTGAATTTGTTATAACTATTACTTCTAAAAACTTATTTTAT 
CAATAACAATCAAATCTTCTTATTGAACACAAATCCAATCAATTAAAATACATTTGAGAA 
GAAAAGAAAAGCACTTTAACGAGGTAATTAATAAGAAAGAAGGGTTGCCTTAATTTTCAA 
AGTCTTTGACAAATATAGTCCATTAATCCAATCCACACCGAAAATCAACCCTTTTTCCAC 
CATGATGATGATCGAATGGGAACAAAGATGTTGGCTTTTTTCTTCTTCCCCCTAGCAATC 
AAATAAAATCCAATTGAAAGTGAAAAGAGAAAGAAAGTTAGGAGTGATAGTTGAATTAAT 
AAGGTAGAGAATATCTAGGGTCAAAAGATCATAGCATGAAGCACACACAAGTTTGTTTCT 
GTGCCTCAACAGTTTTTCTTCCTCTCACGCACCCACTTTTATAGAAAAAAGCTAAAGACA 
GTTACATGCCACCTCTCATTCTCATTCACCATGTTTCTCT 
>Glyma17g16360 | Gm17:13036436-13037435 FORWARD 
AGACTTACTTGTTTGTGGTCCGAAACTGCTGATTGCAACTGTTCAGTGGTCACAGGAAGC 
ACCACCCTCCAAAGCCAGCACTTAAAACCTTTCCTTCTCTTCCGTCTCTCTTCTTTACCC 
TTCTGTTTTTATTAACAATGCAATAAGAGGAGAAAGAAAGAACACAAGTTTAATTAGCAA 
TGAAATTCAAGAAGCATTTTCTTTTATGCCAAGGTAGTGAAAATTGTTTCACACGGAACA 



TTTTTTTTTCTTAATGTGTTTTTTTTTTGTTTATTATGTGCATGCTCTCTCTCTCTCTCT 
TGGATCAAGTTCAAGTGTTCATCTTTTCTGCTTCTTTGAATTTTGTACTTTTTGGATTAA 
AATATCTGCATGCATGTCTACCCTTTTGAGCCTTCTGCTTGTTTTCTGGATTCATGGTTA 
TGAATTGCTTGCCTGACCCGTTTTTTGTTGTAAAGTTTTCTACTTTTGTTTTTCCACTAT 
TCATGGTAGCTGAGCCTTTTCTTTTTTATCTTCATGAGATCTCAATTACTGGGATTGGAA 
AATTGTCTGTTTGTTGTTTTGTGAAAGTGGCATCAGCCAATGAGATCTTTGGAACACAAA 
AGGGGAGGCTTTTGATTCTGTTTTGTGTACAAAATGCTTCCAGAAAAATTGGTGGGAATA 
TATGTTTTTTGTGATTTACCAGCTGTTTCATTGGTGATCAAAGGGCATGGCAGTTTTGAT 
AATTTGATCTGAACCTTGTTTTGGGAGTTGATCTTTAGATGGCATGCCAGTGTTCTGCAT 
TATGTGTTAGTTATTTGGGCCATTTAAACAAATTTAAGCATGCAATGAATGGAGTTTGTT 
TATGTTTTGTTTTTTAGTGTTGTTAATCTCACGCTGAATTCTAGCTTACTGAATCAAGCT 
TGTGATCTCATGGTTGTGCAGAAGGAATTAGATGCTGATAAGTGGTATTGATCGATCTGT 
TACTTTCTGTGGGAGACTGAGAAACGATGCCAAGCCAGCT 
>Glyma12g07860 | Gm12:5497198-5498197 FORWARD 
AATTGTATTTATTTCCCTAGAAGATTGAAATAAAAATGGCTCTTCCATTTTTATACCTGT 
CCTTCAGTGCATCTGGTGTTATATAAGGTGGATAAAAATATCTGGGAAAAAGAAAGAAAA 
ACTAAGAAGACGATGTTTTAGATTATAACTTTGGAGTTTTTGTGTTTCATGTTGTCTTAT 
TATATAAGCCTCTAACTATTCGAACTATTCGAATTTCTGAGGTCTGCTGATGTCTCCATG 
TAAAGTAATCTTGTGAAGAGTTTCTCATGTATGCATGTCTAATCAGATTTCGTCCGCAGT 
TTCTGTAAGGATGGTAAGTGAGTTTAGTTATTATATTCATTTTCTCAGGATATTGGTATG 
AATGGAAAGTTATACCTAGTGCTGAGACAGAAGCTTTGAGGGTTCTTTGATGCAGGAACA 
GGTTGTCGTTCCATTTCTTTAAATTTGCTATGAAATTTTTGTTTTTGAGATTTTCATTTC 
TGTCGGGGGGCTGGAGTTTGGAGGTATGGATCTATATTTTTCTATCTTAACTTTTTCAAA 
TTACTACTATGTAATTATTATCAAGTCTATTTTTGTTATGTTTAGTCTGTTAACAATTAC 
CATAAGCAATTACTGATTTTATTCCTTATGATATTGTGTATATGTAAATTTGTTTGGGCC 
CCTTGGGTGGAGTACCCTCAGGTATAGGGTATTTGGTTTTTTCTGAATTATGATGGAAAA 
AGCGCTGACTTGACTGATGGATAGGGTTGTGTTTGCAGAAATTGATAGTTCAAGTGCTTG 
GGATGTGGAGAATCCATGATTCACTTGGGGAGGATATCATGTTCGTGTGTTAATTCCTCA 
CAATGTTTTTGCAGTGTGGTTGATATAGGCTGGTCCGATGAACAATAATGTTGGGAAAGG 
GAAAAAAGGTTTGGCAGAACAAAATCATATGTTTTTTGACAAAAAGAGTCTCGAAAATGG 
AGTAGTTAATGGAGGGGTAGCCTCTGGATCATCAACTGAA 
>Glyma13g22320 | Gm13:25866825-25867824 REVERSE 
GTTAGAAAATAATGGAACTTTAACTGATCATTACAGAAGGAATTAATTACTTATAGTTCT 
TAAGGAGTATATCAAAACACAACGCAGTTTTCTTTCTTCCTCACCAGAAGATAAAGTGAT 
AGTCCTCTCCTCTTGAGACATATTGGTTGAAGAAGACCACACACCATCCTTTTTAGTACA 
GGAGATAGTTGATTGCATAGATATTATATTCCAATCAACTATTGTGAAATCGAAAATTTA 
TCCAAATTTACAAATCCTTGATATTTAACGCCATTTAAATTTTAGAACTTTTAGTATTTT 
GTTTGAGTATTGAAATCTAGAATTTTGATTGAAGATTAAAAATAAAGTTTGTCCAACATA 
TGATTATTGTGTAAATAAAATCCACCCAACTTATGCTTGTTATTTGACCTTAATAATACT 
AAAAAAAAATACTTTTTTTCTTCTCATCATAGTATTGATAAAAAATAATTCTATCAAGAA 
TCATAAATATATACAAAATATATAAAATGAATATTTTTCTCTTAATACAATGTATTTCAT 
ATTTATTTAAAATTAAGATTAAAACTCTCTCAATATTAAGAGACATGAGTTATTACTATC 
ACTTATATTTATCCTTTTCGGTGAAACATCATTTTTGTATGTTGAGTATAGACCTCATTT 
TGTGCCTTATGAAGTAAAAAAAAAGAGAGAGAAAAGAAAATAATAAATATAATAGGTGAT 
GTATTAATTAAAAAAGGAAATAAATGGAAAAGAATGCGGTTTAATGAATATAATTACCTA 
CCCAAATTATGTCGTTTTCTTAACATATTTTTCACACGAAAATATCATCATATCAATCAA 
TCTCGTAGTCGTAGGTGGTTTTGTTGAATATAAAAAGGGTAAGCCAGGTGCATTATTGTA 
TTCTGCATTCACACAGGCAATTAACAAATAATTAAAGACAAAGACTAACTCTGTTGTGTT 
GGAAGAAAAAAGTGAACGACAGAGAGAAGAGCAATGCCAT 
>Glyma13g26770 | Gm13:29987046-29988045 FORWARD 
TACGAAATTGCGTAAACTATTCTTTAAAACCTTGATTATAATTAAAGTTTACAATCTTTG 
GTTAAATTTTCTCACTCGAAATATTCAACTGTTCTTATAGGTACGTCGGTTCAAGTACAT 
GCCTAGTTTTCCACCTCATTTAAGTTTTATGAGTAAAGAAAATGTCCAAAAAAAGTTAAC 
CTGATCGTATTGTGTATTCCTTCCATTTAAAAAAGATTTTAAAGTACGTATGACGAGTAA 
CCACAAAAAGAGTAAGATATTTAAAGTATTACACAAACAAGGAATGATATATGAATTAAA 
AACAAGACAAATATTATAGAAAAGTAAAATAAGATTGAGTTATGTTTCGAGGATTGGTTT 



TCCCTTGAAAAATAATGTATGGTTTTGGTCCAAGGTTCCAAATTGTCCTTTAAAATTTGT 
AAAAGCACAAACAAGTCAATAGGAAATTATAATACTAGCTAGTATTTCTAGTAAATGGGG 
TTAAGTGCAAATCACTAAGCAAGTCATGCACATGCATGAATGGTATAAAGATTTTTTTAT 
TTTTTATTTTGTCTCTAAACAATGCCATTTAGGTCTTATGAAAAGGCAAATGGAATGAAA 
ATAGAAGTATTAATTATTATAACAAACCAACTCACCCCAACAGTTGCTTATCATTGACAA 
AAGGGTCAAACAAAATAATAATGAACAAGTCTAGTTTTTTAAATTTGGTAAAATTCCACC 
ACCTCCTTTGCTTCTTGTTCAATTCAAAAATCAACCTAGAAGATCCTTGAGATTCTTGAT 
GAAATCTGTGGGATATCACTTTCCAAACTGTCAGATTTCCTATGAGGATTATGTATCTTC 
TTGACCATGATGGGTTCCCATTTAAAATGTCACACTCTCATTCCATCACATTACATTACA 
TTATTATTCATCTCTATTCCTCTTCCTTGTTCTATTCTTTCATCCAATTCTCTCCTTCTG 
TTGTGGCTAGCTAGCACACAATTATATCTTCCAAGTTATT 
>Glyma18g17330 | Gm18:18479551-18480550 REVERSE 
AAAAAAATAACAAGAAAAAGGGACAGTGAAGATTTTGTGATTTCCTGAGAGATTTGCTTT 
TGCGAAAGGGACTTTATATCATAGAGAGATATTAGCTGATATATGGTATAGAAAATCTTC 
CATTTTATATATATAAAAAAGAAAATCTTCCATTCATAATTTAATTATTTTTTTAAAAAA 
TAAAAATTTAGGAAATAAGAATTTATAAGAAAATTTATAAATTGTTTAATTATTTTTAAT 
TTCATTTAAAGAATAACATAAAAAATAAATATATTAATTATTACAAGATAATTTTATTTT 
TAAGAATTTAATTTTCATGCGCTATGTTTTTACCATAAATCAATTAGAAAATAATCTTAG 
ATATAACATTTGAAGTAATAATTATAAAAGTTAACAATTTTATCATAAATAACAATTTAT 
ATTAGATTATTGTTTAAAAACATTTTATACCATCAGTGGATTTCAAATTTAAGTTTTATA 
CTAATAATGAGAAAGATAAGATTTTATTCTTAATATTCACAAATTTATATGGAAAAAAGA 
TCAGTCACTAATATGATAAAAAGTTTTAGATCTTATTTCATCTCAATTTATTTTTACAAT 
AATTATTTTAAAGTAACATTGTAATTTGTGATTATACAAGAATGTAAAATTGTTATTAGT 
ACATAGAACTCAATTAATATTATAAGAATCTCTTATATTTAGAAAATACTTTTACAAATT 
TATTTTTTGAAAAATTAAACTGTCCTTTTCCAAAAACTGAAAAATTAAAAGTTATGGTAA 
AAAAATAATAAATAATTTTGTTTAACATCTTTATAAAAGTATATTTATGATTTATAATAT 
TAAACATTACAATTTTAGATAGCNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN 
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNCTCTCTCTGTTCACTTTTTCTATCCTCGAAGCAAGAA 
>Glyma11g37480 | Gm11:38572962-38573961 REVERSE 
TGAGCGGAATTGAGGTGCAAACATTAATAATAGAAAGAACAGGTAAACCACAAGGCTTTT 
TAGTCCTTTAGCCTCAATTGAAAAATTACTATTCTGATACACCAAAATAGCACTCTACAT 
AGATAACAGTCCCACTAAAACCCTTTTTAAAAACAAAACGATAACACCATACAAGCCAAA 
GCATATAAAATATATACTTCAAATAAGCAAAAGTGCCACTTACTGGCTTTTAGAAATGCA 
TCTGCACCGCAGCACTACACAACGCAGGTTCCAGAAGTATAGTAGAAAGTAGAAGCACTG 
TTTGTTTTCCCTAGGTTATCTCAGTATAATAGTACATAATAATAGCTTTTGCATATTTTG 
ACAAGAAGCCTCACTCACTTTCCCTGGGATGCCTGAACAATCTTCCCACTCAGTTCAGTT 
CACTTTTATATTAATGTTTTTGGTGAAATGGTATTCCTACAAGTTTTGATTATATTTAAA 
TTGATTATCAGATTAATATTTAATCTCAACATAATCACATTTAAAAGTTTATTATTATTC 
TCTAAAAGTGTATTCTGCATATATCAAATTCAAGTCATCATAAATTTAATATAGGTTGTC 
AATCGAGTTAGGTTATATATTTTCAATTTAAATTAAAGCCGCCCAACGTGTTTCGGCATT 
AAACTTAAAAAAAACTGCATCACTGTTCCTAGTTCCCATAATACTAATGTAATGCAATTC 
TATAACAAGTAGTATAGAACTGAATTGTTGTAGCTAGGTAGGACCAAACAAAACCAAAGG 
GATATATACTAACGTACGCCACAGGGACCGTTAGCTGTGCGGCGCCAATATTCGTTGGTG 
TTGGTGCTCTCTCTCTCTCTCTTCTGTGTCTTTCCTTTGATATTTTTTAACTCCTTAACT 
TATTATAACCCCCACAAACAAACTCAACCTTTTTTTGAACTCACTAACACAAGCACACTG 
ATCCTAGCTTGGCCCTCTATTCTGTGTCTCTCTCGCAAAA 
>Glyma05g06070 | Gm05:5629783-5630782 FORWARD 
TTAATTCTCTTATTTTATTTAATTAATATTTTTGTTCATCTTATTTGATATTTGATTTTC 
CTCTTTTACAAATAAAAAAAATCGGTCCATTAGTCAATTTTAGGACGTTGAATGTTAATA 
AGAAAAATATTATCCGTTAAATTGCTAACATAATACTATAATATTAAAATTTTAAATTAT 
TAATTTAATAAGAATTTAATTAAAATAATAATATCATGTGCCACATCATCAATTGAGATC 
AACATTCTAAAAATTGATGGTTGAATCAAATGTTTTTATTTTGTTTTATTGGAGAACCAA 
AATTGAGAATGCAATAAAATAAGAGATCAAAATTATATTTTAATTTTAAAAACTCAAAAG 
CTTCTTATTTAATATAATTATTCCAATTTATATGTAAACACAATTATTTAATAAAATTAA 
ATAAATATTTCTTTTTTAAAAAATAACCTAAATAAAACGCTTAATAACTTAACTCTTTGT 



GCTGCCTAGGTCCACCTGAATTGATGAAATATTTACATTACCTTAGTCGAAGATTATTTC 
ATCGGATAATATTAATGCACGATGATTGGGCACCCAACAACTTTAAAAGCATTAATAAAC 
CATTTTTTTTAGAGAAATAAATGCATAATAATTATTATGATAAAAAGAACTCCATTAATG 
GCACTGATGAGGAAAAGACACGTTATACAGTTAAAACCTCTCTAAATCTCTAATACCAAT 
GTCAATAAGATACTATTCCCTCTTAAACTTTTTTACTATAATGAGTAGTTGTTGAGCGTG 
TTTTCCTGCAACCATTTTCTTCCTTCCTCGGTTGATTGATTGGTGATGTTGCTGGTGCCC 
CCAGAAGAAGGGGTAGTGTTGGAATATTATTAAGCTTTGAACTTTGAAGTTGTGGCAGAA 
ATCATTGACCCTTTTTGAGAGACTTACTTACTTGTGGTCCAAAACTGCTGATGGCAACTG 
TTCAGTGGTCACAGGAAGCACCCTCCAAAGCCAGCATTTA 
>Glyma19g35480 | Gm19:43067727-43068726 FORWARD 
ATAAAGATGGGAATCAACCCATTTTAGGTAAAAGAATACAGTACTAGAGATATTGAACAA 
AATCCTACAAGATACTTTTCTGAATCCAATACTGATGCTTATACCACATGTTCTTTCTTT 
CTCTTCATTATGCTTTAGATCAATGACTTCTGGAACCACGTGGAGGGAGTATATATAGCT 
CAACTTGCTTGTCACTTATCCATCTATCACTCCTGGTGACTGTTGGAAAAAGAGTTATCC 
ATTCAGGTTAGTCTCAAATTAAACATTAGTTGTTATAAGTGGGTCTACCAGATTTTAGAC 
CATACTACATACTTTACTGATTCACACCTGAATTATTTTTATATGTATTTATATTTTTCA 
AATTGAGTAATGATACATATTTGTTACAATATAAGCATCTCATTCACATTTTTTTTCTAT 
TTCTTTTTTTTCACGTCATATTATATGAGCACTAGTCATGAGGTGTCTATATAGATAATT 
TTTTTTAAAAAAATTTATATTGTTGTGTTTGAATACAATTTTGAAATGCACGTATAACTC 
CTCTCTCTATGTTTCTCAGAATCAGTAAATTGATGCTTCTGCGTAAACAACCTAATAAAT 
TGATGCTTCTACGTAATCTACGTGCTTCCAAACATCAACGATTATGAATCAAATACTGTA 
ATTCAAGATTGCTTTAGTATTGAGTAATGATAATTTATACATTTCATTATCTTACAACTT 
ATCTTTCACCCTATTTTTTTTCTTATTTCTCTACCTTTTTCGTTATATTACATATTATAT 
CTATCATTTTCTCTATACTTTTGTTTTTATCTCTATCTCATCCTCCCTATGCTCCAATCC 
ACCCAAAATAGGGTGGAGGTTTAACATTTCCGTTTAGTACTTCATATATATTTCATGAAA 
CATTATCTTTGGATACACATATATCTAATATATTCCCAAAAGAAACTGTGCTACAGGGAG 
AAGACAAAAGGAAAAGATTGGTGAAGAACAATTAAAAGTC 
>Glyma04g33110 | Gm04:38595069-38596068 REVERSE 
AAGTTAGGGACGGAAATATACATTCTCATGTTTGTTACAAGTTTTTGAAAAATATTCCCA 
TGTATTATTGATTCCTAAGAATGCTATGATTTTATTTTTTATCATGTTTTCTTACATTTA 
TATTCCCATCAGGAGGGAGTGGGAAAGTAATATTCCCACAAAAATATGAAAATTTATTAT 
CTAATACACGTGTAATTTTCTTTTCTATTTAACTTATTTTAAATTTTAAAAACTATTCCC 
ACCTTTCTCGTGATAAAGTTTTCGTGAGAAATTTATTAAAAAAAACATTTTCAAGAAAAA 
CTGTTTATCGAGAATCTTATTTTCTTAAAACAGATATAAAACATTTGAAATTAAGATTCT 
TAAAAACCTTGAAATTTATCTCCTACCAATGCCTCCTAAAAGTGATAACCGAGAAATTTT 
CTGCGAGAATAATCGATCAAAATTTAAATTAATTAAGACTAAAAACAAAAATAAAAAAAT 
AGGAAAAAAAAACTAAACCCAAATTTATTAATAGATATTATTCATGAAAAGTGATGGGAT 
ATTTTAGACTATACATTACATTGGTTCCTCTTCATTTTGGTGGAATGAGAAAGATCTTCA 
GGTGACGTGGCCGGCTCCCTATCTCTACCCAACTATCCAGACCACCCACTCCCTCTCTCC 
TTTTCTATTGCACTTTTCGACCCTTTCCTTTCCACGTCTCCCTCTTTCCTACGCCACGCC 
CCGTGTGCACTGCGCCCCCCAATCCCCGCGCACGTTAGCTCACCCCCTTCCTTTCTTAAT 
TCCAATTTAGGCACCGCTTTTCGCACGCCCCCAACCAAACAAAACAAAAAAAATAGCCGC 
GGTTTCCTTACCATGCTTCGCTTCGCCGACCTCTGACTCAATAATAACAATCAGCCACCA 
TCTCCTTTTCCCTTTAGTATCTGCTAACGTGCGCCGTCTCAACGGTGTGTTTGATCTCCC 
TCAACGATGCTGTTTTATCGGAATGAGCAAGTCGAGGAAT 
>Glyma06g14150 | Gm06:11154930-11155929 FORWARD 
AAACTACTAGTACCATTTTTTTTTATAAGCAAAGTGTATATATTTATTTGAACCAACTCA 
AAGCACAAGTTGTGCCTTGAGCCAACACGAGCATATTACACAATAGGTACTGATACCAAT 
TAAGTTATCTATAAAACTAAGCTATATATGCTTTTCATTAAATAAAATTATTGTAAGAAC 
TCAATAATATATAAAATTTAATAAACAAGAAATAGAGGTCTTTGGTAGTCAAGAAATGGA 
GTTAGAATAAAAAAAAAAAATCGAAGACTAAAAAGGAGAAGAAAAGAAATGCAGAAAGA
CAAATCACCGAAAACAAAATACAGTAGGCTTCTAGAGATGGGAATAAGTGTCAAAACATT
TAAAAGTAGGGTAGTTTGGGAATTTAGAGAGAGAAAAATGAAATGGTTAATAATTGGATAA 
GAAGAAGACTCTGTAATGAGAGGCAATAAGATTTAGAAAAGTGTCCTTGGGTTGATTTGA 
ACGTCATCCCATATCTAAGCTTAGGGACTAGGGTGGTAAATGAACATGCAGGCCACTTCA 
CGCATTGAATCGTGGACTTTCCTCCAACGGAGGAGCGAGTATCCAGCACGAAAGACAGTG 



GGCGCGTGAGGAGCTCCCCTCCTCGTAGATAGCGTTTGACAACTTCAAAGCCACAAAACG 
AGACTCTCCCCTAGGACAGAGCCACGTGTCTCGGTGTCGTCCATGTGATACATGGGCAGC 
CTCAAAGCACTCAAAAATATCTTTGAGAGAGTGGGTTTAAATTAATATCTTTTCTGCCGG 
CGGGGCCCACTCAGCGGCAATTGTCCCACACATAAAATATCCACATGAAATGAAATTCGG 
ATATTTTTTGGAAAGAAGCGAAGTTAATAAGAACCAAAGAAATAAATAAATAAAAAAGCG 
GGTGAAAAAATATCCACCACCAAACCCACCCACGAGAACCCAATGGCTTTTTGGCTTTAG 
ATCTTTGGTCGAAAACCAGATCTCATTGCTGACGTGGATC 
>Glyma17g33230 | Gm17:36889310-36890309 FORWARD 
TAAATAACCTAACCCCAATTGTTCCGATCGATTTGGATCAATTCGGGTTCGCGGGTAACT 
CATACCCGTGAACAGTCCTAATTCTAAGGAAAAAAAAAAGATCAAATTTAAATGGATAAT 
CTCTTGACCTGAACCAAAACAAACCTTTTGTGAATGAGTTAAGATGGGTTGGGTTTCAAA 
AAAAATTGTGAAAATTAAAACCAACTAAATCATTCAAATTTGATTAGGATAAGTCTTAGA 
ATTTGGCTAAAACAGGCCCGAATCGACTTACAAACGTTCCAATGCTTAACAAAAATTGTA 
AAATAAACTACGGTAATATTCCGGGTGATTTCTTAAAAAAATTAATGTTTTTTAAAAGTA 
AAGGATTCAATGTGTTTTTGAATAATAAGGGATATATGGTGTAATATGTTTCTTGGACAA 
CAAGATAATGCTATGATGTATCTCAAATAATTAGGGAAAGTTGGGTTTAGGTAATAAAAG 
GACAGATATGATGAGAAATTAGGAAAAAGATAAAGATACTCTGTAATTTGGTGTCTAAAT 
TCTAAAAAGGAAAGAATCATCATATGTTTCCGTTTTTATGAGCGCGTGCACACAACGCGT 
CAAATTTTCCCAGAAAATTTTGAATTGAATTGCCGATTTTCTCGTTCTTACGAGAAAGGA 
AGGTCCATCATCACGAACTTCCATAATTATAATTCGGTCAAAATCTCCTCCTTGTTTAAA 
TCAAACTTTCACTGTACTCACACCACCGCACATTTTTAGTTCAAGATTCTGTATCTTTCT 
CATTCAACTTTGTCACACAACACATAACACTCAAAATAAAAAACAATTGTTTTTTTTAAT 
TGTTCTCTCTTTCTTTCCCTTCATCACTCCTACTTTTTCCCCTTGTCAACGATATTCTTC 
CTTAAAAATCTTCTTTTCTTTTTCTCTTTCTTTCTTTCGGGGTCCTGTGTTTCATAGATT 
CTGTTCTGGGGTATTGGCTTCAAGACCCCTTTGCAAGAAA 
>Glyma16g02050 | Gm16:1590480-1591479 REVERSE 
AAGCTGCTTGCCAGAAACTGAGCAAAGAAGCAAGTAAAGGGCGGTTTGGAAATTGTTACT 
ATTATTTTCTCTCTTACATGTGTTGAGGATGATGATGAAGTCAATTTCATTCACTCTGTT 
TTCTTCTTCTTCTTCCTTGTGGCCGATTAGGGTTATTATTCTTTCTGGCTGTGGAACGAA 
CCATGCTGTTGTTCGAGAATGGATGAGTTGAACTGCGCGATGACGACGACGACGACGGAG 
AATAGCAATGCGGAGCTGGTTCAATGGGAGAGGTTGAGGTTTTGGTGGGAAGATATTTCT 
AACTATTTTCACGGCTGTGGTTGTGGGCGAAAGCTGCTTGCCAGAAACTGAGCAAAGAAG 
CAAGTAAAGGGCGGTTTGGAAATTGTTACTATTATTTTCTCTCTTACATGTGTTGAGGAT 
GATGATGAAGTCAATTTCATTCACTCTGTTTTCTTCTTCTTCTTCCTTGTGGCCGATTAG 
GGTTATTATTCTTTCTGGCTGTGGAACGAACCATGCTGTTGTTCGAGAATGGATGAGTTG 
AACTGCGCGATGACGACGACGACGACGGAGAATAGCAATGCGGAGCTGGTTCAATGGGA
GAGGTTGAGGTTTTGGTGGGAAGATATTTCTAACTATTTTCACGGCTGTGGTTGTGGGCGA 
AAGCTGCTTGCCAGAAACTGAGCAAAGAAGCAAGTAAAGGGCGGTTTGGAAATTGTTACT 
ATTATTTTCTCTCTTACATGTGTTGAGGATGATGATGAAGTCAATTTCATTCACTCTGTT 
TTCTTCTTCTTCTTCCTTGTGGCCGATTAGGGTTATTATTCTTTCTGGCTGTGGAACGAA 
CCATGCTGTTGTTCGAGAATGGATGAGTTGAACTGCGCGATGACGACGACGACGGAGAAT 
AGCAATGCGGAGCTGGTTCAATGGGAGAGGTTGAGGTTTTGGTGGGAAGATATTTCTAAC 
TATTTTCACGGCTGTGGTTGTGGGCGAAAGCTGCTTGCCA 
 



Promoter regions_1500bp 
>Glyma17g33670 | Gm17:37588130-37589629 FORWARD 
TGGTGCTCAATAATAAAACTTTAGTAAAAAAATAGTTGCATGGTGACTAATACCAATAGC 
TCTGGCTCAATGCTGATGTTTGCAGAGGAAAGAGAACTGTGAACTGAACAATGAAGGTAA 
CGTTGTTGCCTCATAATATGACACAAGAAAGACAATTAAAATAAGGAAGATAAAAAATAA 
ATAATGGGCAAGAACATTTCTCTATCATATTTGACCTCCAAATGCACATGGCTGCTTGGG 
TTTCTGTTCTATTAGTTTTTGGTTTTTTTAAAAGTTTTTGCCTTTACCCTCACAAGTTTA 
CAATCACACCCTGTCCTCTCTCTCTCTCTCTCCTCTCTAGTCATTGGCTACATGTATGTT 
TCATCTGTGTCATTGAATGCTTTTGACTCCATAGTTGAAGAGATTCCTCAGATCTACAGG 
GAAAGAATTTTGGACATTGTCAGCCTCAATTCTTCATCTTTCTGGGATCTTTTTTGGTCA 
CTCACTTTTATTCCATCAATCCAGAAAAGTTGGACTTCTTCAACAATTCATTGTCATGAC 
ATGATTCACAATCATTTATAAGGTTGGTTTGCATTTAATGTATTAGTTTTTAATTTGAGG 
GTGTCCAATTTAAATCCTTATGCCTTTTCTTTTGAGTTCTTCTTATTTTTTTCCTTCTGT 
TGGGGTGGTTGTTGTTGCTGTTGCTGATGCTAATGGTGGATCTTGATTTTGTTTATTGCA 
ATTGAGATCAATCATTCAATCTTCTCTGTATTTGTGAAAATGTGTAATAGTTTTGTTTTT 
TGCAATTTGCTAGTGTTTGCTGAAGTTTATTTGTTTTTGTGTGATTGAGCTTTTAAAAGT 
CTCAGGTGTGCTTTTTTTTTCACTTCCTTTCTCGTTATTCTGGATGTCCAGTGTCAGGTT 
CTATTCAACTTTTGTTTCAAAATTTTCCAATATATTTTTTTGAAAATAGTTTAATGCACC 
AATTCATGATTTCTTAAACAGTTAAACTTCCTATTCAAGTGTGATTTCTTCCGGGGTCGA 
TGTCACATATATTTTCTTCAACTGTTGTCTTTAAATCATGGTTTTGTCACATTCCATATT 
TCAATTCTTTAGCATGACATAATGACATCAAATCAGTGACCATCTTGTTTCGTCTCTTTT 
AACTTTTTCCTTATTCTTCTATTCTTGGTCGGTTAAAGTCAAGTTCCTGATCTTGGTGGT 
TACTTTCACTGTACTACTTTTGTTTTGGTACATTATTTCTTTTATTTCAATTCCACCTTT 
CCTTAATAGTAATTTAATTCTATTATTATATATCTGTTCCAATTTCTTACAAGAGACTCA 
TCTTGGCCTAACAGATTGCAGCTGGCACTAGTGCTCTGGCTTATAGATAAAGCCAATAAT 
TTAAAACATTGACCAGTGCTTCTTGTGATGCAAGTGCTAATGGATTGAAGGAAGAGCTAG 
TTGAAACCCATAAGTTGAATATTGTGGAAAAGAAATTTGGATGCTATCAGTTTTCTTTCA 
>Glyma03g37760 | Gm03:44272843-44274342 FORWARD 
TTTTTATCCGCACTTCTTTTTTTTCTTATTAAACCATGGTGCTAACATCAACTAGGGGGA 
GAAATAAATTATGCAACACATAAATTGTTAGTTTATTTAATCATTTTTATGTTTTTTTTC 
TCTCACCAAGAATATGTTTTGACCAACCAATAATTAGAGACTAATTTTTTGTATTCACAT 
TGTCAGGGATCAAACTCCTAATACGCTTAAAAAATTGCTATTTATCTACTGTGTTTTTTG 
AGAGGATTTATCAACTCTATTAAACCTTATTGGGTTGTGATTTTTATGCTAATGTAGTAA 
AAATAACCTCAGATTAAGAATATGTTTTAAAAGAATTCATTTTAATAATTAATTTATAAA 
TTTGCACCAATACTCGGATTCTAATTTGTTCACATCCAATTTTTGTCATTTTTTCTGCAT 
ATGGTTGTCTCAATTTTTGGTGTTCTGCTTGTAATATGAAGAAGAACCAGATTTTTTAAC 
ATTTTGGTTATCCTTTTTCGGGAATAAGTTTCAATTCTAAGGTCTCTTTTTGAAAGCTAT 
CTTAACTAAGGTTCTACTTGGTGTATATAGAGAACCAATTACTTACTAATTCATAAGAGC 
AACAAACACACTCTTTACCACTAGAGCTGACAATTAGCAAAATTCACTTGGAATATGGAT 
ATTTTTAAGACGGTGAAGAATATTTTATATTGAATTTTCATTTTTTTGGTACATGGAAAT 
GAGAATATTTATTTTAATTTTTTTTATTTATAGTATTCACAAATTTTAGCAAGATTTCTT 
ACTTTTTTTTAAGAGAGTAAAATTTTTACTTATACAATAGAAAGATATACAAAAGAAAAC 
CATTCAGTTAGACTTCTGAATCAAGTACAGGTAGCATCAGTTATTTATGTTTATTTTTCT 
TAACATACACTTATTATTTATCAGTCTTAAACATGTGTTACAGGCATATTCTGCGTTGTT 
AGTTCTTCTCTCATTGACATCATGCTGGTATGCCATGGTGATGCACATAGAGCACCACGT 
GATTTTGAATTCAGAATATGTTCTCTCTCAATTCCAATCCGAAATTGAGCATTCGGCCGG 
ACTGATACACCCTATAAATTCGTCCTCAACCAATTTTGCAAAACTTTTGAGTTCAACTCT 
CCAAGATACTAACCTTTCATTCTCTGATATCAAGACCAAGGTTATTAAATACATTACTTG 
TTCTTCTCACGTAGAAGAATTATTAGATGGGTCAGAATTAGAATTATGTGGTTTCAGTCT 
ATCTCTATGTGATACATAAATTATTTTATTTTAATTTATGAAAGAGTTAATAATTTATTA 
CACGAGGATTGATTGAGACTAAATCATTCCAACCATGTAATAAATTTTTACATGAGAAAT 
ATTACATTTGAGTTTTGTATGTAACTTTTTATTTGTTCTTGTTTTGGACTTTGCAGGTGG 
CTCCGTTATTATTTAAAGCATTTGAGACGGTTCCTAACTTAGCCCAAATTTCATACATAG 
>Glyma06g06240 | Gm06:4468142-4469641 FORWARD 
TTATTAATTTAATTTCTATACTGATAATTTTATTATTTATTTTTCACTTATCTAAAAGAT 
TTTTACACACACTAGAAATTGAATATAAATTATTCCGTTAAATAGGTCGTTTTAACTCAA 



ATGAATGCAACGAGATCTTGGACCGCTACACCAACCCTTTGAGTTTCATATTTTTATTGT 
TCAAAATCTGATTTAAAATATTTAAATAATTAGAGGGCTTGAGAAATGTAACACGCATAT 
GTATATACTTTAAATGGACAAAAACAATTCTAGTGACAGTCAAAGCGTTCAAAATAGTGA 
GTAGGATTCATAAAATTTTGTAATTCTCAATATTTTTAATTACTTCCTTCGATTCATATT 
AAGGTATGATTAACAAATTTGTTAAAATGAAAAAATAGTTAATTTAATTGAAAATATTAA 
ATTTGTCCTCAACTATTATTTTTAAACTATTCTAAAAAAACTTTAAAAACATTAATGAAT 
TATGATTTTTTAACTGTCACATTATTTTAGAACTGACTTTAATTTAAAATATTTTTGAAA 
AAAAAATTAATAAAGGAAAAATTATGTTTAACCTTATAAAAAAAAATCAAGATATACTTT 
TAATTTAAAACTTATTATAAGGATACGAGGCAGAAATACGCAATTGACATTTGGTGTAAG 
ATTTAAAGAGAACGATCTATATTTAAGGAGAGAACTGTACTCTGAAATTTTCTTGAATAT 
GAGGCAGAATTAATAAAGAGAACATCACTCACATCACTTGGGAAAGGGCGGGGAACAGC
AACGGCTTCGTCAGGATTTTAAAAAGAACAACAACATCATAAAATATTCTACTAGTAAATG 
GTTGTTTAGTTAACTAACACCTGAGATGAGACTTTGTTTTTTTTTTACATAGGAAAGAAA 
ACTCTCTCCACCTTGTTAACATAACATAACATTGTTGCCTCACAAGACAGGAAATAAACA 
CAACCACAGTTAAGAAAGCCAAAAATTTCTCCATCATTTTGCACATACCTCTCTGGGATT 
CCTTTTTTTATTAAAGATTGTTCCTTTGTACCTCACATATTTATAAACACATGCTGCCCT 
CTCCAACCTCCATATGCTAACTGCTTCTCTATATACAATAGAGAGTTTCTTCCAATTCCA 
AACTGAATTGAATTTCTGTAAATTAAAATCAATCTATGCACCACAGTTTTTGGAGAAGTT 
AGAAGAAAGAACTTCTATATAAGTTAAGCATATAATTTGATTTTAACTTACAAGAGAAGC 
TCAATTCAATTTAGCTTATGAGAGAAACTCAATTCATTTTATCTTCTTTTCTTCTGTAAT 
TAAGTGGTTATGAAGAAATTTATTCAACCAGGACTTCAGTATCAAACTTATGTGAGACAG 
ATCTTCTCCTAACATATTGCAGTGCTTGGGCTTCCATCCGAGTGTGCTGTTTGGTGTCTC 
TTATGATGCAAAAGGCCAAAGAGATATTGAACTTGCAATAGTACTTTCATGCTCGGCGAG 
>Glyma02g09550 | Gm02:7475050-7476549 REVERSE 
AGCTCTTACCACGGCATTCCTATTCTTTGTGATACTTTTTTTAGTGGGTTACATTTTATA 
CAGTGCTGGAAATCATATTGTTAAAGTCGAAGATGATTTCCATGAAATGCAGGAATTGAA 
AGTCCGAGCAGAAGCAGCTGATGTTGCCAAGTCCCAGGTAATTTTCCTGGCATGTTGTTA 
TCACAGTTCATTATTTCCAGGATTACTTGCTGATCACAATTAGCTAAATTTTGTTTTTAT 
TTTCAGTTTCTAGCTACGGTCTCTCATGAAATTAGAACACCCATGAATGGTATTTTAGGT 
AACTTCAACAGTCTGCCTCTCTATCTCATTAACAAAAATGTGGCATACACTCCCATAACT 
TGAACATTTCCATTGATGTTGATATCATTTAACTGGAAATTACTGTAGGAATGCTTGCTC 
TGCTTCTGGATACCGAATTGAGTTCAACCCAACGAGATTATGCTCAGACTGCTCAAGCAT 
GCGGCAAGGCACTGATAACATTAATAAATGAGGTGCTGGACCGTGCTAAAATTGAAGCTG 
GCAAGTTAGAGCTGGAGGCTGTTCCATTTGATCTTCGGTCCATAATTGATGATGTCCTTT 
CTCTTTTTTCTGAGAAATCTAGACACAAAGGTTTAGAGGTATGCTTCATTTTTTATTAAC 
TTACTACAAATGCCATCGCATTGTTTTGCTTCGTCCAAGTTTACCATTCTATTTTTTTAA 
TTGATGAACTTATACTGTTCTTTCATCTCTTTTTCACCCTTTTGGTGTCTTATGCCACTC 
GATGTTCATGTTCCTGATGCTCATACTGAACCTCAACCTGAACTCATATTGTCAATTGTG 
GAAGTAAAGCTGGCTGTGTTTGTTTCTGACAAAGTTCCAGATATTGTCATGGGAGATCCT 
GGGAGATTCAGACAAATAATAACAAATCTTGTTGGCAACTCTGTTAAAGTAAGTGGAATT 
TTCACATCTGTCAGATGTTATTTGCATTTGGAAATGCCATTCTAACTGTTTCAATCTTCT 
TATCTTCACTTTTAGATTTAGCCTTTTGTTTTCTTCTTTCCCCCACAGTGGGCAGTTGTG 
GAAGAAAAAATTGATATTGATGCTTGTATCCTTCATATTTATTCTTTCCCTTGTATACGT 
TAAATTTATTCACAAGGTACTTGTTGCCTTGTTGATAACATTACTAATTAATTTGCACAT 
CTTGAAGTTTACTGAACAAGGGCATATATTTGTTAAAGTCCATCTAGCGGACAACCGAAA 
GTCCATGATGAATGGAAAACACGAGACTTTTCTAAATGGAGAATCAGATGAAGTTTTCTA 
TATATCTGGTGATTATCATTTCAAAACCTTAAGTGGATGTGAAGCAGCTGATGAACGGAA 
CAGTTGGGATAATTTTAAGCATCTAATAGCTGACAAAGAATATGGCCTTGATTCTTCTAG 
AGAAACAATGGCTGCTTGTGAATCTTCCGAGCAAGTCACATTGAGGGTATGCGTGGAGGA 
>Glyma02g05220 | Gm02:4231677-4233176 REVERSE 
CCCTTTTCCAGTATTAATTCTATTATATTGTCGTTTAAAAAATAGTCGTATAAATGTATT 
CCGAGCTTTTGTTCAATAACAGTAAAAGTGGACCATAAGAATAATAAGCATTGAACATAG 
AAAAGCAATGATAATTGGGATTCGTTCTCTTACATTACTTCCTGGCGGAAGCTTCATGAT 
TGAAGACAAAAGAGACTAGTGTGGGCACCACTGCACCCGATTCATAGTATCCAAACCCAA 
ACACCACACGAGTTAAGTTCCTTGGCCTTGGGTTCTTCCCTTTGTTTGTAGTAATAGCAA 
TATTTATGGTTCACATTAATTGGGGCACAATGGAAGTGGCAATTGTGGCATAAACTATGG 



ATAAGAAAGGCATAAGGAACAAAACACCACCACATCACTCTTACACTTTTGCACACACTA 
CGACCAGGAAATGACATGAAGTACAATTAGCATGATTGAAAAAACTTTAAGGCTACTTGT 
TTGCATTATATTTTCAGTGCAAAGATTTCATATGGGTTAAGCTTAAGCATGTAGTTTTGG 
TTTCATTTCGAGATCTATGTTTGTGGAAGCAAAAATATTATTGATAATGCTTGATTTTAG 
AGAAAATAATAGGTTTAATTATTTATTTGGTTCTTATTTTATGTTTTGTCCCTATGTCAA 
GAAATTAGATGTTATACTCTCTATAAATACACTTTTAAATTTTAATTCTATGTTGATCCT 
AATGTTAGGTGTATCTTAACTTTATTAAGTAAAACTAAAATAGAAAATAACAATGTATAC 
CCACTACATTTTTTCTAAATTTGCTAAACTGCCACAAACTTAATAATAGAAAGTAAAATG 
ATATTAAAAAGACGTGCAGAGACTAAAATATTTAGTTTTAAGTATATGAACTAAACCATA 
AAAATGATGTAAACGTAAAGTTTGAGTAATTAAATCATTTACACAATTAATCAAAACCAT 
AAGTTTGTTTTGTTAAGTTTTATAATAATTATTTTAAAAGTCTTACATGACATAATTTAT 
GAAGGTTAATAATATAAAATTCCTTGTATTGATAATACATAAAAAAAAAATTTAATTTAT 
TATTAGAAATTAATTTCTTGCTTGTCCGTGGGAGGAAACTATGGTGGAAAAAATATATTT 
GAAAAGCTTTTCTCTGCCAGCCACACAAATATATTAAAATTTTGTATCTCCTTTACAATC 
TCGCAAACAAGTGTTAAAAGGGTGACATGACTTCCACCTAAGTAGAGTCTAGGAAGGGTA 
GTAGATGTACGCAATCTTAGCCTAGATAGGTTCGTGATTTTAATAGGGGAAGTGTTATTA 
TCCAATCAAAATTCGTGAAAAGCTATTCCCCTCTCAAGCACACAAACAAAGTTTAATTGC 
TACTTTATATGCTCATGGCTGCTTCAAGTAACACAACAGTGAGTTATATGTGACAGAAGA 
CAAAGACCAAAGTTCTTCTGAAAGTTCTGTATGGTCTCTCCAGGTTCAAGGTAGCCAATA 
>Glyma02g47610 | Gm02:51134886-51136385 FORWARD 
AAACCTTCCCCACCAGATGATGAGATAATCATGATACATCCTCAATTAGCTAATGCTGCA 
CACCAATCTGGGGAGAGAGAGAGAGAAAGAGGGGACAGTTAACATTTTTCTTTCTGAAAA 
ACAAAAATGGGTTATATCAGCAAATTTTCAAGAAGATGATGGTCACTGTGTGATATTGTT 
TGTTCCAACTCTTGATGCTTCTTTTGGGTGTTCAGAGGTCAGTGAGGCAGAAACAACCTG 
TTATAGAAAAAGAACAAATTTTCCCATCTCATCCACAACTCCTCTCAGTGGGTTTGATTT 
GGTGTGATTATTACCCCATGCTCCTCTTCTTGTTATGTTATCTCTTCAACTTCAACCTTC 
ACGGATATCCACAAAAAAACAAACTTTTTGGTTGGACCACTCCAGTTCAAGCATAGTGGA 
GCTCCTTTCTTGAGATATATCAACTGGGTTTTGTGCAACTTTTCTCTTTTGCCTTGTGGA 
ACAGGAAGTATCATAAAGCACCAAACTTTGTGCGCCCTGAGGGGTGGATTGCTGAGAAAT 
TTTTTGGGTTTGCTTCAATTTTGCTTTTGCAGTTGAAGATTCATGGTGGGTTGCTTGGTG 
GTTCAGCTTTTTGAATGTTCTGCTCAAGCTGCTGGGGCTTGCCTTGAATCTCCAGGACTG 
TTACGTTGGTGAATTTGGCAAGGATGTCTGTGAATCGAAGGCTTCCTGCTTCAAATGGTA 
GATTGCTATCAAATATGAAGTCTTGGAAGCTGAATGAGCCTCTGCATGGGTCTAATTGTC 
CCAGGGCATGCAGGAGGAAGCCCTTGCTTCTTTGGTTTTTTGGCTTTGTTGCCATAGGGA 
CTGTTTGGTTCATCTTGAGTTTCAATAGTAAGTATTTGATGAGCAAGGAGAATGAAGCAA 
TTTGTGAAGAGAGAGAGAGAATCTTGCTACAACGTTACAATGTTAGTAGGAAACAGATTC 
ATGCTTTGGCTTCCTTGCTCTCTGGATCAGATCAGGTGAACTATACTTTCAATTTTATTG 
CTGCATATTGTGCTCGCTGAGGATAATTCATAATTATTTACTTTTGCTTAGAAACTTTAA 
TTAATTTGGCTTCTTCTATGTACTAACTGTTCTTTCTATTGGGCGTTATTGTCACTAAAC 
AAACAACTTCTTGTTGGATTATATATTTGAGCTGAAGTGAAAGATGTAAAATATTGAGAA 
CCAATAGATTGTCTTAAATGAAAGGGTATAAACCATGCTCTTCTGATGCTTTTTCCGCAA 
GGTTTCTCTAGGATCACCTTATTTTGTACAAAAGGTTGATTTCTAAAAGTGATGGATACT 
CTCTTGCTAGATTTTTGATAGAAAACAGTGATTGTTGCAGAGATAAATATGAACAGTAAC 
AAAGTCGTGCTCTTTGTCCTATGTCTTACTAAGTTTATAATGCAGATTTTATCCAACTGT 
ATTGATGAAAGAAGACTTCAAATGCTGCTAGGCAGCGGCATGGTTAGCACTCCACAGTTA 
>Glyma14g01040 | Gm14:565485-566984 REVERSE 
AACAGATTCATGCTTTGGCTTCCTTGTTCTCTGGATCAGATCAGGTGAACTGCACTTTCC 
CCTTCACTCTTTCAATTTTATTGCTTCATATTGTGGTCGCTGAGGATAATTCATAATTAT 
TTACTTTTGCTTAGAAACTTTTACTATTTGGCTTCTTCTATGTACTAACTGTTCTTTTTA 
TCGGGCGTTATTGTCACTAAATAAACAACTTCTTTTTGGATTATATATTTGAGCTGAAGT 
GAAAGATGTAAAATATTGAGAACCAATAGATTGTCTTAATGAAAGGATATAAACTATGCT 
CTTCTAATGCTTTTTACGCAAGGTTTCTCTAGGATCACTTTATGTTGTTGGTTAATTTCT 
AAAAGTGATGGATACTCTCTTGCTAGATTTGTAATAGAAAACAGTGGTTGTTGCAGAGAT 
GAATATGAATAGTAACAAAGTGGTGCTCTTTGTCCTATGTCTTACTAAGTTTATAATGCA 
GATTTTATCCAACTGTATTGATGAAAGAAGACTTCAAATGCTGTTAAGCAGCGGCATGGT 
CAGTACACCACAGTTAATATGTCCGGAGAATCAGGAGTTACAAAAGGTGCATACATGTGT 



TGCAGACACTGTAGAACCTATAGAACAATGCCCAGTTCTCAATGATTGTGTCCAGACAAG 
GCTTGAATTATCATTCCCATTGAAAAGTTATGTATCATTGGCCTCGCACTCTGCACTTCC 
AACTGATTTGGTTAGTTATTTGCACCGTGGAAAGGTAGAATCTTTACTAAAGCTAAGGCA 
TGTATTTGTTATGCCCAAAAGTTTCATAATTTAAATTGTTGACTCTCCTAAAAAATAGGG 
ATTACCCAAGAATTATAGCCTAGCTTACAATTCTCTTTTCTCACTGCTCAGCCTATCCTA 
GGGGGGCATAATATGGTTGTTGATTGAATGGAGATAAAAAAAAAGCATAGTGATGAACTT 
TAGGATTCCTAAATATCATTTTCTGTAAGAGTGCTGAGTTTGTGGAAGCTGGGTGAGAAA 
TGTAACTATTAATAATGCATCATCTGGATCTACAGTGTACCATTTTGTATGCACTTGAAT 
GTAATCAAAAGATTCCCTTGAATTGCCTATCTGGCATCATAGCATTCTTTTTATAGCTTG 
GCTAGTGCTATAATAAATTCTTGTCTTGATGTGTAAAAGACAGGGCATCACCGATGATAG 
TCTAGCTTTCAAATCATTCAACCTACAGCCTAATAATAATAGTCATATCAAGGAAAAGTA 
GTGGATTTTGGTTTATTTGCTCCAAATATTGCCTTTCCCATGTTACTTGTGAATGTGATT 
TATACCATAGACTCTGCTTCTAAGCTTGTGCAATAACTATGAAGGCGTGCAATCCTTGCA 
TGCTTATTTGAAACAAATACTTCCACTATATAATTAATTTGCTAATTCATTTTGGCTTTG 
CAGAACATTGTGCAATCATGGGAACTGAGGGTATCTGCAATTCGGTATCATGCGAGTTCA 
>Glyma08g11060 | Gm08:8074055-8075554 FORWARD 
ATCCATTGGTATAAATAATATTTTATTAATTAAGGAGATAATGGTTTAATAAAAATGGAA 
ATCAAAAGAGGTATTGCTTTACCTATTGCTATAGAAATTGAATAAGATTGTTGTACTTGG 
AGATTCCTTGTCTTATTTCATTCAATTGTTACATATCTCGGGTTTTTAATTTTAATTTTT 
GATAATAAAACAAACCTTTTTAATTTTGGATCTGAATACACGTTCTGGCCATTTTGGGGG 
CATAATAAATACCCTTAGATATGCAATGCACAAAAAGTTAAAACTAGGACACTACAATAT 
TAGGAAAGGGAAGAAAAAGAAAAGAGAGAGAACAAGTTCTAATGGGTAAAGTGACAAAT
GGCCTAAATTCTCTCACAATGTTCCCATTCTTGTATTGGATCAATTAAATATTGGCAGAGG 
AGAGTGGTAAACAGTGATGTCCTTAGAGTATAGTGTCTGAATTCAGCGTAAAGTTAGATA 
TGTGGCCAGGTGCAACTAAACTATTAACTAAACAGTAGACAGATTCTAGGGGGAAAAGAA 
GAAGGAAGGGAAAAAGATAATAACACCTTGAGAGGTTCTAATCATTCATGCGTGGTGCCT 
ATCTCTATACCTACTCTTTTGACTCTGGGTCCTCTCCCATGGCAGTTTTGATAAAGTACG 
GGGGTATCAAATGCCATTCTGAGCCAAAAAAGCTTATGCCTTATTCTTGAAATTTTGGTT 
CCATGCAGGGGCACTTTTGTCAACACAAAAGTACAGCTAACACAAACCCACGCACGCACA 
GAGTAAACGACTTGGCGTGAAGAAGTTGTCTACTGGCATGGACGGATAGGGATGTGAACA 
CAAAGCAAACCAAAGTTAAGAAAGGCTGTGATTTCTGCTCAGTGGAACTATGCCTTTTCT 
GCCCTCTATTTTTTTTTTTTATAAAATTTTTGGTACCCATAATACTGTGATCTGATTTAT 
CAGTTTTGTTAAATGATTAATTTCTGATTGAGAATCTGATTTGAGCCATAATTTATAATT 
TTTAGTAATTTTTTCATCTCAATCAAGACTTTAACTTAATATTTTATTTTATTTAAAGAG 
ATTAAATTCATTACCCTCGTACCAATGATTTGTTATTTTGATCTCAATTTTTTTATTATT 
ATTACTTGTGTTCAAAATATGCAATATAACTTTATATATATATATATATATATATATATA 
TATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATAACAAGCTTGTTAAAATAT 
ACTATAGTGTTTATTGCTATATTCTTTTGACAAATATTGTTTTTTTGAGTGGATAGTTTG 
GAAAGAGATAATGGACTATAATAATGTTGAAAACAATTGTGCTATGCTACCGTATTATTC 
TTATCATCTTGCCTTGCCAAATTCTCCTACTACCTGAGCTCGATGAACAACAACTCATTG 
CTTTAAAGTCCTTGCCAGCTTCATTCTCCACGTTCAAGTTACCTTCTTTTTTTTTTTTTT 
>Glyma06g06180 | Gm06:4435372-4436871 FORWARD 
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN



NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNAGGAAAGTGATGTGTGGTCAAACAAGAGGAGTG
AGATGATGTTGAGTATGACACTGTC 
>Glyma14g12330 | Gm14:11061398-11062897 REVERSE 
CATGGTGACTAATACCAATAACTTCGGCTTAATGCTGAGGTTTGCAGAGGAAAGAGAACC 
GTGAACTGAACAATGAGGTAACGTTGTTGCCTCATAATATGACACAAGAAAGACAATTAA 
AATAAGGAATAGAAAAAAATAATGGGCAAGAACATTTCTCTATCATATTTGACCCCCAAA 
TGCACATGGTTGCTTGGGTTTCTGTTCTATTAGTTTTTGGTTTTTTAAAAGTTTTTGCCT 
TTACCCTCACAAGTTTACAATCACATGCTGTCCTCTCTCTTCTGCCCTGAGCTGACTCTC 
TCTCTCTTTTTCTCTCTCCTCTCTAGTCATTGACTACATGTATGTTTCAGCTGTGTCATT 
GAATGCTTTTGACTCCATAGTTGAAGAGATTCCTCAGATCTACAGGGAAAGACTTTTGGA 
CATTGTCAGCCTCAGTTCTTCATCTTTCTGGGGTCTTTTTTTGGTCACTCGCTTTAATTC 
CATCAATCCAGAAAGGTTGGACTTCTTCAACAATTCATTGTCATGACATGATTCACAATC 
ATGTATAAGGTTGGTTTGCATTTATTGTATTAGTTTTTAATTTGGGGGTGTCCAATTTAA 
ATCCTTATGCCTTTTCTTTAGAGTTCTTATTATTTTTTTCTTCTATTTGGGTGGTTGTTG 
TTGCTATTGCTGATGATGGATCTTGATTTTGTTTATTGCAATTGGGATCAATCATTCAAT 
CTTCTTTGTATTTGTGAAAATGTGTAGTAGTTTTGTTTTTGCAATTTATAAGTGTTTGAT 
GAAGTTTATTTGTTTTTGTGTGATTGAGCTCTTAAAAGTCTAAGGTGTGTTTTTCACTTC 
CTTTCTCGTTATTCTGAATGTGCAGTGTCAGTGTCAGGTGCTATTCAACTTCTGTTTCAA 
CACTTTCCAATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATTTTAAATAGTT 
TAATGCACCAATTCATGATTTCTTAATCAGTTAAACTTCTATTCAAGTGTGATTTCTTCA 
GGGGTTGATATCACATATTTTCTTCAACCGTTGTCCTCAGGTCATGGTTTTGTCACATTC 
CATATTTCAATTCTTTAGCATGACATAATGACATCAAATCAATGAACATTGTGTTTCGTC 
TCTTTTAACTTTTTCCTTATTCTTCTATTCTTGGTCGGTTAAAGTTAAGTTCCTGATCTT 
GGTGGTTACTTTCACTGTACTACTTTTGGTTTTTGTACTTCTTTTATTTCAATTCCACCT 
TTCCTTAATGGTAACTTAATTCTATTATTATATATCTGTTCCAATTTCTTACAAGAGACT 
CATCTTGGCCTAACAGATTGCAGCTGGCACTAGTGCTCTGGCTTATAGATAAAGACAATA 
ATTTAATACATTGACCAGTGCTTCTTGTGATGCAAGTACTATGGATTGAAGGAAGAGCTA 
GTTGAAACCACAAGTTGAATATTGTGGAAAAGAAATTTGGATGCTATCAGTTTGCTTTCA 
>Glyma05g34310 | Gm05:38685919-38687418 FORWARD 
AACTAAGAAATGCCCAGGTCACAAAAATAAATTAAAATCATTTGGGTTGCATGAAAGTGT 
CGTGGTTCGAGTGAAGAAGAGTGTGTGGAAACTTACAATTTTTCAGACATGCAAGTTCCA 
AAGTGGAAACAAACACTAAAAAGGTAAATAGTTTTTCAGACTCCACTCACCACTGTGCTC 
TACACCAAACACTTCATTCTTCATAATATTATTGGGTTTCTTCTAAAGCTATCATCAACT 
TGAAAAGAAAAAAAAAAAAGATTACTAATTTGGGGAGAAGACAGTGAGTTAGGCACAGTT 
GGTGTGAAAAGAAATTCATTAGCATTGTTGCAACGAGAGAGAGAGAGAGAGAAAGGGCTT 
GACTTGACCGATGTACTATATTTTGTGTTGTGTGTGTGAACTGTGAAGTGGAAGGAGGAC 
AACACCGTATCTGGGAAAATCATGAAAATTCGATTTAGTTTTGTGATGTATTTAAATTAA 
GTAAAGCAGCCACACATATAGTAATAAAGGGCATAAAAAAAATAAACAAGTACATAGTCT 
GTGTGTGTGTGAGAGAGAGAGAGGGCACACACACAGATCAAGACCAAACAAACCAAACT
GGTTCCAATAGCCACCTTCGTCTCTTTCATGTACAGACAGGTAAACATGGTTTTCTCTCTC 
TCTCTCTCTCTCTCAAGAGTCTCAACAACCCCCTTTTTCCATCTCTATCTCTTTCTCATT 
GGGTTGTGTGCTTCGCTGTGTGTGTATGGTTTTTTGGGGGTCAATCTCTGGCTTTGATTA 
TTATATGGAGGAAAGAGGGTGAACGTGCTCTTCTTTGTCCTTAAGCAAGCACTAGTTTCA 
CGCCTACTCAGCATGATTATTGATTAGAGTTCTCTTCCATTTTTTTATTCTGATCCTTAA 
GTCCCAAAACTCTGTTGAAACACACAAATATTGGCTGTTGGGGAAGGGGAAGGTGGTTCT 
TTGGAATTTGAGCTTCTTTTTTTTTTTTTTTATACATCTTTTGAGACTCATGCTTGTCTC 



TCAATTATTCTTCTTTTAAATCCTGGGTCTTTTGGTTTGAATTTTTTCCATTTCCTTTTC 
TTTTTCTTTTTTGGGTGGTGATTTTTTGCAATAGGCTTAGCTTCTTTCTTTAATAAGAGA 
TAAAATAAAGAAAAGAATTTGTCCAACTGGTCAATCATTCATTGTGCTAGTTTGCTTTTG 
GTTCTTCTTTCTGAGTTTTGAATCGCGCAAAACAATGCTGCAATGATGCCGTACATGGAG 
TTTTGTTTCTGTGACCTTTTTCTTCCAACCATCAGAGAAAAGTGTCTGTGTTTTTGCTAG 
TACTACTTTCAGCTTTAAGCATAGTGAGGTCCTCCTACATAAACTCTAACCACAATTACT 
TTTGGGGCTTCTTTTCCGACTTTTATAGATGATGAATAGGGCAGAAAGATAGGGAGGGGC 
AGAGAGAAATTGTTGGTGATGGGTCTTGGTTTGAAGATGAAGAGCCTGAGGCACCACCCC 
>Glyma04g06190 | Gm04:4738419-4739918 FORWARD 
GGATTTTAAGCAAAATTAATAGAAAGTAGAAATATATTTGACAGGACACTTCATATGTTA 
AAAAAAAGAATAAAAAATATATGTATAATAAAATTTATGATGATGTAATAAAAAAATAAA 
AAATATTGGTTTGATGTATGATTATTTTAATTAGAGGTGATGAAAAAAGTACATCCATTA 
TGGGAAGCATCACCCACGTCACTTGGGAAATGGCGGGGAACAGCAACGGCTTCGTCTGG
ATTTTAAAAAACTCAGTGTCCCCATACACATCCATTTTCTCTCTCTACGGTTGAATCCATT 
TTTGGGGCGAGAGAAAAAGAAGAACAACATCACAAAATATTCTACTAGTATATGATTGCT 
TAATTAACACCTGAGACTTTGTTTTTTGCAGAGGAAAGAAAACTCTCGACCTTGAAAGGT 
AACATAGCATTGTTGCCTCACAAGACACAGGAAAGAAACACAACCACAATTAAGAAATCC 
AAACATTTCTCCATCATTTTGCACCCCCTATTGCACATACCTATCTGGAATTCCTTTTTT 
ATCAATTTTCTTATTAAAGTTTGTTCCTTTGTACCTCACATATTTATAAACTCATGCTGT 
CCTCTCCATATGCTAATTACTCCTCTATCCTCTCTAGTGATCAGCTACTTTTCTTGTGAT 
GCATTTGAATCCTCAGTGGAAGAGATTCTTCTCAGAGTTTGATTCTCCCATTTAATTTCT 
GAGGTGGGCTGCAAATGACCCTTCTTTTCTTTTTTGGATACAATGATGCAAATGATCTTT 
TAAACTTAGAGTTAGTTATTTTTATCCCTTTCATATCAATTTACTTTATCTGTCCTGGAC 
ACTGAGTTCTGTTATTCTATGTGTATTCCAATGCAGTTTGTCTGGAAAAACCATAAGTTC 
TTTTAAGAGAAGAAAATAACAAGGTAAAATGAATTGAATTTTTATAAATTAAAATTAATC 
TATGCATTCCATTTTTTTTGAAGAAGTTAGATGAAAGAACTTTTATATGAGTTAAGCATA 
TAAGTTGATTTTAACTTACGAGATAAACTTAATTTATTGTAGCTTATGAGAGAAATTCAA 
TTCATTTAGGATAATTTGTTTAAGCTTATTTGTTAAAATAAATGTTTATTTTAATGATAT 
AAGCGCTTAAAAAAACAACTTTCTGTTTTTTCAATGTGTTTGTCTAAATTGCTTATGCTT 
AAAAAAATAATTTGAGTTATTTTAAGAAATAAATCTTCAATCTTCTTTTAAAAAAACTCT 
TCTTTTAAAGTTATTTTTTTAAAAGCTTAAGCAAACTCACTTTATCTTCTATCTTCTGTA 
AGTGCACATGGAGAAATTTATTCAACCAGCACTTTAGTACCTAACTTATGTGAGACTGAT 
CTTCTCCTAACATATTGCAGTGCTTTGGCTTCCATCCGAATGTGCTGTTTGCAGGCTCTT 
ATGATGCAAAAGGTCATAGTGATATATTAAACTTGGACTAGTACTTTCATGCTCCTCGAG 
>Glyma09g00490 | Gm09:217947-219446 FORWARD 
TCAGTTCTGCATCACGTATTTGACTATTTTGTATTGCCTTCTTAGGAACTTTGCATATAA 
ATGTTCACAACATTGTTATTGTTGCAATTTGGTCCTTAATTTTCTAGCAATCATTTCATA 
ATTTATGTATTGATTTGATATTGTAATAAATCTGTTCATAACCAGATTTGAATAAAATCT 
GAATTATGACCATTGGTGATAGACTATTTCTAAATGGGCAGATGTTTCACTGTCCATGGG 
GGGCATGGGCACCTTCGTAACCAAAGAAGGACACCTTCACAGGAGTAAGGTTAGAAACTA 
AATATCCATGGCTGTCCAGTTACTTTCTAATTTTTCTCCCTGATTACTGCAGATTTAGTT 
TCCTCTTCGGCATTAATTCTGCCTATATATCAGTGGCTGTGTCATTCAAAAATAATAAGA 
GAAATTAAATATTTCCTTCGCTATTCTTATAGTCACAAATAAGGAAAACAAAGCATAACA 
AGAGGTCATCTAGAAGCTCTGAGCGAGTATGGTATTATTGCCATGTATCCTAAGCCTCAA 
GAAATTCTTACATTTGGTAAAGCCAAGGAGATTGAAAGTTTTTGGCAGTGTATAATACAT 
GCAGTTATATGGTGTATTTGGTTGGTGAGGAATGATTGCATCTTTATGCTTCAGAAATTG 
TTTTTGAATAAGATTGTCTTCTAGCCTCTATCTGGTTCTCCTGTGGTTCTTTTGAGGGAG 
TTTTCATTTATCATACGGAGAGAGACTGGAGAGCTGGACAGCTTTGTTGAATTTTTAATT 
TGTTTTGGAGGATATTTTATCCTCCCCTTGTTTCAGTTTGTCTTCTCTCATAAAATATCA 
TTTTCTATTTTAAAAAAAAGACTTGAAAAGTTTTATATCGTATAACCGGTAGTACTCTGT 
CATGAATAAACTATCGTAAAAGCTTAAGCTATTGGGTGAACTTGAATGATTTTATATTGC 
ATCTCTGAAATGCCCCCTCACACAATAGCCCTTTGGGATTAAAATGTGGATAATGCACAC 
GCCCATCTATCTTGCGCTGAAATTTATCTTTCCATTAGAATAATTGGGGCAACATTGATC 
GAATTTTAGATCGATCACTTGACCGTGCAGGCTTGGATACCATGTTAGGAACCAACTATC 
CCCAAATGCTTAAGATGTTAGGTTAAGACATGAATGGTTTGTTACTACATCTCTAACTTA 
CTGTCTCATTTTGCTGCCTTTGTTTAATTAGGTCAGTTCAACATTATAGTTTATGATTTT 



ATAGTACATAACTATCTTATTTTAATTCGATTTTCCTCTTTTATCTGTGGTTAGAAACAC 
ATGCCAGGGGGAATTGAATGACAGAATGTTCTGACATTAATATTCATTTGATAGCTGTTT 
TCATTCGAATATTATTGTTGTTTTCATCTGTTCCATTCCCATCTATCTGATGCTTAACTT 
TTCCATCTTTTAATGTAGTTATGTGAAAAAGGAAAAATCGCCTGAGGTGGTTCAAACACT 
>Glyma11g08310 | Gm11:5889150-5890649 FORWARD 
GTATAAGATTAATTTGTTATTCATTAATTCTATTTTTTATGTGTAGAAATCAAAAATAGC 
TATTAAAAAATTTATAACAACTCATGCTCATTGTTTAACTAATCAACCCAGTTAGATCTT 
TTTTCATTATTTCTGATTTTAATTGCATTACTGTGGACTATGTATATGCTTTAGCGTCTA 
TACTCTATAGTTTCCCTTCTTATATTTTGTTCTTTTGATTAAATCGTCTAATAAGTGAAA 
TCGGTCGACTTAATCAATCTTAATTAATCCCCATAAATTAAGTTCAAATCCAACTCGTGT 
TCTACAATGTTATTATAAAAGAGTTTTTCGTGTATTCTTAGTATAATTTCTTGTGCTGTT 
AATCAAATAAAAGTTATATTAAATATAATTTTAAAACAATTATTATAAAAATTAATAAAA 
TAACTATATAAAGCAATATGCGATTAGCCCACACTGTGAAACACATTTACATTGTGTATG 
CTAATTATATTCTATTATAAGTGATCTTCACTACAATTGATAGTTTGTCCTAATCATGAC 
ATAGGTAAAAAAAAAAAAAATCTTGTAATAGAAAATGTCACCAGTGAAAGATGGTATAAA 
AGTATGGCCTGATAATTTCAGAAATAAAACGAGCTTATTATGTCTTTTCCTTTTGATCTC 
CAACAATCCCTCTTTTAGTTGTCTATTTCTTAAAATTAGTATTTCTTTTACAATCTAGGA 
AATTAAAATAATAAGCTAATATATTTTATTAAAAAAATATTAATCAGCAGTTGAGATTTA 
AAATTGATCATTCATAAAAATTACTATGAAATAAGAGGAATGAGAGATAATAACAATTAT 
TTTACATCTTCAAAAGTAAGTAAAAAAAACTCAATAAAGGAATAAGAATATTAAAAAAAT 
GATAATATAATTAAAAGATAAAAGATAAAAAAAAAACTAAGAACCGATGGTTAATGCACA 
TAATATGATTATTTTTTTCCAATTTATTTCATACTCAAAGTTCAATTAAAATTTAAACTT 
TAAACCACACAAATTAGTCTAACTTATGTCAAAATTGTTATTGTTATAAATTTTTACTCT 
TTAGGGGAAGTTTTATAGCTTAGCATTTATCAGTATCAGTCTTTTGCTTTTCTTTAGTAC 
AGTATAATATTGGAATGCGATAAAAGATCTTCTCAATGTATGTCTAATATGAATGCATTA 
TAAAGATAAAAGGATGCATTTATTTTTGGTACAGAAAATAATGCATTTTGTTAATAAACA 
ATATGTTATGATATTATTAATAAATCATCAATGTATTGATACGCACACACTCACTATATA 
TTGAAAACTTAACACACATACAGAGAGGCTTCTCTGTTTGACACACAGGCCAAGCATAAA 
CAAGTTGGAATCTCTCAGATGAGTTGCTTTATAACCTCATACTCATAGATTCTGCAGTGA 
GTTATGGCAGAAAACAAAGACGAAATCTATTCTGAATGTTCACCAGGCTCAAACTCTCCA 
>Glyma08g05370 | Gm08:3808914-3810413 REVERSE 
AAATATTCTCAGGTCAAAATCAAAATGGATTTAAACAAATATCCACGAGTACAAGGCAGA 
AAAGTACAAGGAAACGATGAACTGAGAAATACCCTGGTGAGAGAAAATAAAAATAAAATG 
ATTCGGGTTGCATGAAAGTGTCGTGCGTGGTTCCAGCGAAGAACCAACAAGAGTGTGAAA 
ACTTTCAATTTTTCAGACATGCAAGTTCCAAAGTGGAAAACAAACAGCAAAAAGGTAAAT 
AGTTTTTCAGAGTTCACTCACTGTGCTCTATACCAAACGCTTCACACTTCTAAAGCTATC 
ATCAACTTGAAAGAAAAATAAAAAAAAGATTACTAATTTGGGGAGGAGACAGTGAGTGAG 
ACACACATGGTGTGAAAAGAAATTCATTAGCATTGTTACAAAGAATGAGAGAGAGGGCTT 
GACTTGACTGGTGTACTATATTTTTTGTGTTGTGTGTGTGAACTGTGAAGTGGAAGGGGG 
ACAACACCGTATCTGGAAAAATCGTGAAAATTCTATTTAGTTTTCTGATGTGCTTAAATT 
AAGCAAAGAAAAAAAGCAAAGCAACCACACGTATAGTAATAAAGGGTATAAAGAAACAA
ACAAGTACATAGTGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGGGCACACACACAGATC
AAGTCCAAACAAACCAAACTGGTTCCAATTGTTCATTGTACAGCCACCTTCTTCTCTTTCCT
GTACAGACAGGTAAACATGGTTTTTTCTCTCTCTCTCAAGAGTCTCAAGAACCCCCCCTTT 
TTCCATCTCAATCTCTTTCTTATTGGGTTGTGTGCTTCGCTGTGTGTGTATGGTTTTTTG 
GGGGTCAATCTCTGGCTTTGATTATTATATGGAGGAACTTGCTCTTCTTTGTCCTTAAGC 
AAACACTAGTTTCACGCCTACTCAGCATGATTATTCATTAGAGTTCTCTTTCCATTTTTT 
TATTCTCATCCTTAACTACCAAAACTCTGTTAAACACACAAATATTGGCTGTTGGGGAAG 
GAGAAGGTGGTTCTTTGGAATTTGAGCTCCTTTTTTTTTTTTACATCTTTTGAGACTCAT 
GCTTGTCTCTCAATTATTATTCTTCTTTTAAATTCTGGATCTTTTAGCTTTGAGATTTTT 
TCTTTTTTGCAATAGGCTTAGCTTCTTTCTTTAATAAGATAAAATAAAGAAAAAGAATTT 
GCCCAACTGGTCAATCGTTCATTGTTCTACTAGTTTGGTTTTGGTTCTTCTTTCTGAGTT 
TTGAATCGCGCAAATCAATGCTGCAATGATGCCGTACATGGAGTTTTGTTCTGTGACCTT 
GAGAGAAAAGTGTCTGTGTTTTTGCTAGTACTAGTTTCAACTTTAAGCAAATTGAGGTTC 
TCCTATAAAAGCAATAACCAGAATTATTTTTTATTTTTGGGGTTTCTTCCGACTTTTATA 
GATAATGAATGAATCGGACAGAGAGAAAAGAAATTGTTGGTGATGGGTCTTGGTTTGAAG 



>Glyma07g27540 | Gm07:30902949-30904448 REVERSE 
TAGAACACCCATGAATGGTATTTTAGGTAACTTCAAGAATCTGTTTCTCTATCTTATTAA 
CAAAAGTGTGATATATGCTTTCATAACTTTTGCTTTTCTATTGATGTTGGTATCATTTAA 
CTTAAAATTACTGTAGGAATGCTTGCTCTGCTTCTAGATACAGAATTGAGTTCAACCCAA 
CGAGATTATGCTCAGACTGCTCAAGCATGTGGAAAGGCACTCATAACATTAATAAATGAG 
GTGCTTGACCGTGCTAAAATTGAAGCTGGCAAGCTAGAGCTGGAGGCTGTTCCATTTGAT 
CTTCGTTCCATAATTGATGATGTTCTTTCTCTTTTTTCTGAGAAATCTAGACACAAAGGT 
TTAGAGGTATGTTTAATTGTTGATTAACCTACTATAAATGCCATATCATAGGTTTGCTTT 
GTCAAAGTTATAAAATTTCACCATTCTATTTTTTTGATTGATGAACTTATACTGTTCTTT 
CATCTCTTTGTCACCTTTTTGGTGTCTTATGCCACTCGATTTTCATGTTCCTGATGCTCA 
TACTGAACCTCAACCTGAACTCATATTGTCAATTGTGGAAGTAAAGCTGGCTGTGTTTGT 
TTCTGACAAAGTTCCGGATATTGTCATGGGAGATCCTGGGAGATTCAGACAAATAATAAC 
AAATCTTGTTGGCAACTCTGTTAAAGTAAGTGGAATTTTCATAGTTTGTTCATCTGTTGG 
ATGTTATTTGCATTTGGAAATGCCATTCTAAGTTTCTAACTGTTTCAATCTTCTTCACTT 
TTCTTCTCCCCCCCCCCCCCCCACAGTGAGCAGCTGTGGAAGAAAGCATTGATATTGATG 
CTTGAATCCTTCATATTTATTCTCTCCCTTGTGTACGCCAAATTTTATTCACAAGGTACT 
TGTTGATAACATTACTAATTAATTTGCACATCTTGCAGTTTACTGAACAAGGGCATATAT 
TTGTTAAAGTTCATCTAGCAGACAATCGAAAGTCCATAATGAATGGAAAACACGATACTT 
TTCTAAATGGAGAATCAGATGAAGTTTTCCATATATCTGGTGATTATCATTTCAAAACCT 
TAAGTGGATGTGAAGCTGCCGATGAACGGAATAGTTGGGATAATTTTAAGCATCTAATCG 
CTGACGAAGAATATGGCCTTGATTCTTCTAGAGAAACAATGGCTGCTTGTGAATCTTCTG 
AGCAAGTCACCTTGAGGGTGTGCGTGGAGGACACTGGAATTGGAATTCCTTTCTCAGCTC 
AGGATGGGATATTCATGCCATTTGTGCAGGCTGACAGCTCAACCTCACGAAATTATGGGG 
GTACTGGTATTGGCTTGAGTATCAGTAAATGTCTGGTTGAGCTAATGGGTGGTCAGATAA 
ACTTCATAAGTCGACCCCAGGTTGGGAGCACCTTTTCTTTTACTGCAGTTTGTGAAGCAT 
TTAAGAAAAGTTCAGTTACCAACAAGAAGAAAAATTTGGAAGATCTGCCTTCAAGTTTTA 
>Glyma19g40090 | Gm19:46552180-46553679 REVERSE 
TTGCACGTTAATATAACATTACTCATTTTATATCAATTTCATTTATCATCATACATTTAC 
ATATGAGTGAAACTAAATATAAAGTAGTATTTTTGCATTTCTTAAAAAAAATGTAAAGTA 
CCATTGAATATTATGTTAATATAATAATATTTAAATGCATTAATACATAACAAGTATATT 
AATAAATACATATAATCATGCATAAAATATGCTTTTGTAATTGTATTTTTGGTCAAATTT 
GATTTTAATCCCTATAATTTTAAATTATTTAATTTAGTCCTTTTATGTAAAAAAAAAGCA 
AATTTAGTGTTTGTTCACTAACAAAGTTTATCACAAATATAACGTAAGTGTGGTCGTTCA 
TTAATTTTTTTGAATTAATAAGAAAAATGTATAAATTTAAATAAAATAAAAACAAAATGT 
ATAAAATATAATATAAAGTGATTTTGTTTATTTTTTATTTTATATATTTTCCTTACAATT 
TTAATAAATGTTATACGCATATTTGTTCCTCTGTTTACTGGATAAAATTTTAAAATGAGA 
GACTTTATTGGAATAATTTAAAAGAATGTGAGAAATAATAGTATAACAAATTAAAATTAA 
GATAACTAAAATCACAAATAAATTTACATACAAACACTAAAAGTGTAATAAAACATAGAG 
AGAGTCAGAAGTGATTGAACCAAGTGTCGGCACATGAGTGAAAGAAATTAAAAAAATATA 
TAAAATGTACAAAATATATATATAATTTAAAATGTATTTTTAGATGATTTTTAATAAAAA 
AAAATATTTTTTAATTTCTAAATCAGTATTTTAGTTAAGAAGATGAAGATCCATGATGAA 
AACCCGTTAGATGATATTGGGCAGCAGGCGTCGGATTGGATAAAGAAAGAAGGCAAATG
GGAATTTGGACCGGATACGCTGGATTTCACACCCATCTGTCAACACTCGAAGGAAAAGTT
AACACACATTCATATAGTGTGGTCCAAATTCAAAGAAACTTCACAATGCCCATGGCCTAGA 
AAGTTGATTGATCACACAAACACCAAATCAGAATTCAGAATTCAGAATTCAGAACTCGCG 
GTTTACTAATATTATTCTTTTGAAATTTATTTTATACGTACCCAGAAAAAGTGAAGCTGA 
GTAGGCCCAGGCCACCGTCCAATGAATTCCCATTTCCCAGCCTCTAAACAGAAAACTTTT 
GGCAAATATTACCAAAAATGAGAAAATAAAATAAAAAGGTGCCAGCCAATCCGAAAATGA 
TGTGGCACGTGTGTAAAGCGAAAAGTAAAATGAGAGAAGCATGGAAAAAAGGGCACGCC
CGAGTGGGAGTAGGCGTTTGCCATGCTTGTCCGTGAGGGATGGGCTTAACGTTAATCTCA
TGTCATGCTTTTTAACCCACTCACACACTCTCTCTTCTTTCTTCATGCCCGCCTCCCTTTC 
TTCTTCCTTTGGTAACATCCTCTTCTCTATAAACACTCTTTATTCTCTCTATTTACTTCC 
>Glyma03g37470 | Gm03:44081715-44083214 REVERSE 
AAGCAATTTATCTGTCTATTATAATTTCATGAACTAAATTTGTATTTCATTTTTCTTTTT 
TTCTTATTTTGCTTTTTTATTCTTTTGTTTTTCTCCAATTTCACTTTATTTTTTTATTTC 
TTATTTCAACTTAACCAAGGATATCAAAAAGTCTAGTTCAATTGATTGAATAGAGTATAT 



AAGTATTATAAATTTATTGGTACTGCATTTAATTTATATTAAAAAAAAAAACTTAACCAA 
GGAGTAAAACCAGTAGAAATTATAAGGACGGATGCATTATTATCATTACTGTCTTTTTTA 
TTTATTTTGTTTAATGGGAGATTCCTTTTGGGACTTACAAGAAAAAGAGCAAGATGAAAT 
ACAAGAATAAGAAAGCGAAAAAAAGAGTAGAATGCTATGAATATGAATGATCAAATATGG 
ATTATTCATGTACTATTATTTAACTCAGTTTTTTTACAGGATTATTCAACTTAGTTAGCT 
GTAACCACTATGAATTTATTTAGATTTTACTTAAAATAATTCAAAAGTATTTTTATTCTT 
AAAATGACAGTTTTTATTTATTTTTTATTTTGTGCATTAAAATTTGTAATTACATATTAG 
AATTCAAGAAATATTTTTTTTTCAGATTCGGAAAGAATACTTTCCAAACATTACTTCATA 
CATAATGTACTTATTTGTAATTTCTTTTAAGAGTTTAATATTAATAATGTAAAATTTTAT 
ATTATCATTTAATTATAAATCATCATTTAAATTATTTTAAAATAATTATTTTAAAATTTT 
AATAAATGTATCATACGTAATATGTTATGACTGAACGATTATGTTAAATTTTCTATATTA 
TTAATGTATATTTTTTCTTAAGTCTTTTTCAAGATATTTTTTATGACATATTCAAGATAT 
ATACTTTTTATTTGAAACACAAGTATCTCTTTCATCATAATTTTATTCAAGATGAATATA 
ATTATTATAAATAACAAAAGTTTATATTCAAATAATTAACATAATTTGAATATGAAATCA 
GTGAATAAACACCAATTAATTCTTAATCGAAACATGTGGTTTGATAAACAAACAAGGCAA 
TTGGAAATTTGGACCGGATGCACGGGATTTGACACCCATTAGGAAAAGTTAACACACATC 
GATATAGTGGTCCAAATTCAAAGAAACTTCACAATGCCACGGCCAAGAAAGTTGAATTAC 
GAACACCAAAGCAGAATTAAGGACTTCAAATATATTTTTTTGAAAGGGTGAATCGAATCT 
GAAATTTATTTTACACGTAGCCAGAAAAAGTGAAGCTGAGTAGGCCCAGGCCACCGTCCA 
ATGAATTCCCATTTCCTAACATAAAAAACCACAGCCACATTAGCTTCTAGGCAAAAATGA 
GAAAATATAAAATAAAAAAAGGTCCCAGCCAATCCGAAAATGATGTGGCACGTGTGTAAA 
ATGAGAGAAGCATGGAAAAAAGGGAACGCCCGAGTCAGAGTAGGCGTTTGCCATGCTTG
T 
>Glyma05g28070 | Gm05:33958556-33960055 FORWARD 
CCCCATTTTGCCCCTAACTCCGTCTCAATTTACGCCCACATGCCAAATTTCTTGTCCAAC 
CTTTGCCTTCTTGCTGCCTCCTTTGAGGTAAACACATCAAGAAAAGTTCCCACCCAACGT 
GACTATCACACCTCCTAGGGTAGAGGTGTTTGTTATGGCTCCATTTTATGTACCTTATTA 
TTACATTTTACACGTAGATTAAGCTTCTATATATCTACCTTTATTACTTTGGTGTTCTCA 
CCAAGATGGGTGGAATGGTAAAAATTCAAACTTGCTGCTAATATGTTCAAATTGGTTGCT 
GACTCACCCAAATCATGATAAACTTGTTCGAGTTTCTTTTTAGTGTCATTTTTTATTTGC 
AGAAACTAAAGATAAATATGAGAAGATTTATTACAATTTATACATACCGTTCATTCAATT 
AAGAAAAATCTGTTGGTGAAAAAAAAAACACTTATAAAACTATTGTTCTATCTCTTAAAT 
AGTTACTATGAAGATCACTTTTATTTTATATATAGAATAACATTATCGTAGTTGGAGATT 
CCCTGCCTTATTTCATTCAACTATTACATATCTCAGGTTTTTAGTTTTAATTTTGACAAT 
AATAGAAACCTTATTTTTAATTATTTCTTTTGGATCTGAATACACGTTAAAGCCATTTTT 
GGGGGCATAATAAATACCCTTACATATGCAATGCTAAAAAAGTTAAAACTAGGACACTAC 
AATATTAGGAAAGGGGAGAAAAAAAGAAAAGAGAGAACAAGTTCTAATGGGTAAAGTGA
CAAATGACCTAAGTTCTCTCACAATGTTCCCATTCTTGTGTTGGATCAAATAAATATTGGC 
AGAGGAGAGTGGTAAACAGTGATGTCCTCAGAGTATAGTGTCTGAATTCAGCGTAAAGTT 
AAACTAATAAAACTATAAACTAAACAGTAGACAGATTCGAGGGGGAAAGAAGAAGAAGAT 
AAATAACACCTCGAGAGGTTCTAATCATGCGTGGTGCCTCTATCTATCTATATACCTACG 
TCTTTTGACTCTGGGTCCTCCCTCCCATGGCAATTTTGATAAAGTACTACGGGGTATCAA 
ATGCCATTGTGAGCAAAAGAAGCTTACGCCTTATTCTTGAAATTTTGGTTCCATGCAGGG 
GCACTTTTGCCAACACAAAAGTACAGCTAAACAAACACACGCACGCACAGAGCTAACGAC 
TTAGCGTGAAGAAGTTGTCTACTGGCATGGACGGATAGGGATGTGAACACAAAGCAGACC 
AAAGTTAAAAAAAGGCTGTGATTTCTGCTCAGTGGAACTATGCCTTTTCTCCCTCTATTT 
TATTATTATTGTTATTACACTTGTGTTCAAAATATACAATAATAAATTTATTTTTTATAA 
TAAGCTTGTTAAAATATATAATGTTTATTGCTATATTCTTTTGACAAGTATTGTTTTTTG 
AGTGGATAGTTTGGAAAGAGATAATGGCCTATAATAATATTTTGAAAACATTTGTGCTGT 
>Glyma12g37050 | Gm12:40025318-40026817 REVERSE 
TGTTGTTCTTAATTGTCCCAAGGGCAAGGTGTGTCCTTCAGAGGGCATCCCTTTTATGCT 
GAGGAAGACCATTGTTTGAACTCTCTATCTCTTCGTTTACATTCATTGTGGGATAGGATT 
GCCTTCATGCCTTTTCTATGCACAGGAATACACAACTTTTGTTCCATTTTTCATTCACAG 
ATGGTTCCATGTTGCATTTATGCTCCATTTTAGTTTATGCCAGGAGACTATGTCTGACGT 
ATAAGCTTTATCAAATACATGGGCCCTGCTTCATACATTGTTATGAGTTCTGCACCACAT 
ATTTGACTCTACTATATTGCCTTCTTAGGATCTTTGCATATAATGTTCACAACGTTGTTA 



TTGTTGCGTGTTTGTCCTTAGGAATCATTTCTTAATTTATGTCTTGATTTGATATTGTAA 
TAAATTTGAATTATGATCAGATCATAGGTGATAGATGATTTATTAATCTCTAATTTTTCT 
CCCTGATTGTGGCAGATTTAGTTTCCTCTTTGGGACTAATTCTGTCTATAAACCAGTGGC 
TGTCATTAAAAAAGAATAAGAGAAATTAAATTTTTCCTTTGCTATTCTTATAGTCATAAA 
TAAGGAAAACAAAGCTTAACAAGTGGTTATCTAGAAGCTCTGAGTGAGTATCGGTGTTAT 
GTCTTAGGCTGCATTTTAAACTAAAAATCCCAACAGTAGCCTAGAGTTGTATTAATTAAA 
ATATATTTGTTTTCATTTCTCATATCTTTCTCTATGTTAAAATGATCTAGAGTTATATTA 
TTCATCATGAATTTGGGCTTATTTTATTGATCATAAATCTTGTGATTCATGATACGATTC 
GATACATAGGCTTTCCGATACATATTTTGTGTTCCAATTCAACTACCATGATCCTAAGCC 
TCAAGAAATTCTTTCATTTGGTAAAGCCAAGGAGGTTGAAAGTTTTCAGCAGTGTGAAAT 
ATATGCAGTTATATGGTGTATTCAGTTGGTGAGGAATGATTGCATCTTTATGTTTCAGAA 
CTTGTTTTGGAATGAGATTGTCTTCTAGCCTCTATCTTGTTCTCCTGTGGTTCTTTTGAG 
GGAGTTTTCATTTATCATATGGAGAGAGGCTGGAGAGCTGGACAGCTTTGCTGAATTTTT 
AATTTGTTTTGGAGGATATTTTATCCTCCCCTTGTTTCAGTTTGTCTTCTCTCATAAAAT 
ATCATTTTCTGTTTTAAGAAGACTTGAAACTTTTAATGTAGTATAACCAGTAGTACTCTG 
TCATGAATCAACTATCCTAAAAGCTTATACTATTAAGTGAACTTGAATGGTTTTATATTG 
CATCTCTGAAAGGCCCCTCACACAAGAGCCCTTTGGGATTAAAACTTGGATTATGCACAA 
CTTTTCCATCTAGTTTGTTGTTTTCGTCTGTTCCATTCCCTTCTATCTGATGCTTGACTT 
TTCCATCTTTTGATGTAGTTATGTGAAAAAGGAAAAATTGCCTGAGGTGGTTCAATCACT 
>Glyma01g36950 | Gm01:49347823-49349322 REVERSE 
TTTAGCTATGATAAACTTTATTATCAATAAGTACTGTAATATCAATGAATAATGAGTTTG 
ATAAAAAAAAATGACAAATTTTAGTAAATTGTTGAAGGTAGAAACTTTTTAAGAAAATCT 
ATTAGTTGAAATGCTATTTTAAGTAATGTTTAAAACAATTTACAAGTTAGTAAAAGAAAA 
TCATTTACATATCAAGCACTTTTATTCTAATCAAATAAAATGTAAAATAATTTATCAAAC 
ACACTCTAATCGAATGTCATCAGTGATGACAACATTAGAGGCATTTGATTAGGAAGCTCA 
TTTTGAAAAGTTACTAACTTTAAACTGTTGATTTGGTAAGCTAGTAGAAATATAACATAA 
CTTATCTTATAAGTTAGGAGCTATACATTTTATTCCTTCAATTTTACCCCATTTAATTTC 
TAAACCTAGAAATTTCTTGGTCATTGGGGTTTCTTAATTGTCCCCTTTTTGCATGTAGTT 
GTGGTTCAAATGACGCCCCAAGGGAAGATGGGTGGCAAATGTGGCATCTGATGAAAGCC
ATAAGCGTCATGGATAAGGAATAAAATCAGCCCTCTTTCTACTGCACTGCCACACAAAAGA 
GCCTCATGACACAACACAATGAAATTTAAAAAGTATAAGGTTGATTTGTCCTTCATTAAT 
TATATTTTTTTATTCGTAAATCAAATTATATTTATAATAATTCACGCATTTTATTCAATT 
GACTAAATTAAATTTCTTCTCATTAGTTAATGGTACTTACATTAACTTGCCTTTCTTATA 
TAGTGTTCTTGTAATTGTATTAGATTTTCTAATAAGTGAAATCGACATACTTGGTCAATC 
TTAATTAGTCCCCATAAAATCCAACTTGTGTTCTACAATGTTATTATAAAAGAAAACTTA 
CAAGCTACTTGATTTAGTTAAAATTATTTGATAAAATTAACTGATAAATATAAAGTAATA 
TAAAAAGACATATTTAATTATGAGGTAAAAAGAGATTTCATCATTTCAAATAAATTAATA 
TGAACAAAAATAAAGCAAAAAAAAACATATAAACTAGAAGCTGAAAACTTGTATCATAAA 
TAAATTTTATCTCTTTAGGCGAAGTTTTACTAGCACTTATCAGTATCAGTCTTCGCTTTT 
CTTTAGTACAGTATAATATTGGAATGCGATAAAAGATGTTCTCAATGTATGTCTAATATG 
AATGCATTATGAATATAAAAGAATGCATTTTTGGGGGGTACAGAAAAGAATGCATTTTGT 
TAATAAACAATATGTTATGATATTATTAATAAATCATCAATGTATTGATACGCACACACT 
CACTATATATTGAAAACTTCACACACAGAGAGGCTTCTCTGTCTGACACGCAGGCCAAGC 
CTAAACATAAACAAGTTGGAATCTCTCCGATGTGTTACTTTATAAGCTCATAGCTTCTGC 
AGTGACTTATGGCAGAAAACAAAGATGAAATCTATTCTGAAAGTTCTGAATGTTCACCAG 
 
>Glyma10g29890 | Gm10:38641689-38643188 FORWARD 
TCATCAAAGAGAAAAATGAAAAGTGTGGGGGCATAGGTGCCATATTCTATGGTAAATTGT 
TGCTTTTCGATTTTTTTTTCTGAGATTTTCGAATTAATTAATAACAGTTGTTCATGGGAA 
GCATCACCCAATCAAACATCGACAGCAACGGCAAGTACAACAAATGCGAGAGCAGCAAC
TCAGAGATATAATTAGTCTCTAGTATTACAAATAGCACACTTCAGAATTTCTCAAGGGAAA 
GCGATAGAGTAGAAAGATTACACCAGATATATATTCTATACAATAACTACAAGTCTAAAT 
CCTATCCTATATCATACTAAATTAGCGTAAAATTGATAGATAAGTTAAATTTTAATTATC 
TGTTACTTAGAACATTTCATTTGTCGTTTGGAAAAGACAAAATCATTAAAAAATATCTTA 
AGATGCCCTCTAGAAAGTTTATCTTTCCCTCTCTTCATGACAGCGAGCTGTGAAGCAAGT 
GAATTGTGTTGCCAAGAAAAAATAATATTGCCCCATACTTGACCTACTCTTCATTCGATT 



CTTTGTTTGAGTTTTTTTTTTTAAAAAGAATTTAAAAACTAAATATGTTTAAAAACATGT 
AATGATTATATAATTTTTAAAAATCATTATAACTTTTTAATTAGCAATTTCTTGGAAAAA 
TCATATCAAAGAACTACTTTTTTTTAACTCAATCGAATATTTTTATAAAAACTTGGTATG 
TGAGCGGAATAGAGTAAAAAATGTTGTTCTGTTCTTTTGGTATCATCCTTCTAGTAAAAT 
TAAACTCTACTACCTTATGGTTTTTATATCATGTTATTTTTCTTTTTCAAATATACCAAA 
CATAAAATAAATTAAAATGTTGTGTTCGTTCCGTTTTAACAAGTTTATTAAACTTTACCT 
CTTTGGATATAATGATCAGGAAGTTGGTGAGGTTCACTTTATTGCTTCTGCAGTTCAAAA 
AATAGCAAGTTAAGCTTAGTTTTAGCAAGAATTTTACAGGGAAGTGTGAAGTGAGGGGCT 
TAGGATCTTGACTTTGAAAAGAAAAAATAATACCTTTACCCCATATAGGCAAGTCACCAC 
CTAGGGTTGAGGGGTGGAATTTAAAATGATAAGCAAGGTTTTTAAGAAAATAATGCAAAG 
CAAGAAGAGATAAAGATGGAGGTAATATCTACTAATCTACTAAGAAAAAAGGGAGGCAAT 
AATTACCAAATGAAAAAGATGGAAACATGAATGGTACGTGGCGTGAGTTTTAGATTAGAT 
CTATTGGTCCTATTAGTTTAAACTATTAGAGGTAAAGGTGGCCAGAAATGATAGGTTGAT 
GGGGAAGCAATGAACAGAAACACAATAAGTGACTGACTTTGAAAACTGTTTTCATATGAT 
TAAAGAAATATATGTGTATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATA 
TATATATATATATATATTATAAAACATAAATGATAGTTGTCTCAAGTATAAAATAAAAAC 
>Glyma08g21510 | Gm08:16334343-16335842 REVERSE 
CATCATCTTTTTAATAGAAATATTTGACATGACATTTTAAGTCAACTGATGTGACATGGG 
ACTTACTAAATGGTTGGAATAAATATGATGATAATTTAATATATATATATATATATATAT 
ATATATATATATATATATATGTTGATATCACATGAGTACAATGTCAATAGTATGTTGGTA 
TATGTGTTAGACTAACAAGTCATTCACCACATCAACATCTTAGTATTATGTTACCACTTA 
AATGATATATTTATAATTTTTGTTAAAAAATTGACCGTAAACTAACAATGATGAACAAAA 
ATTGTTAAATTTTGAAAAATTTGAGGAACTAATAAAACTACACAATTATAAAATTATATG 
GATAAAAAATGAATTTAAGCCATGATTTCACCTAAAATTACATTTACCTGTGACATATTG 
TTTTGTTTCTTTTTTTTAATTTGCATTGTTTCTTTTGTATTTGCATTTGTTCTTTTTTTA 
TTATACATGTGCATTTTTAAGGAAAGAGGAATGTTTGCGACAATTTATGTGACGTTTTCT 
TTCTAACAATTTATGTGACCGATTAAAATTTATTGAAAATAATCAATTTTGATGGATCTT 
AATTTTGAATTAGAAAAGAATATCATTAAATGAGAACTAACATATTAAAATTGATGATTT 
TCAATAAATTTCAATGAATTATAAAAAATATTAGAAAAATACTATAAGAAAGAGTATCAC 
TAGAATTACATTATAAGAAAAAAGTTACATACAAATCAAGTATGTTACTTAACACCTAAT 
CAGATAAAAATATAAGTATTATAAGATTTATGAAGTAATAAAAAGAGAGAGGAAAAGAAA 
TGAGAAATTTTGATAGAATATTTAAAATAATGAAGTATTTTTTTCTATCATTATTCATAT 
TTTAATTGTTTTGCCTGTCGTGTTACTATACAAAAATAACTAAGTTTAGACTTTATATAT 
TAAAGAGAGTTTTAATCTCTTGAAGTCCACATAACTTGACCAACATGGCCTTAAATACAG 
TAGACATAGAAACCACAAAATAAGTATAAGAATTTGATAAAGTGGGATATTTTTCACCTA 
TAATTACAAACTTGGTTTCAATAAAGCGCAAGTACGTAATCCATCAATTTCTGTATATCC 
ATCCATGTGAAGTGTGAAGAAAATATGATCTTAGCGGTGAGATATATAATAACATTCAAA 
TGTGCAAATACCATTCAAGATACTCCCCCCCTAATTGCTTATGAAGTGCCCCTTTCCTTG 
ACACGATTTCACTCTCACAAGTGCATGCAAATGCAACTTTCGAATTTGCAACCAGCTAGC 
CCCACCCCTCAATGATGAAAAAGAAAAGACGAAGCTTTTTGTCTTGTGCTTCTCACTTCT 
TAGATCCTAGACACCTGACATCTTTTTTCTCTTGCTATAAAACCCTTCCTCTCCCCACCT 
TCATATCATGCATTCTCACCCCTTCAATCACCATAAACAACTTTCTCTGCCTAATTCTCT 
>Glyma07g03390 | Gm07:2378090-2379589 FORWARD 
TAATGTTTACAATAAAAAATAATCATTAATACAATCGTTAAATATTTCAGTCATTCTTTT 
CCTAATAGTATTTTATTGGTTTAAATGTTATTAAATTTGATCCTCCTAAATTAGATTTTA 
TATTTGGATAAAAAAAATAGCTAGTTTTTTTATATAAATATAATCAGTTAAGATTTCTAA 
TAAAATTAATGATGAATAAAATCTATAAATATTTGTACCTATAATAATAATAATAAAAAC 
AGAGTTGTTAATTCACTTAANNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN 
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NCCTAGACGAGAAACTCTTCTTAATTCCTGTGCAATGCGCGATGCATCAACAATTTCACCA 
AATATTCAAAATTGTACGCGTTGTGAAAAGTCACCCAGCTAACGACATTGTCGCAGACCA 
GACCGGACAACATCATCAGTTCTGCGAATCGAAACGAGTCGATCCCAAAGTCGTGATTCT 
TCTCGAAATAGATGCCCTGGCAATGCAGCAACTCAACATAGTCATGGGTGTGGGCGTCAC 
GTGCGACGTCGAAATCTCTGAAGTTGAATTCCCAGATGAAGGCGTTGGAGGTGCCGAGGG 
TGGGAAGATTTCCCGCATTGTCGGAAAGGGTGAGGCTGATTTGGATCAGGTGGAGGCGAT 



CACGTTGGCTTTGAGCACGACATAGTGTGCGGCGGGTTGACAATGGCGGAAGGAGGGGT
CGCAAGCGTAGGAGCGTACATTTGGAGACCTCTCAATCCGGTTGCCATTATCAAATCCGG
TCAATTTAACTTTTTTATTATTAAATCAGACGGACATAAATGGTTACTACCTTTTTCATAA 
ACTTACTTAGGGTGCGAAAGAAATTTGACTTACGCACCCTAGTCTTTGTCAAAAAATTAT 
GTTATTTACTTGAAAACTTAAAGATTTTTCTTTCTCTTGACAATTTAATATAAAACCATT 
AAAATAAAACAAATTATTTTGTAGACTCAAAATTAATAGGGCGTTTGATTGTGTTGAAAG 
CATACAAGTCTAAGATTAAAAACATTACTATTAAAGTAATTTATTTAAGCTATGAGAAAA 
ATATTAAATTTATAAGTTTTTTTTGTTTTAAATTTTAAATATAAGAATATTCAAAGTAGA 
AGTTTTATTTAATCAATTTGATTATATTTTAATTGAAGCTTAGGAGTAAAGATGCAATAA 
TAGGAGGATGAACAAGAATAATTAATGTGGTCCTCCAAGGCTTTAAATAGTGGTACATAT 
ACAATATAAGAGGAAGGAAGTGGAACACAAAACTGTAAACCTATAACCCCACAAGGAAAA 
GAAGAAACAAAGTTGAAGTGAGAAGAGGGTGCTCCATTTAGGGCCACTCTCGAACACTTT 
GATCATCAAATCAATTTAAGTGAATTGGTTGAGTCAGCCAAAACGGGTCTCCCTTTGTGG 
>Glyma07g38310 | Gm07:43090238-43091737 REVERSE 
ATTATATATGGCTTTGGTTTTGGTGCGGCTCTTATTATGTGCATTTCAAGAAGTTGATTT 
CTACTAAGCTTGATATGCAGTTAATCGTGTGTGCCTTTCTTGCGTGTTTGTTGGATTTAA 
AGTCCTTAAGTCATTTCAGCATTCTTAAAACAAATGTATGAGCAGATGGTGCCTTTGGTT 
GTAACTTAGAAAATTGCTAATGATCTTGTGTAAACAAAGTTCTGTGCCGGTCATTTAGAT 
GTTTGCCCAATTTTGTATCCTCTGAGCAAGCATGTAACGTTTTCCTCTATTCTGGCAGAG 
AATCACTGAACAAGTTTGCCCTGTTCTCTCGGTTGATCCAAAACCAAGAGAGTTACAATG 
ACTATTGCTGTATAACGCGGTGATTGACTAATATATAAAAGGATATTATTACAATCAAAA 
TTAGCATGAGACATGCCACGTTCGTAACGAGAGAGTCACGCAATATAAATCCCATATTAT 
GATAAGTGCTAACTACTCTGTCCCGCAATAACAGAGAATATCAGAAAATTAAGGACACCA 
AGACCCTTCCAAAAGATAAGTTCCACCCTGAATATAAATCCCATATATACACATACATGG 
ACCCTCGCTGCCTCCCACACTCCAATATAATGATGATATTTTGTCTCTATTTTTTTTCAA 
GCCGAATGAAATGGTAAAACTAATGTAAAACATGCAGTGAAAAAAAAATCAAAATAGGAT 
TGTCATACCAAAGTTTTGCAACATGATCCCACGTTTGGATTATGATTTTTATGTGGGTAT 
TGTCACTCTTCAAAACTAATTAGAGTTACATTACCAAGAGGCACTTTCAAGATGCTGTAT 
TAACGGATTTACATCTTTTCATGTTAAATATATATAGATTTTTTTTTGGTATTGTTTTCA 
TGTTATATTTAATACGATAATATTGCATTATAATAAATTTGATAATTTAATTTTTATGAG 
TATTTGAATATGATGAAATAATCAATAAAAGATTAATCTAATGACTAAAGATTAAGCTCG 
TGTCTTAAAAAAACATGAGTTTGAATTCCTATGTCTAAATGAAGACCTTATTAGTTCTTA 
AAGTATTTTAATAAGGTTCTCTGAGTCTTAAAATTTGTCTTTGGTGAATTTCAGAAATCT 
AATTCACCATTTTTTTAACCAAAAGAAAATATGATCAAATCAGAACATACAATGACAAAT 
CATGGATAAAAATGATATATAAAGATAAACAGTGGTGGGGTCAGTGATTCTGTAAGAAAG 
CAAAGAATAGATAGGAATAAAACTAAGACTCTACGGGGCCGGGCAGAAAGAGATAGTAG
ACGTGCACCAACAGCAACTAGACCTTGGATTTTGCACCTCTATTTCTCATCAATCTCTTTC 
ACGTTCTAACGTGCATTATTTATTTATTTATACCTCCCTTTTGATTGAGCAATAGCATTA 
AGTATCGTGTAACATAACAAAAAAGTAGTGGCTTGTGTTGTGTGACTGAGGGCCAAAGGC 
>Glyma20g37450 | Gm20:45340317-45341816 REVERSE 
ATCTAAACATTTTCCTACCTCCTCGAGAGAAAGAAAAATGAAAAGTGTGCCATATTCTAT 
GGAAAATTGTCGCTTTTGGAATTAATTAATAGCAGTTGTTCATGGGAAGCATCACCCAAT 
CAAACATCGACAGCAACAGCAAGTACAACAAATGCGAGAACAGCAACAACTTAGAGATAT 
AATGAGTTTCTAGTATTACAAATACCATACTCCAGAATTTCTCAAGGGAAAGCGATAGAG 
AAGAAAGATTACACCAGATATTCTATGAAATAACTACTAGTCTAATCCTATATCATACCA 
AATTAGTGTAAAATTGATAGATAAGTTAAATTTTTATTATCTGTTACTTAAAACATTCAT 
TTGTAGTTTGGAAAAGACAAAATTAGTCAAAAAAATATCCCAATTAGATGCCCTCTAGAG 
AGTTTCTCTTCCCCTCTCTTCATGACAGCGAGCTGTGAAGCTAGCGAATTGTGTTGCCAA 
GAAAAAAGAATATTGTCCCATAATTGACCTACTTTTCATTCGATTCTTTGTTTGAGTTTT 
TTTTTTTAAGAATTCAAAAACTATTTATGCTTTAAAACGTGTAATGATTATATAATTTTT 
TAAAAAATCATTATAATTTTTGTAATTAGCAATTTCTTGTAAAAATCATAACAAATAACT 
ACTTTTTTAATTAACTTGATCAAATATTTTTATAAGAACTTGGTATGTAACCGGAATAGA 
GTAAAAAATCTTGCTCTATTTTGTTCTTTTGGTATTATCCTTCTAGTAAAAATTAAACAG 
TACTACTTTGTGGTTTTTATATCATGTTATTTTTCTTTTTAAAATCTACCAAACATAAAA 
AAAAAAATTAAATGTTGTGTTCCGTCCGTTTTAACAAGCTTATTAAACTTTACCTCTTTG 
GATATAATGATCAGGAAGTTAGGTGAGGTTCACTTTATTGCTTCTGCAGTTGGAAACATA 



GCAAGTTAAGCTTAGTTTTAGCAAGAATTTACAGGCAAGTGTGAAGTGAGAGGCTTATGG 
TCTTGACTTTGGAAAAGAAAATAACACCTTTACCCCAATATAGGCAAGTCACCACCTAGG 
GTTGAGGAGTGGAATTTAAAATGATAAGCTAGGCTTTTAAGAAAATAATAATGCAAAACA 
AGAAGAGATAAAGATGGAGGTAATATCTACCAATCTACTAAAAAAAAGGGAGGCAATAAT 
TACCAAATGAAAAAGATGGAAACATGAATGGTACGTGGCGTGAGTTTTAGATTAGATTAT 
GGTTCCTATTAATTTAAACTATTAGAGGTAAAGGTGGCCACAAATGATAGGTTGATGGGG 
AAGCAATGAACAGAAGCACAATAAGTGACTGACTTTGAAAACTGTTTCCTTATTATAAAT 
ATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATTATAAAATATAAATGATA 
GTTGTCTCAAGTATAGAATAAAAACCACACTATATAAACTAGGCAGAAGAAGAAATGAGT 
>Glyma02g16980 | Gm02:15322604-15324103 FORWARD 
ATTGTTTTCTTTCTTTATTAAATGCAACATTTGATGTTTTTTACCAACTAGCCACTTTGA 
TAAGATGAAAATCATACTTATTTCTCTTTTTCTGTATTCAAAATCTTGTGGCAATTACCA 
TATTTTTCTTGTGTTAGAAAGTAGAGTACATTGTTATTCTCTTTCTTGCTCATAGGCATA 
ATTTTTGAGATTCATATAGTAGGTAGAACTTTTCGTTGACACCATTTTGCACTTTCATGG 
ATGAATATGAGAATCCAACAGATTGTATGCTTCACAAATATTTATGCATTTAACACATTA 
TACGGCAAACATATATGGATATATAAATAGTCCATTTCGTTTGATCATAAAATGGTAGAA 
TACAAAACTCAACATGTAGAGTAAGACTCTTTGCTACATCAAAATAATTGAAATTGCATT 
ATTCATATTTTGACCCAACACAAATGAAATAAATAGAAAATTTGTATATATCACCAACCA 
CACATTCTTTATTTCTTCTGTCATCCAAAGATAAAGGCTATATAAGTGCCAAAAGTGGTA 
AATTTAATTTTCTATTTAACAGGGGGAATTGAAGTATTTTATGGGTCATTATAATAATGA 
TATGAATTATTCTTTAAATTTAGTGATGACTAATTTTTGTCGAAAAATTTAATTGATTAT 
TTTTATTGAATTTTTTTTTTCAATCATGTTTTTTTTTTCATCCACCATCGAGATCTTATT 
TTAAATAAATATTACTTGGATTAACAACTTAATGGTAGAAAAAAAAGTATCATGTCTCTT 
TCATATTTTTTTTTTTAAAAAAAGGGAAAAAGAATGAAGGTTAAACACAAAATGAGAAAT 
AATATAAGAAAGTAATGAATAGTTTCTAGAATAGTTGAAGGATAACATCTGTCAAAAAAA 
ATTGAAGTATATGATAGTTTTGTAAATCCTTAAAAAAAAGAGTTTTGTAAAATGTACACC 
CGAAAAGAAAACTTTCCTTTATTTTTATTATTATAGATTGTAAATAAAGCTAAAAGTTAA 
AAAATATTTATTACAAAATATATAATAAAAAATGCATTTTAAAAAGGAAAATGCAAAACT 
ATAGTTACTGATTAAAATTAAAAAATATTTTTTATAATACTTTCTCAATATATTATAAAT 
ATACATATATTTCAATATTAAATATTAATTATTATTACAGGGCTAAATATTTATTTTTTA 
AAAATATAGTTGCATTTAGTTTTACCTTTTAAATTTTATACTATTAATTTTATATTTTCA 
TAATTTTTAATATTCTAAAAATAACTTTATTGCCTGTTTATAATAACGTGACAAATATCC 
ATTAATATCACATCACCAATGAATGATTCAGAGAAAAGCATTTTAAGAGAAATAAAATTG 
ACGAGAAAGAAAACTAATAAAAGAAATTTAAAAGAATTAAAACCAAATTTAAGTGCATTG 
ATTAACGTTAAAAACACATTATACACGATATTTAATACTGCCATTCACGAATAAAAAGCG 
>Glyma19g33420 | Gm19:41051403-41052902 REVERSE 
CTCATCCATCAAAACAGTCAAACTCCGGTGAGAATTGAAGATGTTGGATGCCAAGAAACT 
GCTTCTCCGTTATGGTTTAAAAGCTTAGTAAATTTATATAAAAGCTTAGTAAATTTATAT 
AAATATTATGAGTTCAATTCTTATGCACTATTGTTTAATTAGAAATTATAGTATAATTTT 
TAAAGTAATTATTGCAAAAATTAATAAATTTACCATGTTAATTTGTAATTCAATGATAAT 
TAAAAAATATTTTACATTATTGGTTCTTAAATTATTTATTTAATGTTTATTGATAGTGAA 
AAAATGTTTTATATTATTAGTAGATAAATTATTTACTCAATGTTTATTATTGTTTTTATT 
TAGAATTTAAGTGCATGTTTAACTTAAAGTTGAGAAAATCTAAAAGTTATTCGTTCAGTA 
TAATGGAATTCGTTAGTGTATTAGAATTTACAAAAAATACTTTTCAAACTTTAATTCAAA 
CACAGTCTTATCCCTTGTCAACAAAACAAAGAATGAGGTAGAATACTAATTCATTTTCTT 
GAGTTATTTTCTATTTATAAAAAAAATTGTTCTTCAAAATAAATTTAAACCAAATCAATT 
AAATTAATTCAAATTAGTTTGATTTATTTATTTATTTTTCTTTAAATTGAAATCAAATCA 
TCTACAATCAGTTCTACTCTTAATTTTTTTAACACAGACATACTTAATCGCTCGATAATT 
TTTTATAATAGAAATTTATACATTTTAGATTCATATATATTATTTATTTATTTTTATCAT 
ATTTTAGATAAAGAAAGATATAATATGTTTTATAGAATGAGATATATAAAGTTACAGTTG 
TTAAAAAGCGTACATTAATTTATTAAAAAAAAGTGTATATTAATTAAGAATATGAATACC 
TAAAACTTATTTAAGTATTTTTTAAAATATTAAAGTGTAAATAGTTTTTTAATTTACAAT 
AATATAAAATTCAACTTTTATGTAAAATATGAAATGACAGAACATAAATTTTAAAAACAT 
AATATTTTTTTAATTTAATTTAATAACCCAAACCAAATCAACACAATGTTAATTGATTTT 
TTTTAAAAGAAAAAGGGGAAAAGCCACAACACTGTGTTTATTGATGTAATTTAATTTAAT 
TTGTCTGAAAGTTTTAAACATTAAACTAAATTAATCTAATTAAATATGTTAAATTCAATT 



TTTACTATTTTACCCTAAAATTCCAAAAAGATCAACCCTTCAGCCTGAACTTCCACAACA 
AAAAGGGGAAGAACTTTACATAATTTTGGGTACTAATATTGGTGAGACAAAACCAAAAGC 
AAGCATGTTGACAATCACTGAGGAATCCACGTGTGCCTTTCTCTCCTTCATTGGTAGCTG 
AACAAAAACACACGACACAAACAACGTTTTCATTTCCATTTTAGTTTCAACTCAAACCCC 
TTCCAATTCCAAACTCAGTTGTATTCCCTCTCAAATTGAACTAAATCAAACCAAACCATC 
>Glyma15g01010 | Gm15:614170-615669 FORWARD 
AAAAGCCTAACACTACATGTTAGTTTATACATTGTAGGTAAACTATATACAGCTGTAGTA 
TAAAAATTACACATTGTTAGTTTTTTTTTCTTACTGAAAATAAATTAATTTGTATTTTCA 
ATTGAGCTTTTCATTACAATTATACATAAAAGGTCATTAAAATTAAATATATTTTTATTA 
TTAAAATTTGAAGATAAATACTAACAATACACACTTTCATCCCATCATTAATTAAAATTT 
ATTTACAATCATATAATTATATAATCTCACTACTCTTATTTAACCAGCTTCCACGTATGA 
TTGTAAAGTTTGCAACAAATTTTAACCAACATCAAATGTTTCATCCCATCTCAAATATAT 
AAGTTATAAAAACTAATTTTCATTGATAAAATATATTAGTTAATTTTATTTTTTTATTCA 
TAAAAATAAAAAAAATAAGTATAGAACCAAATAAACTAAATCCCAGGAGTGGGTGCAGAG 
AGTTGCAGGGAGGAGAGAGGCGCACGCGAAGGGAGGGGATCAGAACAGAAAAGAAGGT
GAGGAATTGTAACCCTAAAACACCACCGCGCCTTGGCCTGGGGGCATGTATTGTAGAAAT
GTGGTCCGGTAGGGTAGATACCCCACATTCACCTCGATTACTCCCACTCTACTGCATGCCT
CCTTCCTTCTTTATTTAACACCCACAGGCCACAGGTCACAGGTATATACTACTAACACTAA 
CTTTTAACTACTTTTAATTAGTATTTTTTTTATGTAGTGTCGGTATTAAATGTTTATTTA 
TTTATTACTTCATATTTTTTTATAAGATTTAATATATTAAGCTAATTTATCAAAATTATA 
GAAACAAGTTAATTTAGTTATTTATCATTTTTTAAATTAAGACCTCATATTTAAGGAAAT 
TTTTGAGAAAAAATATTTTTGGTCCATGTTCTTCCACTTAAATTTAGTTTTGGTTTCTAT 
AGTAATTTCATCCCAATAAATTTAGTCCTTTAACTTTAAAAAATAAATGGATTTAATTTA 
TGTTTAAATTTTTAATATTTAATGATGATTTTTTTATCGTCCAAAGTTGAAATCAGGTTA 
AGTTTACATATTTTTTAAAGTGAGAAGACTAGATTAATTCTTATGAGAAGTATTGGATAG 
AAAATTTAATTTGATTTTTATAATATTAATGTTAATAGCTAAATTAACTTATAAATTAAT 
TAATTGAGATTTATAAAAAAGACTAAAATTGTATTATACTGTACTCGTATCATAATTCTA 
ACATGATTTTAATTTTGAAGTAAGTATTTTTTTATTTATTAATTAATATCTTAACCAATA 
TTCTAATCATAACTACTGGTATTAATTAAAATAAAAAAAGAGAACTTTTTAACTATCTTT 
ATTTTATTTTTGAATTCCTTAATCATGATTCTGAAAAGTACAAAGAGTTATAAATTTCTG 
TTGTGTGGCTGTTCGTCCTCGTGGAATGCTTTAAATAGGAGTATTAGCATTCCCGTGACA 
>Glyma08g22720 | Gm08:17236246-17237745 REVERSE 
TTTTTCCTCGGGAAAGTGGGAAAAGGTTTCAAAAAACACAGATATATGAGAAAGGTGAAT 
CATCTTCATAGAGGTTAATAGCCTTTGTCACCACCACAAATATATAACCATAAAAGAAAA 
AAAGCCACGCCCGGACATCAACATCTTTTGTGAAACTGCATGGCTTTGAACTTTCAACCC 
TAGCTTGCTTTATCATGTCATGCCAAATTATATATACATGTACTGCATCATTGTAACTAA 
TTATTTTCTCAATAAGTGACCAACTACATTATTATGCAAAATTGAACGTGAACAATTAAC 
TAGTACTAAATGTATAAATTAAATTTACCTGTATTAAGCACTACTATATGTAAAAAAAAT 
GATGAGGTGCACAAATAAAATATTCTATAAAGTATATGAGGGGAGTGGTGGTGACTGACA 
GGTTACCGGTGCAGGTGGTGTCGGGTGGGAAGAGAGGCAGCATTTTGCAGAGGACAGGC
GCATGCTAAGTGACCGGTAACGGGGACAGCAGGTTGGTTCCATACCTCCACTCCCAACAC
TTCCAATTCGTCTGCGAGTATGTAGGATGGTCCGGGAGATAACACACATTCACCTCGATAA 
CAATCAAAACCTGCACGCCCTACCCCATTTTTCCTTTTTGCATTTGTTGTAGCTAGATTT 
TAATAAAGTTGCTTTTATTAATTTGTTGAGTTTAATGTAAAATACTACCCTATTATTATT 
TATTTTTAAGATTATTATTATAAAAATTAATAAATTTATTATATATAATAAATTGACATT 
GGACGAAGATGTATAACTTTTTTTTCTTAGTTGTTACCATATTTACAGACAATTATTTAG 
AATAACATTGTGAAAAAATACATTAACAATAATTACGGTAAAAATAAAAATAGTTTCATA 
TACAAAACTATGCTATTTAATTACTTGAAAACTTTTTAATTAAATATTTTTCTTTCTCTT 
TGAAAAAATTAAATTGACCATTTAAAATAAAACCATTAAAATAAATTATTCTGTAGAATC 
AAAATTAATGAGGCGTTCGATTGTGTTGAAAGCATATAAGTCAAAGATTAATAATATTAT 
TATAGTAATTTATTTAAGCTATCAGAAAAATATTAAATTTCTAATTAGTTTTATTTTATT 
TTAAATTTAAAATATAAGAATACATTAAAACTATAAGTTTTATTTAAACAATTTTACTAT 
ATTTTAATTGAAGCTTAGGGGTAAAGGTATGCATTAATGGGAGGATGAACAAGAATTAAT 
AATTAATGTGGTCCAAGGCTTTAAATAGTGGTACATGTACAATATAAGAGAGGGAGGAAG 
TGGAACACAAAACTGTAAACCTATAACCCCACAAGAAAAAGAAGAAGAAAGAAAGTTGAA 
GTGGTTTGAGTTAGCTGAGAAGAGGGTGCTCCATTAAGGGCCACTCTCATCAAACACTTT 



GATCATCAAATCCATTTAAGTGAATTGGTTGAATCTGCCAAAACGGGTCTCCCTCTGTGG 
>Glyma13g28390 | Gm13:31420237-31421736 FORWARD 
AAAGCTAATGTTGAATTGGTGATAAAGACACTTGGTGGGAGCATAGCCTTCCAAATCTCA 
ATGGTCATGGAGTATATAATGGAGAGGAAAGGATCACAAAGAATCCGATTAAATCAGAGG 
AATGAGAAAGGTGCCCATGTTTTGTGGTCCTAGTGTTCCCAAGAGATGCTGCTTAGCTCA 
AGCTCCAAAAGATTCATGCTCCTCTAAGTGCATTGTACCTTGCAGGTGATGGCAACAGCC 
ATAACTTACAATATCTTTTTTTAATCTCTATCTTTCCTTTTCTTTTTCTTTGTTATTGCA 
ACGAATAGTATCAGATTGATTGCAAAAACTAATTAAATTGTACTAATAGATAGCAGTGAG 
AATAGTCATTGTTAGAAATATTCTGAGAAAGAAGATGAAAGGAATGTTGTGTTGTGGCAA 
CAACCATTGTCTTGAAAGTAAATTTTGATGGACCTCTAATACAATCTGATATTCGGTAGC 
AACATGTTCCATTGGAGGCCAAAACGCGTTGGGGTCTCAAAAATGCTCAGAAGAATATAT 
AGTAGGAGAAAAGTATAGAGAAAATAAAGTGGGAAATGTTGAAAAGTAGAGAAAGGTTAT 
TGACTTATTTGGTAATCAAAATTCACATTCTCATTCCTAATATAGTGCACATGTAATCAA 
TCTGTTGGCAAAGATTTAAGAATAACTTTTAATATTACAGAAAATATATGGATATGAATA 
ATGGAAAACTTTTTTTTTTTATGTTTTTTCTTTCAAAAAAAATGAATAATGGCTAACAAA 
TCCATTTGAATAAAAAAAATTGTAACTTCAAATATGGCAACAGTAATAAAACAATAAATA 
TGTCAACACTAACAATTAACAAAGAAATGATTAACACATAAATCCTAAACCCTAAGTACG 
AAAGTAAATTAATACGAGTGGTTAAGAATTTAAAATTAACTTTCATTCTTTTCATGAATG 
TAGATTCGACTCTATATATGTGGTGCTACTAAAATCTTGCTCAATAATGAATAACTTTTA 
AAATAAATATTCTAAAGATTAACAATAATGGAAGAAACTTAAATATATATATACTATCAT 
ATCACCACTGAATGTATTGACCAATTGATATATAATTGTTTTAACTTAAATAATGACATT 
AATTTCAAGTCTTAAATATATTTTTTTATTGAATTTAAGTTTTACCGTTATAGGATTATG 
TAAGTTTACTCAGCTAAATTGTCACTAATAAAGTCTAAGATAGTATTTGATAAACTAAAA 
TGAAATGAAAAAGTGAATTAAAATATGAATTCTACCTCATTATATCATTCATTTAACTTT 
TTTTTTTCAATTGTTTTTCACCTCTATCAAATGGAGGATAAGATGTACTAAAAGTTTAGA 
ACATTTAGCGTGTAATATTATTGGTACAAGTGTTGAGAATGGAGGGATAGAGCCATAGAT 
GAGGCGGGAATGAGTAATGTGTAACAAATAGTTAGGAATGAATGCTATAAATAAGAGAGA 
>Glyma15g10660 | Gm15:7747307-7748806 REVERSE 
TCTTTCTTTTTCTTTGTCAATGCAACGAATAGTATCAGAATGATTGCAAAAAAATAATTA 
AATTGTAATAACAGAGAGCAGTGCAAATTGTCATGGTTAGAAATATTGTGAGAAAGAAGA 
TGAAATAAATGTTGTGTTGTGGCAACAGCTATTGTCTTGAAATTAAGTAAATTTGGATGG 
ACCTCTAATACAATCTGATATTAGGTAGCAACATATTATATTGGAGGCCAAAACACGTTG 
GGGTCTCACAAAAATGCTCAGAAGAATACATAGTAGAAGAAAAATATAGAGAAAATAAAG 
TGGGAAATGTTGAAAAGTAGAGAAAGGTTATTGGTCATCAAATTTCACATTGTCATTCCT 
TATATAGTGTACATATAATCAGTCTGTTTACAAAGATTTAAGAACAACTTTTAATATTAC 
AAAAACCACACGGATATGAATAATGGCTAACAAATCCATTTGATTAAAAAAAAAATGGTA 
ACGTCAAATATGCCGACAGTAACAAAGCAATAAATATGTCAACACTAACAAAGAAATGAT 
TAGCACTAATGCGCCGTATTCCAGTAAAAAAAAAAGCACTTATGCGCCATTCTTTTCACA 
GTTATTATATACGGATACTAAAATAAATTGATACATGTGGTTAATAATTTAAAATTAACT 
CTCATTCTTCTAATGAATGTGAATTCGCTTCTATGTGATCGCCTTTAAAATCTTGCTCAA 
TAAATAACTTTTAAAATAAATATTCTAAATATTAATAATCTTAGGTTTTATATATTATCT 
CTCGTCTTTTTTATAGAAAGAAACACATATATTATTACCGAACATGTGAATTAATTCACA 
TGTAATTATTTCAACTAAATTAATAAAATTAATTTTAAGCCTTAAATATACATTTTTCAT 
TGAATTTAAGTTTTACACTTACTGTAATTATGTAAATTTACTTCAGCTGAACTGTGACTA 
ATAAAGAATATCTTTAGTCTCTTAAAAAAAAAAGACTAAGATGTATAGTAAAAGTTTAGA 
ACATTTAGAAATTTATTAAGTAATTTCATTAAGCATAAAAAAAATCAAAATCAAGACAGA 
TTAATCCAGGTACCTATACTCTTATTTCTATTTAAAATAATTTCTTAATGTATTGGTTCC 
GTTCGGTTGCACAAAAATAAAGCGGAAAAAGAATGAAATAAATCGTAAACGAGATAAAAT 
TCACATGTTTACACCTAAGTTTTCATTTGAATTCACATTGATTCTATTTTAAGGTGTGAT 
ATTATTATTGGTAGAACTAGAACAAGTGTTGAGAATGGAGGGATAGAGGAGGCGGGAATG 
AGTAATGTTCAACTAATAGCTATAAATAAGAGAGAGAAGTGGTAGTGGGGTCCGTAATAG 
TGCAAGAAAAATAATTTGCTTCTCTCTCTGTCTTTCTCACAAGGTATCCTCTTCATTTCT 
GCTACTCCTTGATTGAGCAATAATGTTATATATAAAAATATTACTATAAGGTAACATAAC 
>Glyma07g01840 | Gm07:1226063-1227562 REVERSE 
GGTTAGTCATTTGTCAATTTTTTAATAAATTACATGACATCTAAGTAACGACGTGACATT 
AATATGTTAATGTGATAAATGAAGTGACAGTCTAGCATGAACGTTGATATGGCATCGACA 



ATCCAAATTTTGATCCCTACGGTTATGTCAACATATTATCAATGTCTTGCGAGTACATGT 
GTTATATTGACAAGTCATTCGCCACATCAACATATTAGTATCATGTCATTATTGATGTCG 
CATAAACATTTTCCATTAAAAAAATTAACTACAAACTAATAATAGATCAAAATTGTTAAA 
TTTTAAAATTTTGGAAGAGCAAATGTGTAATAATTTTTTTTGACAAAATTTTACAATTGT 
AAAACTGTGTAGACCAAAAATGGATTTGAGCCAAGATTTTACCTAAAATAATATTTTTTT 
AAGGAAAAAAATATTTTTCTATGACATATTGCTTTGTTTCCTTTTTTTTATTATACATGT 
GCATATATATTTTAAGGAAAGATGAATGATATTCACGGTTTCTTTTTAACATTATCCATG 
TGACTAATTTTTTTTAAAAAAAATATTAATTTTGATGGATCACACTTTTAAAGTAGAAGA 
AATAATCTTTAAATGAAAAGTATGACCCATCAAAATTTGTGATCTCCAACAAATTTTAAT 
CAATCACAAATTATTGGAAAGAGAGTATCAATGTTATTTTTCTTTAAAAGTTATATAGAC 
ACTTAATATGTTACTCAACATGTAATGAGAGAAAAAAAAATATAGATATAATGTGATAAG 
AAGATAAAGATAAAAAAAATTAAAGTGTTAGAGGATGTTTAAAATAATAAGATATTTTTA 
TATTATTACTCACGTTTTAATTATTTTGCCTTAGAATGACGTGTTACTATACAAAAATAA 
CCAAAGTTTAGATATTAATAAAAATATCATTATTTTATAGCGGCACAATTTTCCTGTGCA 
TTGTGACTTTAACCTCTTAAAGTCCACATAACTTGACCAATATGGCCTTAGATACAGCAG 
ACATACAAACCACGAAATAAGTATAAAAATTTGACAAAGTAGGATATTTTTCACCTATAA 
TTACAAAACTTGTTTTCAATAAAGCGCAAGGACGTAATCCATCAATTTCCGTATATCCAT 
CCATGTGAAGTGTGAAGAAAATATGATGTTAGTGGTGATATATATAATAAAACATTCAAA 
CGTGCAAATACCATTCAAGAAGATACTCTTCCCCCTAGTGCTTACGAAGTGCCCCTTTCC 
TTGACACGATTTCACTCTCAAGTGCATGCAATGCAACATTCGAATTTGCCACCAGCTGCT 
CCACCCCTCAATGATGAAAAGGAAAAGGCGAAGCTTTTTGTCTTGTGCTTCTCACTTCAT 
AGATCCTAGACACCTGACATCTTTTCTCTGCTATAAAACCCTTCCTCTCCCCACCTCCAT 
ATCATGTTCAACCACCATAACAACTTTCTCTGCCTATTTCTCTCCCACTTCTTCTTCTCT 
>Glyma10g02820 | Gm10:2014142-2015641 REVERSE 
AAAGAATACTAATTTCCAATCTATTTGTTTAAAATTGAAATACAATATATTTATATTATA 
TTTAATATTCATGTTTAATTTATATGTAAAAATGAAATGAAATCATACATTTGCTAACGA 
AACTTAGTTTAGTTAATTGAATAGTATATGTAAGTTGTTGGAAATTTCTTATATAGTATC 
TAAGTTTGATTTCTGTGTGAATAAAAAAAAAAACACATATTTCATCCTTTTTAAATCTTG 
TGAAATCAAGATATATAGATATAGATTGTTTGACACACAAAATTAGTTAAACAATAGTAT 
AAGCAAACTAAGCAACACAAGGTTGTTTATATTAATTCATCTCTACCTATGAAATTATGT 
CATTGTGTCAGTTTTTCATAAACTATCAAGTTTACTAACTTCACAAAATTATAACTATTA 
TTTAGGAAGCTACTGACTCAACCCTAAGTATTCTTTACACTTACCTTTTGAAGCAAACAA 
CCCACCGCATCTCTTCAGACTTTCAACAAAAAAAAAAATACAAAATATTTGGTTAAGGGT 
AAAGGTCCACTCACTATCTATCATCTTATAATATAGACTTACAAATGTAAGTCCCGGTCT 
TTGTACTCAAAGTTTTACTGCTTCACACAAGTGAAGTTCACAAAGTTTAGAGCTTAATAG 
AATGGCCATTAACATCTTTTAAAATTAGTCTTTTATGTTTTGTACAAGTACTCTCTGATA 
TTAATTTTAGAAACTTCTTGAAATGTAATGTTATATTTCTTTATTAAATGTAATATTTAA 
TTTTTTTTACCAACTAATCACTCTCATAAGATAAAACATCTTACTTATCTCTCTTTTCTT 
GTCCTCAAAATCTTGCAGCAATTAACATATTTTTCTTGTTATAAAGTACATTATCATTCT 
CTTTCTTCCTCATACCACATCTTTTGACATTCGTAGTAAGTAGAACTTTTTATTGACATT 
CATTTTGCACTTTCGTGGATGATTCTGAGATTGCAATAGATTGTTTGCTTCGCAAATAAT 
GTTCTTGCATTTAAGACATCATAAGACGATGTTTTAGTCTGATGTGCGTTTGACTTCAAA 
ACTCCACATAAAAATTGTTTTGGTAGAATAGAGAACTTAGCATGTAGAGTAAGACTCTTT 
ATGACATCAAAATAATTGAGACTACATTATTCATATTTTGTCCTAACAAAAATGAAATAA 
ATATAAATTTTGTATATTTCCTGTCATCTAAAGATAAAGGCTATACATGTGCCAAAAAGT 
GACAAACTTTTTTTTTCCCTCCAATTATCAGGG  
 
>Glyma07g37220 | Gm07:42357045-42358544 REVERSE 
ATTTTATAAGAAAAAACACAAATCAAAGCCTATAGGAAGCAAAAAAAAAAAACAATGAAA 
TGAAAAAATTTATCAACAAATAAGAAATGAGAACAGGAGATAAGAAAATGTATTAAAAAA 
AGTGAAAATATATGATAATACAAAATTCTTATCCACTCACATATGTATAATATATAAAAA 
TAAATATGATTTAATAAAAAATATATTGAATACATTTTTGAATCAAACAATTAATATATT 
TATCGTATCAATTAGTTTAAGATTTAATAAAATTGTTATGAGAATGATAAATAAAATCTT 
TAATTATTAATTAATTTGAATCAATCAATTAATATAAGATTTAATGGAAAGATTAAATCG 
ATTTAATAAAACAAATATAAAATATGTATTATTTTATTGAAATATTTAGAAAAAATAAAT 
ATGAAATTTAATTATCATAAAACGTTTTATATAATAAATTCTAATTAAATGATTATATAA 



AACGTTTTACACCATTAATGTATAACTCTTTTTTATAAAAACGCATTACATCAAAAACAC 
TAAAGTATTTAATTATCATATTAAAAAACTTTACTATTTAACTCCTTAACCTATGTACAT 
GATTAAAAATGTGTTTCCTTACTCCTGTAAAACTATTATTTTCTATCTTTGGATGTTTAA 
AGTGATTGCACCCGAAAAAAGAAATATTTAATAGAAATATAATTTGTTATATTTAAACTA 
AAATGTTCTTATTTAATGTCTTGATCTTTTATACTCGCACAACGGGTAATAGGTATTAAC 
TAAGGGTATCTTTGATAAAAAAAATGCATTAATTAGCTAATGAAACCAATGAACATTTAA 
TATTTTTTATCTATATTAAATAAATAATATTAGTTTTCAAATTAATAACATAATAACTAT 
TTTATTTTTATTTAATGCTTTCTATTTTTTTGTTTTCCCATCAATATCCTACTCCTATGA 
TTATTAGTTAACCATACATGCTTTTAAAAAATATGCTAATAAGTTATAAGTTATAATAAA 
ACAATTGAAAATCAACCTTTTTTTAATATTTGGTCAACATAAACATACTAACATAGGTAC 
AGTAAAATCCAAAACCTTATAGGTGAGCTGTGTCGGAAGTGTAAGATTTAAGATGAGGGG 
TTAGTTCCTTCTATGAATGAGCTGGATCCACTCTTTCAGGAGCCAGTGATACCCAACTTT 
GAATATATATACTTCTCTAACTTCTAACGTCACAAATAAACAAATAAAACCACAACTATT 
ATCATAAAATTATTACTACTATTACAATAAAAATATTTACTGTATAACATTAATTCCTTG 
TTTTTAAAAAATTAAAAACACCCAATAAGAAAAACAAATCTTCCTTAATCCTACCGATTA 
GTAAAGCTTTTATTGCTATTAATTAAAGAATAATTAAATGCCCGAGAAATTCAGCGTGTA 
ACAGTGACAAGGCGAGGACATAAGCTTGAGGCGCAGAACAATAGTTATTGTTTTTATAAA 
 
>Glyma05g01730 | Gm05:1209130-1210629 REVERSE 
GTCTCACTTTTTACACTTTAAGGACTAAATTTTGTATTTTCATCTTACATGGATGTATTT 
GTTAGCGAAATACACATTTAGGGACAAAAATGACTATTTACCCAATAAAATAAAAGAAAG 
TGGCATTGGCATTACCAAGTCAAAACTTAGCATTGTGAAGTTGCAACAAGAACAGGGACA 
CTGACCCCAAGCGAGATACGTTTCGCCTCCTTTGACCGTGACCAACGTTACTATTTATTA 
ATGACTTAAATATTTTCATATCTCAAAAATAGGTTTTTTCAAGTTATTACCTTAATTTTA 
CTTTTGATTAATTATATATATGATTTTTTTTTATGTTTAGTCTCATTCTATTAACTGATG 
TCACGTCATCAAATCTAATCATTTAATATGTAATCAATTTGAAATCATGTCATTATTTAT 
TATTCAATTTATTTTAAAAATTGAATTATTATACGGTGAGGTCAGTTTCATTGGATTTAT 
TTTCTCCGTTACGTGTTCGGGGCTCAGACAAATCCGTTGTAGCGCCAACTCGGTGATGGG 
CACGCAACAACATCGTGTTGGAGAATGAGTATAAAGAGAGAGACAAAATGCATTAATGAA 
GGTCGGGGTTTCTCAAAATCTCAATAACCCCCTTCTTTGAAACCAAAACAACGACGCATT 
ACTTCACTTTGATGTGTCTCATCGTTTCTACTTGTTGTTGTTGTTGATTAGGCACATTCA 
CTCATTGACTCACTTGCTCGCTTGCTTGCAACCACACCCTTGGATTTCATTCATGGCTTC 
GACCACCACTTTCTCCTTCTACACATGACTTGTTGCTGCTTGCATGCTTGTCACGTGTGA 
CGTCGACTGCACCAGAACCCCTCACGCAATGTCCCTCTCCTCCAAGATTTCTCCGATTTC 
TATTTTGCTTCTATTGTCACAGGCAATGGTTTCGAGAATTTCAGTTTAGGAAAAGGAGTC 
GTCATAGAGGTGAATCGCAGTGGTGGCGACCAAAGTGATTCCAACATATTGGAGATGTAT 
GGTGACTATAATGAGGAGCTCTCTATGACTACGTTCGATTCATCGGAGATTATAGGATTT 
AATCATCGGTTCAAAGAGTCGAAAGGAAGTGGTGAAGTGAGTAGTGAAAATGATTTTAAA 
TGAAAAATAATAACATGACTTCTTAGATTTAAGTGATTAGACTTGATGATATAACATTTT 
GTTTATCACGTTATCACTTAACAAAACCAACAAAATACCTTTTTTTTTTAATATATAATT 
GAGAAAAAATAAATTTTAAATAATAACTTAAAAACAACATAATTTTTTAATATGAAAATC 
ATATTTAAGTCTTTATTAATTAAAACAAAATATGTCATAATAAAAATAAGATTTTGATAT 
TGACGTGAGAAGAGACAAGTGGAGGTGGCATAATCGCTTGTCATGGATTTGCAAAGATCT 
CTCAGATTTGGATCCTCCGAATCTATCGTCTTTATTATTTTCTGTAACCCTTTACTTTTC 
 
>Glyma03g28570 | Gm03:36492239-36493738 REVERSE 
AAAGTTAACATGTTTACGGTTTTATTTATAATTTTGTATTTCCGAGTGTATGCTTGTCGT 
TTTGTTAGAACAGTCGTCTTAAACAAGTATGTTTCTTCAAGGATATTAAGAGACATTTTT 
CTTCCTTTGAGTCCGTTGAAACGCATGTAAACAAAAAATTAAATACTAAAATGTGCGGCA 
AATTTATTGCTACTAAATTCAGCCAATGACTTATGAAAGTCCTTTCATTACCATCTTCCA 
TTGATATTCAAAAGGGTCTGAAATAAATCATAGTTTGTTCAAATTTTTAAGTATTTTAGC 
TACATAAATGATAAATTGCATATAAAAAAAACTTCTATAATCAAACTTCTGATGAAGTTT 
TTTATAAAAAAAACACAAATGGTATAGGCTGAGCATGACCCCCATGAATTGGGTATTATT 
TATTTATTATTTATTAGAAGCTGATATGGTAAAAATAAAATAGAGGTTTTGATATTATTA 
TGTTTTAGGTTAATAGTTTAATGAGTTTGAGCATATTAAAGAGAAAGAGAAAGAGCGATT 
TATCATATGAAAACTTGGAAGAAAAAAAAATCATATGAAAACTTAACAAGTATGAGTGTG 



TCTTTGATTACGAGATTATATAATGCACGTATATATTATCTTGTTTTATTTTTTAGAATA 
AATAAATTCTTATTTCCATATCAACGAGTTCACATGATGTGATTTTAGGAAATGTGTATA 
ACATATGTCCTATCAAATGCAAATTTAATCACATATTTGGACTGTCGTTCAAACAACTCC 
AACCTTTGTTTGTAAAAGCATTTCCTTCTTTACTTTTGCGATGGAGGAGTATTAGACTTT 
GAACTGTTGTAATTCCAAATTACAATACAAACATATGCAAAGTTAATTTGAGAGAAATTA 
AATTTTAATCTTTTAAGTAAGATATTAGATAATCATTGATGTAGCCAATAGATACTTTGC 
TCATATAACAAGCCGCCAAAATAAAAGTATGTGAAAACTCATTCAACTATTAATAATAAA 
GAAATGGTAACAAAAAAAATCTTAAATTTATGTGACTACCTTATTTGTTTTTTTGGCTTT 
GAATAAAACAAAATTAGTTGGGTAAGTGGCTCAAATAGAAAAAAAGAGTGGTGGATGGAT 
GTGCATGACATGAAAGATGGTTAAGATGCATGAATTAGATAGATGGATGGGCATGGGAAG 
CAAATCTTAAAAGGGAATCAAAAGAAATTGGCCTCTCTTTGCCACCACTCTCCCCCACCT 
GCCCAAGATATGGTAAGCGCCACATGATTTCACACCCAGGGGAAAATAAAAAGGCACCAT 
TGCTGACCTCACCTGTATCTCTTGAAGGGATTTTTATGGCCCCACTTTCTCTCTCCTCTC 
CCTCTCTCTCTCTCTCCTCTTTTGCCTTCATCCTACTTTCTAATTTTTTCACATCCCATT 
TTCTCTCACTTATGTTGTTATATACATATATAAATAAAGGGTCACCTCCCCTCTCTCAAC 
 
>Glyma14g13320 | Gm14:12642628-12644127 REVERSE 
TTGTTTTTTTGGAAACAAAAAGAAAGCATTATGGTGAAAAAGAATATTTATTTTCTTCTT 
TGGGATGATTTCCATCAAATCTCAAATAAATTATAAATCCGTAATTTGAAACAATTAATT 
GTTGCCATTTAAGAAAATGGAAGATAAACACTAAATTATAGAAAGTGCAATATTAATAGA 
GATTACGAATACATAATTTTCTGTCAATTAAATACAGTTAATTTACCCTTTCTTACTAAT 
TTGGCAATCAATGAAACCACATAAAAATAATAGGCAAAAGAGGAAAAAAAAAGTTATTGT 
ACAACAAGTAGCGGCCGTGGCTATATATATATATATATATATATATATATATATATATAT 
ATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATAT 
ATATATATATAAAAATTTTTTTTTTCTCTTTTTTANNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN 
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNATATATTTAGTGACTACTTGCTTTCTTTCCTGCTTATAAGTATTT 
GTAAATTAAATATTAAATATACAATAATTAATAAAATATTAAAATAATTGTTTTTATTAT 
GTTATATAATTTTTTTTCTAGATATGATTTGTAATTATTATTGTTAAAATCAATAATCTT 
ACACAATTTATAACTAGATGATAACTTAAAATAGCTTTATAAATACTTAACATAAATTTC 
AAACTAAATTACGGTACTATTTCGGGTGATTTCTTAAAAAAATTAATGTTTTTTTTTAAG 
TAAAGGATTTAATAAGTGTTTTTGATAATAGGGGATATATGGTGCAATGTGTTTCTTGGA 
CAACAAGATAATGCTATAATGTATCTCAAATAATTAAGGAAAGTTAGTTTGGGTAAATAA 
CAGACAGAGAAATAATGAGAAATTAGGAAAAATCGATAATAAAGATAAGATATCTGTAAT 
TTGGTGTCTAAATTCTAAAGGGAAAGAATCATAATGTTTCCGTTTTTCTGAGCGCGTGCA 
CACAACGCGTCAAAATTTTCTGGGAAAATTTTGAATTGAATTGGCGATTTTCTTGTTCTA 
ACGAGAAAGGAAGGTCCATCATCACCATCTTCCATAATAATTCGGTCAATCTTCACGTTG 
TTAATTCAAACTTTCACTGTACACACACACCACCACACATTTTAGTTCAAGATTCTGTAT 
CTTTCTCATTCAACTGTGTCACACAACAGATAACACAAAAAAAAAAAACTTTTTTAATTG 
TTCTCTCTTTCCCTTCATCACTCCTACTTTTTCTCCCTGTCAACGATATTCTTCCTTAAA 
AATCTTCTTTTTCTTTCTTTCTTTCTCTTGGGGTTCTGTACGTGTTTCATAGATTCTGTT 
CTGGGGTTTTTGGCTTCGAGACCCTTTTGCAAGAAAATGACCGTGGTGGAGGATCATAGA 
 
>Glyma02g03140 | Gm02:2438347-2439846 REVERSE 
GGAACACACAAACTCCAGGAAAATACTACTATTTGCACATCCTACCAGCTGATTGATTTG 
ATCTGCCACTGCCTCAATCTCAAGGCTTTCAGGTTTCAATTACTATAATTTCCCAAAAGA 
AATCCATTATTGTAGTTGTGTAATTTGATTTACATGGTAATACATGTCACTGATTATCAT 
ATAGAAAAGATGGAATTTCCATTATCTTAAACTTTGTTATTTTCTCGACTTTTTGAAAAT 
TAAAATCACTCCATGTCCTTTGACCCTACGCGTCACTGATCTTTTCATCTTATGATTATG 
AATTAGAGATACTCAAGCTCCATTATTAATCAAATAAAATGAATTATTAGCATGCATAAA 
ATATAACTGATCATTTTAATTTTTGAGCTGGCATTGTTTCCAGTCTTTGACCAATCTTCA 
TCAATTATTCTCCATAGAGAAAAAATTCTTTAAATTATCAGTTCCTCAATAAACACAAGC 
TTAAAATTAAAATTAAAATTCAAAGAGTTGCAACAAAAATCAATTCAAATCAGAACGAAT 
TTTCACTTCCTTGATAATGTAATCTCCAACATCAGCATATCTTATACATTGTAAACAGCA 
ACATTTTACCACCAAAGGCGCATTGACATGGACATAAAAATCAAAACAAAAGAAATAAAA 
TAATCCACACGAGGCAGCACGTGTGTGATATCGCTCCCAACAAGATTAGCATAGATACTC 



TACACCCATAAATACTCTCTAATTTATTTATTACATCCCCTCGTAAAAGAAAGATGCACA 
CACAAAATCAGAAAATCTTGGTAGCATTAGTTACAAAGTTCTATTTTTTTCTCGAATTAC 
CAAACAAGCAACTGTGAAAAACGACGTCGTGAAGGCGGTTTTTATTCTTTGACTTTGTGT 
CTCCGGTTCGGGAATTTGACGGCGCGGTTTGGTTCGGCATTGACCCGGGTCAACCCTGCC 
CACTCCCCCGGCACTGCGACGTCGTTCGCAAACTCCGAACATTGACCAAAATCTCGCGAA 
ATATCGTAGACGTGTCATTAATGCCTTACTTAGTAGCATAGTTTAGGGGATCAGAAAAAA 
TGTATATCGAGATCACGCACCAAAGTGGATTTCAGAATCTCAGTGCCATCTTCCAAAAAA 
CATAAATAAAAAGAGAAGATTTTAAGATTTGATCTTTCCAAAAGAGACTTTATTATATTT 
TTTTAATGGAGGAATATGTTAAATTTATTAAATGAGAGATTAATGTTAATAATCCAAGAA 
TAAATAGTGAGTAATTATCACTAACCCAATAAAATAAATATGATTCACTCATTAAATAAA 
TAGCTTATCTATGTATACAGTTCAACCTTACACAATTATACAAACTCTTTAGCTTAATTT 
TTTTATTATTAAGAAAAAAATAAAAAATAAAAAAGAGCGGTGACAGATGGATATAAAACA 
ACAACGACAACAACATCAACATAACATGTCACATTACTACATTACATTAACATTTATATC 
 
>Glyma04g40100 | Gm04:46231756-46233255 FORWARD 
AAAGTGGTCCCTTTGCAAAACAACTCAAAACAAAACAAAACAAGTCAAGATCATATGGAA 
AAAGCACAAAACCTAAATTCCTAACTAACAAAAAGCATTTATTCAAGGATTAACCAAATT 
AGGTAAAAACATATCTTACAAAAGCATAAGAGATATACAATAATTGCACCAAAAAATACT 
ACAGAATGCAAATATAGGTGACAATTATCTTTTATACCGTTATGGAGATTTTTTGGAAGT 
CAAGTGACTAGCTGAGTGAAAGAAAGACATGATATCGCTTAACACCGGACGAAATTGTCT 
AAGAAAGAGAACAAATATTTCAAATCATCCTCCAACTTGTGTTTAATATAAATGAGTTAC 
ATATGTTTTTTGATCCGTAAGTATCAAACTTAAGTATTAAGAAGTTTACATCAACTCATT 
CAATTGAGCTATTCCAAATATTAATGAGGTAAAAGTTGCAAATAACTATTTAAGTCATTC 
TTATTTTTGTTAGTTTAACCTTAGGGAGTTTTTGCGTGAAATATCTATTATATTGTTGTA 
AGATATTGGGATTAGATAAATATCGACGGGTTTAGATGATTTATACAAATTATAGATTTA 
AACTTTATCGTTTCTATTTTATAAAATAATAAAAAAACTGGTCATTTCACATACTATTGT 
GAAAAGGGTAAAAGATAACTAACTAAAAATATTCTCCCACTCCATGAATGGAAACAACAA 
AAATAGATAATTTTTTTATAAAAAATAAAAAATGAGAAAAAAGTAAGATTTGAAAGGAAC 
CTAAGAACAACGAATATAATGTGTATAATATAATTGATAAATAATTTTATTTCTTAAATA 
TATAATCAAGATTTCGATTCCCTAACCTATACGAATGAACAAACATTTGTGAAAAGATAT 
CAAATATTTAAATAAATTTTGATATTTTGAAAATTTAATCCTTCATTTTTGACTAAGTAT 
TATCCTCGTTTAAAAAAAACTAAGAGACTAGGAAAATCACTAAAAGGAGGTAATTAATTA 
ATATAGCCATGAGGGTGGGTAGTATTTAGATTTTGCGTTTAAGAATATACTACTACTATC 
TTATAGGAGAGGAGACAGACGGTGTGAGCATCTCACAAACGTGCATGAATGCTGAGATCA 
GAGTGCAGACAGTGATGCTGAAATCTCGTCATGAGAGACAAAAAATTAAGACAGAAACTA 
TAAATGAAATGAGAGAGATGAATTGATGATGGATGAGATGAGAGTGTAGGCTTTGTTTTG 
AATACGCGAGCTAGGTGGGGACTGAATCAAATCCTAGATACCCCAAAAGGATCACGATAT 
ATCTGTGACTAGATTTTTATCTCTCAGATATAAAGTCTGATTCTCTCTCTCTCTCTCTCT 
CTCTCTGGTTTTTCTAAAATTCTTCGCCCACCAATCACCTTCGAATTCATATCCATTTAC 
TCTCTCTCTCTGTGTAAGTGTACATATATATAGGATATCGGTTACGTTCATACAACTCTT 
 
>Glyma03g32720 | Gm03:40508962-40510461 FORWARD 
TTTCACCTTTAAGCAAAAAATTATAGGGATTTAATTTAGTTTACTGAACAACAAAATCGT 
TCTATCGATTAATGCGCGAACCTATTTGAAAATAACTTAAATATAATGTCGACTTAAACC 
TACGCTATGTGAAAGTTATAGCTAGTTTGAAAAGGTCAAATTACCTGATCGCATTATGAA 
TGTTAGGTTGCTTCGGCTTGGTTGACACTAATTTAGATTTGGTTTTGACAGACACTAAAT 
TATTTGTTTCAAAATATGCTTGCGTCAAATATTAGTGTCGGTGTTGAGGCCAACACTATA 
ATTTGGACGCTATTTTTTTTGTTACAGTAAAAGATTATTGATTGTTTCAGGGTTCCAATA 
TCTTTCCCAAACAAGTAAGTTTTAGTGATAATTTCAACTTTAGTTTTTTTATCCTGTCGT 
TATAATTATCAAGTATATTATTAATATGAACGAATGTTCAAACTTTGTTGTGTTAATGTG 
TATATTTCACTTATTTGTTTTCTTTTGGATTTTATTGTTATTATTTTTTCTTTTGGATTC 
GGTTTCCTTATCCGTTTTTATATTAACATGTATATATGAATTGATTAACGGACTATTCAT 
CAATATATTTTCTAAAAAACTTGTTATTCTATTGAACAATCGATACACACATTGTTAATC 
AATAATTGACTCATAATCCTTAACTAGAATATGGGAGGTATAACATTTCAGGTGTAAAAA 
ATAACAACAACGGAAAAAAAATAAAATATGGAAACAACTAATTTTGAAGAGATATATACT 
ACGTACAGAACATGAATTGAGAATCTAATTCTATTTATAAGCAGGACAAACTATGTAGTA 



GCATTCTGTGATTCTAATAGCAGTGTTGTAGACACCACGTAATGTGTTATTCTCGTCCTT 
GTAAACAAAAAGTTGTGTGGACATACGTGCTTACTTCTGTTTTATATTCTTTTCCTTGCA 
TTGTAAGGTATACATATATACATGTACGTAGTCGCGCAATGGCTCAATTAGAAGGAAGTT 
ATAACTTATGAGTTTGGCATACTTGCTCGTTTTTCATGCCAAGAAACGAAAGGCAAATAA 
CGAAAGGACCCCAAAAATATACTTCAAAATTTGATTGTCTTCTTGTCTAGTTTAAAATAG 
AAAAAAGGTAGCCTACGAATTTATTCAAGATAGGAATCATCCCCATTTTTGGAAAAATAT 
CACTCTCCCTCAGATTTTTAGATTGTGAACGAAATCCAGAGACACTTCCCACAAATTCAA 
TGTTGATGCTAACTCACATCCAATTTGGTACTTCTTTTTTCTTTTCTTTTTTTTTTGAAC 
AGCTCCAATTTGGTACTTTGATAATTCTTTTCGATCCATTAATTTCCTTTCAATCTTATA 
TCACACCTTACTGAATTATCCACATCACATGGGAAGGATATATACGTATCATTTCAATAT 
TTTTATTTATTTATTTATCTATATATATAGCACCCCAACTAGCTAGCTATACATCATCCA 
 
>Glyma04g40640 | Gm04:46635232-46636731 REVERSE 
AGCTAGCATTAATTTTATGAATCATTTTCATTTTTTGCTCTAGAAAAGAAAATATCTTCT 
GTCCTCCAGTATTCGTTATGCAACAACTAGGCCCATTAATGTACATAGATATTTTATAGA 
TACAGAAGCACGAACAGTTTCTCCATCGAATAAAATTTTAAGCCAATCGCAATTGGTTAG 
TGATAAAACTGTACATAATTTATACGAGAGTGGTTGTGAATTTAAACATTCGTGTTACTA 
ACAAAGTGACACTCACATAGATGAAATAGCCAAATACACATGACTTTGTTCTCTAGCATA 
GTAAGATTTCTAATTTGAGTTATTTAGGCTTTCAAGCTCCATGTATGCAAAATCAACACT 
AACTAATAACAAGCACTCACTAATCAATTCAGCCCATGTTTGCCACCAAAAAAGGCAGTT 
CCTAATCAATACTAAATAAATATTGCTCACGTGTTTAAATACTTATCTCGATGATATATA 
AAAAATTAACACAGATAAATTAGTTTTTAGAAAGGTAAAGTAGCATTTTCAAGGAAAACA 
AAATTTTACTACAAAATGAAAGAAGGCTTATCATTTAGAACTTATTAGGAAAGGAATAAT 
ATACTACTGGGGAAAAGAATAAATAAAAAGAAATGGAAATATTTCCTTGTTTAAACTACT 
AAGTTTAGTCCATATAAATATGGATGAATTTAGGAGTGTATAAATACACAAAAGAATCCT 
AGTGGAGCAAGAGATAATGATGATAGTAGGCTTCTAGAGTTGGGAATATAGAATAGGAGT 
AATTAAAGTAGTTAATGATTGGATAAGAAGAAGGCGCTGTATTGTAAGGAAAAAAAGTGT 
CCCTGGGTTGATTTGAAGGTGATCCCACCCCAGCGCTGAAACAAAGTCAAACAGCGTGGG 
CGCGTTTGACAACTTCAAAGCCACAAAACCAGACTCTCCCTTGGGACAGAGCCACGTGAT 
ACATGGGCAACCTCAAAAATATCTATGGGAGTGGCTTTAAACCTTAATATCTTTCTGCCG 
GCGGGGCCCACACCCTCCCACATGAAATTGGGATATTTTATTAGATTTTGGATTTGGATG 
GGAAGCCAAACTAATACGAACCAAAGAAAAAATATATAAAAGTGGGTGAAAAAATATCCA 
CCACCAGAACCAATGGCTTTTTGGCTTTGGATCTTTGGTCGAAAATCAGATCTGATTGCT 
GACGTGGATCATGTGCGCCAGCATGTCCTAGTGTCTAGATATTTTCTGAAACCAGGATAT 
TTTCGGTAGCCGTTGGATCCGAGGGCTTTTAACGTTGGTGTCTCATCCCACGCCGTTCGA 
TCAGTCCGATGTTAAACTTAACGGTGTCTCTCTGTCCACCCTTGCTTCCATATATCGCCT 
TTTTCTTTCTTGCTTTTTTATTTTTTACCCTCCAAACTTCGATGCGAGATATTGTGTGCT 
TGCTTAGAGAGGTTTTGGTTCCGCAGAAGATTCTGAATTCTGATGCTCTAGTGCGATTCC 
 
>Glyma06g06730 | Gm06:4812256-4813755 REVERSE 
CCAATGTCCATTGAATGAGAAATATTCTGATAGGATTCGTTTTTTTTTTTTGAGCGCGTG 
ATGACAACGCGCATGTTTTTCTCACAAATCTTGAGATTTGGCTTCACTATAAGATTTTGA 
TTAAGACTAGTGCTATAAATATATTTGGGGAAAAATGGCACTGACCTTCTCTTAGTTATT 
TTTAAATGGCACTTTTATTTCTTCTGATTTTTTAAAAATGCTCACGTGCTTTGAGATGGT 
ATTGAATTTTTTTTAAATTATGCTTGATAAAATTCATTGAAAGTTAAAAAATTAGTTAAT 
GAGTCATAAGCGTTTGATAAAATTATTGGTCAAAGTAGTTAAAAAAATATAAAATTACAT 
AAAAGATAAAAAAAATAAAAGTTTACCTTAAATAGAAAATTTAATAAATGTTCAACAACA 
AAAAAGAATAACTATAAAAAGTTAAAAGTTAAAAACTAAAAATTAATATTTTAAAAATCA 
CTACTTCAAATAACATATAAAAAACATTAAAAATTACTTAAAAAATTATTTATCAAGCGA 
TTAAACATATTTTTCAACTAATAAAATAAATTAAAATATCTTATCAAATATCATGTTATT 
AAAATTAAGGTCTATTGGTGAGGGATAATATTAGGATCCTCTTAATGATTGAGAAATTGT 
GTAACTTGTACAAAAGTTTTACTTTTGTTATTGTAGAGAAAAAAAACTCTTCAAAATTTC 
GACATTTCTTTAACATTATACATGATTCAAGTATTAAATTAAAAGAAGTAAAAATATACA 
ACATACAAATATTACAATTTTTTCATAAATTACAGGGTAAAATTAAGGGAGTCTAATTCT 
GTAAATGATTGTAAATCTTTAAATATTATTTTTTTTGACAACTACACATAAAAAAGTTGT 
AGGATAAATGGTTATGAAACAAATTTTACAGGTGCCATATGTTATTTTATATAAGATATA 



TGAGCATTACTTAATTAAATAAATAAGGGAAATGAATATTTAATAAAAAATAACATTTTA 
AATTTAAGCATTTTTTTATATTTAGTCTTAATTTATTTGAAAAACTAAATTGTTGTGTTT 
AATCTAAATATTGTGGGTTTGCGATAAAATTAGATATAGAATAATCTTAAAAATTAGAAA 
CAAAAAATTAGTAAAAATTAGCCAAAAAATTACAAGACACGACACTAAGATTTGAAGGCA 
AAAACTTTGAGAATTTTGTAGTTTGAATAAACTTTGATGTTTTGGTAAATGAGTTTGGAG 
TAAAAGACAATTTAATTAATTCAATTTGCATGAACACACCCACTTCACTTCCCACCGCAC 
CCCACCATAATGGATTAGGAACAGGAACCCACAATAATAGCTCTCTCAGTCCATATACAG 
TCACAGATTCCATCACTTTCGCGTTCTATTGTTGCACGCTGACACACACATAAGCACAAA 
AAGACACCAACTTTTTCGCTCCTTCCTTGCATTTATTCATTCACATTCTCCTCAAAACTT 
 
>Glyma17g10170 | Gm17:7594912-7596411 FORWARD 
AAAAAGTATTATTTAACTAATACTAAAGAAACCTAAAATTCATTTTCATATCGGAAATTC 
AACATTTCAACCGGTTTGTCAAGAGTAAGACACGCGTGATTCGATTTATAAAATGCTTTA 
ATTTAATTATTTTTTTCTCCTTTCCTCATCTCTTTCCTAAAGACAGACTCCATGTACGAA 
AAGGAAAAAGGGAAAAAAGACGAAAAATCTAGCGTTTAACATGCATTGACTAAGCAAAAT 
CACAAAATATTCCCAGCGTCCTTCATTTATCCATTTCTTCCCAGTTTCCACCTTAATTCC 
AATCCTAACAGTGCAATTAAGCCCCACCCAAAATCAAACCAAGAATTGAAGATCGAAAAA 
GACCGTTCAACCTCTTTTCTTATTTTTCTCCCCCGTCTAGAGTTGCTGAACTTTCAAACA 
AGTGGCATCATTAGGTACTGATTATTATATCTATCAACTAATTCAATATTGTTATAATTT 
AAGCAGTAATTTTAAATTTTAAATAAAAATATAATTATGTTAAATATTGAGAAAAATAAT 
TTCTTTCTATAATAATATTTTGTTTATAAAAGTCTATAATTGTATTTTTCAATCAAATGT 
TGATTATCCTCGTTACTTTAGGTCTTTTTATGTTTATGTACTCGAGACTAAGAAGTTGTG 
TATCTCGATCAATCTTATTACTTCAAGATTTTTCATGTTTGTGTATTTGAAACACATGAG 
TTATGTATCATTAGATTTTTATTGGGTCTCTTAGAATGAATAATATGACAAGTTTAACTC 
AACCCCAAAAGTTAATTTAAGGGGTGAGAATTATCTCTCACTTATATATTTTAATGTGGG 
ATTACTTTTAGCCGATGTGAGATCGATTAACTTAGATGCCAAATAACCCGATCCAAATAT 
GGATTATTATATAATCCATATAATCATACTAGACTTAAAATTACACTTTCACATTTCAAT 
ATTTAAGAATTGGATTTTCTTTCTTTAAGGTAGGACTTAACAATAAGAACAATAATAAAA 
CTCTTTATTAATCAGCTCAAATAAGTGATGGAGTTTAACTTAATTGATTAACCAAATAGA 
TAAATTATTATAAATTTTTAATACCTGTCTTTAATTTGTATGGAAAAAAATCAGCTTCAA 
TAAAATTCTCTTATAAAAATATATTTAATTTGTAAAAAATAAATAAAATAAAGTGGCATT 
GCCAAGTCAAAACCGGCATTGCGAAGCCGCGGCAAGAACAGGGACACTGGCCCCAAGCG
AGATACGTTTGGCCTCCTCTGACCGTGACCAACGTTACTATCTATTTAATTAATTTAATAA 
TGAAAACAAATACGTAATAATAAAAGTAAGGTTTTGATATTGACGTGAGAAGAGACAAGT 
GGAGGTGGCATAATCGCTTGTCATGGATTTGCAAAGATCTCTCAGATTTGGATCCTCCGA 
ATCTATCGCCTTTATTATTTTCTTTAACCCTTTACTTTTCATCTCACCATTTATTATTTA 
 
>Glyma09g14650 | Gm09:16733939-16735438 FORWARD 
ATAATACCAAGATTCTTGAGATTTTTATTTATCAAAATTCTTGACAGCGTAGTTTCCTAA 
GTTGACCACAAGTATACCTATTTTGGGTAATTAATCGCAAATTTAAACTGCATTAAACCT 
CAATAACCCCAAAAAGAAATTCCAATATTTATTTTTTTGAATAATAATAATAATGATAAT 
AATAGGACACATTCATCGTAGGCGTGATTGGAATCATTTGCGAAAATCATGTCGTTAGTT 
TTGGGTTGGATGGGGCATAAGGAGGGAGAGTTTGGGAGAAGCATTTGCATTGATCAGTTG 
GCCACACGAATAAGCATTACCGTATCAGTCCCCAATAGGGTGTAACTGGGAACATGTCAC 
TCTGGCATTGGCGTGAAGGGAGAGAGAACTTGGAGAGAATGTGATCATGTATAAAAAAAA 
ATCATTTTTGTTCCAAAAAGTGTCATTATAATTCATTGATAAATATATTTCTAAAAGATA 
AAAATACAAAATTTAGTTTACGAAAATACCAATAAAAATGATCACTAACGTTTATAAAAC 
AGTCTACTTAAAGACAAATTTATCATTAAAATTATTGTCAACGTGACCATACCGATTAGA 
TTGGACAAAAATATTAGTAAGATATTATTTTTGAATGTAAATGTCAGTAATTTTTTTTTG 
AATAAAAATGTCAATATTTTTTTATTAGAAGAAAATATCAATTTTTTTTTAATCTAGATG 
TCAGTATGTTTTATTGGACAAAAAATATTAATAAGTTATCATTATTGAAGAAAAATGCCA 
ATAATTTTTTATTGGACTTAAATATCAGTATGTATCTATTGAACTAATTTGTTAGATAAA 
AAATTTTGTTTTATTTAAAGATAAAATATAATTTTAAGATAAATTTTTGTCATTTTTTAT 
CATTACAAACATAACATTACAATAATCACTTAAAAATATATCGACAAACACAATTTAAAA 
CAAACATAATAATAACGATAATATTGATTATCAACCATAATTTATTTATCACAATAGAAA 
TTATTCAAAATAAACATTATACCAGTTTACCAAAAATAAAACATTGTAATAGTGACAGAC 



AAAAGTTAACAACCGGATATATTTGTTACACTTTTTATACTTTCGGAGATTAAGTTTTGT 
ATTTTTATCTTTCAAGGACATATTTGTTGATAAATTACACATTTAAAGATAAAAATGATT 
ATTTATCATAAAAAATCTCACTAACTAGAATTAGTAAGAAATTAATTAAGAAATTAAAAA 
AAAATCTCGTGTGAAAATTATGAAAAAAATATAAAAAACTATAAATAATATAATTCTATA 
TATTTTAATAAAAACATTTTAATGAATATTTTTTTTAATTTTTTAATTAATATTTTAAAG 
GCATTAATTAAAGTCAAAGGCTTCTTTCCCCCTGTTTTTTTTTTTTTTTGGAAGAAGTGA 
AGGACAAATAACAGCAGAGAGAGATATTTTGCTAAAATACTTCAAAGATTTTATGTTTTT 
 
>Glyma04g06650 | Gm04:5106420-5107919 REVERSE 
TATAATAAATTATATAATTATTAAGTTTTTTTTAGCTAAAAGTTAAATACTATATTTTTT 
ACTGGAATTTTAAATTGTAATTTTTTTTTGTGTGTGACTCACTCCTTCATTGCACACCAA 
AAAATTGTATAGGAAATTTTTTGTGGGCTAATTGTATAGGAGTTTAATCTTTTGAGTTTT 
TTTTTCACAATTTAATTAAATCTATTGATTTTTAAATTAAGAAAAATTATTTTTTAAAAA 
ATAGTTTTTTATCTGAATGTTGGGAAATTAGATATATAATAATTTTAAAAAATAGTAAAA 
ACTTGCCAAAATTTTAGACAAAAAACTATAAGTCATGATATTAAGATTTGAAGGCAAAAA 
CTATGAGAATTTTTTACTTTTAATAAATTTTGATGTTTTGGTAAATAAGTTGAATAATGT 
TTGTGTAAGTTTTTTTAGAAGCGTCACTGAGAGAGGAAAAAAAAAAGAAGAATAAAATGA 
AATAAACTTCTTCTTATGTTATAATAAATTCTTTATTAACTAACTTGTAAAAATCCTCAC 
AAATGATATTGAACACGACAAGAAGAAGAATAAGACAAAACAAAAACACAAGCTACAAAG 
ATAATTTTATCTTATATATTATTTAACAAATAATAGACAACATAAGTAATAATATAAATT 
TGACTAAAATATCTAATATCAGTTCTCTTAATATAATTAATATCAAATTTAATGAGTTTA 
TCAAAATAAAAAGAGAGAGATTAGAATAGAAAATTCGATATTTCCTTTTTCAAAATGATT 
GCGTTATTTAATTATTATTTTTTATGTTATTAAAGAAATATAAATAGGAGTATATGCATG 
TTTTTAATATTGTACACATGAGACAAAAAATGATTTCATGTCTTTTCTCATTAACAAAAT 
TTTTTGAGATTTTGTCATGTTCTTGTCTATTTGAGTTGTGTTATTTCCTAATCTTTTTCA 
AATCAAACATAGACCAAAATATTTGTTTAGTATAATAACTTTAACGAATGAGATGGATCC 
ACAGTTTTTCTAAAAGACAAGATGGGATTTACAAATCAAATTATAAAAATATCATTTTAA 
CAGGAGAATCTCATTTTTTTTTATTTTCTTATTTTAAAAGTACTAGAAATTTATCCAAAG 
ATGTGATTTAATTTGCATGAACAACCCACCATAATGTATTAGGAACAGGAACACACAATA 
ATAGCTCATTCTTTCACTCTCCCATAGTCCATATATAGTCACAGATTCCATCACTTTCAC 
GTTCTACTGTTGCACGCTGACACACACAAATAAGCACAAAAAGACCAACTTTTTCGCTCC 
TTCTTTCCATTTATTGTTCTTTTCAATTATTCATTCACATTCCCCTCAGAAATTACTATT 
TCTTCCTCACAAAATAAACAATTTTTTGTTGTTTTCCTGTCTCCTCTGTTTCATAGCTTC 
AGGGTTTTGGTTTTCAGACCCACAAAACAGAGTTCAAGTGTGTAAAGATTGAAGAAGAAA 
>Glyma08g10650 | Gm08:7741663-7743162 FORWARD 
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN



NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNAAAAGCCAGAGAGGGAAAAAATGAAGTGACTT
GTCGAATTTGATTCCTGAGGTTTTAGAATTTACTGCCTCCTACACACATGGTTACCATTGGT
AATTATGTGTTACCATATGTCAGCATTAGTGTCAGTGAGAGGATAGTGGAATTTGAGATTA
GTTCTTATAAAATATATCAAGTAACTGAATTAATCTGAACAAACAAAACTCTGTGTACACTT
TTTGTGGCGTTTTAGAA 
>Glyma17g03380 | Gm17:2253781-2255280 FORWARD 
GTCCTTCTGGTTTGTAGTTAAGGTTTTTGTTTTAAGCTTCCGCATACTTGAAATTATTGA 
GTACATACAGCTACACAGCATTTTAATTAATGATTTCTACAAGATAGAAGAACCGAAAAT 
ATGTTGCAATTATTATACGTTTCTCACTTTCTCTATGCCACCAAATAAATCAAAGCTTCA 
CATGGTGTCACTAGGAAAAAAAATTATATATTATTAATTTAAGGTTATATTCTTAAAAAT 
GCTTAATTATTTTTTTTTTCATTTTAAAAATATTTCTTATGAATTTTTAAAATTGAACTA 
ACTTTATTTTCTTCCTAATTACCGTACTTATTTAATCAAATATAATTTTTTAGTTTCCTT 
AATTATTTTAATCAATACTTAAATTGCTTCATCTAACCTTAAATGTAATAATACGTTCAT 
AATTTTTAATAATTTTTTAATCAAATAAACTAATTTTAAAAATTTTCAGAATTAAAATTT 
AAAAATATTTATAATTTAGTGTATATATTCATATTTTTATTTTAAAAATATTCATTAAAT 
AAACCAATTTTAAAATTTTAAATAATTAAAATTTTAAAATATTTATAATTTATTTATATA 
TTTTTATCACTAATGACATATTTTCTAATTTTGTATATTTTACTCATATAAAGCTTATAA 
AATAAAATGCATGGGATACTTTCAAATATATGGATTATTACTTATTTACTGTAATTTTAA 
AACTTTTTTTTTAATTTATTGTGCATTGTTATACAAATAAAATATCAATACATGTTTACC 
TGGTCAACATAAAAAAGAGAGAGAAAACTTATTCAACTACTTTATGCATAAAAGCTTAAG 
TGGATCAGAACTTAATAAAAATAGGTTTTTTCTTATATTAAACAATAAGTATTTTTGTTA 
AAAAAAACAAGTATATACATCAATGAGTTAAAAATATATATTTTTTGGTTATAAAAGAAA 
AGCATTACATTAAAAACACTAAAATATTTATCATAGCTTAACCTATGTACATGTTATCTA 
AAATAAAAAATATTAATAATTAATAATTAAAAAAGTGTTTACTTACTGTTTTAAAGGTAT 
TAACTAATGAACATTAAATATATTAAATTTAAAATTAATAATATAATAACTACTTTATTT 
TTAAAATTATGGGTAAACATAAACATAGGTACAGTAAAATCCAAAACCTAGTATCGGAAG 
TGTAGAGTGTAGATTTAAGATGAGGGGTTAGTTCCTTCTATGAATGAGCTGGATCCACTC 
TTTCAGGAGCCACTGAGACCCAACTTTGAATATCAATATGTAGTCACAAATAAACTTTAA 
AATAAAAAAACAAATCTTCCTTAATCCGACTGATTAGTAAAGCTTTTATCGCTTCTAATT 
AAAGAATAATTAAATGCCCGAGAAATTCAGCGTGTAACAGCGACAAGGCGAGGACATAAG 
TTTGAGGCGCAGAACAATAGTTATTGTTTTTATATAAAAAAAAATTCTGACCCAAAATTC 
>Glyma15g24770 | Gm15:25945167-25946666 REVERSE 
ATTCTTATTTTTCGTTCTTTTATTTAAAATAGATATATTTTATTTTTTATTTTATAAAAT 
TTTTAATTTTTTTCAATTCTTAATTTAAAATAAATTCATAGATTTAGGAAATTATATTTT 
TTAAAAATTAATAAAATTTGTTTGGTTAATCATTCAAAATATTTAGATAAATTTCTTAAG 
AATTAAAAAGTTATATGATGTTTTTATCATTTATTTTAATTATTTATCACATTAAATAAT 
TTAATAAAAGTAAAATATTTTTATTGTACTAAATGAAAAATTAAACTAGTTAAGTAAAAT 
TTCCACCTATCTTATGGGAAAATTTCATAAAAAATTGATTAAAAAATATTCCTAAAAAAC 
ATTGTTTTTTAGAAATGTTATTTTTTTTAAATAGATATAAACATATGAAATTAAGATTTC 
TAAGATTCCTAAAAATCTAAAAGTATTTTTCCTATCAAAACGTTCACAACATGTAAACAC 
AACTTTACATAATCATTTAATTATAAATTATTATTTAAATTATTTTAATATTATTATTTT 
AAAAATCAATAAATTTACCATTAAGCTGTGATAGTACATAACTTTTTTCTCTCATATTTA 
AAATATGAAACCAAAATTATATTAAATTAATTAAAATAAGAAAATTTATCAAAAAAAGGT 
GTCTAAAACTACAGGATTAAAATAAATTGATTTAAAAGGAAATTATTCTCCTACTAAATT 
TTTTTTTATCATATTCCGTGTACAGAAAACTAAAATGGAATATACATATAATAAAAAACA 
ATAATAGCACATTACCATAATACCAAGATTCTTCTTGAGATTTTATTTATCAAATTCTTG 
ACAGCGTAGTAGTTTCCTTAGTTGACCATAAGTATACCTATTTTGGGTATTTAATCGTAA 
TTTTAAACTGCATTAAACCTCCATAACCCCAAAAGAAGTTCCAACATTAAATTTTTTGAA 
GAATAATAGGACACATTCATCGTAGGCATGATTGAAATCATTTGTGAAAATCATGTCGTT 
AGTTTTTGGTTAGGTGGGGCATAGTGGGGGAGTTTGGGAGAGGCATTTGCATTGATCAGT 
TGGGCACATGAATGAGCATTACCATATCAGTCCCCAAAAGGGTGTAATTGGGAACATGTC 
ATCACTCTGGCATTGGCGTGAAGAGGAGAGAGAAATTGGAGAGAATGTGATATATAAAAA 
AGGATTTCTCCTAATCAGGAGAGTTCTTAACATAATAGTTAAAAATTAAACTGAAAAAAT 
ATTTATTGTAAAAATTATAAGAGAATATGAAAAAATATCAACAACAATAATTTTTTTATA 
TTTAATAAAAATTTATTTTTAATTCTTTAATTAACATCTTAATAACCCTTGTTAGCATTT 
ACTTATTAAAAAATAAAAACCAGAGAGGGTGGTGGTAGCAAGATGCATTATTGTATTGTG 



TTTTGCATCAGCGATTAACAAATAATTAAAAAGTCAAAGGCTTTTTTCCCCTGTTTCTTT 
>Glyma19g31320 | Gm19:39086969-39088468 REVERSE 
ATACATATATCGCTTTTAGATTACAAAAGTTAACATGTTTACTGTTCTATTTATAATTTT 
GTATTTCCGAGTATATGCTTGTCTTTTTGTTAGAACAGTCTTAAAAAGTATGTTTCTTCA 
AGGATATTAAGAGACACATTTCTTTCTTCCTTTGCGTCCGTTGAAACGCATGTAAAAGAA 
AAATTAAATACTAAAATGTTCGGCAAATTTATTTCTACTAAATTTAACCAATTTTTATGA 
AAATCCTTTCATTACCATTTTCTACTGATATTGAAAAGGATTTGAAATAAATGATAAATC 
GCATATAAAAAAATCTATAATCAAACTTCTGATGAAGTTCTTTAAAAAACAAAAACACCA 
AATGTATAGTCTGAGCATGACCCAGCCCCCATGAATTGAGTATTTATTTATTATTTATTA 
TTTATTAGAAGTTGATATGGTAAAAAGAATTTAGAGGTTTTGATATTGTTATGCTTTATG 
TTAATAGTTGAATGAGTTTGAACACATTAAAAAGAAAGAGAAAGAGAGAAAAAAAAAATA 
AAGAAAACAGAGATTTATTATATGAAAAGTTTCTTAATATAAGTGTGTGTTTGATTACGA 
TTATGTAATGCACGTATATTCTTTTTCTTCCTATTTTCAAAATCAACAAATTCATACTTT 
CATATAAATGAACTTATTTGACGTATTTTAGGAAGAGACGTATTAAATAGATAGACAGAC 
TCTCAAATGCGTACTTTAACGTATGTTTAGATTGACATGTAGACAATTTCAACCTTTGTT 
TTCAAAAGCATTTCTTCTTCACTTTTGCAATAAAGTGGCATTGGACTTTGTATTGTTGTA 
ATTTCAATAACAATACAAACATGTGCCAAATTAATTTGAGTAAAACTAAGTTTTTATCTT 
TTAAATAAGTTGAGTGAAACTAAATATTTATCTTTTACCAAGATATTGAATAATCATCAA 
CGTAGTCAATAAAGTACCAAAAATAAATTATGTGAAAAACTCATTCAAGTATTAATAAAA 
AAAAAACAATGATAACAAAAAAAATCTTAAATTTATGTGATTACCTTATTTATTTATTTT 
TGCATTGAATAAAACAAAATTAGTTGGGTAAGTGGCTGAAATAGAAAAAAGTGGTGGATG 
GATGTGCATGACATGAAAGATGGTTAGGATGCATGAATTAGATGGATGGGCATGGGAAGC 
AAATCTTAAAAGGGAATCAAAAGAAATTGGCCTCTCTTTGCCACCACTCTCCCCCACCTG 
CCCAAGATATGGTAAGCGCCACATGATTTCACACCCAGGGGAAAATAAAAGGCACCATTG 
CTGACCTCACCTGTATCTCTTGAAGGGATTTTTATGGGCCCCACTCTCACTCTCTCTCTC 
TCTCTCTCTTTCCTCTTTTGCCTTCCTCCTACTTTCTAAAATTTCACAACCCATTTTCTC 
TCACTTATGTTATATAGATATATAAATATAAGGGTCACCTCCCCTCTCTCTACCCTCAAC 
>Glyma11g04440 | Gm11:3006659-3008158 FORWARD 
AAATTAAAAATAATTTTTCTTTCTCTCTCCTCTCCAGTTCCACCTCTCTTCTTCTCCTCT 
TTCACTTGGTTGTCTACTCTTTCTTTCTTCCTCCTGGGTGTAAATTCAAAAAATCACCCC 
AAAACTACAACGATCTGTGAGGCTGTTGATCTCGATCTGCGAAATTTGCTCCAACAACCG 
GTGGAATCCCGAGTTGTAGGTTTCGCGACTCTTTCCCTGTCCTCTGCCATTGCGTCTCCG 
ACCCCTACACCTCTTCGGCGCCGACACCGGAGCCGGAGCAATCCCTGCCGGCAGAGAGA
GGCTTTTGTCGTCGCCTTCTTCTTCGTGAATGAACAATTGTTTCCAGTTCCAGAAACAATA 
CCAGACGACGACGCAGTATGTGAAGATGGAGGAGCATAATTTTCTTAGAGCCGAGGAGG
CCTGTAATTTCTTCTCAGACGAACAAGCACCAACTTTGCAGTGGTACTATTCAGAGGAATG 
GAGTTAAGAGGAATAAGCTTAATGATGTTTAATTAATTGAGAGCGAGCGAGGGAGGGAAT 
AGAAAGAATAAGGCATTTTTGGAGGGTGTATAGTAATGGGATTGAGAGAGAAACTTTGTA 
AAAATGAAATGGTGAAGATTTGAAGAAGAGAGGGAATGAATTGAAGAGCTTGAGGGGGG
TTGAAGCATGCATGGCTTAGGGTAAGAGATGAGAGGTTGATGACGATAAAAGGGGCTCGG
AGAAGAAGAGTGTGCAGTTGTTGCGGCTGAAGATGACAAGGTGTTGGATTTAGGAAGAGA
TTTGAGACAGAGAAGAAAGGGAGGAGGGGACGGAGAATTGCTCATAGAGGGACAAAGG
GTTTTTTTACTTTAATTGATTTTCGGATTAAAATCGTCAAGAAAATTTAAATTTAAATTTGAT 
TTTAAAATAAATATTAATGATTTTTGAATAATCATGAATCATGTGATCAAGTATTTAAAG 
GATATCTCATTACGATACAGATTTAAAATAAAATATTTCAAATATTAAATGCAATACGAA 
ATTTTTTTATAAAAAATTAAACACAAAAATTAAATATATATTAGAAACAAAAATATATTT 
AAATCATGTTTTTTTAATCACTTTTAACATACATCTTTTATTAGAAAATGAAAGGAAATT 
ATATATAATAATGAATATGTCGTAATGATGCAAGACAGAATGAGGTAAATAGACAAAATT 
CATTGTACAGGAACAAACTATTCTGGCGTAAGAAATTCAAGAATAAAGTATTAAATTTCA 
TTACAAAGAAGAAGACTCAAATCTTATATAGTAGAAGACAATGCATTTATTTTCAACTCA 
AACTATAGGAAACATACCCAAAAAAAAAAAAACTCAAATTATAGGTAACAACATCTAATG 
TTTTTTTTTTTTTATTATTTTACAGAAAAAAAAATGGTAAGAAATGAGGGTAGATTTGGA 
AATGAGCCTTGTAAGACTTTTTTTCTGCATATTATTACGTGGTTCTTATTAAGGAGCGAT 
>Glyma04g29250 | Gm04:33371184-33372683 REVERSE 
TTAGCCTTAATTGTCAAATTAATTATGCAGTTTTATCATTTGGGCCTACTGGATTAATTT 
TGTGTTTTTAATTTAATTTCAGGAGAATTATAAACAATTGGGCTTGAATCTAGAATTGGG 



CTTGGACTTGAAGAAAACAGACTATTTTATTCTACCCAATCTTATCTTATCTAGATTTTA 
TTTCATTTAGATCTTATCTTATCTTATCTAGATTTTATTTCATCTAGATTTTGTCTTATC 
TTATCTAAATTTTATTTTATTTATGAGCTTGGACTTAAAACAGATTTGTAAGCTTTGGGG 
CTGAGAAATATATAACAGCATCAAGGAGAAATAACGTTAATTTTGATATTTTCTAATTAA 
AATTTGCTCGCTGTTTAAATTACAAAAACAAACAACCCCCAATTCGTTATGAACATTTGG 
CTAACCATTGATCGTTGGGAGACGACCTAGGATCATTTAATGTTTATTTGATTCGGGCTA 
ATTTGAAAGGATAAATTTGAAATATCGTAGACTTGTAACTACCATTTTTTTTCTAAATTA 
TTTCTCTAATTATTTTAATTAAACTCAGGCTACTATTAAAAAAATTAAAATTCGGAAACG 
AGAAACAAATCAAACAGGGTCTCTGAGTAAATAATTAAATAAGAAAAAAAACTAAAATAG 
TGGAATGGTCTAAGAAATAGCAACAGAATCGGTTAGGAACCTTTGAAGTTTGAAAATTCT 
ACTATATGGTTTATGCGGTCAATATTGGCTCTCAAAGAACGACTAAAGACAAACAAACAT 
TTCATAATAGTAATCAAAGCAAGAAAATTACGTTTTGTATTGGCTTGTATAGTTGTACTA 
GTACGAGGGTCATCACTTAGTGCTATGCAGGTCATGCACGTGCATGGAATAGAATAGAAT 
CCACACGACTCTGAACACTGAACAATGATGGTTTGGTCTCGTGAAAGGGCAATAGTAGGG 
TTAAGGCTTAAGAGAACAGTGTAGCACACCCCAATAGTTGTCTTTTTTTTTTTTTATCCA 
CAGTGATTAGGGCATTTGAGTTCTGGTGGGACCTGAGATACCCGACAAGCTTCAACTTAA 
CCCTTTGAGTTGATTATGTCACACTTAAAAATTCATTGTCTTTCCTCCAGATTATGTCTT 
TCCTCCAGATTATATGTCATCCCCCACGAATTCAGAGTGTGTTCTCAAGTGAGTTATAAT 
TATTGAATTCAATAATTTTGTCTTTAACCATAAAAAAAAGGGTCAAATAGAATAATAATA 
ATAATAATAATAATAATAGTAATGAACAAGTCAGATTTTGAGTTTGGTACAATAAGAGCA 
CCTTTCTTTGCTTGTTTTTCAATTCAAAAATCAACCCCAGAAGATCCGCCAGATTCTTGA 
TGAAATCTGTCGGATCTTGCTTTCCAAACTGTCAGATTTCCTTGGTGGCATTTTGTATCC 
TTCTCGACTATGATGTGTGCTCCCCCTTTTAAAATGTGCATGCCACCCTCCTTCATCTTC 
>Glyma04g34820 | Gm04:41064879-41066378 REVERSE 
CTCCCGCGATATAGGGTTAGTTCCTATCTCCTTCCACAATACACAAAACTAACTCTGCAT 
AATATGGAATCATCTATTAGCCTAAGTCGAGTATTTATATTCCTTTAAGAACCCTAGAAC 
GGGGGTCACACACTTGAATGCTTGGACATGTCGTCTATATCGAAACAAACACAATCATGT 
TTTTGATTTTGGAATACAATTTTAAATTCTTTTTTGACTAATTCAATACATAAAATTTGT 
TCAATTAGTGTTCTTACCAAAATTTGAAACTTGGATACGTTAGGGCTAACGCGGTTAATG 
TGGGGTCCCAGACCTTACACATCGACTTGGAGAGATGCCTTTGTCAAGAGGATATGAGTG 
GAGACCTACAAAACAAAAGACTTTACTACTCAAATAAGAATATGGGAATAGGTGCAAGTA 
TGCTTAAGCTCGAGGGATGAGCAAATGTGTGTAGAGGATTAGGTGGAACTTGTATTTATA 
ATAGTAGAGCATGACTGTCGGTCTTTGTTTGTAGGGACTGTTATAACCTTTGTAAATAAT 
TCTTTGCTTGTAGATAATAGTCGAAAACTTATAAATAATGTTAGAAATAAACATTTATTT 
ATAGATAAAAGGTAGAAAATAAATGTACATTGTAGATAATATTTAACCTTATAGATAATT 
AATTACCTGTCAATAGATAAGGTTAGTCAAACATATTTAAATATTAAGAAGTTAAAAATG 
ACTTGTTTGTTGGGAAGTCCAATTGAAGACTGACTATTTGTGGGTCCTGAACAATATAAT 
TAGATTTACATATATAAAACTATAAAATCTAACTTATGTTCAAATCAAAATAGGACATAA 
ATACACATAAAAAAAATCTTTTTCTTTTCCTGCTGCAATGTAATGCAAATTTACAACTGC 
TGAGAAAGAGAAATTGCATGTGCTCAAAAGGCAAATAGTAAAAAGAGAAAAAAAAAAATT 
CAAACGTGTTGTATTGTGTTGTTAAAGTCGTATGCTTGTTCAAAAGTTAGAAAAAAGAAA 
AAGTATTGGATTGTTCTTAGTAGTTGGTTGGACTTCTCCTTAATCCCAAAAAAATAAGTA 
AGACAACCAAATCTCATTTTTTAAATAAAAGCATTCTCAAAAATATAATCTTAACCAACT 
AAAAAATCTGTCTCAATCATATTTAATAATTGAAAAAAATTAATACGTCAACGTAAATTC 
CACGAAATTGTAATAATAAACGTAGGAAGTAAAAAAGGTGATGATCGATCTAGGATCTAG 
GTACGCGTAATAGATGGTTCAAAATCTGAAGTCTGAACCGTGTGAAAGTCAAAGATGGCT 
CTCGGAAGGATGCAGAGAGAGCGAAGGTGGACCCAAAAAAGATACGTTTGGTCTTGTCTG 
ACCATCAATAACGTTACTGTTTGTTAATTTTTAATAAATAAAATAAAAAAGAATGATTGT 
GACAGGAGAAGCGACAAGTGCAGGTGGGATAATCCTCTCTGCTTCATTTCCAAAAACAAC 
>Glyma13g19870 | Gm13:23357492-23358991 REVERSE 
GGAGAGGGTTTTCCCCCATTTATACACTATATTGGCACTATCTCTAGCCGATGTGAGACT 
TGAGTTTTTTCCAATAGATATGAATTACCATACACCATTTGGTTGGATTCTAGCTCGATC 
TGCTATATATGTGTGTGTGTGTTAAGCATAAAAGAAGAATCAAACTGAGAGAACCTTAGG 
CATGTTGCAACCTGCTCACTAGGCTGGACCACTGAATTAAGAAGATACTGTTATGAAAAC 
CATCAAGAATGGACATTGACAAAAATAAATATCTCTTTTAATTTCCCCTCCTACAATTTA 
GGAGACTCTCAGAAAAGTGTTTTGTGAATCTACATGTTACACATAAACCACCTGGGGGTT 



AAAGGTTGTCCATATCATTTACCCATGAATGAAATTGTATATTTTGCCTGTCTGTGGTTT 
CTTCATTACTCATCAGTTCAAATTACCCACTTCTGTTTCCTATCCCTGCTGTCCAACAGT 
TTTGGTGCTAAGTTTAATGGATAGCCTTGAGCCTCATGTAGGTTTTCTGCAACTACCTGG 
GGGTAGGGGGGGCTCCTTTCATTTGAGTATGTGTATAAGAGGAGAAATAATTACTGATCT 
GATGTACATGGCTGAGAAATTAATTATACTGATATTTTATTCTGCTTTGAAAACTTGGAA 
TTGATATTTTATTTTTTTTTGAAAACTTGGAATGATGTAACTATCTGGGTTTATCTTTTG 
TAATTGTATATCATGTAAAAATGGTTCACTTTGAACCTAACCTGTTAATGTGAAAGTTTT 
ATATTTTTCAAATTACAATCTCTAAAAAAATTTTGTCGATTGAGTAGGTAGTGTGGCACA 
TTTTGTTTGTCTAATTTAATGCAGAAGGTTCATTAGTTGTTACTGTCTGATTATCTTAGA 
CCCCTGAATGAGAATGAGAATGAGGGGGAGGGATCAGCTGATGGTGTGTCTTTTCTAGGA 
GAAAGAATGCCAACTTGATAGGTGGTTTTGCCGGGGATTGAGAATTCTGATATGGGATTG 
ATGAATATAGGGAAAGAGGTGTGAGTGGGAGAGAGGAGGCAGACATAACATGACTTGGA
GAGAGGAGGGAAACCTCTGGTATAGGAGTTGTAACTCTGGGGGAAGTGTGCTCTTGTTGG
GTACAATTTCTGATAATTGAATGATACACCTCATTTTGCATTCATCTCTTACTGTTTCTGT 
GACTCTGTTTGTGGTGTTCTATCAGACTAGGATGGAATGCTGTTATCACTTGTTACTTGC 
TAGTTGCTAGTATATGAAAAAGTAAAGGGCTAGAAACCTCATAACTTAGCATGTCATTCA 
TTAAGACACATCAGTTTCAAATGTTTTAGTAATGAGGTAAACAGTTTAACAGCAAACACC 
ACAAGTCATCAGCATACTGGTTTAGGACTAACTTGCCAGTATTGCCATATGGAGGTCATG 
TTCTAATTCTGGTAACCAAAAGCTACTTGACAAGTTCTTTGTTATCTCCTGTTGCAGAGC 
>Glyma01g40900 | Gm01:52560382-52561881 REVERSE 
TTCATCCCTATCAAAATATACTTTATATAGAAAATCAAATTCAATCTCACTCACAAGCTA 
AATGTATATTACTAATTATACCAAATTCATTAAATACAAATATTAGTTTTTAAATAGAAA 
TTCATATATGGAATTTAGCATTTTATCCTATTGTCATTTGGATAAAACAAGAAGTACTTA 
AAAATGTATTTGACACACATAATTTACATTTCAGTTTTCAATCTTATGTTAAAAAAAAAA 
AAAAACAAGAACACATGCACACACTCTCACATCTCTCTCTCTCATCAAATATTTTGTCTA 
TAATGCAAAAAATTTTATAATATGAATTTTTTATATTATCTCATTTGATTTAAAATGATA 
AACTATTTGAAATAAATCAAAATATAAAAAATTATTATTATTAAAAATATATAGTTTTTC 
AAGTGTAAACTATAACTATGTATAAATTATAACTATTTTTGTTAAACAATTTTAATTTAA 
TTAATTAACATGCTAACTCTGAGCTTTATCTAGCTTTTAACTGTCAGTTAACCATGTGTT 
GATTTTGCCAAATACACCATTTCTCTCTGTTATAAAATTTGATCTGGTTTGATTTGAAAA 
CTTTTTGTCTGTGCTATAAAATTAGCATTCTTATCTACCCGTGGTTTGCATTGTTGCCAC 
ATAGGCGCCCTATTTGGTGTATTTTTCTGCAATTTTCTAACACTAGGTACACATTAATAA 
CGACATATTGTGTTACATTTTAGTATTTTACCCAATTGCACTGTATTTTGGAAGTGCTTT 
ATTTCTTGAGTTATGAAATTATACAATTATCTGATTTTTTTCACTATTACCGTACTACCG 
TACACTTTGGATTACGTACGTAGGATAAATATTGTGCTGGATAATCTCAAATTTAGAAGG 
AAAAAAGCAAACAATTTAATCAATACTTTGGTATTAAACAAATTTATAAACAAAAAATAT 
AATAAAAATAAAGTTTAGTTTTTCTAGGAAGAATAAAATCACAAAGAAAATACAAAATAA 
AATTGAAAAGCTTGTACAAAATTGAAAAAAAAAAACAATGTTGGTTTGTTTCGTAACAAA 
GTGTATTTAAACCAAATTGCAAAGAGTAAAATGCTTTTTTATTATCACTTTTAACATACA 
TCTTTTATTAGAAATGAAGGGAAATTATATATTGATGACTATGTCATAATGATGCAAGAC 
AGAAAGAGGTAAATAGAGCACAGGAACAAACTAATTTTGGAGTAAAAAATTCAAGAAATA 
AAGTACTATTAAATTTCATTACAAAGAAAAGAAGTTTCAAATTTTATATAGTAGAAGACA 
ATGTATTTATTTTCAACTCAAATTATACTGTAGGAAACAACATGTAATTTTTTTTTATAG 
AAAAAAATGGTAAGAAATGAGGGTAGATTTGGAAAATGAACCATGATTGACCATAGTGAG 
AGACTCTTTTTCTGCATATTATGTGGTTCTTAAGGAGCGATGGCAACTGTTCAGTAGTCA 
>Glyma09g04470 | Gm09:3298206-3299705 REVERSE 
TCATACGAGAAAATTATGAACAATACAATTTTGTACATTTCAATAAAAATATTTCTCCTT 
ATAATTCTTTAACCAATATCACAAATACATATGTTAACATTTTTCTTCAAATATTAAATG 
ATTTACCTTCGAAACAAGGAAAAAACATGGAAAAACAAAGTTAAATATTAATTATTTTAC 
CTTCAGATCAGAGTAAACGTTTAGGAAAAAGAAAGTGAAAGTGAATTAGAGTGATAACAG 
TGAAGATGTTTTGAGGGTTGCATTGTAGATTAGAGATTGCAATCAGTAATATTTATGGAT 
ACTCATAAAAATTATTCCCAGTAAATAAGCAAATTACTCGTTTAATAATAGGTAATGATG 
CAAGTAATTATTCCAAAAAAAAATGATGGGGGATAGGTTGTGGTTATAAGTATCTTGTAA 
TAGTACACACCTGATCCCATATATATACTAGATAAAATACTAGTTATATAAAAAAATGAT 
TAAGCAATTCTATATCAATTAAACTGACTATCTAAATTTTTACAAATTTAAACTTTCAAA 
GATTTATACAGATTAGGAAAAAAAACGTCACAAACAATAAAAACATTATTAGGTCAAAAT 



AAAAAACACCATTTAAATCTTTACTCTTTTAAATAATTAAAATATTCAATGAAACATATT 
CATTCTCTTTAGTTAATTCAATTCGATACATTGATGAACAATATCTTTTTATTAATAATA 
GAATAATCATTTTAAATAACACTTAATTTATACCTTTGATATCCAACCCATAATTAGGAG 
CATGTTTTGCTCCCCGTTTTAAATATTAATTAATTTACCATTATAACAGAAGAAAAACTT 
GGGAGAAAAAAAAAAAAGTGAGAACATTGAACATGTTCTTTGCTGAGTTTACTACTTTAG 
AAGTGTTGTTGTGACCTTTGTGACAGCGTTGGAAGTGGTTTTGAGATCCGAGGTGGAGGG 
TTAGTTAATCCAATCCAACCAATGAGCTGGATCCACTATTTCAGGAGTGAACACCCCAAC 
CTTCAAATATAATATTAAAAAATTGTCAAAAATAATTACACAACACTATCATTTTAATAT 
TATTTTTTAGGGGTCTAACTGATTGAATAAATTTGTCAATTTTTAATATTATTTTTAATT 
TTTATGGATAAAAAAATATATTTTAGTAATAACATATTTTTTTTTGATATCTTAATTAAT 
AGTATCATTTTATGGAAAGTAATAAAATATGCCAGAAACTGAGCATGAGCTTCAAACGGA 
GGAGAAGGCTTTCAGAATCAGACCCACAATCATTTCCATTATTTATATGCTATATTATCT 
GCAGCCAAATATAAATTCCATTACCCTTTTCTCAGTTTCTTCCCCTGAACTCCATAAATA 
ACTCACTCTTGTATTATTTTTATGTTTTTCACTTCCATGATGCCAGTTTCAACCATGTGA 
AGTTGTTGTGTGTGTGCTGTGTTTGTTGTTGTGTACTGTTTTGGATCTTCAGAACCAACC 
>Glyma19g35470 | Gm19:43058614-43060113 FORWARD 
TTTTAACATTAGAGTTAGTTTTGACTGAGACTAATTTGTTAGCTTCAAAATAATTTTACA 
AAAAAATGCCTGCGTCAAATATTAGTGTCGGTGTTGAGGGCAACACTATAATTTGGACGC 
TATATATTTTTGTGTTACAGTAAAAGATTATTGTTTGTTTCAGGATTTCCAATATTTTTC 
CAAAACAAGTTTTCGTGACAATTTCAACTTTTAGTTTTTCGACCCTCGTTATAATTATCA 
ATTATATTAATAAGTTGATTTTATATTTTTAATATGAACGAATGTTCAAACTTTGTTGTG 
TCATGTGTATATTTCACTTATTTGTTTCCTTATCCATTTTAATATTAACATGTATATATG 
AATTGATTAACGGACTATTCATCCATATATTTTTCTAAACACTTGTTAGTATTTGATCAA 
TCGATATACATTGTTAATCAATAATTGACTCATAATCGTTAACTAGAATATGGGAGGTAT 
AACATTTCAGGCGTAAAAATAACATAACAATGGAAAAAAATAAAATATGGAAACAACTGA 
TTTTGAAGAGATATATACTACGTGGAGAAGATGAAGAGAGAATCTAATTCTATTTATAAC 
CAGGACAAACTAGGTAGTATAGCATTCTGTGATTCTAATAGCAGTGTTGTAGACACCACG 
TAATATGTTATTCTCGTCCTTGTAAACAAAAGTTGTGTGGACATACGTGCTTACTTCTGT 
TTTATTCTCTTCCTTGCATTGTAAGGTATACATACAGAGTCACGCAATGGCTGAATTATA 
AGGAAGTTATAACTAATGAGTTTGGCATACTTGCTCGTTTTTCATGCCAAGAAACGAAAG 
GCAAATAACGAAAGGACCCCAAAAATATACTTCAAAATTTGATTGTCTTCTTGTCTAGTT 
CAAAATAGAAAAAAGGTGGCCTACGAATTTATTCAAGATAGGAATCATCCACATTTTTGG 
AAAACTATCACTCTCCCTCAGATTTTTAGATTTTGAACGAAATCCAGAGACACTTCCACA 
AATTCAATGTTGAAGCTAACTCACATCCAATTTGGTACTTTGATAATTCTTTTCGCTCCA 
TTTCCTTTCAATCTTATATCACGCCTTACTCGATCAATTATCCACATGGGAGGGATATAT 
ACGTGTCATTTCAATATTTTTATTTATCTATCTATCTATATATGTATATAGCACCCCCAA 
CTAGCTAGCTTTACATCATCCATTTTCATTCTTCCCCTCCTACTCATAATAGTGAGTTTA 
CTCTCAGAATTTGGAGAAAGAGTTCTCATTCAGGTTAGTGATATTGCTACATTATCCTTA 
AATCTACACAAACATTTAGCAATTAATATATATATATAATATCTTTGTTTAAACAAATTA 
ACTCACTGTATTTTTCTTTCAAGTAGTAGTGTGAGGAGACGTAAAAAGTTACGGAATCCC 
AAAACAAAAACCGAATGGCACCTAAAAACTTGGGCACCAAATTAACAGCACTTGTTGTAG 
>Glyma05g27670 | Gm05:33566853-33568352 FORWARD 
TAAATATAACATACTATTTGAATTTCATTTTATCATAATTATGAATTATAATATCTTAAG 
AAAATATTAAGCCGTTTATTTATTTAAACATTACTTATCTTTTTATTTATGCTCAATCAC 
TTTCTTAATTATAATCTCATAGTATGTTTCATAAGTTTTATTTCATTGTAATTTATAAAA 
TTCTAAATACTTCTCTTTGTTTAAAATTGGTTCTTACTCTACTCATATTTTTTAAGACCT 
CAAAATCCCATTAAATATTCACCCAAACAAATAACACTTTGTTCTTTTACACCTTACGCT 
GTGAATTTTGAAAACTGACCACAGTTAAAAGTAGATAAAAAAATTTAAACGCATAATTAC 
ATTATTATTATTTTTTTCAATGATGACTTATTTCATCAACTTCAAATTTTAGTTTATGAG 
GGGGGAACCCTAAAATAACTCCTACATATTTTGAAAATTATTCTGATAACCATTCCTAAA 
TTATAAATTACTTTTGCAAGTGTTCATAAAAATAAATTAAATTAAAGAAACATAAATATA 
AACTGATCATGTTAACTTGGGTTCCAATTAATGTCTTGGCTTGTCTAACCATATTCTCTT 
GTCTCTAGAATGCATTCCACGTGCCTTTCCACAACGGTTTATCTTCTTATTTTTCCTTTT 
CACAAAGATACTACTAACAGACAACATAGAGGTGATGTTTTCTTTATGTATATATCTTGT 
CCCCTTTTCTGATAAATTCCTATCTCCAAACATCTTTTTTCATAAAGAATACGGCTTGAT 
ACTTGTTTTGTTCTTGCTCTTGCAATTTAAACCGTATATCACCCACTTCAACCTCATTAA 



CAAATATGTAAAGAAACAGAAACCAACCCGTTAGCTATTATAAATATTATAAACTTACCT 
CTTGAAAATTAGAATAGACCTTATTATAGATACAGTTTGCAGAAAAACCATAACCGCTAA 
TAAAAACACACTCTATTTTCACACCATTTTCGCAAAAATGAGCCTTTTTTTATTGCATTT 
TAAAAAGCATGACTCTGTCTTTTTTCTCCTGAGATAACTTTTTCAATTGAACAATCTTGT 
CATCTAACTTTTTTGTTTATTTTTAATATTAGTATCGCAAAGCAAAAACCAACCCAATAT 
TTTCTTCTAATTCTCATCATCTTTGTACATTGAATTTGCCATCTTTTCATAAAATTTAAT 
CTCATCCTCACCATGCTTTTTTCTTTTTTATGTCTTTACTCCTTGTTACTCAAAACAACT 
TCCTTGTTCCTAGTACAGTACTATTCTTTTCAGCACAAAGATTGGAAGACCATAACGTGC 
GCCACTGGGACCGTTAATATTCGTTAGTGCTTTTTGTCAGTGCATGAAAATATATACATA 
TATAAATATACATATATTCCCTTCACCTTAAATTTTAATTAAAACCCAATCAAGCCAACC 
CCATTTTTCTCTTGAACTCACAAGCAGTGATCCACAGGACTCGTCTCTCTAACTAACAAC 
>Glyma04g42680 | Gm04:48368298-48369797 FORWARD 
GTGATGTGACTTGTTGTTTACCCAAAGTTAATAATTAAAGCAGATGAAAGGTTTATTTCC 
ATGTTTTTACTCTTCCCAATTCGAATTGGAGATTGACTACAAACAAATGTTTGAATTCAG 
GTCTCTTGAGCGATGTCGACATTGCGTCCAATTTCAGGTAAGCTCACATCTATTTTGTGA 
TATTCGGTGGGATTTCATGAAGATCTTGTTATTGTTGTTTGTGTAAATTTGGGTGCAAAG 
TAGCTAACAACATTAATTAGATTAGGCTATCATACTAGTAAGCAAAAAATCACACATAAA 
AAAGATGAAATATCGCAATAATCACCTAGATTTGAAGCAATGAAGCTATTAAGAATAGGA 
TTACATAGAATCTTAATTGACCTGAAAATTGCTTGTTTATTCAAGTTGATTTCAAACATA 
TCTTATTTCTTATAGTTTATTCGATATTTTCGTGCCCGACAGAATGAGTTTGTCATGTAT 
AACGAGTTGATGGGCTTGAGCATGTGAATATATTTAACACCAAAAATGCAATTTCGTCAC 
TTTTTTTTTATATAAGAAACAGATATAGAGACACAAAAATTATCAGTGCCAAACGTCACA 
ATATAAAAAGAGATCAGTGGCCCAAAATCATTTAGGTTACATGAAATGATAGTGGAATAT 
TTTCATTAATTAACTGAATTTCCACAAACTTTTTGAAAAAAAAAAACTGCAACAAATGGT 
CTTTTTTCTTTTTGTAACAAAATGATGATAATAAAATGGTTCTATTAAATTAGGGGTCAC 
ATCCTACATTCCCCAGCGAAATGTTAGGCTAAAGTAAAGTAGGCTGAGGTAAGATTATCC 
GTTAGTTGGAGGAAAGTCTCCAAAATGATCTTACCCAATGCATGCACTTTAGATTTTACA 
CACAGCACTGTGTATTTTACAATGGCAAGAATATTAAAATAAGGCAAAAGCGAACAAAAA 
TAAAACCCCACTCATTGCCCCAGGAAAATTAATATATGTAGTTGAGAAAATTAAGAGGAA 
AGTAATGGCGGTTTAATTAGTTAGGAAAGAAGGGTTGTTGCTTTAATTTTCAAAGTGATG 
CTCATATAATTAGAATAGGGTCCTGCTAACCATTAATTAAGAAAAAAAATATTTATTATA 
AAAATTAGAGAAAAAAAATTAAAAAATTGTATTATAATTTTATGTATTTCAATAAAAATA 
TTTTTTCAATTCCTTAATCAATATTTTCATAACACTAATTATTGAAATAAAGGCAATACT 
ATCCGCACCCCAAATTCAACCTTCTTTCCATCATCATGATGACCGAATGGAACAAAGATC 
TTGTGGTTTTTCCTTAGCAATCAAATAAAATCCAATTGAAAGGGGAAAGAGAGAGAAAGT 
TTATGTGTGTGGTGGTTGTACCAACGCGGTAGAGAGAATCTAGGGAGAAGATCTCAGCAT 
GAAGGCACACACATAAATAACACTACATCCATGCCACTGTGCCACCACAGTTTTTTCTCT 
>Glyma07g26890 | Gm07:29690032-29691531 FORWARD 
AGAGACGAAAATAAAAATAAGTATATGTATGAGACTATAGAGGAAAGTAAACCCAATAAA 
TTTAATCAAAGGAGGACTTTCTTTTTATCTATAATCAAGGAAGACCTTAAATGAAAGAGT 
AACTGAGTTTTAATAAAAAATTTTCTAAAAGAAACTACATATAAAGGTTAAACTCTTATC 
TCAACTTTAACTTTGGCCCTCGAATTAATCATTTTTAGACATGTACGTAGTATTCTCAAA 
CCTAACACTCTTTTCTTTCTTAATTCTAATTCTAACATTACCAAATTTAAAGTATAAAAA 
CGTATACAGTAAAAAAATGATAGCGTTTGACAATAAATTCAAATTCTAAAAGTATACCAA 
AACATCAATAATATTAAAAATATTAAAAAAGCTAAAATTATTTTTTTCTCATTTAATTTT 
TTTGTTTCAGTTTAGTATTTAAGTTTAAAATTGTTTACTTTGGTGAATTAAAGTGTCTCT 
CTGTTAGATTAAATTGGTTTTTCCATAAATTTATCAAATTAATTTTGCTACTTAATAGTT 
AATGGCACGTGACAAATTGTGGAAAATATCGTATAGGAAAAATTAATATCATCAGTACAG 
AATCCTAACAAACCAATTAATTTGGTCGAATTGAAATTCTTTAATGCTTTGTTTGGTTTA 
TGAATGAAAGGTACAAGTAAGAAGGTGAAAGGAAATAAAGAAAAAGAACAGAAATTAGA
AAATGAAATAATTTTTTAGGTTATTTGGTTGTATATAAAGTGAGAGAAAAAAAAAAATTGG 
CTCTCGTGTAACAATTTGTTAACCTATATACATCATGAGACAAGACACTTATCGAGAGAG 
ACCTAACTGCACTTGAAATTTGTTGTGTACTAATAAAACTACTAGTACGATATAAATAAA 
GTGACGTCGGTAAGTGTCTCAAGGTTAATTTTAATTATATAAAAGTAAATGCTAACTAAT 
GTATTTGGGATATTTAAAGAATTAAAATAGTAAATATTTTCATTAAAAGGTGTAAAATTA 
TGTTGTTGTGTGACTTTTTTTACATTTTTATATAATTTTCATAATAGATATTTTATTTAA 



TTTTTTAATTAATGTTTTAAAGACATAGGTTACCAAAATTTTTAAAGACAATAATATTTT 
TTTTTATAATCAAGAGATATTTTTGACTTTTTATTTAACATTCAATTAATTTCTTTCTAT 
CAGATTCATTTATTTTAGGATAAAAATATATCTTTAATTGTAATTTTATGTTTAAGTTAA 
TTATCAAACCTAAAACCTCAATTTAAAGAATAAAGCATCAAACCATTGATAATAATTAAA 
AGAAAAAGAAGAATATAGTATTTAATATTAATAATATATTTTTCCTCAAAAATAATTAAT 
AATGTATTTAATCATTTAATTTGGCGTGATCTATTTATTAAATATCTTTCCAACCATTAT 
CATTTTTCGTCCCCTGAAATTTTCCCATTCGCACCTTTCCATTTTTTCTTCAGTCCCTCC 
>Glyma05g00880 | Gm05:506430-507929 REVERSE 
ATGAAGGATATGTAATTCCTGTTGGCTGTTGATGTGGATGTCATTCCTTCCTTCAGATAA 
CTTAAAAAGTTTTCACTAAAAAAAAAGACAATAATTACATCAATTGGCATTTGGATTTTG 
GTGCGACTGAACAGGTACCGTACCCGTTCTGACATATAATTTTAAAGAGTACTATTTTGT 
TTACAGAGAAACAAAAATTATTAAATTAAAACAAGATTTGACATTTAAAATGCAGGTTTA 
ATTAAGTTTCTAGTATTTTAAAAGTTTTTTTTGATAATTTTTAGTCATTTGTTAATTTTT 
CATTAGTGTTTTAATCTTTAAATCTTTTTTACCTATTGTTGGTCTCTTATTTATTTTTAT 
TGTTCAAGATTATTTGTTGTTTTATTCATTTTTAGTTTCTCATTTTTATATATTTTGAAT 
TAATTTTAAACAATAAAAATAAATAAAAAACTAAAAATACTGAAAAAAATAGTATAGACT 
AAAAATTGATAATGACTAAAAATTAAAATTTAAAAAAATTGAGTGACTAAAAGTTTAATT 
AATCCTAAAACATATTTTCGTTTGTTTTTCCGCAGACAAATAATGTTAAAAAATCAAGTA 
AATTTTACTTATATAGAATAGATAAGGTTCTGCAAGTGGCATTCGTACATTACTTATCAA 
GTAAATTTACTTATATAGGATTTTTGTTCTTTTTTCTTCTGCAAGTGGCATTCGTAAATT 
TATATTCCTTTTAGTTACTATAGTGAATTTTTTAATCCTAAAAAATAAAATATAAAGTTT 
AATCCTAAAAAATCCACTTAAAGAAATAAGTTTGAAAAATATAAATGAATAATTAAACTT 
AAAACATTAAAAAAGAAAGAGAAATACATAAGGGGACTGAAGAGGATATTTGGGATATTT 
TGGTGAGATTGTGTCTCCTTAAAATAAGGGAGATTTGGGGAGTGACGTGGCCTGCTCTCT 
ATCTCTAACTAACTATCCAGACCCTAACCCACTCATATCTATTTCTATTTCTCTTCTCTC 
CCTTCTTTCCACGTCACCCTCTACCCTTTTTGCTATCCTACGCCCCCCTTCTCTTCTCCT 
TCTTCGCACCTTAGCTCCCACCACCATCTATTTGGTATTTTTTTCCCCCTCAGATTCAAA 
TCCCAATCAATCCCTAGCACATAAAACTCTCATGTTTGTTCTCACAACCTCACTACTGGC 
TCAAAAAAAGTTTGATTTTTTTTTTTGGTTTGAGCTGCTAACGTGCGCCGTCTCTCCCAG 
ACCTGGATTTTGCTGATGCTACAACGATCAGCGGATATGAACAAATGGGTTTTGAGTTTT 
ATGTGTCTTGACTGGGGGTGTGGTTGCAAGATTTGATTTTGTATGGAGCTTTAGTATTGG 
GTTGTTGTTGTTGTTTTTTGTTTAGTACAGGGAAGAGTGGTCACGATGGATGCTGAAACT 
GAGACTGAGGAACTTATAAATTTGAACGATAAATCAAGTAACTTTGGTGGGAATAATAGT 
>Glyma06g19870 | Gm06:16214744-16216243 FORWARD 
AGGGTACCTAAACAACGTTGGCTCCTAAAAATCGATGATTGTGCTGCCAAACATACTCGG 
CGAGAACTACGCTGCAGGGCCACAGGAATAGGTCATATTCGTCCTTCATGTTCCGCGAGA 
AGAAGAGTAAATGTTAGTTGGTTGGGAAATTCATGGAGAATGTAGTGGGATTGAGAAGTG 
AAAAACCTTGATGTTGGAGATGGAGAAGCTTGGTGCTTCAGAATCATTGCCGAAACAGTG 
CTGAGAAACGGTGGTCATGGTGAGACTGTCATCATTCCAATCTTTCTCCTCCATGGCTCT 
CATCGGAAGGAGTTAACTGAAACCTCCAAAATTGTCACGTTGGATAGTTTATGTGACACT 
AAAATTGTTAATAATGTATCTCACTAACGACGTTACTTTTAAATTTAACGGCAATGACTA 
TTTTGTAAAACTTATGCAAAGATAAAAACTATTTTTTACATTTCAAAAAAATATGAACTA 
ATTTGTAAAATGGATCAAAAGTCAGAGATCAAAATGCTAATTCACTGTGAAAGGATTATG 
TACTCTCCTAGATTATGGCTCAATCTCCATTATAGATAGATATTAGTGAGTATTCCTAAC 
ACTTGCAATGAAATAAAATGATAAATTTTATATTTAAAATATTCTTTGATAAATAAAGAA 
ATAGGACATAAACATACAAATATCGTGTAAAAAAATAAAGTCAAAGAGTACACCATAATT 
TGCTACAATGTTATGCAAATTTACAACTGCCGAGAAATTGAGAAATTGCATGTGGGCAAA 
AGGCAAATACTAAAAAAAAGAAAAGAAAAAGATTCAACCGTGTTGTATTGTGTTGTTAAA 
GTAAGGATATGTTTATTCAAAAGTTAGAAAAAAGAAAAAGTATAGTATTGGATTGTTCCT 
TTCAGTTTGTTGGACTTTGCTTAACACCAAAAAAATAAGTTAGAAAATCAAATCTCACAT 
TTTTTTAAATAAAAGCATATACAGTAGTATAATCTAAATCAATTAAAATATCTGTCTGAA 
TAATATTTTGATAATTGAAAAATTAATTCGCAACGTAAATTCCACGAAATTGCAATAATA 
ATAAAAGCAGGTAAAAAGCGTGATGATCCAATCCAAATCCAAATCCAAATCCAAATCCAA 
CTAACTAGGTACGCGTAGATGGTTTCAAAATGTAAACTGTGTGAAAGTGAAAGTAAACTG 
TGTGAAAGTCAAAGATGGCTCTCGGAAGGAAGGAAACAGAGAGAGCGAAGGTGGACCCG
AACAAGATACGTTTGGTCGTGTCTGACCATCAACAATGTTACTGTTTAATGTTTTTTTTTT 



TTTAAAGATAAAAAAGTATGATTGTGACAGGAGAAGCGACAAGTGCAGGTGGGATAATCC 
TCTCTGCTTCATTTCCAAAAACAACAAACAAGATCTCTCAGATTTCGATCCTCCGAATCT 
CCCTCTTTTCATTTTCACATTCTTCTTATTATTTATTCACCCTTTTCCCCTAACTTCACC 
>Glyma07g05530 | Gm07:4170107-4171606 REVERSE 
TCAGCAACACACGATAAACAGGTTAAACTTGGTTCTATAAGGATGACATTATCACAAGCA 
TAGGATATTATTCAATAAAGAATTTTATGATAAATATTAATTGCTAATTTGTTAAATTTT 
ATTAGGAGCTCACAAGACTTCTCTCTCTCCTTTTTTTCCCTTCACACTAAGTCAACTTTA 
TATCTTTTTGGTGTATTTATTTTGAAGGAGAAAAATAATATACAAAAGAAATTTTATATT 
TATTCTATAGAATTCACATCTTTTACACATTATTTTAATTTAAAATTTTCTCTTTCATTT 
CTCTCTTCTAAACTAAATACATCCTTAGAATGCATTTGTTAATATCTATCACTTTTAATA 
ACTTTTTTATAGTAAATTATGAATAGCTAAAAATAATATTATATAATAAATACATAATAT 
AAATTATTTACTATAAATTTAAAATATAATTTATATGTTTAAATTATTGCAAATAAAAAA 
ATATTACTAAATTATTTATAATATAATTTACATATTTAAAAATATATAAATTTTAGTTAT 
ATAAAATAAATATTTATTATGTGAAATTAAAATATTTATTTCTATTAACAAAAAAATATA 
CTAATCTATGTCTTGTCTATACACATGTCATCAATCTATATACTGTATGAGCTACTGTTT 
GTTTTTTTTAATCTTTTTCCGCTTTACTATTTTCCCTTCTCTTTTTTCCTTTTCCTCCTT 
TTCTCTCCCTGGCCATGCATATGCAGGAACTGCCTAGTTCTTTTTTTTCTTTTCCGAGGG 
AGAGAACACTGCCCAGTTCCAATTAAACTAAACAACGTGCAACTTAAATATAAGCTTAAT 
TATTAATTTGATTCGTACCTTATTTTAAATAGTTGAATTTGGTATTTAAATTAAAAAAAT 
TCATCAAATTTTTATAAATAAATTAATTTAGTCTTTAAATTTTTAAGAGATTCAATTTAA 
TCTTAAAATTAGAAAAAGAAAAAAAACAAATCAATTTAATCTACAAATTATTTTAAATAA 
TTCTTGTTCTTAAGTTTTAAAAATTTTAAAAATAAATTGACTCAATTTTAAGAATTTGAG 
AATCAAATTAAATTTTTAAATTTTTTTAAGAATAAATTAATTTAGTTTAAAAATTTGAGG 
ATCAAATTGAATCTTTTAAAAATCAAATTAAGTCATTTAAAATAATTTAGAAAATAAATT 
AAATTGTTAAAAATAATTAAACCTAAATATAATTAATGTAGCAAAAAGAGAATGTGAAAA 
TGAAGAAAGGAACAAGAAAAAAAACTGAATTAAATTTGGGATGCTCCACGTGTTAGGCTG 
TACACCACGAGATCAAAGTATTATAAAATAAAAACCGGATATGACTGTGCAGAAAAATAT 
CGGCCGGGAGAGAAGACGTAGCGTCGCCACATGTCCATTGGGTGGACCCCATGTGCAAA
TATTAAAATAATAACGGATGGTTGAAATGGTGCCACGTCATGACGAGAGTAGCGATGATCT 
>Glyma15g15520 | Gm15:11936641-11938140 REVERSE 
TAGTTATGGAGATACATTTCTGGAATATGTATATGTAATTCCAGAACATTTCGGTAAAGC 
AAAATGGGTTTCTTCTTTAAGAAAAAAGATATAATATATAATTGAGAGGTACAAGAGGGG 
GGTTGGGAGTGTACTTAGGAGAATTGGGGGTGTGAATAACAAGAATCAAATCTAACTGGA 
TTAAATTGAATTGGACGGGATCAGATATTAGGTCGAATCGCTTACATCCTTGTATACTAA 
CATATTTACTAAAGTTGAAACTAAATAAAATATATTAAAAATTTATATAATATAAAAAAA 
TTACTCTTATAAATTATAAAATGTAAATTTAATATCCATACAAAGCACAAGAAACTAAGC 
TACTTTATTATAAATTTAAGTTATATAACATAAATATTTATCCCGGATACAATACTAGTT 
ATATAAAAAATAGTCAAACAATTCTATATCAACTAAACTAACTGTTTAAATTTTTAAAAA 
TTTAAACTTTCAAATATCTATACAGATTAGGAAAATAAAAAAAGTTATTAGATCAAAATA 
TAAAAAACCATTTAAATCTTTACTCTTTTAAGTAATTAAAATATTCAATGAAACATATTC 
ATTCTCTTTAGTTAATTCAACTCGATGCATTGATGAACAATATCTTTTTATTAATAATAG 
AATAATCATTTTAAATAACACTTAATTTATACCTTTTATATCCTACCTATAATTAGGAGC 
ATGTTTTACTCCCCCATTTTAAATATTAATTAATTTACCATTAAACCAGAAGAGAGACTT 
GGGAGGAAAAAAAAAAGTGAAATAAAGTGAGAACATTGAACATGTTCTTAGCTGAGTTGT 
GATTTACTACTTTAGAAGTGTTGTTGTGACCTTTGAGACAGCGTTGGAAGTGGTTTGAGA 
TCCGAGGTGGAGGGTTAGTTAATCCAATCCAACCAATGAGCTGGATCCACTCTTTCAGGA 
GTGAACACCCCAACCTTCAAATATAATATTAAAAAATGTCAAAAATAATTACACAACACT 
AGCATTTTAATATTACGTTAAAGAGTATAAATTAATTGATTGAATAAAATATATTAATTT 
AATTGTTATAAATTTTTTAACATTATTTTCTATTTTACGTATGCAATTTTTTTTATATTT 
TAATAGTAGTGTCATTTTATGGAAAGTAATAAAATATGCCAGAAACTGAGCATCGGCTTG 
AAACAGAGAAGGCTTTCAGAATCGGCTTGAATCAGACCCACAATCATTTCCATTATTTAT 
ATGCTATATTATCTGCAGCCAAAAATAAATTCCATTACCCTTTTCTCTGTTCCTTCCCCT 
GAACTCCTTAAACAACTCACTCTTTTATTATTATTATTATTATTATTATTATTATTATTA 
TTATTATTATTATTATTATTTTGTGTTTCACTACTTCCATGATGCCAGTTTCAACCATGT 
GAAGTTGTTGTGCGTGCTGTGTTTGTTGTTGTGTACTGTTTTGGACCTTCAGAACCAACC 
>Glyma11g21650 | Gm11:18788152-18789651 REVERSE 



AAAATGAAATATTTGCAATTGCTTAATCACTCACACGATCCTGCTCCAGTTATATATATC 
TTTTAAAATAATAAATATTGACCCCTGAAAAGAAAATTCGAGATAAAAAAAAGGAATAAT 
TGGAAAGTCAATTATATATGCCGGTGACAGAACAATGCTGATTTTGTGACAGAGAAGACA 
AAAGAGTATTCTTTTAGGACAGCCTAATTTGAGAGGGTAATTTTGGAATATCAAAGGCTT 
GTAACTACCATTCTTGTCTAAATTCTTTCTCTAATTATTTTAATATTAGAAAATTTAAAA 
CTCGGAAAAGAGAAGCAAATCAAATAGGGTCTACGAGTAAATAATTAAATAAGAAAAAAA 
CTAGAATAGTGGAATGTTCTAAGAAAGAGCAACAGAATCGGTTAGGGACCATTGAAGTTT 
GAAAATTCTAGTATATTGTTTATATGAGGTCAATATTGGCTCTTAAAAAAAGGACTAGAT 
ACAAACATTTCATAATAGTAATAAAGCAAGAAAATTACGTTTTGTACTGGCTTGTATAGT 
TGTACTAGTACGTGGGTCACTTAGTGCTAGGCAGGTCATGCACGTGCATGGAATAGAATA 
GAGTCCACACGACTCTGATGAACAGTGAACAATGATGGTTTGGTCTCGTGAAAGGGCAAT 
AGTAGGGGGAAGAGAACAGTGTAGCACACCCCTATAGTTTTATCTCTTTTATTAATCACC 
TTAATTACAACATTTGATTATTTGGTAGGAACTTAAATATTTTTATAAATTTTAACCATT 
TATGTCATACTTAAGATTATATTAGACAAATTTAACCGGAGGCTCAAAAGTTAAAAGACA 
GCTAGAAGTTAAAAATTATTTTATTAAATTTAAGTATTCGATAAAATTACTGTCAAAGTA 
ACTTAAAAATATAAAATAATATATTTAAAAAGGATTATAAAAATTTAAATAAATATTTTA 
AGGCTAAAAAAATAACAAATAAAAAACTAGAAAGGGACATTTTAAAAAAATTACTTCAAT 
TAGTGTTAAAAAAATTAGAAATTATTTTAAAAAAATTATTTATTGAAATATACTTATTCA 
CTTCAATAATTAACTAAAATATCTCGTAGAACATAGTTTAAAACTTATTACATCTCCTCA 
AGAGTGATTTTTTTAGAAATCAAACTCAAATATTCTCTAGTAGCGTGTGTTATCAATTGA 
ATTATATTTATTCACTTCAATAATTTTGTCTTTAACAATAAGCAAAAGGGTCAAATAGAA 
TAATATAATAATAATAATAGTAATAAACAAGTCAGATTTTGAGTTTGGTACAATAAACAG 
CACCTTTCTTTGCTTGTTTTTCAATTCAAAAATCAACCCCAGAAGATCCGCCAGATTCTT 
GATGAAATCTGTCGGATCTTGCTTTCCAAACTGTCAGATTTCCTTGGTGGATTTTTGTAT 
CCTTCTTGACCATGATGTGTGCCCCCTTTTAAAATGTGCATGCCACCCTCCTTCATCTTC 
>Glyma06g12100 | Gm06:9319364-9320863 REVERSE 
TTTGTCATGTATAACGAGTTGATGGGCTTGAGCATGTGAATATATATATTTAACATAAAA 
AATACAATTTCTTCACTTTTTATAAGAAACAGATATAGACGCACAATATTTTCAGTGCCA 
AACGTCACAAATATAAAAAGAGATCAGCGGCCCAAAATCATTTGGGTTACATGAAATGAT 
GAGTGGAATTTTTTCATTAATTAACTTAATTTCTATAAACATTTTGAAGAAAAAAAAAGC 
ACTGAAATGATGATAATAAAATGGTCCAATTAAATTAGGGGTCACATCCTACATTCCCCA 
GCGAAATGTTAGGCTAAAGTAAAGTAGGCTGAGGTAAGATTATCAGTTAGTTGGAGGAAA 
GTCACCAAAATGATCTTACCCAATGCATGCACTTTAGATTTTACACACAGCACTGTGTAT 
TTTACAATGGCAAAATTCACAAAAGTGGGTAGACTTGGCAAGAATATCAAAATAAGGTAA 
AAGCGAACAAAAATAAACCCCACTCATTGCCCCAGGAAAATTAATATATGCAGTTGAGAA 
AATTAAGAGGAAAGTAATAGCGGTTTAATCTATCTACAATGGATATAATAAACTAATGTA 
CGCCGGAAATTACCTCAATAATCTCCTTTATAGATGGGTTTTCAGTCTTCTTACAGAAAC 
TTGATAATTGCACCTCCTTTTTTATAAGTACACCCCAAATATTCCTTTTTAAATCTTAAA 
TACTTATTATATCCTTTCTTTTATCTCTCATACATTATTTCTTTAACGCATAAGCAATGG 
TATTATGTGTGCATACGCGTGGATATCATACCAGTTAGTTAGGAAAGAAGGTTGTTGCTT 
TAATTTTCAAGGTGACGTACTCATGCACATATGTAATTAAAATGATAAATGCTAATTAAT 
ATTCTTAGGATATTGATCAAATTTTTTAATTGAAATGTTTAAAATTATATTGTTTATAAT 
TTATTTTACATTCTTTTATGATTTTTATAGTATTTTTTTTTAATTTCTTAAAGTATTGAT 
TAGCATGACCGATTAGAATAAGCCAATACTATCCACACCCCAAATTCAACCTGCTTTCCA 
TCATGATGATGACCGAATGGGAACAAAGATCTTGGGTTTTTTCCTTAGCAATCAAATAAA 
ATCCAATTGAAAGGGAAAAGAGAGAGAGAGTTTTTATGTGTGGTGGTTGTACCAACGCGG 
TAGAGAGAATCTAGGGAGAAAGATCTCAGCATGAAGGCACACACAAAAATAACACCACAT 
CCATGCCACTGTGCCACCACAGTTTTTTTTTTTCTCATGCACCCACTAATAGCAAAACCA 
AAAAAAAAAAAAGAAAAAGAAAAGCTAAGAGGGATAATTACATTCCACCTCTCTCCTTCC 
AATTCTCGCTCTGTCTCTTTCTTTCTCTTCCTCTCTCTCCGTGCGTGGCACTGGTCATGA 
ATTACTGATATATATTTATATTTTAACCACCTATATATATTGTAAGAAAACACAGATAGT 
>Glyma15g37770 | Gm15:43725912-43727411 FORWARD 
AAAATCATTGAGATAACATAGTTTTCCCCCAGTAAAGTTGTTAATGTTGACCCCTGAAGA 
GAATAAAAAAAATGGGGAAACAGATGAAGAGTTGGAAAGTCAAAATGAAAGAACTAACG
CTGATTTTGACCCACATAAAATACTATGGTAATGCTCGGAGACTAAGCATAATTTAAATTT 
CAAAGAACAATAATTTATTGAAGTTTTATATTCAAAGTTTTAAATTGCCAGTCACTATTG 



GTTGAGAGACTCTTGATATTGTGAAAAATCAATTATAAGTAGTAAATAATTTAGTGAAGT 
TATTATATTCAAAGTTTTAAATTGGAACTGTAATCACAATTCCTTAAAACTCTTGATATT 
GCAGAGAATTACATATAAATGGTAGTTAATTGTGGTGTTATCCAAAATTACACAAACCAT 
TTTTTAAAACCATGATTATAATTAAAAAATAATTTAGTGAAGTTGTTATATTCAAAGTTT 
TGAATTGCATTGTAATCACGATTCGTTGTGACTCTTGATATTGCCAGAAATTATGTATAA 
ATGGTAGTTAATGCGGCTGTAATTGTGGTCGTATCCAAAATTGTGCGAACCATTTTTTAA 
AACTTTGATTATAATTAAAGTTTAAAATCTTTGGTTAAATTTTCTCACTCGAAATATTCA 
ACTGTACTTATAGGTACGTCGTTCAAGTACATGCCTAATTTTCCACCTTATTAAAGTTGT 
GTGTAAAGAAAATCTCCAAAAAAGTTAACCTTAAACGTATTGTGTATGTTTTCCATTTAA 
ATAAGATTGTCTTTTGTAAAACCAACTGTGTTTCCAGATAAAAAAAAATTATTTAAAATG 
TGACCAGTAACCACCAAAAGAATAAGATAAAGAAAGTATATTACACAAAAAAGGAATGAT 
ATATGAATTAAAATAAGACAAATATAATAGAAAAGTAAAATAAGATGGAGGTATATGTTT 
CGAGGATTGATTCTCCCTTGAAAAATTCTGTATGGTTTTGGTCCAAGACTCCTAGTTGTC 
CTTTAAAATTTGTAAAAGGACAAACAAGTCAATAGGAAATTATAATTCTTGCTAGTATTT 
CTAGTAAATGGGGTTAAGTGCAAAGCACTAAGCAGGTCATGCACATGCATGAATGGTATA 
TATAAAGATTTTTTTCTGTCTCTAAACAATGCCCTTTAGGTCTCATGAAAAGGCAAATGG 
AATGAAAATAGAAGTATTATCAATATTATAGTAAACCAACTCACCCCAACAGTTGCTTAT 
CATTGGCAAAAGGGTCAAACAAAATAATAATGAACAAGTCCAATTTTTTAAATTTGGTAA 
AATTCCACCACCTCCTTTGCTTGTTGTTCAATTCAAAAATCAACCTAGAAGATCCTTGAG 
ATTCTGGATGAAATCTGTGGGATATCGCTTTCCAAACTGTCAGATTTCCTATGAGGATTA 
TGTATCTTCTTGATCATGATAGGTTCCCATTTAAAATGTCACACTCTCATTCAACTCATT 
>Glyma19g44970 | Gm19:50242432-50243931 FORWARD 
CTTGAGGGGACGGAGGAGACCGTCGAGGAAAGTGAAGTGTTTGGAGCGACCCAACTTGA
GAAGGAGGATGAGGTAGCTGGAGTAAGTCCAAGATTTCTTTGGCCAGAACAGGGTCTGAT
TCGGAAGCTTCTTCTTGCTTCTGCCTATACAAGTCAAGCGCTTGTGATGAATTCAACGACG 
TGCAACTTACAAGTAAGCCCGCCCAATTTCTAGAGTATTTTCGTCCATGAATGGGGCACG 
TTGAATTGGCACAACAGCCGCCACGCTTTTTACCAAAATTTCTTAACCAGTTACAGTTTT 
AAAAATCACAAAATTTTATGGATTTTTCATTTTATTTAATAATTCTTTAACATGATTTTA 
TAATTTTAATAAGTTTTAATCAATAAAAAATGAAATAATAAAGTACTTAAACAAAATTAA 
CTCAAACTTTTTTTTAACATGGGATTAAAAAAATAGAATAATTTTTTTTTTATTATGATA 
TTGATGTGAATTATTTATCAATTTTACTAAAAAATAATTTTTATTAAAAAACTTATTAAT 
ATTCTTGATCATATATTTTTCATTTATAAGATTCAAATCAAATATTTTATTTAAGAAAAT 
GCAACTTAATATCATGAAGACCACCAACTTGTTAGTATCAACAAATTGTTCTTAATAAAC 
TCTTTTTGTACAAAGTCTAACAAATAACGATGGTTAATATCTCACAAAACATGTGGTACA 
AGCTTCCCAAGCTTTTTGGGAGTGGAGAGAAAGCACACCTTGTCCATTGTCCAGGGTGGG 
ATGAGTTGTTGGATACTCGCGAGTAAGGCTAAATTTGTCATCATCTTTTATATTTTAAAT 
TTAAGTAAATTACACACACCGATTAAATCATTATTCTGAATTCTAGCCGTGTCCGCTCAA 
CATGATTTGATGTCTTTGAACTGAACGTGATTAGTTCATTCCAAGATTTTATAAGTAAAT 
AAATGAGTACATAATCAAGTAAGTAATAACATTAATAAAATTCACTTTAGAATACATAAA 
TACAAAAGATCTTAAAACATTTCATATAATTAAAGTAGAATAAGCAATTTAAGCCTTTTC 
TGTTATATCAACTGGGTTTTTTTTTTTTTACCAAACAATTTGTCTCATTGAAGAAACCAT 
GGCGGGACCACTAATGAGATTTTGGCACGAAACGATTTGCACATTTGTTTGTCAAGTGGG 
TAAATTTGAACAGAAACAGTGAAATACAAGGTGCACAAGGGTTACGTAGATTCAGTTAGA 
AGTTGCGCGAAAAATAAAAATGCGAAAAAAGAAAACAAATGGTGGCACAAGCAGAGACA
AATGTAAAAGCAAGAGAGAAATAATTGAAGTGGTGGTGTCAGGAGAAACAAACAGAGAAT
CAGGAACGTTCCACGTGTCAGAGTGGCCACCGGGAAATCCAAAATGTGGTAGAGCATTAC
TGACGTGGGCAAAAAAATATCTTTGAGGTTATTATAATTATTTATTGAGTTGCAGGCACGT 
>Glyma06g14750 | Gm06:11559595-11561094 REVERSE 
TCGTAATAAGTTGACTTAAGGGGTCAACTTAAGCACAATTAAGTTGAAGGTCAAAATTCC 
CTCAAGTCCGCTTAAGCTATAACAATGAAAAATTTGATCTTTAGGATAAGTTGATTAGGC 
TGCCAAAATTCGCTCCCTTAAGTTGAAGTCATGATTTCAAAGATCTTCAAATTTCCTAGG 
TTCCAATGAAGCTCTTCAAATAATCTCTCCAAATTTTCCTTCAAAGTGGTCCCTACAAAA 
CAAAACAAAACAAGCGGACATCAAATGAAAAAAAAAAACACAAAAATCTAAATTTCTAAC 
TAACAAAAAGCATTTATTCAAGCTTTAACCAAATTAGGTACAAATATATCTAAAAAGTAT 
AAGAGATATACAATAATTACACCAAAAATACCGCTGAACGCAAGTATAGTGACAATTAAC 
ATTTATACCATTATGGAGATTTTTTTGGAAGTTACATGGCAGAGTGAAAGAAAGGAACAT 



GATCGATTAACACTAGACGAATTTAACTAAGAATGAGAACAAATATTTCGAATTATCCAC 
CAACTTGTTTAATATTAAAGGTATAAGTTTTTTTTTATATGGAGGAATCAAACTCAAGTA 
CTAAATGATTTATACCAATTTATCCAAGTGAGTTAGATTCCTAAATATGTATAAATAAGG 
TATAATTTCCAATGAACTATTTAAGTCATTTTTATTTTTGTTAGTTTGACCTTAGAGAGT 
TTTGCATGAAAATATCTATCATATTGTTAATTGTTGTAAAATACTAGGGTTAGACAAATA 
TTTGACAAAATCATCTTATACATTAAGTTTTTTTTTTTTGAAATATTGTATATCAAGTCA 
TTGAATGATGCAATACTTGTTTAAGTTGCATGAATTTAATTTAACCCTTCATCTTATGTA 
AGATTTAAACTTTATTATAGCAATTATATAAAATAAAAAAATTGGACATTCACATACTAT 
TGTGAAAAAGGATAAAAGATAATTAATCAAAAATGTCCTCTCACCCCGTGATTGGGTGCG 
CCAAAAATAGATAAAAAAAAAAACAAAAGAAGATAGAAAGCAAAAAATGTGATAAAAAAG 
TGAGTCTTAAAAGGTCCAGAAATAAAAAATTAAAAAAACTGAGAGAGAGTGAATTGAGAT 
AAAAAATTTAAATTAAAATAAAGTGTAAAAATATGAATTTTTTGTATTCTATCTTATTAT 
TCATTTGGCTCATTTTTTGGGTTCTCTTTTTCTACATAGGAGCAAATCCTAAAGGAGATA 
ATTAATATAGCCATGAGGGTATTTAGTTTTTTGCGTTTAAGCATATACTACTATCTTAGG 
AGAGGAGACTGGCGGTGTGTGAGCATCTCACAAACGTGCATGAATGCTGAGATCAGAGTG 
CAGACAGTGATGCTGAAATCTCGTCAAGAGAGACAAAAATTTAAGATAGAAACTATAAAT 
GAAATGAGAGAGAGAAAGAGAGATGAATTGATGATAGATGAGATGAGAGTGTAGGCTTTG 
>Glyma08g40330 | Gm08:40029233-40030732 FORWARD 
ATAAATATATTTATAGTATAGTCTTAAAAAAAGCTGAATTATTATTTAAGTTGAATGATT 
ATTATTAAGTATTTTTCAACTTAAAAATAATTAGTTTTATTCAAAATTGAATTGTTGAAT 
CTTTTATTATTTATTTATTCAGTTAATTTTTGAATTAATTATTATTCAAATTTTATTCAA 
TTAATAACAAAATTTTTAAACATTTTTTAATCTTTACTAACAAAATTGTTAAATTTGTAA 
ATATCAAATCAAATCACAACATACTTAAGTTGCCTATTTGATTCATATTAATTTTAAATA 
AAAACCACATCAAACCACACTCCTAACACACTGATAAACAACTTGTTTAAATCACACCTT 
TTAAAGAAATTTTCAAAAGAAGAAAACACACTCGTTTTGTCACCAATTATCTTGTCCGCG 
AAAGAAAGAAAATCAGAGAAGCAATAGTGTCGCCGGAAAAAGGGGTTGTTTATGATGCTT 
CCATTCCAGTCGAAGGAGTTGCATGGACCGGCACGGGATTTGACGGCGCGGTTTTGCAAA 
GCATTGACTTTGGGTCAACCAATCCGACCAATCACTGTGTGACATGTCATCTCTTCGCAC 
ATCCCAAAAATTGACCAAAATCTCGTCAATCACACGCCATATATCATTCCTCATCACAAA 
AATATTATAAAAAGTTTCGGTGATACGGAGAGATCATTGTTCGAAGTGGATTTCAGAATC 
TCAGCTCCATGTCTGAACATTAAAAAATTAATAACAAGAAGAAATAGGGACAGTGGAGAT 
TTGCTTTTGCGAAAGGGACTTTATATTATAGAAAGATATTAATTGATATATGGTATAGAA 
AATTTTTCATTCATAATTCAATTATTTTTTAAAATAAGATTTTTTTTAAAAAAAAATTTA 
ATTTCTTTAATTATTGTTAATTTATTTTAAACATAATATATATAGTTAATTATTTTCAAC 
AAAAAAACTATATTGATGATTACGATATATTTTTTTTAAGTTTTTAATCATTATGAATTA 
TGTTTTACCATAAATTGATTAAAAAGTATTCTTAAATATGTAATTATTATAAAATTCAAT 
AATTTATATTATTATAAAAATCTCTTATATTTAGAAAAAAAATTCTTACAATTTTGGTAT 
CTATAAGTAAACGGTCATTCCCAAAAAATGAAAAATGAAAAGTAAAATTAAGTAATAACT 
TCGTTTAAAATCTTAATAAAGGCATATTTATGATTTATAACATCAAATATTACACTTTTA 
GTAAACATTTTTCCCTCTCAATTTTTCAATTGTTAATTTAAACTTTTTATGATCTTTTTC 
TAACAAGTATGAAAATATTTTATTTCCCTTGTCAAAGTTTCCCATAAATGTGTTTCACAA 
AAAAGTGAAAGAAAAATGACGACGTGACATGATAATTGATAGATTGATAGAAGAACATAT 
CATGTTACATTATTATATTACAATAAGCTGTATTTAAGATCTAAGCACCCAAGTTACGTT 
>Glyma13g03560 | Gm13:3559376-3560875 FORWARD 
ATAAAAAATTATTAATTCTAATAGGGTTGGGTGCGATAATAGTGAAGATGAAAGAAATAT 
TTGTGGAGAAAAGAAAAACATAATGTTGTGGAGAATTAAGGTTATTAATAATTTATATGA 
AATTTTTAATACTTAATGATTTTAATTAACTTAATAACTCAATTAATCATAATTATTAAT 
AAATAATCTTTTAAGAGGATCAAAATCACCAATTTATAAAATTAGGAAAATCAAATATTA 
CAACTAAAATTTAACAAGACTAAAATCATGGATTTCAAAAGTTAACAAGATCGGCATTAT 
AATTTAACCAAAGATTTAAAACTAATTGAAAATAATTACTATATATATATATATATATAT 
ATATATATATATATTATCAAAATAAATTATTATATTAAAATGGATTAGTATATAATATAT 
CTCTGTTTTACAAGAAAAAAAAGTATAAATTTTAAATTAAACATAATTTGAACATCTATC 
AATAATTTTCTTTCTTATGCATAGCTATCAGAGTTTGACTTTTCCCTAACATACTAGAAG 
GGTCTAGCATGTGAACACACTACACAATATCAATAATTTCTTCATGTTTACATCATCGTG 
ATAAGAAAGAAATCATGTTGAATAAAAGACCACCCATGCATAGAGAAATACTAAGCTAAA 
GTATCTGTTAGTTGGATCATAGTCTTCCCAACCCATGCATGCCTTAAGATTTTTTTTTTT 



TAAAAAAATGCATGTGATAGCAGTGAGCATTATAAAATGGAATTTAAAAGTGAAATAGAA 
ATAATAAAGTTAAGACAAGGAAGAGACGAATCCTACTTACCTTCTTACTTCCTCTTTTTG 
ATAAGTATTTAATGCATTATATATTTCCAATATATTAAATACATTGATATTTTCTAATAC 
TATATTTTTAAACTAGTAAAAATATTTATAAAAAAAAAGTTGCAGAAAGATATACTATTA 
CTCACAATAATTTATCAAAAAAATTACTCATAATAAATATTGAATTTGTTATAACTATTA 
CTTCTAAAAACTTATTTTATCAATAACAATCAAATCTTCTTATTGAACACAAATCCAATC 
AATTAAAATACATTTGAGAAGAAAAGAAAAGCACTTTAACGAGGTAATTAATAAGAAAGA 
AGGGTTGCCTTAATTTTCAAAGTCTTTGACAAATATAGTCCATTAATCCAATCCACACCG 
AAAATCAACCCTTTTTCCACCATGATGATGATCGAATGGGAACAAAGATGTTGGCTTTTT 
TCTTCTTCCCCCTAGCAATCAAATAAAATCCAATTGAAAGTGAAAAGAGAAAGAAAGTTA 
GGAGTGATAGTTGAATTAATAAGGTAGAGAATATCTAGGGTCAAAAGATCATAGCATGAA 
GCACACACAAGTTTGTTTCTGTGCCTCAACAGTTTTTCTTCCTCTCACGCACCCACTTTT 
ATAGAAAAAAGCTAAAGACAGTTACATGCCACCTCTCATTCTCATTCACCATGTTTCTCT 
>Glyma17g16360 | Gm17:13035936-13037435 FORWARD 
TTAATTTCTTATTTTTTTATATTTTTAAATTTGTTTAAAATTACATTTATCATTTCTATT 
TTCAGTAAAAAAAAGAAAATCAAATCAAACACAGCCCTGCCTACTTGCTAGTCGACGATC 
ATTTCATCGGATAATATTAATGAACGATGATTGGGCACCGAACAACTTTGAATGCATAAA 
CCATTATTTTAGAGAAATAAATGCATAATAATTATGATAAAAAAAGAACTACATTAATGG 
CACTGATGAGGAAAGGACACGTTATAAAGTTTCCATACTTCATCATGAATGGTTAAAAAA 
ACCCTCTCTAAATCTCTAATACCAATGTCAATAGGATACTTTTACTATAATGAGTGTGTT 
TTCCTGCAACCATTTTCTTCCTTCGTCGGTTGATTGGTGAAGTTGCTGGTGACCCCAGAA 
GAAGGGGTAGTGTTGGAATATTATTGTTAAGCTTTGAACTTTGAAGTAGTGGCAGAAAGG 
TTCATTGACCCTTTTTTGAGAGACTTACTTGTTTGTGGTCCGAAACTGCTGATTGCAACT 
GTTCAGTGGTCACAGGAAGCACCACCCTCCAAAGCCAGCACTTAAAACCTTTCCTTCTCT 
TCCGTCTCTCTTCTTTACCCTTCTGTTTTTATTAACAATGCAATAAGAGGAGAAAGAAAG 
AACACAAGTTTAATTAGCAATGAAATTCAAGAAGCATTTTCTTTTATGCCAAGGTAGTGA 
AAATTGTTTCACACGGAACATTTTTTTTTCTTAATGTGTTTTTTTTTTGTTTATTATGTG 
CATGCTCTCTCTCTCTCTCTTGGATCAAGTTCAAGTGTTCATCTTTTCTGCTTCTTTGAA 
TTTTGTACTTTTTGGATTAAAATATCTGCATGCATGTCTACCCTTTTGAGCCTTCTGCTT 
GTTTTCTGGATTCATGGTTATGAATTGCTTGCCTGACCCGTTTTTTGTTGTAAAGTTTTC 
TACTTTTGTTTTTCCACTATTCATGGTAGCTGAGCCTTTTCTTTTTTATCTTCATGAGAT 
CTCAATTACTGGGATTGGAAAATTGTCTGTTTGTTGTTTTGTGAAAGTGGCATCAGCCAA 
TGAGATCTTTGGAACACAAAAGGGGAGGCTTTTGATTCTGTTTTGTGTACAAAATGCTTC 
CAGAAAAATTGGTGGGAATATATGTTTTTTGTGATTTACCAGCTGTTTCATTGGTGATCA 
AAGGGCATGGCAGTTTTGATAATTTGATCTGAACCTTGTTTTGGGAGTTGATCTTTAGAT 
GGCATGCCAGTGTTCTGCATTATGTGTTAGTTATTTGGGCCATTTAAACAAATTTAAGCA 
TGCAATGAATGGAGTTTGTTTATGTTTTGTTTTTTAGTGTTGTTAATCTCACGCTGAATT 
CTAGCTTACTGAATCAAGCTTGTGATCTCATGGTTGTGCAGAAGGAATTAGATGCTGATA 
AGTGGTATTGATCGATCTGTTACTTTCTGTGGGAGACTGAGAAACGATGCCAAGCCAGCT 
>Glyma12g07860 | Gm12:5496698-5498197 FORWARD 
TTTTTTTTCCTTTGATTTTGATTTTTTTTTCTGTTGTAGTTTGTTGTTTTTTGCTCTCTA 
TTTTCGAAACGAGATTGGAGCTCTGACTATTGTGGTTTTTGAATTTTTTTTTGGATTGTT 
TTTTCCAAGTTGCTGCATCGCGCTTGCAAATGGAGGTTTGGTTCCTGTCAGTGAAGCTCT 
GAAGGTTTGTTTCATAGTCCTATGATTCTTCTTTTTTTTTTTTTTTTGAATTTCTAATTC 
TCTCTTGCTGTGATTCCATTGGAAAAAAAAAAAACGGTTAAAACGCGATTTTAGATCGTG 
TTTTCTGGAACTTTTTTTGTTCTGTTTGGTTTAGATAATTAGAAACTTCATTGGTATATT 
TGTACGAGACATTTAACTGTTTTACGTTTGACTCTGTTTTCATTCCCTAATTTCTGAAGT 
CTGTGCTAATACATGAAAAATAATCTATGAAGCGTCTCAGCATAATCAATTAATTATAAT 
TTTTGCATCAAATTTATAGTAATTGTATTTATTTCCCTAGAAGATTGAAATAAAAATGGC 
TCTTCCATTTTTATACCTGTCCTTCAGTGCATCTGGTGTTATATAAGGTGGATAAAAATA 
TCTGGGAAAAAGAAAGAAAAACTAAGAAGACGATGTTTTAGATTATAACTTTGGAGTTTT 
TGTGTTTCATGTTGTCTTATTATATAAGCCTCTAACTATTCGAACTATTCGAATTTCTGA 
GGTCTGCTGATGTCTCCATGTAAAGTAATCTTGTGAAGAGTTTCTCATGTATGCATGTCT 
AATCAGATTTCGTCCGCAGTTTCTGTAAGGATGGTAAGTGAGTTTAGTTATTATATTCAT 
TTTCTCAGGATATTGGTATGAATGGAAAGTTATACCTAGTGCTGAGACAGAAGCTTTGAG 
GGTTCTTTGATGCAGGAACAGGTTGTCGTTCCATTTCTTTAAATTTGCTATGAAATTTTT 



GTTTTTGAGATTTTCATTTCTGTCGGGGGGCTGGAGTTTGGAGGTATGGATCTATATTTT 
TCTATCTTAACTTTTTCAAATTACTACTATGTAATTATTATCAAGTCTATTTTTGTTATG 
TTTAGTCTGTTAACAATTACCATAAGCAATTACTGATTTTATTCCTTATGATATTGTGTA 
TATGTAAATTTGTTTGGGCCCCTTGGGTGGAGTACCCTCAGGTATAGGGTATTTGGTTTT 
TTCTGAATTATGATGGAAAAAGCGCTGACTTGACTGATGGATAGGGTTGTGTTTGCAGAA 
ATTGATAGTTCAAGTGCTTGGGATGTGGAGAATCCATGATTCACTTGGGGAGGATATCAT 
GTTCGTGTGTTAATTCCTCACAATGTTTTTGCAGTGTGGTTGATATAGGCTGGTCCGATG 
AACAATAATGTTGGGAAAGGGAAAAAAGGTTTGGCAGAACAAAATCATATGTTTTTTGAC 
AAAAAGAGTCTCGAAAATGGAGTAGTTAATGGAGGGGTAGCCTCTGGATCATCAACTGAA 
>Glyma13g22320 | Gm13:25866825-25868324 REVERSE 
AAAGGCAACATATTTGAAGAACCCATTTATTATAACTAGATATGATTAAAATTCTATGCA 
TGATTGCTAAATACAAGGTGTTTGTCAGTGTAAAGAATAAAGCATGTTTTAATATTTTTT 
TTAAATGATATAAAAATACATATTTTTATCATAAGAAAACAAAATTAGTTTTCCTGTATT 
AATCATAAATAATTTTAAGTATGAAGAATAAAGAATATATTAATCATAAATTATTTAATT 
TAAAAAATTAAATATTAGTTAATTATATTTTATAATATTTTCCAAATTTTTATTTTTAAT 
ATTTTTACTAAAAATATATTTAACTAAAAATGAAATATTATCTTAGTAGGAAATTCAAGT 
TTCTTATTTTAAATTATTTAATGTAATTATATTAGTTATTTAATTTAATGAGTTTAATTT 
TATAATGGTCTAATGCGTTAAGCTCACAGACTTTTAAAACTGATGATGTAGGTTTAATGA 
GCCAATACATATATTGGACCGTTAGAAAATAATGGAACTTTAACTGATCATTACAGAAGG 
AATTAATTACTTATAGTTCTTAAGGAGTATATCAAAACACAACGCAGTTTTCTTTCTTCC 
TCACCAGAAGATAAAGTGATAGTCCTCTCCTCTTGAGACATATTGGTTGAAGAAGACCAC 
ACACCATCCTTTTTAGTACAGGAGATAGTTGATTGCATAGATATTATATTCCAATCAACT 
ATTGTGAAATCGAAAATTTATCCAAATTTACAAATCCTTGATATTTAACGCCATTTAAAT 
TTTAGAACTTTTAGTATTTTGTTTGAGTATTGAAATCTAGAATTTTGATTGAAGATTAAA 
AATAAAGTTTGTCCAACATATGATTATTGTGTAAATAAAATCCACCCAACTTATGCTTGT 
TATTTGACCTTAATAATACTAAAAAAAAATACTTTTTTTCTTCTCATCATAGTATTGATA 
AAAAATAATTCTATCAAGAATCATAAATATATACAAAATATATAAAATGAATATTTTTCT 
CTTAATACAATGTATTTCATATTTATTTAAAATTAAGATTAAAACTCTCTCAATATTAAG 
AGACATGAGTTATTACTATCACTTATATTTATCCTTTTCGGTGAAACATCATTTTTGTAT 
GTTGAGTATAGACCTCATTTTGTGCCTTATGAAGTAAAAAAAAAGAGAGAGAAAAGAAAA 
TAATAAATATAATAGGTGATGTATTAATTAAAAAAGGAAATAAATGGAAAAGAATGCGGT 
TTAATGAATATAATTACCTACCCAAATTATGTCGTTTTCTTAACATATTTTTCACACGAA 
AATATCATCATATCAATCAATCTCGTAGTCGTAGGTGGTTTTGTTGAATATAAAAAGGGT 
AAGCCAGGTGCATTATTGTATTCTGCATTCACACAGGCAATTAACAAATAATTAAAGACA 
AAGACTAACTCTGTTGTGTTGGAAGAAAAAAGTGAACGACAGAGAGAAGAGCAATGCCAT 
>Glyma13g26770 | Gm13:29986546-29988045 FORWARD 
AATTATATATTTTTCATATTAATATTGACCCCTGAAGAGAATAAAAAAAATGGGGAAACA 
GATTGGAAAGTCAATGACATTCTAATGAAAGAACTAACGTTGATTTTGACCCACATAAAA 
TACTATGGTAATGATCGGAGACTAAGCATAATTTAAAGTTTTTTAAAAAAAGAATAATTT 
AGTGAAGTTGTTATATTCAAAATTTTAAATTGTAATTATAATCGAGATTCATTGCGACTC 
TTGATATTACGAGAAATTACATGCAAATAGTAAATAATTTAGTGAAGTTTTTTTATATTC 
AAAGTTTTAAATTGTAATTGTAATCGCGATTTGTTGTGACTCTTGATAATGCGAAAAATT 
ACGTATAAATAATAAATAATTTAGTGAAGTTGTTATATTCAAACTTTTAAATTGCTATTG 
TAATTGCGATTCGTTGTTACTCTTGATATTTGAGAAATTATATATAAATGATAGTTAATG 
TGGCTGTAATTGTGGTCGTATACGAAATTGCGTAAACTATTCTTTAAAACCTTGATTATA 
ATTAAAGTTTACAATCTTTGGTTAAATTTTCTCACTCGAAATATTCAACTGTTCTTATAG 
GTACGTCGGTTCAAGTACATGCCTAGTTTTCCACCTCATTTAAGTTTTATGAGTAAAGAA 
AATGTCCAAAAAAAGTTAACCTGATCGTATTGTGTATTCCTTCCATTTAAAAAAGATTTT 
AAAGTACGTATGACGAGTAACCACAAAAAGAGTAAGATATTTAAAGTATTACACAAACAA 
GGAATGATATATGAATTAAAAACAAGACAAATATTATAGAAAAGTAAAATAAGATTGAGT 
TATGTTTCGAGGATTGGTTTTCCCTTGAAAAATAATGTATGGTTTTGGTCCAAGGTTCCA 
AATTGTCCTTTAAAATTTGTAAAAGCACAAACAAGTCAATAGGAAATTATAATACTAGCT 
AGTATTTCTAGTAAATGGGGTTAAGTGCAAATCACTAAGCAAGTCATGCACATGCATGAA 
TGGTATAAAGATTTTTTTATTTTTTATTTTGTCTCTAAACAATGCCATTTAGGTCTTATG 
AAAAGGCAAATGGAATGAAAATAGAAGTATTAATTATTATAACAAACCAACTCACCCCAA 
CAGTTGCTTATCATTGACAAAAGGGTCAAACAAAATAATAATGAACAAGTCTAGTTTTTT 



AAATTTGGTAAAATTCCACCACCTCCTTTGCTTCTTGTTCAATTCAAAAATCAACCTAGA 
AGATCCTTGAGATTCTTGATGAAATCTGTGGGATATCACTTTCCAAACTGTCAGATTTCC 
TATGAGGATTATGTATCTTCTTGACCATGATGGGTTCCCATTTAAAATGTCACACTCTCA 
TTCCATCACATTACATTACATTATTATTCATCTCTATTCCTCTTCCTTGTTCTATTCTTT 
CATCCAATTCTCTCCTTCTGTTGTGGCTAGCTAGCACACAATTATATCTTCCAAGTTATT 
>Glyma18g17330 | Gm18:18479551-18481050 REVERSE 
AGCATTGTTGTTTGTATTTTATTTTACCTGACTCAAACATTTACTTTATGTAAAATTTAA 
TGTATTGTTTTTTTAAAAAAAATACACAGCTTCTTTAGATCACACCTTTTAAAGAAATTT 
TCAAAAGAAGAAAAAAACTTTCATGAATTATCATATCCGCAATGGTTCTTAAAAAGAAGA 
AAAGAAAGAAAGAAAATCAAAGAAGCAATAGTGTCGCCGGGAAAAGGCATTGTTATGATG 
CTTCCAGTCGAGGGAGTTGCATGGACCGGCACGGGATTTGACGGCGCGGTTTCGCAAAG
CATTCACTTTAGGTCAACCGGGCCAGCCAATCACTGTGTGACATGTCATCTCTTCGCACAT 
CCCAAGAATTGACCAAAATCTCGTCAATCACACGCGATATATCATTCCTCATCACAATAA 
TAATATTAAAAAAAGTTTGTGATACGGAGAGATCATAGTTCGAAGTGGATTTCAGAATCT 
CAGCTCCATGTCTAAACATTAAAAAAATAACAAGAAAAAGGGACAGTGAAGATTTTGTGA 
TTTCCTGAGAGATTTGCTTTTGCGAAAGGGACTTTATATCATAGAGAGATATTAGCTGAT 
ATATGGTATAGAAAATCTTCCATTTTATATATATAAAAAAGAAAATCTTCCATTCATAAT 
TTAATTATTTTTTTAAAAAATAAAAATTTAGGAAATAAGAATTTATAAGAAAATTTATAA 
ATTGTTTAATTATTTTTAATTTCATTTAAAGAATAACATAAAAAATAAATATATTAATTA 
TTACAAGATAATTTTATTTTTAAGAATTTAATTTTCATGCGCTATGTTTTTACCATAAAT 
CAATTAGAAAATAATCTTAGATATAACATTTGAAGTAATAATTATAAAAGTTAACAATTT 
TATCATAAATAACAATTTATATTAGATTATTGTTTAAAAACATTTTATACCATCAGTGGA 
TTTCAAATTTAAGTTTTATACTAATAATGAGAAAGATAAGATTTTATTCTTAATATTCAC 
AAATTTATATGGAAAAAAGATCAGTCACTAATATGATAAAAAGTTTTAGATCTTATTTCA 
TCTCAATTTATTTTTACAATAATTATTTTAAAGTAACATTGTAATTTGTGATTATACAAG 
AATGTAAAATTGTTATTAGTACATAGAACTCAATTAATATTATAAGAATCTCTTATATTT 
AGAAAATACTTTTACAAATTTATTTTTTGAAAAATTAAACTGTCCTTTTCCAAAAACTGA 
AAAATTAAAAGTTATGGTAAAAAAATAATAAATAATTTTGTTTAACATCTTTATAAAAGT 
ATATTTATGATTTATAATATTAAACATTACAATTTTAGATAGCNNNNNNNNNNNNNNNNN 
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNCTCTCTCTGTTCACTTTTTCTATCCTCGAAGCAAGAA 
>Glyma11g37480 | Gm11:38572962-38574461 REVERSE 
TCAGTGAATTCTTAGCTGACAAAACAAAAAGAGGTGATTTTTTTTATATATATATTTCTT 
GTCCCCTTACTTTTTCTTCATAAATTTCCTTCTCATGCATTTTTCCAAAACAGAATCTGG 
TTTTCATTCTCTGTTTTCTTCCCACCCTATGCAAATTGCAAACCATAAATTTCCCACTAA 
TAAAATGAACCGCAACCTCTCCTGCCTCATCATCGTCATAATAATATATTAATACATATT 
TTTATAACAAATTGCTATAATTCATTTTTTATCACATTGTTTAAAAATGGAGATCAAAAC 
TAATATTTATTCAGCAAAAAAAAATCAAAACTAGTATTTCATAAGTATTGTTCTCTTAAC 
TCATAAAGACATTTTTTAAAGATAAAATTATAAAACATATACGAGCTAAAGTGTATAACA 
CTTTAGATAGATGATTTAAAATTAGGAGACTCATGCAAGTTAAAATAAACAATATCTCAT 
ATACAATAATCCTAAATAATTGAGCGGAATTGAGGTGCAAACATTAATAATAGAAAGAAC 
AGGTAAACCACAAGGCTTTTTAGTCCTTTAGCCTCAATTGAAAAATTACTATTCTGATAC 
ACCAAAATAGCACTCTACATAGATAACAGTCCCACTAAAACCCTTTTTAAAAACAAAACG 
ATAACACCATACAAGCCAAAGCATATAAAATATATACTTCAAATAAGCAAAAGTGCCACT 
TACTGGCTTTTAGAAATGCATCTGCACCGCAGCACTACACAACGCAGGTTCCAGAAGTAT 
AGTAGAAAGTAGAAGCACTGTTTGTTTTCCCTAGGTTATCTCAGTATAATAGTACATAAT 
AATAGCTTTTGCATATTTTGACAAGAAGCCTCACTCACTTTCCCTGGGATGCCTGAACAA 
TCTTCCCACTCAGTTCAGTTCACTTTTATATTAATGTTTTTGGTGAAATGGTATTCCTAC 
AAGTTTTGATTATATTTAAATTGATTATCAGATTAATATTTAATCTCAACATAATCACAT 
TTAAAAGTTTATTATTATTCTCTAAAAGTGTATTCTGCATATATCAAATTCAAGTCATCA 
TAAATTTAATATAGGTTGTCAATCGAGTTAGGTTATATATTTTCAATTTAAATTAAAGCC 
GCCCAACGTGTTTCGGCATTAAACTTAAAAAAAACTGCATCACTGTTCCTAGTTCCCATA 
ATACTAATGTAATGCAATTCTATAACAAGTAGTATAGAACTGAATTGTTGTAGCTAGGTA 
GGACCAAACAAAACCAAAGGGATATATACTAACGTACGCCACAGGGACCGTTAGCTGTGC 
GGCGCCAATATTCGTTGGTGTTGGTGCTCTCTCTCTCTCTCTTCTGTGTCTTTCCTTTGA 
TATTTTTTAACTCCTTAACTTATTATAACCCCCACAAACAAACTCAACCTTTTTTTGAAC 



TCACTAACACAAGCACACTGATCCTAGCTTGGCCCTCTATTCTGTGTCTCTCTCGCAAAA 
>Glyma05g06070 | Gm05:5629283-5630782 FORWARD 
ATGTTTATTATTTAGTTAGCTTTTACATATTTAAATACCTTAATTTTGAATGACTTAAAC 
TGATTAGATATTTAATTTTTAATTGTAATAGTATGATTGTGATTATATGCTACAGGTACA 
TGTTAGATTCTAAATACAGGTTACGAGGTTAGTATGATTAATATAGAGTATTGATCTCAT 
TTTTTTAAAGTGAGATTTTCATTTTTCTTTTTAGTTTTAGCTATATGGTTATGAAATGTC 
AAATTTTTATTTAATCTTTCGTCCTGTATTCATTTGGATATTATTTGTTTTCTAATTTTT 
ACTTTATTTTTTTTATCATTTTCAATTTTTCATAATATGTTAATATTTTAATCAATCAAT 
TCCACTACCCAAATCATTCCACTCTACCCAACAATTTGTTATATTGAATTGGATCTTAAA 
ATAAATCAAATTCAATCTAACATAGATCTCTTATATTATTATTAAAATCATTCTCATTAA 
AAGTGGATTAAAATATAATTTTAATTCTCTTATTTTATTTAATTAATATTTTTGTTCATC 
TTATTTGATATTTGATTTTCCTCTTTTACAAATAAAAAAAATCGGTCCATTAGTCAATTT 
TAGGACGTTGAATGTTAATAAGAAAAATATTATCCGTTAAATTGCTAACATAATACTATA 
ATATTAAAATTTTAAATTATTAATTTAATAAGAATTTAATTAAAATAATAATATCATGTG 
CCACATCATCAATTGAGATCAACATTCTAAAAATTGATGGTTGAATCAAATGTTTTTATT 
TTGTTTTATTGGAGAACCAAAATTGAGAATGCAATAAAATAAGAGATCAAAATTATATTT 
TAATTTTAAAAACTCAAAAGCTTCTTATTTAATATAATTATTCCAATTTATATGTAAACA 
CAATTATTTAATAAAATTAAATAAATATTTCTTTTTTAAAAAATAACCTAAATAAAACGC 
TTAATAACTTAACTCTTTGTGCTGCCTAGGTCCACCTGAATTGATGAAATATTTACATTA 
CCTTAGTCGAAGATTATTTCATCGGATAATATTAATGCACGATGATTGGGCACCCAACAA 
CTTTAAAAGCATTAATAAACCATTTTTTTTAGAGAAATAAATGCATAATAATTATTATGA 
TAAAAAGAACTCCATTAATGGCACTGATGAGGAAAAGACACGTTATACAGTTAAAACCTC 
TCTAAATCTCTAATACCAATGTCAATAAGATACTATTCCCTCTTAAACTTTTTTACTATA 
ATGAGTAGTTGTTGAGCGTGTTTTCCTGCAACCATTTTCTTCCTTCCTCGGTTGATTGAT 
TGGTGATGTTGCTGGTGCCCCCAGAAGAAGGGGTAGTGTTGGAATATTATTAAGCTTTGA 
ACTTTGAAGTTGTGGCAGAAATCATTGACCCTTTTTGAGAGACTTACTTACTTGTGGTCC 
AAAACTGCTGATGGCAACTGTTCAGTGGTCACAGGAAGCACCCTCCAAAGCCAGCATTTA 
>Glyma19g35480 | Gm19:43067227-43068726 FORWARD 
GTGAGTCTGTGTTGCTTCGTCACCACATGAGTTGCGAACTAAGATTAACAGTGCGATAAA 
ATTAATTGAATGTGACACAAGTTATAATAATAAGCACAATTATTAAACGACAGTGAGCCA 
GCGCAATCTTTTTTTAGCTGTCACCAAAATCCGTTTTCTCTTTATACAAACATGTCCTAA 
GTCACATAACATTTTTCCATCTGGGTAAACAAAATTAAATATAAACTGTATTTTTAATAG 
GAAAACGGTTTGAAGGAGTGGCTTTGTTTTTGTTTTTGTTTTTTTTTTTTGCATTATTGT 
ACGGTATATATAGATAGACTTGATTCGATGGCCTAGGAAGAAAAGTAAAGTTCATAAAGG 
TATAGGCTTAGTTGTGCTTTGTACTAATGAAAAGGAGAGGAATTGAAAGGAATGACGACC 
CCCCCTCTCCTTGTCAATAAAAAATGATTTGAAATACTTGTCTTGGTCAAAATAGGAAAT 
ATGCTCCAGAAGTTTAATTAATAAAGATGGGAATCAACCCATTTTAGGTAAAAGAATACA 
GTACTAGAGATATTGAACAAAATCCTACAAGATACTTTTCTGAATCCAATACTGATGCTT 
ATACCACATGTTCTTTCTTTCTCTTCATTATGCTTTAGATCAATGACTTCTGGAACCACG 
TGGAGGGAGTATATATAGCTCAACTTGCTTGTCACTTATCCATCTATCACTCCTGGTGAC 
TGTTGGAAAAAGAGTTATCCATTCAGGTTAGTCTCAAATTAAACATTAGTTGTTATAAGT 
GGGTCTACCAGATTTTAGACCATACTACATACTTTACTGATTCACACCTGAATTATTTTT 
ATATGTATTTATATTTTTCAAATTGAGTAATGATACATATTTGTTACAATATAAGCATCT 
CATTCACATTTTTTTTCTATTTCTTTTTTTTCACGTCATATTATATGAGCACTAGTCATG 
AGGTGTCTATATAGATAATTTTTTTTAAAAAAATTTATATTGTTGTGTTTGAATACAATT 
TTGAAATGCACGTATAACTCCTCTCTCTATGTTTCTCAGAATCAGTAAATTGATGCTTCT 
GCGTAAACAACCTAATAAATTGATGCTTCTACGTAATCTACGTGCTTCCAAACATCAACG 
ATTATGAATCAAATACTGTAATTCAAGATTGCTTTAGTATTGAGTAATGATAATTTATAC 
ATTTCATTATCTTACAACTTATCTTTCACCCTATTTTTTTTCTTATTTCTCTACCTTTTT 
CGTTATATTACATATTATATCTATCATTTTCTCTATACTTTTGTTTTTATCTCTATCTCA 
TCCTCCCTATGCTCCAATCCACCCAAAATAGGGTGGAGGTTTAACATTTCCGTTTAGTAC 
TTCATATATATTTCATGAAACATTATCTTTGGATACACATATATCTAATATATTCCCAAA 
AGAAACTGTGCTACAGGGAGAAGACAAAAGGAAAAGATTGGTGAAGAACAATTAAAAGT
C 
>Glyma04g33110 | Gm04:38595069-38596568 REVERSE 
AGGCCTCGACGCATGAAGTTCTTGCACAAATCGCATGACACATCTCCGACCAACATCACA 



CTGAACTTCTCTCCCTCCGCCTCAAGACGTCTTCGATGGACCTTTTTATTTTTTTTCACG 
GGTGAATAGTGCCTATCATCATCAGATAAGATCGTCACATTATCCATGTGTGCAAGCAAC 
TCAAAACACCGCCTCACATGACCCTATGCAGGGCCCTAGCATGTGAAGTTCACACACATG 
ACCTCCAATGAACCGCCTTTAGTTTCCATTGGGTTGACCAGATTTGTAACAAGCTCGATT 
CATATGACATATATGCTGAAGCTTGAAAGGGAGTGTTAAGATTACACATTATTCTATTAT 
TTATGATTAGATAGTAATTAGTGATTTAGTCCTTATTACTCATTATTAGATGGATTTTAT 
GTAATCAATATTGATCTTATTTGCTCATTATAAATAAAGGGTTAGCGTGATCATCTTTGA 
CACAATAACATTGCTATAACAAGTTAGGGACGGAAATATACATTCTCATGTTTGTTACAA 
GTTTTTGAAAAATATTCCCATGTATTATTGATTCCTAAGAATGCTATGATTTTATTTTTT 
ATCATGTTTTCTTACATTTATATTCCCATCAGGAGGGAGTGGGAAAGTAATATTCCCACA 
AAAATATGAAAATTTATTATCTAATACACGTGTAATTTTCTTTTCTATTTAACTTATTTT 
AAATTTTAAAAACTATTCCCACCTTTCTCGTGATAAAGTTTTCGTGAGAAATTTATTAAA 
AAAAACATTTTCAAGAAAAACTGTTTATCGAGAATCTTATTTTCTTAAAACAGATATAAA 
ACATTTGAAATTAAGATTCTTAAAAACCTTGAAATTTATCTCCTACCAATGCCTCCTAAA 
AGTGATAACCGAGAAATTTTCTGCGAGAATAATCGATCAAAATTTAAATTAATTAAGACT 
AAAAACAAAAATAAAAAAATAGGAAAAAAAAACTAAACCCAAATTTATTAATAGATATTA 
TTCATGAAAAGTGATGGGATATTTTAGACTATACATTACATTGGTTCCTCTTCATTTTGG 
TGGAATGAGAAAGATCTTCAGGTGACGTGGCCGGCTCCCTATCTCTACCCAACTATCCAG 
ACCACCCACTCCCTCTCTCCTTTTCTATTGCACTTTTCGACCCTTTCCTTTCCACGTCTC 
CCTCTTTCCTACGCCACGCCCCGTGTGCACTGCGCCCCCCAATCCCCGCGCACGTTAGCT 
CACCCCCTTCCTTTCTTAATTCCAATTTAGGCACCGCTTTTCGCACGCCCCCAACCAAAC 
AAAACAAAAAAAATAGCCGCGGTTTCCTTACCATGCTTCGCTTCGCCGACCTCTGACTCA 
ATAATAACAATCAGCCACCATCTCCTTTTCCCTTTAGTATCTGCTAACGTGCGCCGTCTC 
AACGGTGTGTTTGATCTCCCTCAACGATGCTGTTTTATCGGAATGAGCAAGTCGAGGAAT 
>Glyma06g14150 | Gm06:11154430-11155929 FORWARD 
TTTAAAAGAGATTTCTTCTATTCATGCATTGGGAAAAAAGTATTTATCTTAGAATGCATT 
TGATTCACGAATTAATTTTTTTTTATCGAAAATGTAAACATTAGAATATGAATTTTTTAT 
GCTTGTTATAAGTTTTGAAAACTTATTCTCAAGTATTAATGAAACTCATTTTATGATGTT 
CGTGAAAAGTCATTATTTTAAGAATGATATACTTTTTTTTTTCAAACTGTTATTCTTACC 
AAAAGGGATAAAAATGGGATGTTCACGTGAGAATATGAAAAATTATTCTATAAATACACA 
TGCAACTTTTATTTATTTTTATTTGAATTATTTTAAATTTTAAAAATAATTCTAAGAATA 
TTAAAACGTAATTAAACATGTTTTTAAATATACTAAAAATTAATATATTTAATTTTCATA 
TTCCTAAGAATGTAATATTATTCCGTGAAAAAACGTTTCCTCAATATTTGTTCTTTTATT 
TGTATGCGGTGATTTGAACTAAACTACTAGTACCATTTTTTTTTATAAGCAAAGTGTATA 
TATTTATTTGAACCAACTCAAAGCACAAGTTGTGCCTTGAGCCAACACGAGCATATTACA 
CAATAGGTACTGATACCAATTAAGTTATCTATAAAACTAAGCTATATATGCTTTTCATTA 
AATAAAATTATTGTAAGAACTCAATAATATATAAAATTTAATAAACAAGAAATAGAGGTC 
TTTGGTAGTCAAGAAATGGAGTTAGAATAAAAAAAAAAAATCGAAGACTAAAAAGGAGAA 
GAAAAGAAATGCAGAAAGACAAATCACCGAAAACAAAATACAGTAGGCTTCTAGAGATGG 
GAATAAGTGTCAAAACATTTAAAAGTAGGGTAGTTTGGGAATTTAGAGAGAGAAAAATGA 
AATGGTTAATAATTGGATAAGAAGAAGACTCTGTAATGAGAGGCAATAAGATTTAGAAAA 
GTGTCCTTGGGTTGATTTGAACGTCATCCCATATCTAAGCTTAGGGACTAGGGTGGTAAA 
TGAACATGCAGGCCACTTCACGCATTGAATCGTGGACTTTCCTCCAACGGAGGAGCGAGT 
ATCCAGCACGAAAGACAGTGGGCGCGTGAGGAGCTCCCCTCCTCGTAGATAGCGTTTGAC 
AACTTCAAAGCCACAAAACGAGACTCTCCCCTAGGACAGAGCCACGTGTCTCGGTGTCGT 
CCATGTGATACATGGGCAGCCTCAAAGCACTCAAAAATATCTTTGAGAGAGTGGGTTTAA 
ATTAATATCTTTTCTGCCGGCGGGGCCCACTCAGCGGCAATTGTCCCACACATAAAATAT 
CCACATGAAATGAAATTCGGATATTTTTTGGAAAGAAGCGAAGTTAATAAGAACCAAAGA 
AATAAATAAATAAAAAAGCGGGTGAAAAAATATCCACCACCAAACCCACCCACGAGAACC 
CAATGGCTTTTTGGCTTTAGATCTTTGGTCGAAAACCAGATCTCATTGCTGACGTGGATC 
>Glyma17g33230 | Gm17:36888810-36890309 FORWARD 
TAGTAAAATTGATTCATTTAATATCATTAATATAATATTATAAAATAAACTAATACAAAT 
TAAAACAAAATATTCTTCCATGAGATTTATTATAATAGTTTGAATCACAATTATTTCTTA 
TAAACTAATTTCTTACAATAATTTTTGTTACAACCATATTTGTTAGAATCAGATTTGCTA 
AACAAATGAACAAAATATGATCTATTAGTATTAATATTATACCACATGACAAAAAAAATA 
TATGAAAGAAAGGTAAAACAAATAATAATGTACCTAAAAGTAATATATTAAGAAGTTTTA 



AGATTAGTGGTCTCATCACTTACACTTCCAATGCTTGGAGTCCCAATATTAGTAATATTT 
AAAGCCAAATCGAGACAACTTTAAAAATTTTGATCGGTTTTAATTGGTTCGATTTTGATC 
GAATTTATAAATCTAAATCTGCGACCCAACCCGTACATGAACGGTTTTGATCGATTCTAC 
TCGATTTTGACCCAAATACATAAATAACCTAACCCCAATTGTTCCGATCGATTTGGATCA 
ATTCGGGTTCGCGGGTAACTCATACCCGTGAACAGTCCTAATTCTAAGGAAAAAAAAAAG 
ATCAAATTTAAATGGATAATCTCTTGACCTGAACCAAAACAAACCTTTTGTGAATGAGTT 
AAGATGGGTTGGGTTTCAAAAAAAATTGTGAAAATTAAAACCAACTAAATCATTCAAATT 
TGATTAGGATAAGTCTTAGAATTTGGCTAAAACAGGCCCGAATCGACTTACAAACGTTCC 
AATGCTTAACAAAAATTGTAAAATAAACTACGGTAATATTCCGGGTGATTTCTTAAAAAA 
ATTAATGTTTTTTAAAAGTAAAGGATTCAATGTGTTTTTGAATAATAAGGGATATATGGT 
GTAATATGTTTCTTGGACAACAAGATAATGCTATGATGTATCTCAAATAATTAGGGAAAG 
TTGGGTTTAGGTAATAAAAGGACAGATATGATGAGAAATTAGGAAAAAGATAAAGATACT 
CTGTAATTTGGTGTCTAAATTCTAAAAAGGAAAGAATCATCATATGTTTCCGTTTTTATG 
AGCGCGTGCACACAACGCGTCAAATTTTCCCAGAAAATTTTGAATTGAATTGCCGATTTT 
CTCGTTCTTACGAGAAAGGAAGGTCCATCATCACGAACTTCCATAATTATAATTCGGTCA 
AAATCTCCTCCTTGTTTAAATCAAACTTTCACTGTACTCACACCACCGCACATTTTTAGT 
TCAAGATTCTGTATCTTTCTCATTCAACTTTGTCACACAACACATAACACTCAAAATAAA 
AAACAATTGTTTTTTTTAATTGTTCTCTCTTTCTTTCCCTTCATCACTCCTACTTTTTCC 
CCTTGTCAACGATATTCTTCCTTAAAAATCTTCTTTTCTTTTTCTCTTTCTTTCTTTCGG 
GGTCCTGTGTTTCATAGATTCTGTTCTGGGGTATTGGCTTCAAGACCCCTTTGCAAGAAA 
>Glyma16g02050 | Gm16:1590480-1591979 REVERSE 
CTCAAACATACAACTTATCAACGCCATTTATACATCCAAAGATAATTTATTATCCAAAAT 
AAAAACTTCATACATTTGATTCTTTGAGTAATTTATTCATAATATTCTATGTCCCTCTTG 
CTAACTTCTCAACAAGCTACTTTGTACTATCATCTTTGTTCATACATCAACTATGTATGT 
CACGTATTTATAATAAAATAATGGGTTAACTAACTTTTTAATCCCTAAATTTTTTTAAAA 
TTTAGTTTTTAGACCCTAAACTTGTGAGCCTGTACGCGAGATAAAAATATGGTAAAATAA 
AACCCAGATGTTACTGTGCAGAGAGAAAACGTCGAGTCAACACGTGTCCGTCTGGTGGAG 
CCCATGCTTGTGTAATAAGATAAGGGATGGCTGAAATGGTGCCACGTCAGCCTGGTAGTT 
GCGATCCACCTTTTGATGAGAGATTGAGGTTTTGGTGGGAAGATATTTCTAACTATTTTC 
ACGGCTGTGGTTGTGGGCGAAAGCTGCTTGCCAGAAACTGAGCAAAGAAGCAAGTAAAG
GGCGGTTTGGAAATTGTTACTATTATTTTCTCTCTTACATGTGTTGAGGATGATGATGAAG 
TCAATTTCATTCACTCTGTTTTCTTCTTCTTCTTCCTTGTGGCCGATTAGGGTTATTATT 
CTTTCTGGCTGTGGAACGAACCATGCTGTTGTTCGAGAATGGATGAGTTGAACTGCGCGA 
TGACGACGACGACGACGGAGAATAGCAATGCGGAGCTGGTTCAATGGGAGAGGTTGAGG
TTTTGGTGGGAAGATATTTCTAACTATTTTCACGGCTGTGGTTGTGGGCGAAAGCTGCTTG 
CCAGAAACTGAGCAAAGAAGCAAGTAAAGGGCGGTTTGGAAATTGTTACTATTATTTTCT 
CTCTTACATGTGTTGAGGATGATGATGAAGTCAATTTCATTCACTCTGTTTTCTTCTTCT 
TCTTCCTTGTGGCCGATTAGGGTTATTATTCTTTCTGGCTGTGGAACGAACCATGCTGTT 
GTTCGAGAATGGATGAGTTGAACTGCGCGATGACGACGACGACGACGGAGAATAGCAAT
GCGGAGCTGGTTCAATGGGAGAGGTTGAGGTTTTGGTGGGAAGATATTTCTAACTATTTTC 
ACGGCTGTGGTTGTGGGCGAAAGCTGCTTGCCAGAAACTGAGCAAAGAAGCAAGTAAAG
GGCGGTTTGGAAATTGTTACTATTATTTTCTCTCTTACATGTGTTGAGGATGATGATGAAG 
TCAATTTCATTCACTCTGTTTTCTTCTTCTTCTTCCTTGTGGCCGATTAGGGTTATTATT 
CTTTCTGGCTGTGGAACGAACCATGCTGTTGTTCGAGAATGGATGAGTTGAACTGCGCGA 
TGACGACGACGACGGAGAATAGCAATGCGGAGCTGGTTCAATGGGAGAGGTTGAGGTTTT 
GGTGGGAAGATATTTCTAACTATTTTCACGGCTGTGGTTGTGGGCGAAAGCTGCTTGCCA 
GAAATAGAAGTATCTTTTAGGTCACTTCTTAATAATGATACAAAACATTCACCAACTTTATT
AATAATTAATATAGGTCACAAATTAATAAGAGAAATTTAAAAGAATTAAAACAGATTTTAAG
TGCATTGATTAACGTTAAAAACACACACACTATACACGTTATTTAATACTCACTAATAAAAA
GCGAAGGGGTTTCCGAGTTTT 
 
 
 


