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GGCCTGGGCGTTTTGTTGTTGGTCTTCGTGCTGGGTCTGGGTCTGACCCCACCGACCCTG
ATGGCGATA AGCCCAGGCCCGTTGTTCTTGATCTTCGTGCTGGGTCTGGTTGTGATCCCTCCCACTCTG GCT
ATGGCGATG AGCCCAGGTCCTTTGTTCTTGGTCTTCCTGTTGGGTCTGGTTGTGATCCCTCCCACTCTG TCT
ATGGTGATG AGCCCAGGTTCTTTGTTGTTGGTCTTTTTGCTGAGTCTGGATGTGATCCCTCCCACTCTG GCT
ATGACAATG AGCCCATGTCCTTTGTTGTTGGTCTTCGTGCTGGGTCTGGTTGTGATTCCTCCAACTCTG GCT
ATGGTGATC AGCCCAGGTTCTTTGTTGTTGGTCTTTTTGCTGAGTCTGGATGTGATCCCTCCCACTCTG GCT
ATGGTGATG AGCCCAGGTTCCTTGATGTTGGTCTTTGTGCTGAGTCTGGTTGTGATCTCTCCCACTCTG GCT.
ATGGAGATG AGCCTGCGTCCTCTGTTGTCGGTTTTTGTGCTGGGTCTGGTTTCGACCCCTTCAACTCTG GCT
ATGGAGATG AGCCTGCGCCCTCTGTTGTTGGTTTTTGTGCTGAGTCTGGTTGCGACCCCTTCAACTCTG GCT
ATGGTGATG GGCCTGGGCCTTTTCTTGTTGGTCTTCATGCTGGGTCTGGGTCTGACCCCACCCACCCTG GCT
ATGGTGATG GGCCTGGGCCTTTTCTTGTTGGTCTTCATGCTGGGTCTGGGTCTGACCCCACCCACCCTG GCT
ATGGTGATG GGCCTGGGCCTTTTCTTGTTGGTCTTCATGCTGGGTCTGGGTCTGACCCCACCCACCCTG GCT
ATGGTGATG GGCCTGGGCCTTTTCTTGTTGGTCTTCATGCTGGGTCTGGGTCTGACCCCACCCACCCTG GCT
ATGGTGATG GGCCTGGGCGTTTTGTTGTTGGTCTTCATGCTGGGTCTGGGTCTGACCCCACCAACCCTG GCT
ATGGTGATG GGCCTGGGCCTTTTCTTGTTGGTCTTCATGCTGGGTCTGGGTCTGACCCCACCCACCCTG GCT
ATGGTGATA TTGCTGGGCCCCCTGCTGTTGGTCTTCATGCTGGGTCTGGGTCTGGCCCCGCTGAGCCTG GCT.
ATGGTGATG GGCCTGGGCCTTTTCTTGTTGGTCTTCATGCTGGGTCTGGGTCTGACCTCACCCACTCTG GCT
ATGGTGATG GGCCTGGGCGTTTTGTTGTTGGTCTTCGTGCTGGGTCTGGGTCTGACCCCACCGACCCTG GCT
ATGGTGATG GGCCTGGGCCTTTTCTTGTTGGTCTTCATGCTGGGTCTGGGTCTGACCCCACCCACCCTG GCT
ATGGCGATG AGCCTGTGCCCCCTGTTGTTGGTCTTCGTGCTGGGTCTGGGTCTGACCCCACCATCCCTG GCT
ATGGTGATG GGCCTGCACCTTTTGTTTTTGGTCTTCATTCTGGGTCTGGGTCTGACCCCACCAACTCTG GCT
ATGGTCATG GTCCTGAGCCCCCTGTTTTTGGTCTTCATACTGGGTCTGGGTCTGACCCCAGTGGCCCCG GCT
ATGGTGATG GGCCCGCACCTTTTGTTGTTGGTCTTCATTCTGGGTCTGGGTCTGACCCCACCGACTCTG GCT
ATGGTGATG GGCCTGCATCTTTTGTTGTTGGTCTTCATTCTGGGTCTGGGTCTGACCCCACCGACTCTG GCG
ATGGTGATG GGCCTGGGCCTTTTCTTGTTGGTCTTCATGCTGGGTCTGGGTCTGACCCTACCCACCCTG GCT
ATGGTGATG GGCCTGGGCCTTTTCTTGTTGGTTTTCCTGCTGGGTCTGGGTCTGACCCCACCCACCCTG GCT

ATGGTGATGTTTCTTAAGGCCATGGACCCTTTCTTGCTGCTCTTCATCCTGGGGCTATGGCTGGTTCCACCTTCCTTGACCACA

110 120 130 140 150 160 170 180
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ACACACACTTCCTGACCCAGCACTATGATGCCAAACCACAGGGCCGGGATGACAGATACTGTGAAAGCATCATGAGGAGACGGG
ACACAAAATTCCTGACTCAGCACCATGACGCCAAGCCAAAGGGCCGGGACGACAGATACTGTGAACGTATGATGAAGAGAAGAA
ACACAAAATTCCTGACTCAGCACTATGATGCCAAGCCAAAAGGCCGGGACGACAGATACTGCGAAAGTATGATGGTGAAAAGAA.
ACATAAAATTCCTGACTCAGCACTATGATGCCAAGCCAACTGGCCGGGATTACAGATACTGCGAAAGTATGATGAAGAAAAGAA.
ACGAAAAATTCCTACGTCAGCACTATGATGCCAAGCCAAAGGGCCGGGACGACAGATACTGTGAAAGTATGATGAAGGAAAGAA.
ACAAAAATTTCCTGAATCAACACTATGATGCCAAGCCAACTGGCCGGGATTACAGATACTGTGAAAGTATGATGAAGAAAAGAA.
ACATAAAATTCCTGACTCAGCACTATGATGCCAAGCCAACAGGCTGGGATCACAGATACTGTTATCTGTGTATGATGAAGAAAA
ACACGAAGTTCCTGACTCAGCACTATGATGCCAAGCCCAAGGGTCGGGATGCCAGATACTGCGAAAGTATGATGAGGAGAAGAG
ACACGAAGTTCCTGACTCAGCACTATGATGCCAAGCCCAAGGGTCGGGATGCCAGATACTGCGAAAGCATGATGAAGAGAAGAG
ACAGAGACTTCCTGACCAAGCACTATGATGCCACACCACAGGGCCGGAATGACAGATACTGTGAAAGCATGATGAGGAGACGGG
ACAGAGACTTCCTGACCAAGCACTATGATGCCACACCACAGGGCCGGAATGACAGATACTGTGAAAGCATGATGAGGAGACGGG
ACAGAGACTTCCTGACCAAGCACTATGATGCCACACCACAGGGCCGGAATGACAGATACTGTGAAAGCATGATGAGGAGACGGG
ACAGAGACTTCCTGACCAAGCACTATGATGCCACACCACAGGGCCGGAATGACAGATACTGTGAAAGCATGATGAGGAGACGGG
ACACAGACTTCCTGGCCCAGCACTATGATCCCAAACCACAGGGCCGGGATGACAGATACTGTGAAAGCATCATGAGGAGACGGG
ACAGAGACTTCCTGGCCAAGCACTATGATGCCACACCACAGGGCCGGAATGACAGATACTGTGAAAGCACGATGAGGAGACGAC
ACACACACTTCCTGACCCAGCACTACGATGCCAAACCAAAGGGCCGGGATGGCAGATACTGTGAAAGCATAATGAAGCAACGAG
ACAGAGACTTCCTGAGCAAGCACTATGATGCCAGACCACAGGGCCGGAATGACAGATACTGCGACAGCATGATGAGGAGACAGG
ACACACACTTCCTGACCCAGCACTATGATGCCAAACCACAGGGCCGGGATCACAGATACTGTGAAAGCATCATGAGGAGACGGG
ACAGAGACTTCCTGGCCAAGCACTATGATGCCACACCACAGGGCCGGAATGACAGATACTGTGAAAGCACAATGAGGAGACGGC.
ACAGACAGTTCCTGACCAAGCACTATGATGCCAATCCAAGGGGCCGGAATGACAGATACTGTGAAAGCATGATGGTGAGACGAC
ACAACAGGTTCCTGGAAGAGCACTATGATCCCAAAACAAAGAACGGGAATGACAGATACTGTGATAAAATGATGCGCTTAAGGA.
ACATACACTTCCTGACCCAGCACTACGATGCCAAACCAAAGGGCCGGAATGACGAATATTGTTTTAACATGATGAAAAATCGAC
ACATCAAGTTCCTGGACCAGCACTATGATCCCAAAACAAAGAACGGGAATGACAAATACTGTGAAAAAATGATGAGGTTAAGGA.
ACATCAAGTTCCTGGACCAGCACTATGATCCCAAAACAAAGAACGGGAATGACAAATACTGTGAAAAAATGATGAGGTTAAGGA.
ACAGAGACTTCCTGGCCAAGCACTATGATGGCACACCAGAGGGCCGGAATGACAGATACTGTGAAAGCACGATGAGGAGACGGC.
ACAGAGACTTCCTGACCAAGCACTATGATGCCACACCACAGGGCCGGAATGACAGATACTGTGAAAGCAAGATGAGGAAACTGG
AGAAACACTTCTTGATTCAGCACTATGACTCCAAACCAAAGGGCCGGGATGACAAGTACTGTACAGCGATCATGAGACAGAGAG

210 220 230 240 250 260 270 280
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ACCCTGCAAAGACATCAACACATTTATTCATGGCAACAAGCGCAGCATCAAGGCCATCTGTGAAAACAAGAATGGAAACCCTCA

ACCCTGCAAAGATGTCAACACCTTTATCCATGGCAACAAGAGCAACATCAAGGCCATCTGTGGAGCGAAT GGAAGCCCTTA
TTTCTGCAAAGATGTCAACACCTTTATCCATGACACCAAGAACAACATCAAGGCCATCTGTGGAAAGAAA GGAAGCCCTTA
GCCTTGCAAAGAAGTCAACACCTTTATTCATGACACCAAGAACAACATCAAGGCCATCTGTGGAGAGAAT GGAAGGCCTTA
GCCTTGCAAAGATGTCAACACCTTTATCCATGGCACCAAGAAAAACATCAGGGCCATCTGTGGAAAGAAA GGAAGCCCTTA
ACCTTGCAAAGAAGTCAACACCTTTATCCATGACACCAAGAACAACATCAAGGCCATCTGTGGAGAGAAT GGAAGGCCTTA
GAAATGCAAAGAAGCCAACACCTTTATCCATGACACCAAGAAAAACATCAAGGCCATCTGTGGAGAGAAT GGAGGCCCTTA
GCCCTGCAAAGAGGTCAACACCTTTATCCATGGCAACAAGGGCAGCATCAAGGCCATCTGTGGCGCGAAT GGAAGCCCTTA
GCCCTGCAAAGAGGTCAACACCTTTATCCATGGCAATAAGGGCAGCATCAAGGCCGTCTGTGGTGCGAAT GGAAGCCCTTA

ACCCTGCAAAGACATCAACACCTTTATTCATGGCAACAGTCGCCACATCAAGGCCATCTGTGGAGATGAGAATGGAAACCCTTA
ACCCTGCAAAGACATCAACACCTTTATTCATGGCAACAGTCGCCACATCAAGGCCATCTGTGGAGATGAGAATGGAAACCCTTA
ACCCTGCAAAGACATCAACACCTTTATTCATGGCAACAGTCGCCACATCAAGGCCATCTGTGGAGATGAGAATGGAAACCCTTA
ACCCTGCAAAGACATCAACACCTTTATTCATGGCAACAGTCGCCACATCAAGGCCATCTGTGGAGATGAGAATGGAAACCCTTA
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ACCCTGCAAAGGCATCAACACATTTATTCATGGCAGCAAGCGCAGCATCAAGGCCATCTGTGAAAACAAGAATGGAAACCCTCA
ACCCTGCAAAGACATCAACACCTTTATTCATGGCAACAGGCACCACATCAAGGCCATCTGTGGAGATGAGAATGGAAACCCTTA
ACCCTGCAAAGAGGTCAACACCTTTATTCATGGCACGAGGAATGATATCAAGGCCATCTGTAATGATAAGAATGGAGAGCCTTA
ACCCTGCAAAGACATCAACACCTTTATTCATGGCAACAGGCGCAGCATCAGGGCCATCTGTGGAGATGAGAATGGAAACCCTTA
ACCCTGCAAAGACATCAACACATTTATTCATGGCAACAAGCGCAGCATCAAGGCCATCTGTGAAAACAAGAATGGAAACCCTCA
ACCCTGCAAAGACATCAACACCTTTGTTCATGGCAACAGGCACCACATCACGGCCATCTGTGGAGATGAGAATGGAAGCCCTTA
ACCCTGCAAAGACACCAACACTTTTATTCATGGCAGCAAGAGCAGCATCAAGGCCATCTGTGGAAATAAGAATGGAAACCCTTA
ACCCTGCAAAGCAATCAACACCTTTATTCATGGCAAGAAGGAGAGCATCAAGGCCATCTGTGGAACTGAGAATGGAGTGCCTTA
ACCTTGCAAAGACCGCAACACCTTTATTCATGGCAACAAGAATGACATTAAGGCCATCTGTGAGGACAGAAATGGACAGCCTTA
ACCCTGCAAAGAAATCAACACCTTTATTCATGGCAACAAGGCCAGCATCAAGGCCATCTGTGGAAATCAGAATGGACAGCCTTA
ACCCTGCAAAGAAATCAACACCTTTATTCATGGCAACAAGGCCAGCATCAAGGCCATCTGTGGAAATCAGAATGGAGAGCCTCA
ACCCTGCAAAGACACCAACACCTTTATTCATGGCAACAGGCACCACATCAACGCCATCTGTGGAGATGAGAATGGAAACCCTTA
ACCCTGCAAAGCCATCAACACCTTTATTCATGGCAACAGTCGCCACATCAAGGCCATCTGTAGAGATGAGAATGGAAACCCTTA
GCCCTGCAAGGATATGAATACCTTCATCCATGGTGATTACCCTAGCATCAAGGCTGTCTGTGGAGATAAAGCTGGGAATCCCTA

310 320 330 340 350 360 370 380
e 1 e e e T e e
AGAATAAGCAAGTCTTCTTTCCAGGTCACCACTTGCAAGCTACATGGAGGTTCCCCCTGGCCTCCATGCCAGTACCGAGCCACA
AGAATGAGCAAGTCTCCCTTCCAGGTCACCACTTGCAAGCACACAGGAGGGTCTCCCCGGCCTCCATGCCAGTACCGAGCCTCT
AGAATAAGCAAGTCTCACTTCCAGGTCACCACTTGCACACACAAAGGAAGGTCTCCCCGGCCTCCATGCAGGTACCGAGCCTCT.
AGAATAAGCAATTCTCGATTCCAGGTCACCACTTGCACGCACAAAGGAGGGTCTCCCAGGCCTCCATGCCAGTACAATGCCTTT.
AGAATAAGCAATTCTCCCTTCCAGATCACCACTTGTACGCACTCAAGAGGGTCTCCCTGGCCTCCATGCGGGTACCGAGCCTTT.
AGAATAAGCAATTCTCGCTTCCAGATCACAACTTGCAAGCACAAAGGAGGGTCTCCCAAGCCTCCATGCCAGTACAAAGCCTTT.
AGAATAAGCAATTCTCCCTTCCAGATCACCACTTGCAATCACTCAGGAGGGTCTCCCAAGCCTCCATGCCAGTACAGAGACTTT.
AGAATAAGCCAGTCTCCCTTCCAGATCACCACCTGCAAGCATACAGGAGGGTCTCCCCGGCCCCCTTGCCGGTACCGAGCCTCT
AGAATAAGCCAGTCTCCCTTCCAGATCACCACTTGCAAGCATACAGGAGGGTCTCCCCGGCCCCCTTGCCGGTACCGAGCCTCT
AGAATAAGCAAGTCTCCTTTCCAGGTCACCACTTGCAACCTACGTGGAGGATCCCCCTGGCCTCCATGCCGGTACCGAGCCACA
AGAATAAGCAAGTCTCCTTTCCAGGTCACCACTTGCAACCTACGTGGAGGATCCTCCCGGCCTCCATGCCGGTACCGAGCCACA
AGAATAAGCAAGTCTCCTTTCCAGGTCACCACTTGCAACCTACGTGGAGGATCCTCCCGGCCTCCATGCCGGTACCGAGCCACA
AGAATAAGCAAGTCTCCTTTCCAGGTCACCACTTGCAACCTACGTGGAGGATCCTCCCGGCCTCCATGCCGGTACCGAGCCACA
AGAATAAGCAAGTCTTCTTTCCAGGTCACCACTTGCAAGCTACATGGAGGGTCCCCCTGGCCTCCATGCCACTACCGAGCCACA
AGAATAAGCAAGTCTCCTTTCCAGGTCACCACTTGCAACCTACGTGGAGGATCCCCCCGGCCTCCATGCCAGTACCGAGCCACA
AGAAGAAGCAAGTCTCCTTTCCAAATTACCACTTGCAAGCATAAGGGAGGGTCCAACCGGCCTCCATGTGGGTACAGGGCCACA
AGAATAAGCAGGACTCCTTTCCAGGTCACCACTTGCAACCTACGTGGAGGATCCCCCCGGCCTCCATGCCGGTACCGAGCCACA
AGAATAAGCAAGTCTTCTTTCCAGGTCACCACTTGCAAGCTACATGGAGGGTCCCCCTGGCCTCCATGCCAGTACCGAGCCACA
AGAATAAGCACGTCTCCTTTCCAGGTCACCACTTGCAAACTACGTGGAGGATCCCCCCGGCCTCCATGCCAGTACCGAGCCACA
AGAATAAGCAAGACTCGTTTCCAGGTCACCACTTGCAAGCATGCAGGAGGGTCCCCCCGGCCTCCATGCCGATACAGAGCCACA
AGAAAAAGCAAGTCTGCTTTCCAGGTCACCATTTGCAAGCATAGAGGAGGGTCCCCCCGGCCTCCATGCCAGTACCGAGCCACA
AGAATAAGCAAGTCTGAATTCCAGATCACCATCTGCAAGCATAAAGGAGGTTCCTCCCGGCCTCCATGCCGGTACGGAGCCACA
AGAATAAGCACGTCTGCTTTCCAGGTCACCATTTGCAGGCATATAGGAGGGTCCCCCCGGCCTCCATGCCGGTACCGAGCCACA
AGAATAAGCAAGTCTGCTTTCCAGGTCACCATTTGCAGGCATATAGGAGGGTCCCCCCGGCCTCCATGCCGGTACCGAGCCACA
AGAATAAGCAAGTCTCCTTTTCAGGTCACCACTTGCAAGCTACATGGAGGATCCCCCCGGCCTCCATGCCGGTACCGAGCCACA
AGAATAAGCAAGTCTCCTTTCCAGGTCACCACTTGCAACCTACGTGGAGGATCCCCCCGGCCTCCATGCCGGTACCGAGCCACA
AGAATAAGCAAGTCACGATTTCAGGTCACTAACTGTGAGCATCGAGGAGGGTCTACAAAACCTCCCTGCAAGTACAGGGCCACT
410 420 430 440 450 460 470 480

e 1 e e e T e L
TTGTTGTTGCTTGTGAAAATGGCTTACCTGTCCACTTGGATCAGTCAATTTTCCGT
TTGTTATTGCCTGTGAGAATGGCTTGCCGGTCCACTTCGATGAGTCATTTTTC
TTATTATTGGCTGTGAGAATGGCTGGCCTGTCCACTTTGATGAGTCTTTTATC
TTGTTATTGCCTGTGAAGATGGCTGGCCTGTCCACTTCGATGAGTCTTTTATC
TTGTTATTGCCTGTGAAGATGGCTGGCCTGTCCACTTCGATGAGTCTTTTATC
TTGTTATTGCCTGTGAAGATGGCTGGCCTGTCCACTTCGATGAGTCTTTTATC
TTGTTATTGCCTGTGAAGATGCCTGGCCTGTCCACTTCGATGAGTCTTTTATC
TTGTTATTGCCTGTGAAAATGGCTTGCCTGTCCACTTTGATGAGTCTTTTATC
TTGTTATTGCCTGTGAGAATGGCTTGCCTGTCCACTTTGATGAGTCTTTTATCAGTCTCTACTCAGCAGGCCCCCGGCGCAGAC
TTGTTGTTGCTTGTGAAAATGACCTGCCTGTCCACTTGGATCAGTCAATTTTC
TTGTTGTTGCTTGTGAAAATGACCTGCCTGTCCACTTGGATCAGTCAATTTTC
TTGTTGTTGCTTGTGAAAATGACCTGCCTGTCCACTTGGATCAGTCAATTTTC
TTGTTGTTGCTTGTGAAAATGACCTGCCTGTCCACTTGGATCAGTCAATTTTC
TTGTTGTTGCTTGTGAAAATGGCTTACCTGTCCACTTGGATCAGTCAATTTTCCGT
TTGTTGTTGGTTGTGAAAATGGCCTACCTGTCCACTTGGATGAGTCAATTTTC
TAGCTGTTGCCTGTGAAAATGGCTTGCCTGTCCACTTTGATGAGTCCTTTATC
TTGTTGTTGCTTGTGAAAATGGCCTACCTGTCCACTTGGATCAGTCAATTTTC
TTGTTGTTGCTTGTGAAAATGGCTTACCTGTCCACTTGGATCAGTCAATTTTCCGT
TTGTTGTTGGTTGTGAAAATGGCCTACCTGTCCACTTGGATGAGTCCATTTTC
TTGTCATTGCCTGTGAAAACGGCTTGCCTGTCCACTTTGATGAGTCCTTTTTC
TTGTAGTTGCCTGTGAAAATGGCTTACCTGTCCACTTAGATGAGTCCATTTTC
TTGTTGTCGGCTGTGAAAATGGCTTGCCCGTCCACTTTGATGAGTCCTTTATC
TTGTTATTGCCTGTGAAAATGGCTTACCTGTCCACTTAGATGAGTCCATTTTC
TTGTTGTTGCCTGTGAAAATGACTTACCTGTCCACTTAGATGAGTCCATTTTC
TTGTTGTTGGTTGTGAAAATGGCCTACCTGTCCACTTGGATGAGTCCATTTTC
TTGTTGTTGCTTGTGAAAATGACCTACCTGTCCACTTGGATCAGTCAATTTTC
TCATCATTGCCTGTGAGAATAATTTACCTGTCCACCTTGACCAGACCATCATT
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