Table S1. Primers used for amplification of PUB-ARM full-length fragments.

Gene of interest Primer #1 Primer #2

SAUL1 + STOP 5 CACCATGGTTGGAAGCTCGGATG 3’ 5 GTTTTAATTAACTATGCGATGTTTGGGAATATAC 3’
SAUL1 5' CACCATGGTTGGAAGCTCGGATG 3’ 5' GATGGTACCTGCGATGTTTGGGAATATAC 3’
PUB43 5 CACCATGGCTGGAAGTGGAAGTTG 3’ 5' GGATCAACCAATGTTGGTGAATATAC 3’
PUB42 * 5 CACCATGGGAGATACAGACAGCAGAGAG 3’ 5' GGATCAGACATGGACAGAAGCAGAATG 3’
PUB27 5 CACCATGAGGAAAGATGATCTCTGC 3’ 5' GGATCAAAACGGCATGATATGTGTC 3’
PUBY * 5 CACCATGGATGTGACCGAGCTTG 3 5' GGATCACTCGCGAACCGAGTAG 3’

PUB45 * 5 CACCATGGATGTTAATGAGGTTGAAG 3’ 5' GGATCAACACTGGTAAACTGAGAAGCTC 3’
PUB17 5 CACCATGGCCTCAGCGGC 3’ 5' GGATCACAACACTGGTACGGAGATTG 3’
PUB11 * 5 CACCATGGCCGGAGGAATC 3’ 5' GGATCATTGGCATGCTTTACGAAG 3’
PUB10 * 5 CACCATGGCTGGTGGAGCTATC 3’ 5' GGATCAGAGTGAACCTAATTTTCGG 3’
PUB14 * 5 CACCATGGGATTAACGAATTGTTGTTC 3 5' GGATCCTGGAACAGTAGTTACTGCAACAC 3’
PUB2 * 5' CACCATGATGGTACATATGGAGGTGTC 3’ 5' GGATCAGCCTCTCCTCTGATTGC 3’

PUB3 * 5' CACCATGGATCCTGTTCCTGTTCG 3’ 5' GGATCATGATCTACCTTTCTTCATCCTTG 3’
PUB48 * 5' CACCATGGCGGATTCGACG 3’ 5 GGATCAATAGTTAATACACTGTAAAATCCC 3’
PUB18 5' CACCATGATCCATACGAAAACCG 3’ 5 GGATCACCAGGCGTGAACGAAC 3’

PUB29 5 CACCATGGGGAGAGATGAAACAGAG 3’ 5' GGATCAAAAAGGCATAATATGAGTAGTCTTG 3’
PUB27 5 CACCATGAGGAAAGATGATCTCTGC 3’ 5' GGATCAAAACGGCATGATATGTGTC 3’
PUB30 5 CACCATGCCGATGTTTCAGCC 3’ 5 GGATCATTGGATTGTCCTTGTGAGTTTG 3’
PUB26 5 CACCATGCCGGGGAATTTAGAGCC 3’ 5' TCAAAACGGCGCCACTTCGCTACG 3’
PUB20 5 CACCATGGGACTTTCATTGAGAGT 3’ 5 TTAAAATGGTTTCTTAACATG 3’

PUBS * 5' CACCATGAGGATCGATTACACAGAACG 3’ 5 GGATCATTTTTTCTTCTTCTTGAGACTGG 3’
PUB40 5 CACCATGGAGATTCAACGACCAGTC 3’ 5' GGATCAAAACTCGGCCGAGTTAAC 3’
PUB41 5 CACCATGGGTGGAAACAAGCAGAG 3’ 5' GGATCAGAACTGGGAGGAATAAGC 3’

* for amplification of genomic fragments



Table S2. Primers used for amplification of SAUL 1 deletion fragments.

Fragment of interest

Primer #1

Primer #2

SAUL1 AN
SAUL1 AC

SAUL1 ANAC
SAUL1 AARM1-6
SAUL1 AARM7-11
SAUL1 AARM7/8

SAUL1 AARM9

SAUL1 AARM10/11

5' CACCATGCACCATGTGGAGATCCAGGAATGATG 3'

5 CACCATGGTTGGAAGCTCGGATG 3’

5' CACCATGCACCATGTGGAGATCCAGGAATGATG 3'

5 CAC CAT GAT TAG CAACACAGGTC &

5 CAC CAT GGT TGG AAG CTCGGA TG 3

5 CAC CAT GGT TGG AAG CTCGGA TG 3

5 CTC ACC AGT TGC CCAAAA TTG CCA GAT AGG GATTTG
GGT CTT ACT CAG 3

5 CAC CAT GGT TGG AAG CTCGGA TG 3

5 CTAGGATTACTTTTG TTT TCA ACG AGT CTA TAAAGC
TGACAC GGATGC CTGATC &

5 CAC CAT GGT TGG AAG CTCGGA TG 3

5 GTTTTAATTAACTATGCGATGTTTGGGAATATAC 3'
5' CTACAGGCTCTGTTCCTCTGCCAC 3'

5' CTACAGGCTCTGTTCCTCTGCCAC 3'

5 GGATCM TGC GAT GTT TGG GAA TAT AC 3’

5 GGA TCM TAG ATG GAG CAGATT CTC &

5 CAAATC CCTATC TGG CAATTT TGG GCA ACT GGT GAG
TCC AAC AAG AACCTC 3’

5 GGATCM TGC GAT GTT TGG GAA TAT AC 3’

5 CAT CCG TGT CAG CTT TAT AGA CTC GTT GAA AAC AAA
AGT AAT CCT AGC AAG TATAC 3

5 GGATCM TGC GAT GTT TGG GAA TAT AC 3’

5 GGATCM CAC ACACGAAAAGATCJ




