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TEBPbeta_inj RNA CTCTTTGAGGCCTTEGAGGCTTTGCCGGAGGTGGCTGAAGCCTTACCAGCGGATCTCTTTCCGAGGACETTGCCGCCTGATGAGGTCTTGCCAACATTCTTCTTTTCGTGCCATTCGAGGT
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CTCTTTGAGGCCTTEGAGGCTTTGCCGGAGGTGGCTGAAGCCTTACCAGCGGATCTCTTTCCGAGGACEMTTGCCGCCTGATGAGGTCTTGCCAACATTCTTCTTTTCGTGCCATTCGAGGT
CTCTTTGAGGCCTTEGAGGCTTTGCCGGAGGTGGCTGAAGCCTTACCAGCGGATCTCTTTCCGAGGACEBTTGCCGCCTGATGAGGTCTTGCCAACATTCTTCTTTTCGTGCCATTCGAGGT
CTCTTTGAGGCCTTEGAGGCTTTGCCGGAGGTGGCTGAAGCCTTACCAGCGGATCTCTTTCCGAGGACBTTGCCGCCTGATGAGGTCTTGCCAACATTCTTCTTTTCGTGCCATTCGAGGT
CTCTTTGAGGCCTTEGAGGCTTTGCCGGAGGTGGCTGAAGCCTTACCAGCGGATCTCTTTCCGAGGACMTTGCCGCCTGATGAGGTCTTGCCAACATTCTTCTTTTCGTGCCATTCGAGGT
CTCTTTGAGGCCTTEGAGGCTTTGCCGGAGGTGGCTGAAGCCTTACCAGCGGATCTCTTTCCGAGGACEMTTGCCGCCTGATGAGGTCTTGCCAACATTCTTCTTTTCGTGCCATTCGAGGT
CTCTTTGAGGCCTTTGAGGCTTTGCCGGAGGTGGCTGAAGCCTTACCAGCGGATCTCTTTCCGAGGACEBTTGCCGCCTGATGAGGTCTTGCCAACATTCTTCTTTTCGTGCCATTCGAGGT
CTCTTTGAGGCCTTTGAGGCTTTGCCGGAGGTGGCTGAAGCCTTACCAGCGGATCTCTTTCCGAGGACMTTGCCGCCTGATGAGGTCTTGCCAACATTCTTCTTTTCGTGCCATTCGAGGT
CTCTTTGAGGCCTTTGAGGCTTTGCCGGAGGTGGCTGAAGCCTTACCAGCGGATCTCTTTCCGAGGACBTTGCCGCCTGATGAGGTCTTGCCAACATTCTTCTTTTCGTGCCATTCGAGGT
CTCTTTGAGGCCTTTGAGGCTTTEICCGGAGGTGGCTGAAGCCTTACCAGCGGATCTCTTTCCGAGGACMTTGCCGCCTGATGAGGTCTTGCCAACATTCTTCTTEMTCGTGCCATTCGAGGT
CTCTTTGAGGCCTTTGAGGCTTTHMCCGGAGGTGGCTGAAGCCTTACCAGCGGATCTCTTTCCGAGGACHMTTGCCGCCTGATGAGGTCTTGCCAACATTCTTCTTETCGTGCCATTCGAGGT
CTCTTTGAGGCCTTTGAGGCTTTBICCGGAGGTGGCTGAAGCCTTACCAGCGGATCTCTTTCCGAGGACMTTGCCGCCTGATGAGGTCTTGCCAACATTCTTCTTETCGTGCCATTCGAGGT
CTCTTTGAGGCCTTTGAGGCTTTHMICCGGAGGTGGCTGAAGCCTTACCAGCGGATCTCTTTCCGAGGACMITTGCCGCCTGATGAGGTCTTGCCAACATTCTTCTTEMTCGTGCCATTCGAGGT
CTCTTTGAGGCCTTTGAGGCTTTBICCGGAGGTGGCTGAAGCCTTACCAGCGGATCTCTTTCCGAGGACHMTTGCCGCCTGATGAGGTCTTGCCAACATTCTTCTTETCGTGCCATTCGAGGT
CTCTTTGAGGCCTTTGAGGCTTTBICCGGAGGTGGCTGAAGCCTTACCAGCGGATCTCTTTCCGAGGACMTTGCCGCCTGATGAGGTCTTGCCAACATTCTTCTTETCGTGCCATTCGAGGT
CTCTTTGAGGCCTTTGAGGCTTTMICCGGAGGTGGCTGAAGCCTTACCAGCGGATCTCTTTCCGAGGACHMTTECCGCCTGATEAGGTCTTGCCAACATTCTTCTTEMTCGTGCCATTCGAGGT
CTCTTTGAGGCCTTEGAGGCTTTGCCGGAGHATGGCTGAAGCCTTACCAGCGGATCTCTTTCCGAGGACBTTGCCGCCTGATGAGGTCTTGCCAACATTCTTCTTTTCGTGCCATTCGAGGT
CTCTTTGAGGCCTTTGAGGCTTTGCCGGAGGTGGCTGAGGCCTTECCAGCGGATCTCTTTCCMAGGACMTTGCCGCCTGATGAGGTCTTGCCAACATTCTTCTTTTCGTGCCATTCGAGGT
CTCTTTGAGGCCTTTGAGGCTTTGCCGGAGGTGGCTGAEGCCTTECCAGCGGATCTCTTTCCHMAGGACTTGCCGCCTGATGAGGTCTTGCCAACATTCTTCTTTTCGTGCCATTCGAGGT
CTCTTTGAGGCCTTTGAGGCTTTGCCGGAGGTGGCTGAEGGCCTTECCAGCGGATCTCTTTCCHMAGGACEMTTGCCGCCTGATGAGGTCTTGCCAACATTCTTCTTTTCGTGCCATTCGAGGT
CTCTTTGAGGCCTTTGAGGCTTTGCCGGAGGTGGCTGAEGCCTTECCAGCGGATCTCTTTCCMAGGACMTTGCCGCCTGATGAGGTCTTGCCAACATTCTTCTTTTCGTGCCATTCGAGGT
CTCTTTGAGGCCTTEGAGGCTTTGCCGGAGGTGGCTGAAGCCTTACCAGCGGATCTCTTTCCGAGGACMTTGCCGCCTGATGAGGTCTTGCCAACATTCTTCTTTTCGTGCCATTCGAGGT
130 140 150 160 170 180 190 200 210 220 230 240
ATCTCTTGAATTGGGCCATGGTCATTTGATCGGTGGTCTTGGTTGACTTCTTTCCACTTGGGGATGGGTTGGCTGGAAGGGTCTTCTTTGAACCAGTGGTAGTCTTCTTGGCAGATGATTT
ATCTCTTGAATTGGGCCATGGTCATTTGATCGGTGGTCTTGGTTGACTTCTTTCCACTTGGGGATGGGTTGGCTGGAAGGGTCTTCTTTGAACCAGTGGTEGTCTTCTTGGCAGATGATTT
ATCTCTTGAATTGGGCCATGGTCATTTGATCGGTGGTCTTGGTTGACTTCTTTCCACTTGGGGATGGGTTGGCTGGAAGGGTCTTCTTTGAACCAGTGGTEGTCTTCTTGGCAGATGATTT
ATCTCTTGAATTGGGCCATGGTCATTTGATCGGTGGTCTTGGTTGACTTCTTTCCACTTGGGGATGGGTTGGCTGGAAGGGTCTTCTTTGAACCAGTGGTEGTCTTCTTGGCAGATGATTT
ATCTCTTGAATTGGGCCATGGTCATTTGATCGGTGGTCTTGGTTGACTTCTTTCCACTTGGGGATGGGTTGGCTGGAAGGGTCTTCTTTGAACCAGTGGTEGGTCTTCTTGGCAGATGATTT
ATCTCTTGAATTGGGCCATGGTCATTTGATCGGTGGTCTTGGTTGACTTCTTTCCACTTGGGGATGGGTTGGCTGGAAGGGTCTTCTTTGAACCAGTGGTEGGTCTTCTTGGCAGATGATTT
ATCTCTTGAATTGGGCCATGGTCATTTGATCGGTGGTCTTGGTTGACTTCTTTCCACTTGGGGATGGGTTGGCTGGAAGGGTCTTCTTTGAACCAGTGGTAGTCTTCTTGGCAGATGATTT
ATCTCTTGAATTGGGCCATGGTCATTTGATCGGTGGTCTTGGTTGACTTCTTTCCACTTGGGGATGGGTTGGCTGGAAGGGTCTTCTTTGAACCAGTGGTAGTCTTCTTGGCAGATGATTT
ATCTCTTGAATTGGGCCATGGTCATTTCGATCGGTGGTCTTGGTTGACTTCTTTCCACTTGGGGATGGGTTGGCTGGAAGGGTCTTCTTTGAACCAGTGGTAGTCTTCTTGGCAGATGATTT
ATCTCTTGAATTGGGCCATGGTCATTTGATCGGTGGTCTTGGTTGACTTCTTTCCACTTGGGGATGGGTTGGCTGGAAGGGTCTTCTTTGAACCAGTGGTAGTCTTCTTGGCAGATGATTT
ATCTCTTGAATTGGGCCATGGTCATTTGATCGGTGGTCTTGGTTGACTTCTTTCCACTTGGGGATGGGTTGGCTGGAAGGGTCTTCTTTGAACCAGTGGTAGTCTTCTTGGCAGATGATTT
ATCTCTTGAATTGGGCCATGGTCATTTGATCGGTGGTCTTGGTTGACTTCTTTCCACTTGGGGATGGGTTGGCTGGAAGGGTCTTCTTTGAACCAGTGGTAGTCTTCTTGGCAGATGATTT
ATCTCTTGAATTGGGCCATGGTCATTTGATCGGTGGTCTTGGTTGACTTCTTTCCACTTGGGGATGGGTTGGCTGGAAGGGTCTTCTTTGAACCAGTGGTAGTCTTCTTGGCAGATGATTT
ATCTCTTGAATTGGGCCATGGTCATTTGATCGGTGGTCTTGGTTGACTTCTTTCCACTTGGGGATGGGTTGGCTGGAAGGGTCTTCTTTGAACCAGTGGTAGTCTTCTTGGCAGATGATTT
ATCTCTTGAATTGGGCCATGGTCATTTGATCGGTGGTCTTGGTTGACTTCTTTCCACTTGGGGATGGGTTGGCTGGAAGGGTCTTCTTTGAACCAGTGGTAGTCTTCTTGGCAGATGATTT
ATCTCTTGAATTGGGCCATGGTCATTTGATCGGTGGTCTTGGTTGACTTCTTTCCACTTGGGGATGGGTTGGCTGGAAGGGTCTTCTTTGAACCAGTGGTAGTCTTCTTGGCAGATGATTT
ATCTCTTGAATTGGGCCATGGTCATTTGATCGGTGGTCTTGGTTGACTTCTTTCCACTTGGGGATGGGTTGGCTGGAAGGGTCTTCTTTGAACCAGTGGTGGTCTTCTTGGCAGATGATTT
ATCTCTTGAATTGGGCCATGGTCATTTGATCGGTGGTCTTGGTTGACTTCTTTCCACTTGGGGATGGGTTGGCTGCGAAGEGTCTTCTTTGAACCAGTGGTAGTCTTCTTGGCAGATGATTT
ATCTCTTGAATTGGGCCATGGTCATTTGATCGGTGGCGTCTTGGTTGACTTCTTTCCACTTGGGGATGGGTTGGCTGGAAGAGTCTTCTTTGAACCAGTGGTAGTCTTCTTGGCAGATGATTT
ATCTCTTGAATTGGGCCATGGTCATTTGATCGGTGGTCTTGGTTGACTTCTTTCCACTTGGGGATGGGTTGGCTGGAAGEGTCTTCTTTGAACCAGTGGTAGTCTTCTTGGCAGATGATTT
ATCTCTTGAATTGGGCCATGGTCATTTGATCGGTGGTCTTGGTTGACTTCTTTCCACTTGGGGATCGGTTGGCTGCGAAGEGTCTTCTTTGAACCAGTGGTAGTCTTCTTGGCAGATGATTT
ATCTCTTGAATTGGGCCATGGTCATTTGATCGGTGGTCTTGGTTGACTTCTTTCCACTTGGGGATGGGTTGGCTGGAAGEGTCTTCTTTGAACCAGTGGTAGTCTTCTTGGCAGATGATTT
250 260 270 280 290 300 310 320 330 340 350 360

ACCAGC TGGGACTGATTGACTCTTTTGTGGGGTCTCCTTTCTGCTTGATGGCTTGTTGGGEGTGTACTTAACGATCTTGTCAACGCTCTTTCTHACATCGGCTGAAGCACCAACGTCG
ACCAGC TGGGACTGATTGACTCTTTTGTGGGGTCTCCTTTCTGCTTGATGGCTTGTTGGGAGTGTACTTAACGATCTTGTCAACGCTCTTTCTGACATCGGCTGAAGCACCAACGTCG
ACCAGC TGGGACTGATTGACTCTTTTGTGGGGTCTCCTTTCTGCTTGATGGCTTGTTGGGAGTGTACTTAACGATCTTGTCAACGCTCTTTCTGACATCGGCTGAAGCACCAACGTCG
ACCAGC TGGGACTGATTGACTCTTTTGTGGGGTCTCCTTTCTGCHTGATGGCTTGTTGGGAGTGTACTTAACGATCTTGTCAACGCTCTTTCTGACATCGGCTGAAGCACCAACGTCG
ACCAGC TGGGACTGATTGACTCTTTTGTGGGGTCTCCTTTCTGCTTGATGGCTTGTTGGGAGTGTACTTAACGATCTTGTCAACGCTCTTTCTGACATCGGCTGAAGCACCAACGTCG
ACCAGC TGGGACTGATTGACTCTTTTGTGGGGTCTCCTTTCTGCTTGATGGCTTGTTGGGAGTGTACTTAACGATCTTGTCAACGCTCTTTCTGACATCGGCTGAAGCACCAACGTCG
ACCGGC TGGGACTGATTGACTCTTTTGTGGGGTCTCCTTTCTGCTTGATGGCTTGTTGGGEGTGTACTTAACGATCTTGTCAACGCTCTTTCTEACATCGGCTGAAGCACCAACGTCG
ACCEGGC TGGGACTGATTGACTCTTTTGTGGGGTCTCCTTTCTGCTTGATGGCTTGTTGGGEGTGTACTTAACGATCTTGTCAACGCTCTTTCTAACATCGGCTGAAGCACCAACGTCG
ACCEGGC TGGGACTGATTGACTCTTTTGTGGGGTCTCCTTTCTGCTTGATGGCTTGTTGGGEGTGTACTTAACGATCTTGTCAACGCTCTTTCTHACATCGGCTGAAGCACCAACGTCG
ACCAGC TGGGACTGATTGACTCTTTTGTGGGGTCTCCTTTCTGCTTGATGGCTTGTTGGGAGTGTACTTAACGATCTTGTCAACGCTCTTTCTGACATCGGCTGAAGCACCAACGTCG
ACCAGC TGGGACTGATTGACTCTTTTGTGGGGTCTCCTTTCTGCTTGATGGCTTGTTGGGAGTGTACTTAACGATCTTGTCAACGCTCETTCTGACATCGGCTGAAGCACCAACGTCG
ACCAGC TGGGACTGATTGACTCTTTTGTGGGGTCTCCTTTCTGCTTGATGGCTTGTTGGGAGTGTACTTAACGATCTTGTCAACGCTCTTTCTGACATCGGCTGAAGCACCAACGTCG
ACCAGC TGGGACTGATTGACTCTTTTGTGGGGTCTCCTTTCTGCTTGATGGCTTGTTGGGAGTGTACTTAACGATCTTGTCAACGCTCTETCTGACATCGGCTGAAGCACCAACGTCG
ACCAGC TGGGACTGATTGACTCTTTTGTGGGGTCTCCTTTCTGCTTGATGGCTTGTTGGGAGTGTACTTAACGATCTTGTCAACGCTCTTTCTGACATCGGCTGAAGCACCAACGTCG
ACCAGC TGGGACTGATTGACTCTTTTGTGGGGTCTCCTTTCTGCTTGATGGCTTGTTGGGAGTGTACTTAACGATCTTGTCAACGCTCTTTCTGACATCGGCTGAAGCACCAACGTCG
ACCAGC TGGGACTGATTGACTCTTTTGTGGGGTCTCCTTTCTGCTTGATGGCTTGTTMGGAGTGTACTTAACEBATCTTGTCAACGCTCTTTCTGACATCGGCTGAGGCACCAACGTCG
ACCAGC TGGGACTGATTGACTCTTTTGTGGGGTCTCCTTTCTGCTTGATGGCTTGTTGGGAGTGTACTTAACGATCTTGTCAACGCTCTTTCTGACATCGGCTGAAGCACCAACGTCG

ACCAGCHCETGGGACTGATTGACTCTTTTGTGGGGTCTCCTTTCTGCTTGATGGCTTGTTIGGAGTGTACTTAACBATCTTGTCAACGCTCTTTCTGACATCGGCTGAGGCACCAACGTCG
ACCAGCHCETGGGACTGATTGACTCTTTTGTGGGGTCTCCTTTCTGCTTGATGGCTTGTTEGGAGTGTACTTAACEATCTTGTCAACGCTCTTTCTGACATCGGCTGAGGCACCAACGTCG
ACCAGCHCGETGGGACTGATTGACTCTTTTGTGGGGTCTCCTTTCTGCTTGATGGCTTGTTHGGAGTGTACTTAACBATCTTGTCAACGCTCTTTCTGACATCGGCTGAGGCACCAACGTCG
ACCAGCHCGETGGGACTGATTGACTCTTTTGTGGGGTCTCCTTTCTGCTTGATGGCTTGTTMGGAGTGTACTTAACEATCTTGTCAACGCTCTTTCTGACATCGGCTGAGGCACCAACGTCG
ACCAGCHGETGGGACTGATTGACTCTTTTGTGGGGTCTCCTTTCTGCTTGATGGCTTGTTMGGAGTGTACTTAACEBATCTTGTCAACGCTCTTTCTGACATCGGCTGAGGCACCAACGTCG
370 380 390 400 410 420 430 440 450 460 470 480

GCCTTCTTGGCTGAACCCTTCTTTCCTCTGGCAGCTGATTTAGAGGCAGCCTTTGCTTTACCTCTGGCACCACCCTTGACCTTCACGTCTCCTTCTCCGCCTAACTTGCTGAGAGCATCTT
GCCTTCTTGGCTGAACCCTTCTTTCCTCTGGCAGCTGATTTAGAGGCAGCCTTTGCTTTACCTCTGGCACCACCCTTGACCTTMACGTCTCCTTCTCCGCCTAAMTTGCTGAGAGCATCTT
GCCTTCTTGGCTGAACCCTTCTTTCCTCTGGCAGCTGATTTAGAGGCAGCCTTTGCTTTACCTCTGGCACCACCCTTGACCTTACGTCTCCTTCTCCGCCTAAMT TGCTGAGARICATCTT
GCCTTCTTGGCTGAACCCTTCTTTCCTCTGGCAGCTGATTTAGAGGCAGCCTTTGCTTTACCTCTGGCACCACCCTTGACCTTEACGTCTCCTTCTCCGCCTAAMT TGCTGAGAGCATCTT
GCCTTCTTGGCTGAACCCTTCTTTCCTCTGGCAGCTGATTTAGAGGCAGCCTTTGCTTTACCTCTGGCACCACCCTTGACCTTEACGTCTCCTTCTCCGCCTAAMTTGCTGAGAGCATCTT
GCCTTCTTGGCTGAACCCTTCTTTCCTCTGGCAGCTGATTTAGAGGCAGCCTTTGCTTTACCTCTGGCACCACCCTTGACCTTCACGTCTCCTTCTCCGCCTAACTTGCTGAGAGCATCTT
GCCTTCTTGGCTGAACCCTTCTTTCCTCTGGCAGCTGATTTAGAGGCAGCCTTTGCTTTACCTCTGGCACCACCCTTGACCTTCACGTCTCCTTCTCCGCCTAACTTGCTGAGAGCATCTT
GCCTTCTTGGCTGAACCCTTCTTEBICCTCTGGCAGCTGATTTAGAGGCAGCCTTTGCTTTACCTCTGGCACCACCCTTGACCTTCACGTCTCCTTCTCCGCCTAACTTGCTGAGAGCATCTT
GCCTTCTTGGCTGAACCCTTCTTTCCTCTGGCAGCTGATTTAGAGGCAGCCTTTGCTTTACCTCTGGCACCACCCTTGACCTTCACGTCTCCTTCTCCGCCTAACTTGCTGAGAGCATCTT
GCCTTCTTGGCTGAACCCTTCTTTCCTCTGGCAGCTGATTTAGAGGCAGCCTTTGCTTTACCTCTGGCACCACCCTTGACCTTCACGTCTCCTTCTCCGCCTAACTTGCTGAGAGCATCTT
GCCTTCTTGGCTGAACCCTTCTTTCCTCTGGCAGCTGATTTAGAGGCAGCCTTTGCTTTACCTCTGGCACCACCCTTGACCTTMACGTCTCCTTCTCCGCCTAAMTTGCTGAGAGCATCTT
GCCTTCTTGGCTGAACCCTTCTTTCCTCTGGCAGCTGATTTAGAGGCAGCCTTTGCTTTACCTCTGGCACCACCCTTGACCTTCACGTCTCCTTCTCCGCCTAACTTGCTGAGAGCATCTT
GCCTTCTTGGCTGAACCCTTCTTTCCTCTGGCAGCTGATTTAGAGGCAGCCTTTGCTTTACCTCTGGCACCACCCTTGACCTTCACGTCTCCTTCTCCGCCTAACTTGCTGAGAGCATCTT
GCCTTCTTGGCTGAACCCTTCTTTCCTCTGGCAGCTGATTTAGAGGCAGCCTTTGCEBTTACCTCTGGCACCACCCTTGACCTTMACGTCTCCTTCTCCGCCTAAMTTGCTGAGAGCATCTT
GCCTTCTTGGCTGAACCCTTCTTTCCTCTGGCAGCTGATTTAGAGGCAGCCTTTGCTTTACCTCTGGCACCACCCTTGACCTTCACGTCTCCTTCTCCGCCTAACTTGCTGAGAGCATCTT
GCCTTCTTGGCTGAAGCCTTCTTTCCTCTGGCAGCTGATTTAGAGGCAGCCTTTGCTTTACCTCTGGCACCACCCTTGACCTTEACGTCTCCMTCTCCGCCTAACTTGCTGAGAGCATCTT
GCCTTCTTGGCTGAACCCTTCTTTCCTCTGGCAGCTGATTTAGAGGCAGCCTTTGCTTTACCTCTGGCACCACCCTTGACCTTEAC

GCCTTCTTGGCTGAAGCCTTCTTTCCTCTGGCAGCTGATTTAGAGGCAGCCTTTGCTTTACCTCTGGCACCACCCTTGACCTTEACGTCTCCEMTCTCCGCCTAACTTGCTGAGAGCATCTT
GCCTTCTTGGCTGAACCCTTCTTTCCTCTGGCAGCTGATTTAGAGGCAGCCTTTGCTTTACCTCTGGCACCACCCTTGACCTTACGTCTCCTTCTCCGCCTAAMTTGCTGAGAGCATCTT
GCCTTCTTGGCTGAAEGCCTTCTTTCCTCTGGCAGCTGATTTAGAGGCAGCCTTTGCTTTACCTCTGGCACCACCCTTGACCTTEACGTCTCCMTCTCCGCCTAACTTGCTGAGAGCATCTT
GCCTTCTTGGCTGAAGCCTTCTTTCCTCTGGCAGCTGATTTAGAGGCAGCCTTTGCTTTACCTCTGGCACCACCCTTGACCTTEACGTCTCCEBTCTCCGCCTAACTTGCTGAGAGCATCTT
GCCTTCTTGGCTGAAGCCTTCTTTCCTCTGGCAGCTGATTTAGAGGCAGCCTTTGCTTTACCTCTGGCACCACCCTTGACCTTEACGTCTCCMTCTCCGCCTAACTTGCTGAGAGCATCTT

490 500 510 520 530 540 550 560 570 580 590 600

TGCCCTTTTCTTGGACGAAAATGTCTTGGATTCTGATGGTAGCAGTGTTGCCTTCTTTGAATGAGAAGTCGGAGAATTCGTCACCCTTGGAGGTGCTGGCTCTGACAATACCGGCATCGAC
TGCCCTTTTCTTGGACGAAAATGTCTTGGATTCTGATGGTAGCAGTGTTGCCTTCTTTGAATGAGAAGTCGGAGAATTCGTCACCCTTGGAGGTGCTGGCTCTGACAATACCGGCATCGAC
TGCCCTTTTCTTGGACGAAAATHTCTTEGATTCTEATGGTAGCAGTGTTGCCTTCTTTGAATGAGAAGTCGGAGAATTCGTCACCCTTGGAGGTGCTGGCTCTGACAATACCGGCATCGAC
TGCCCTTTTCTTGGACGAAAATGTCTTGGATTCTGATGGTAGCAGTGTTGCCTTCTTTGAATGAGAAGTCGGAGAATTCGTCACCCTTGGAGGTGCTGGCTCTGACAATACCGGCATCGAC
TGCCCTTTTCTTGGACGAAAATGTCTTGGATTCTGATGGTAGCAGTGTTGCCTTCTTTGAATGAGAAGTCGGAGAATTCGTCACCCTTGGAGGTGCTGGCTCTGACAATACCGGCATCGAC
TGCCCTTTTCTTGGACGAAAATGTCTTGGATTCTGATGGTAGCAGTGTTGCCTTCTTTGAATGAGAAGTCGGAGAATTCGTCACCCTTGGAGGTGCTGGCTCTGACAATACCGGCATCGAC
TGCCCTTTTCTTGGACGAAAATGTCTTGGATTCTGATGGTAGCAGTGTTGCCTTCTTTGAATGAGAAGTCGGAGAATTCGTCACCCTTGGAGGTGCTGGCTCTGACAATACCGGCATCGAC
TGCCCTTTTCTTGGACGAARAATGTCTTGGATTCTGATGGTAGCAGTGTTGCCTTCTTTGAATGAGAAGTCGGAGAABMTCGTCACCCTTGGAGGTGCTGGCTCTGACAATACCGGCATCHEAC
TGCCCTTTTCTTGGACGAAAATGTCTTGGATTCTGATGGTAGCAGTGTTGCCTTCTTTGAATGAGAAGTCGGAGAABTCGTCACCCTTGGAGGTGCTGGCTCTGACAATACCGGCATCHEAC
TGCCCTTTTCTTGGACGAAAATGTCTTGGATTCTGATGGTAGCAGTGTTGCCTTCTTTGAATGAGAAGTCGGAGAATTCGTCACCCTTGGAGGTGCTGGCTCTGACAATACCGGCATCGAC
TGCCCTTTTCTTGGACGAAAATGTCTTGGATTCTGATGGTAGCAGTGTTGCCTTCTTTGAATGAGAAGTCGGAGAATTCGTCACCCTTGGAGGTGCTGGCTCTGACAATACCGGCATCGAC
TGCCCTTTTCTTGGACGAAAATGTCTTGGATTCTGATGGTAGCAGTGTTGCCTTCTTTGAATGAGAAGTCGGAGAATTCGTCACCCTTGGAGGTGCTGGCTCTGACAATACCGGCATCGAC
TGCCCTTTTCTTGGACGAAAATGTCTTGGATTCTGATGGTAGCAGTGTTGCCTTCTTTGAATGAGAAGTCGGAGAATTCGTCACCCTTGGAGGTGCTGGCTCTGACAATACCGGCATCGAC
TGCCCTTTTCTTGGACGAARAATGTCTTGGATTCTGATGGTAGCAGTGTTGCCTTCTTTGAATGAGAAGTCGGAGAAMTCGTCACCCTTGGAGGTGCTGGCTCTGACAATACCGGCATCHEAC
TGCCCTTTTCTTGGACGAAAATGTCTTGGATTCTGATGGTAGCAGTGTTGCCTTCTTTGAATGAGAAGTCGGAGAATTCGTCACCCTTGGAGGTGCTGGCTCTGACAATACCGGCATCGAC
TGCCCTTTTCTTGGACGAAAATHTCTTEGATTCTEATGGTAGCAGTGTTGCCTTCTTTGAATGAGAAGTCGGAGAATTCGTCACCCTTGGAGGTGCTGGCTCTGACAATACCGGCATCGAC

TGCCCTTTTCTTGGACGAAAATETCTTEGATTCTEATGGTAGCAGTGTTGCCTTCTTTGAATGAGAAGTCGGAGAATTCGTCACCCTTGGAGGTGCTGGCTCTGACAATACCGGCATCGAC
TGCCCTTTTCTTGGACGAAAATGTCTTGGATTCTGATGGTAGCAGTGTTGCCTTCTTTGAATGAGAAGTCGGAGAATTC
TGCCCTTTTCTTGGACGAAAATETCTTEGATTCTEATGGTAGCAGTGTTGCCTTCTTTGAATGAGAAGTCGGAGAATTCGTCACCCTTGGAGGTGCTGGCTCTGACAATACCGGCATCGAC
TGCCCTTTTCTTGGACGAAAATETCTTEGATTCTEA TGGTAGCAGTGTTGCCTTCTTTGGATGAGAAGTCGGAGAATTCGTCACCCTTGGAGGTGCTGGCTCTGACAATACCGGCATCGAC
TGCCCTTTTCTTGGACGAAAATHTCTTEGATTCTEATGGTAGCAGTGTTGCCTTCTTTGAATGAGAAGTCGGAGAATTCGTCACCCTTGGAGGTGCTGGCTCTGACAATACCGGCATCGAC
610 620 630 640 650 660 670 680 690 700 710 720

CTTGGCCTTCTTGTCACCACCAGTGACCTTGGCAATATCTGGAATGTTCTCTTGCTTGAGGTTCTTGGCGAGTGATTGCTAAAATCATAATATTAATATATTTGAACTCCTTATTTATAAT
CTTGGCCTTCTTGTCACCACCAGTGACCTTGGCAATATCTGGAATGTTCTCTTGCTTGAGGTTCTTGGCGAGTGATTGCTAAAATCATAATATTAATATATTTGAACTCCTTATTTATAAT
CTTEGECTTCTTGTCACCACCAGTGACCTTGGCAATATCTGGAATGTTCTCTTGCTTGAGGTTCTTGGCGAGTGATMGC TGAAATCATAATATTAATATATTTGAACTCCTTATTTATAAT
CTTGGCCTTCTTGTCACCACCAGTGACCTTGGCAATATCTGGAATGTTCTCTTGCTTGAGGTTCTTGGCGAGTGATTGCTAAAATCATAATATTAATATATTTGAACTCCTTATTTATAAT
CTTGGCCTTCTTGEBCACCACCAGTGACCTTGGCAATATCTGGAATGTTCTCTTGCTTGAGGTTCTTGGCGAGTGATTGCTAAAATCATAATATTAATATATTTGAACTCCTTATTTATAAT
CTTGGCCTTCTTGTCACCACCAGTGACCTTGGCAATATCTGGAATGTTCTCTTGCTTGAGGTTCTTGGCGAGTGATTGCTAAARAATCATAATATTAATATATTTGAACTCCTTATTTATAAT
CTTGGCCTTCTTGTCACCACCAGTGACCTTGGCAATATCTGGAATGTTCTCTTGCTTGAGGTTCTTGGCGAGTGATTGCTAAAATCATAATATTAATATATTTGAACTCCTTATTTATAAT
CTTGGCCTTCTTGTCACCACCAGTGACCTTGGCAATATCTGGAATGTTCTCTTGCTTGAGGTTCTTGGCGAGTGATTGCTAAAATCATAATATTAATATATTTGAACTCCTTATTTATAAT
CTTGGCCTTCTTGTCACCACCAGTGACCTTGGCAATATCTGGAATGTTCTCTTGCTTGAGGTTCTTGGCGAGTGATTGCTAAAATCATAATATTAATATATTTGAACTCCTTATTTATAAT
CTTGGCCTTCTTGTCACCACCAGTGACCTTGGCAATATCTGGAATGTTCTCTTGCTTGAGGTTCTTGGCGAGTGATTGCTAAAATCATAATATTAATATATTTGAACTCCTTATTTATAAT
CTTGGCCTTCTTGTCACCACCAGEGACCTTGGCAATATCTGGAATGTTCTCTTGCTTGAGGTTCTTGGCGAGTGATTGC TAAAATCATAATATTAATATATTTGAACTCCTTATTTATAAT
CTTGGCCTTCTTGTCACCACCAGTGACCTTGGCAATATCTGGAATGTTCTCTTGCTTGAGGTTCTTGGCGAGTGATTGCTAAAATCATAATATTAATATATTTGAACTCCTTATTTATAAT
CTTGGCCTTCTTGTCACCACCAGTGACCTTGGCAATATCTGGAATGTTCTCTTGCTTGAGGTTCTTG
CTTGGCCTTCTTGTCACCACCAGTGACCTTGGCAATATCTGGAATGTTCTCTTGCTTGAGGTTCTTGGCGAGTGATEGCTAAAATCATAATATTAATATATTTGAACTCCTTATTTATAAT
CTTGGCCTTCTTGTCACCACCAGTGACCTTGGCAATATCTGGAATGTTCTCTTGCTTGAGGTTCTTGGCGAGTGATTGCTAAAATCATAATATTAATATAT TGAACTCCTTATTTATAAT
CTTEGECTTCTTGTCACCACCAGTGACCTTGGCAATATCTGGAATGTTCTCTTGCTTGAGGTTCTTGGCGAGTGATEGCTAAAATCATAATATTAATATATTTGAACTCCTTATTTATAAT

CTTEGEMCTTCTTGTCACCACCAGTGACCTTGGCAATATCTGGAATGTTCTCTTGCTTGAGGTTCTTGGCGAGTGATEGCTAAA

CTTEGEICTTCTTGTCACCACCAGTGACCTTGGCAATATCTGGAATGTTCTCTTGCTTGAGGTTCTTGGCGAGTGATTGCTAAA

CTTEGECTTCTTGTCACCACCAGTGACCTTGGCAATATCTGGAATGTTCTCTTGCTTGAGGTTCTTGGCGAGTGATEGCTAAAATCATAATATTAATATATTTGAACTCCTTATTTATAAT

CTTGGCCTTCTTGTCACCACCAGTGACCTTGGCAATATCTGGAATGTTCTCTTGCTTGAGGTTCTTGGCGAGTGATTGCTAAARAATCATAATATTAATATATTTGAACTCCTTATTTATAAT
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TCATTTTGACTTAGAAACAGGGAAGAGAGAAATTTATACTTACTTGGAGAGCTTGATGTCTGAAGTGTTHGATGGTGGTCTHGAATTCGTCGTCTCTGTACAAGTTGACTGGGTATCTGGT
TCATTTTGACTTAGAAACAGGGAAGAGAGAAATTTATACTTACTTGGAGAGCTTGATGTCTGAAGTGTTGGATGGTGGTCTTGAATTCGTCGTCTCTGTACAAGTTGACTGGGTATCTGGT
TCATTTTGACTTAGAAACAGGGAAGAGAGAAATTTATACTTACTTGGAGAGCTTGATGTCTGAAGTGTTGGATGGTGGTCTTGAATTCGTCGTCTCTGTACAAGTTGACTGGGTATCTGGT
TCATTTTGACTTAGAAACAGGGAAGAGAGAAATTTATACTTACTTGGAGAGCTTGATGTCTGAAGTGTTGGATGGTGGTCTTGAATTCGTCGTCTCTGTACAAGTTGACTGGGTATCTGGT
TCATTTTGACTTAGAAACAGGGAAGAGAGAAATTTETACTTACTTGGAGAGCTTGATGTCTGAAGTGTTGGATGGTGGTCTTGAATTCGTCGTCTCTGTACAAGTTGACTGGGTATCTGGE
TCATTTTGACTTAGAAACAGGGAAGAGAGAAATTTEMTACTTACTTGGAGAGCTTGATGTCTGAAGTGTTGGATGGTGGTCTTGAATTCGTCGTCTCTGTACAAGTTGACTGGGTATCTGGT
TCATTTTGACTTAGAAACAGGGAAGAGAGAAATTTATACTTACTTGGAGAGCTTGATGTCTGAAGTGTTGGATGGTGGTCTTGAATTCGTCGTCTCTGTACAAGTTGACTGGGTATCTGGT
TCATTTTGACTTAGAAACAGEGAAGAGAGAAATTTATACTTACTTGGAGAGCTTGATGTCTGAAGTGTTGGATGGTGGTCTTGAATTCGTCGTCTCTGTACAAGTTGACTGGGTATCTGGT
TCATTTTGACTTAGAAACAGEGAAGAGAGAAATTTATACTTACTTGGAGAGCTTGATGTCTGAAGTGTTGGATGGTGGTCTTGAATTCGTCGTCTCTGTACAAGTTGACTGGGTATCTGGT
TCATTTTGACTTAGAAACAGGGAAGAGAGAAATTTETACTTACTTGGAGAGCTTGATGTCTGAAGTGTTGGATGGTGGTCTTGAATTCGTCGTCTCTGTACAAGTTGACTGGGTATCTGGT
TCATTTTGACTTAGAAACAGGGAAGAGAGAAATTTATACTTACTTG

TCATTTTGACTTAGAAACAGGGAAGAGAGAAATTTEMTACTTACTTGGAGAGCTTGATGTCTGAA

TCATTTTGACTTAGAAACAGGGAAGAGAGAAATTTETACTTACTTGGAGAGCTTGATGTCTGAAGTGTTGGATGGTGGTCTTGAATTCGTCGTCTCTGTACAAGTTGACTGGGTATCTGGT
TCATTTTGACTTAGAAACAGGGAAGAGAGAAATTTATACTTACTTGGAGAGCTTGATGTCTGAA-TGTTGGATGG
TCATTTTGACTTAGAAACAGGGAAGAGAGAAATTTHMTACTTACTTGGAGAGCTTGATGTCTGAAGTGTTGGATGGTGGTCTTGAATTCGTCGTCTCTGTACAAGTTGACTGGGTATCTGGT

TCATTTTGACTTAGGAACAGGGAAGAGAGAAATTTATACTTACTTGGAGAGCTTGATGTCTGAAGTGTTGGATGGTGGTCTTGAATTCGTCGTCTCTGTACAAGTTGACTGGGTATCTGGT
TCATTTTGACTTAGAAACAGGGAAGAGAGAAATTTATACTTACTTGGAGAGCTTGATGTCTGAAGTGTTGGATGGTGGTCTTGAATTCGTCGTCTCTGTACAAGTTGACTGGGTATCTGGT
850 860 870 880 890 900 910 920 930 932
BGGGTTGAGTCTCTCTTGGAGGTTTGGCTTGAATGAGTGGACGATGAGTCTGGCCTCAAGGTTGGCATAAGAAGTGAAAACCTCA
BGGGTTGAGTCTCTCTTGGAGGTTTGGCTTGAATGAGTGGACGATGAGTCTGGCCTCAAGGTTGGCATAAGAAGTGAAAACCTCA
GGGGTTGAGTCTCTCTTGGAGGTTTGGCTTGAATGAGTGGACGATGAGTCTGGCCTCA
BGGGTTGAGTCTCTCTTGGAGGTTTGGCTTGAATGAGTGGACGATGAGTCTGGCCTCAAGGTTGGCATAAGAAGTGAAAACCTCA
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CCCCAAAACCCCAAAACCCCATAAGGATATATTTTGACATATTATGAATGTGACAAATATAATTTAAGTCAAGACTGATTAAAAGAGTCGATTGEBGGCAARAATATACGCCTTCGTAATTA
CCCCAAAACCCCAAAACCCCATAAGGATATATTTTGACATATTATGAATGTGACAAATATAATTTAAGTCAAGACTGATTAAAAGAGTCGATTGTGGCAAAATATACGCCTTCGTAATTA
CCCCAAAACCCCAAAACCCCATAAGGATATATTTTGACATATTATGAATGTGACAAATATAATTTAAGTCAAGACTGATTAAAAGAGTCCGATTGEGGCAAAATATACGCCTTEG TAATTA
CCCCAAAACCCCAAAACCCCATAAGGATATATTTTGACATATTATGAATGTGACAAATATAATTTAAGTCAAGACTGATTAAAAGAGTCGATTGTGGCAAAATATACGCCTTCGTAATTA
CCCCAAAACCCCAAAACCCCATAAGGATATATTTTGACATATTATGAATGTGACAAATATAATTTAAGTCAAGACTGATTAAAAGAGTCGATTGTGGCAAAATATACGCCTTCGTAATTA
CCCCAAAACCCCAAAACCCCATAAGGATATATTTTGACATATTATGAATGTGACAAATATAATTTAAGTCAAGACTGATTAAAAGAGTCGATTGTGGCAAAATATACGCCTTCGTAATTA
CCCCAAAACCCCAAAACCCCATAAGGATATATTTTGACATATTATGAATGTGACAAATATAATTTAAGTCAAGACTGATTAAAAGAGTCGATTGEMGGCAAAATATACGCCTTCGTAATTA
CCCCAAAACCCCAAAACCCCATAAGGATATATTTTGACATATTATGAATGTGACAAATATAATTTAAGTCAAGACTGATTAAAAGAGTCGATTGTGGCAAAATATACGCCTTCGTAATTA
CCCCAAARACCCCAAAACCCCATAAGGATATATTTTGACATATTATGAATGTGACAAATATAATTTAAGTCAAGACTGATTAAAAGAGTCGATTGEMGGCAARAATATACGCCTTCGTAATTA
CCCCAAAACCCCAAAACCCCATAAGGATATATTTTGACATATTATGAATGTGACAAATATAATTTAAGTCAAGACTGATTAAAAGAGTCGATTGTGGCAAAATATACGCCTTCGTAATTA
CCCCAAAACCCCAAAACCCCATAAGGATATATTTTGACATATTATGAATGTGACAAATATAATTTAAGTCAAGACTGATTAAAAGAGTCGATTGEBGGCAAAATATACGCCTTCGTAATTA

130 140 150 160 170 180 190 200 210 220 *230 240

TCAAATAAGATTGATTAGGGAAAGATATGCAATTTAATATAATAATTTATTTCCTATAAATCTTTCTATCTACTACAAACACATATGTCAGACCAACAAACTTGCGTTGTTGATAATGGT
TCAAATAAGATTTATTAGGGAAAGATATGCAATTTAATATAATAATTTATTTCCTATAAATCTTTCTATCTACTACAAACACATATGTCAGACCAACAAACTTGCGTTATTGATAATGGT
TCAAATAAGATTGATTAGGGAAGGATATGCAATTTAATATAATAATTTATTTCCTATAAATCTTTCTATCTACTACARCMACATATGTCAGACCAACAAACTTGCGTTATTGATAATGGT
TCAAATAAGATTTATTAGGGAAAGATATGCAATTTAATATAATAATTTATTTCCTATAAATCTTTCTATCTACTACAAACACATATGTCAGACCAACAAACTTGCGTTATTGATAATGGT
TCAAATAAGATTTATTAGGGAAAGATATGCAATTTAATATAATAATTTATTTCCTATAAATCTTTCTATCTACTACARGEACATATGTCAGACCAACAAACTTGCGTTATTGATAATGGT
TCAAATAAGATTTATTAGGGAAAGATATGCAATTTAATATAATAATTTATTTCCTATAAATCTTTCTATCTACTACARBGEMACATATGTCAGACCAACAAACTTGCGTTATTGATAATGGT
TCAAATAAGATTTATTAGGGAAAGATATGCAATTTAATATAATAATTTATTTCCTATAAATCTTTCTATCTACTACAAACACATATGTCAGACCAACAAACTTGCGTTATTGATAATGGT
TCAAATAAGATTTAT TAGGGAAAGATATGCAATTTAATATAATAATTTATTTCCTATAAATCTTTCTATCTACTACACEMACATATGTCAGACCAACAAACTTGCGTTATTGATAATGGT
TCAAATAAGATTTATTAGGGAAAGATATGCAATTTAATATAATAATTTATTTCCTATAAATCTTTCTATCTACTACAAACACATATGTCAGACCAACAAACTTGCGTTATTGATAATGGT
TCAAATAAGATTGATTAGGGAAAGATATGCAATTTAATATAATAATTTATTTCCTATAAATCTTTCTATCTACTACAAACACATATGTCAGACCAACAAACTTGCGTTATTGATAATGGT
TCAAATAAGATTTATTAGGGAAAGATATGCAATTTAATATAATAATTTATTTCCTATAAATCTTTCTATCTACTACAAACACATATGTCAGACCAACAAACTTGCGTTATTGATAATGGT

250 260 270 280 290 300 310 320 330 340 350 360

TCAGGAGTCGTCAAGGCTGGTTTCGCCGGTGAGGACGCTCCAAGAGCTGTATTCCCATCAATCGTCGGAAGACCCAAGAACGTCAGCGCTTTGATCGGTGTTGATTCCGCCTCAGAGTAC
TCAGGAGTCGTCAAGGCTGGTTTCGCCGGTGAGGACGCTCCAAGAGCTGTATTCCCATCAATCGTCGGAAGACCCAAGAACGTCAGCGCTTTGATCGGTGTTGATTCCGCCTCAGAGTAC
TCAGGAGTCGTCAAGGCEGGTTTCGCCGGTGAGGACGCTCCAAGAGCTGTATTCCCATCAATCGTCGGAAGACCCAAGAACGTCAGCGCTTTGATCGGTGTTGATTCCGCCTCAGAGTAC
TCAGGAGTCGTCAAGGCTGGTTTCGCCGGTGAGGACGCTCCAAGAGCTGTATTCCCATCAATCGTCGGAAGACCCAAGAACGTCAGCGCTTTGATCGGTGTTGATTCCGCCTCAGAGTAC
TCAGGAGTCGTCAAGGCHEGGTTTCGCCGGTGAGGACGCTCCAAGAGCTGTATTCCCATCAATCGTCGGAAGACCCAAGAACGTCAGCGCTTTGATCGCGTGTTGATTCCGCCTCAGAGTAC
TCAGGAGTCGTCAAGGCEBGGTTTCGCCGGTGAGGACGCTCCAAGAGCTGTATTCCCATCAATCGTCGGAAGACCCAAGAACGTCAGCGCTTTGATCGGTGTTGATTCCGCCTCAGAGTAC
TCAGGAGTCGTCAAGGCTGGTTTCGCCGGTGAGGACGCTCCAAGAGCTGTATTCCCATCAATCGTCGGAAGACCCAAGAACGTCAGCGCTTTGATCGGTGTTGATTCCGCCTCAGAGTAC
TCAGGAGTCGTCAAGGCHEIGGTTTCGCCGGTGAGGACGCTCCAAGAGCTGTATTCCCATCAATCGTCGGAAGACCCAAGAACGTCAGCGCTTTGATCGGTGTTGATTCCGCCTCAGAGTAC
TCAGGAGTCGTCAAGGCTGGTTTCGCCGGTGAGGACGCTCCAAGAGCTGTATTCCCATCAATCGTCGGAAGACCCAAGAACGTCAGCGCTTTGATCGGTGTTGATTCCGCCTCAGAGTAC
TCAGGAGTCGTCAAGGCTGGTTTCGCCGGTGAGGACGCTCCAAGAGCTGTATTCCCATCAATCGTCGGAAGACCCAAGAACGTCAGCGCTTTGATCGGTGTTGATTCCGCCTCAGAGTAC
TCAGGAGTCGTCAAGGCTGGTTTCGCCGGTGAGGACGCTCCAAGAGCTGTATTCCCATCAATCGTCGGAAGACCCAAGAACGTCAGCGCTTTGATCGGTGTTGATTCCGCCTCAGAGTAC

370 380 390 400 410 420 430 440 450 460 470 480

CTCGGAGATGAAGCCCAACAAAABAGAGGGGTCTTAAAGATCTTCTACCCCATCGAACATGGTATCGTTAAGGATTGGGATGATATGGAAAAGATCTGGAACCATACCTTCTACGTTGAG
CTCGGAGATGAAGCCCAACAAAABMAGAGGGGTCTTAAAGATCTTCTACCCCATCGAACATGGTATCGTTAAGGATTGGGATGATATGGAAAAGATCTGGAACCATACCTTCTACGTTGAG
CTCGGAGATGAAGCCCAACAAAAGAGAGGGGTCTTAAAGATCTTCTACCCCATCGAACATGGTATCGTTAAGGATTGGGATGATATGGAAAAGATCTGGAACCATACCTTCTACGTTGAG
CTCGGAGATGAAGCCCAACAAAABAGAGGGGTCTTAAAGATCTTCTACCCCATCGAACATGGTATCGTTAAGGATTGGGATGATATGGAAAAGATCTGGAACCATACCTTCTACGEBTGAG
CTCGGAGATGAAGCCCAACAAAAGAGAGGGGTCTTAAAGATCTTCTACCCCATCGAACATGGTATCGTTAAGGATTGGGATGATATGGAAAAGATCTGGAACCATACCTTCTACGTTGAG
CTCGGAGATGAAGCCCAACAAAAGAGAGGGGTCTTAAAGATCTTCTACCCCATCGAACATGGTATCGTTAAGGATTGGGATGATATGGAAAAGATCTGGAACCATACCTTCTACGTTGAG
CTCGGAGATGAAGCHEICAACAAAAGGGAGGGGTCTTAAAGATCTTCTACCCCATCGAACATGGTATCGTTAAGGATTGGGATGATATGGAAAAGATCTGGAACCATACCTTCTACGTTGAG
CTCGGAGATGAAGCCCAACAAAAGAGAGGGGTCTTAAAGATCTTCTACCCCATCGAACATGGTATCGTTAAGGATTGGGATGATATGGAAAAGATCTGGAACCATACCTTCTACGTTGAG
CTCGGAGATGAAGCHEHCAACAAAAGGGAGGGGTCTTAAAGATCTTCTACCCCATCGAACATGGTATCGTTAAGGATTGGGATGATATGGAAAAGATCTGGAACCATACCTTCTACGTTGAG
CTCGGAGATGAAGCCCAACAAAABMAGAGGGGTCTTAAAGATCTTCTACCCCATCGAACATGGTATCGTTAAGGATTGGGATGATATGGAAAAGATCTGGAACCATACCTTCTACGTTGAG
CTCGGAGATGAAGCCCAACAAAAGAGAGGGGTCTTAAAGATCTTCTACCCCATCGAACATGGTATCGTTAAGGATTGGGATGATATGGAAAAGATCTGGAACCATACCTTCTACGTTGAG

490 500 510 520 530 540 550 560 570 580 590 600

CTCAGAGTTCAACCCGATGAGCACCCAGTTCTCTTGACTGAAGCCCCACTCAACCCAAAGACTAACAGAGAAAAGATGACTCAAATCATGTTCGAGACCTTCAATGTTCCCGCTCTCTAC
CTCAGAGTTCAACCCGATGAGCACCCAGTTCTCTTGACTGAAGCCCCACTCAACCCAAAGACTAACAGAGAAAAGATGACTCAAATCATGTTCGAGACCTTCAATGTTCCCGCTCTCTAC
CTCAGAGTTCAACCCGATGAGCACCCAGTTCTCTTGACTGAAGCCCCACTCAACCCAAAGACTAACAGAGAAAAGATGACTCAAATCATGTTCGAGACCTTCAATGTTCCCGCTCTCTAC
CTCAGAGTTCAACCCGATGAGCACCCAGTTCTCTTGACTGAAGCCCCACTCAACCCAAAGACTAACAGAGAAAAGATGACTCAAATCATGTTCGAGACCTTCAATGTTCCCGCTCTCTAC
CTCAGAGTTCAACCCGATGAGCACCCAGTTCTCTTGACTGAAGCCCCACTCAACCCAAAGACTAACAGAGAAAAGATGACTCAAATCATGTTCGAGACCTTCAATGTTCCCGCTCTCTAC
CTCAGAGTTCAACCCGATGAGCACCCAGTTCTCTTGACTGAAGCCCCACTCAACCCAAAGACTAACAGAGAAAAGATGACTCAAATCATGTTCGAGACCTTCAATGTTCCCGCTCTCTAC
CTCAGAGTTCAACCCGATGAGCACCCAGTTCTCTTGACTGAAGCHEICCACTCAACCCAAAGACTAACAGAGAAAAGATGACTCAAATCATGTTCGAGACCTTCAATGTTCCCGCTCTCTAC
CTCAGAGTTCAACCCGATGAGCACCCAGTTCTCTTGACTGAAGCCCCACTCAACCCAAAGACTAACAGAGAAAAGATGACTCAAATCATGTTCGAGACCTTCAATGTTCCCGCTCTCTAC
CTCAGAGTTCAACCCGATGAGCACCCAGTTCTCTTGACTGAAGCHICCACTCAACCCAAAGACTAACAGAGAAAAGATGACTCAAATCATGTTCGAGACCTTCAATGTTCCCGCTCTCTAC
CTCAGAGTTCAACCCGATGAGCACCCAGTTCTCTTGACTGAAGCCCCACTCAACCCAAAGACTAACAGAGAAAAGATGACTCAAATCATGTTCGAGACCTTCAATGTTCCCGCTCTCTAC
CTCAGAGTTCAACCCGATGAGCACCCAGTTCTCTTGACTGAAGCCCCACTCAACCCAAAGACTAACAGAGAAAAGATGACTCAAATCATGTTMGAGACCTTCAATGTTCCCGCTCTCTAC

610 620 630 610 * 650 * 660 670 680 690 700 710 7%0

GTTGCTATCCAAGCCGTTCTATCTCTCTATTCCGCTGGTAGEACAACCGGTABCGTTTGCGATGCTGGTGATGGAGTTACCCACACCGTCCCCATCTATGAAGGTTTCTCAATCCCACAC
GTTGCTATCCAAGCCGTTCTATCTCTCTATTCCGCTGGTAGAACAACCGGTATCGTTTGCGATGCTGGTGATGGAGTTACCCACACCGTCCCCATCTATG-AGGTTTCTCAATCCCACAC
GTTGCTATCCAAGCCGTTCTATCTCTCTATTCCGCTGGTAGAACAACCGGTATCGTTTGCGATGCTGGTGATGGAGTTACCCACACCGTCCCCATCTATGAAGGTTTCTCAATCCCACAC
GTTGCTATCCAAGCCGTTCTATCTCTCTATTCCGCTGGTAGAACAACCGGTATCGTTTGCGATGCTGGTGATGGAGTTACCCACACCGTCCCCATCTATGAAGGTTTCTCAATCCCACAC
GTTGCTATCCAAGCCGTTCTATCTCTCTATTCCGCTGGTAGAACAACCGGTATCGTTTGCGATGCTGGTGATGGAGTTACCCACACCGTCCCCATCTATGAAGGTTTCTCAATCCCACAC
GTTGCTATCCAAGCCGTTCTATCTCTCTATTCCGCTGGTAGAACAACCGGTATCGTTTGCGATGCTGGTGATGGAGTTACCCACACCGTCCCCATCTATGAAGGTTTCTCAATCCCACAC
GTTGCTATCCAAGCCGTTCTATCTCTCTATTCCGCTGGTAGAACAACCGGTATCGTTTGCGATGCTGGTGATGGAGTTACCCACACCGTCCCCATCTATG-AGGTTTCTCAATCCCACAMN
GTTGCTATCCAAGCCGTTCTATCTCTCTATTCCGCTGGTAGAACAACCGGTATCGTTTGCGATGCTGGTGATGGAGTTACCCACACCGTCCCCATCTATGAAGGTTTCTCAATCCCACAC
GTTGCTATCCAAGCCGTTCTATCTCTCTATTCCGCTGGTAGAACAACCGGTATCGTTTGCGATGCTGGTGATGGAGTTACCCACACCGTCCCCATCTATGAAGGTTTCTCAATCCCACAN
GTTGCTATCCAAGCCGTTCTATCTCTCTATTCCGCTGGTAGAACAACCGGTATCGTTTGCGATGCTGGTGATGGAGTTACCCACACCGTCCCCATCTATGAAGGTTTCTCAATCCCACAC
GTTGCTATCCAAGCCGTTCTATCTCTCTATTCCGCTGGTAGAACAACCGGTATCGTTTGCGATGCTGGTGATGGAGTTACCCACACCGTCCCCATCTATGAAGGTTTCTCAATCCCACAC

730 740 750 760 770 780 790 800 810 820 830 840

GCCGTATCAAGAATCCAACTTGCCGGTAGAGACCTCACCACCTTCTTGGCCAAGCTTTTGACCGAGAGAGGATACAACTTCACCTCATCAGCTGAGATGGAAATCG TNAGAGACATTAAM
GCCGTATCAAGAATCCAAC o m m e m e m e e e e e o CCAAGCTTETGACCGAGAGAGGATACAACTTCAC-TCATCAGCTGAGATGGAAATCG TMAGAGACATTAAM
GCCGTATCAAGAATCCAACTTGCCGGTAGAGACCTCACCACCTTCTTGGCCAAGCTTTTGACCGAGAGAGGATACAACTTCACCTCATCAGCTGAGATGGAAATCG TAGAGACA TTAAMR
GCCGTATCAAGAATCCAACTTGCCGGTAGAGACCTCACCACCTTCTTGGCCAAGCTTTTGACCGAGAGAGGATACAACTTCACCTCATCAGCTGAGATGGAAATCG TMAGAGACATTAAN
GCCGTATCAAGAATCCAACTTGCCGGTAGAGACCTCACCACCTTCTTGGCCAAGCTTT-GACCGAGAGAGGATACAACTTCACCTCATCAGCTGAGATGGAAATCG THAGAGACA TTAAM
GCCGTATCAAGAATCCAACTTGCCGGTAGAGACCTCACCACCTTCTTGGCCAAGCTTTTGACCGAGAGAGGATACAACTTCACCTCATCAGCTGAGATGGAAATCGTTAGAGACATTAAG
GCCGTATCAAGAATCCAACTTGCCGGTAGAGACCTCACCACCTTCTTGGCCAAGCTTTTGACCGAGAGAGGATACAACTTCACCTCATCAGCTGAGATGGAAATCGTTAGAGACATTAAG
GCCGTATCAAGAATCCAACTTGCCGGTAGAGACCTCACCACCTTCTTGGCCAAGCTTTTGACCGAGAGAGGATACAACTTCACCTCATCAGCTGAGATGGAAATCGTTAGAGACATTAAG
GCCGTATCAAGAATCCAACTTGCCGGTAGAGACCTCACCACCTTCTTGGCCAAGCTTTTGACCGAGAGAGGATACAACTTCACCTCATCAGCTGAGATGGAAATCG TTAGAGACATTAAG
GCCGTATCAAGAATCCAACTTGCCGGTAGAGACCTCACCACCTTCTTGGCCAAGCTTTTGACCGAGAGAGGATACAACTTCACCTCATCAGCTGAGATGGAAATCG TTAGAGACATTAAG
GCCGTATCAAGAATCCAACTTGCCGGTAGAGACCTCACCACCTTCTTGGCCAAGCTTTTGACCGAGAGAGGATACAACTTCACCTCATCAGCTGAGATGGAAATCGTTAGAGACATTAAG

850 860 870 880 890 900 910 920 930 940 950 960

GAAAAGCTCTGCTTCGTTGCTTTGGACTACGAGAGTGCCCTTAAGCAATCACACGACAGCTCCCAATTCGAGAANAACTACGAACTTCCAGATGG TAAGGTTATCACHA TTGGAAACGAG
GAAAAGCTCTGCTTCGTTGCTTTGGACTACGAGAGTGCCCTTAAGCAATCACACGACAGCTCCCAATTCGAGAAGAACTACGAACTTCCAGATGG TAAGGTTATCACCATTGGAAACGAG
GAAAAGCTCTGCTTCGTTGCTTTGGACTACGAGAGTGCCCTTAAGCAATCACACGACAGCTCCCAAT THGANAAGAACTACGAACTTCCAGATGG TAAGGTTATCACCATTGGAAACGAG
GAAAAGCTCTGCTTCGTTGCTTTGGACTACGAGAGTGCCCTTAAGCAATCACACGACAGCTCCCAATTCGAGAAGAACTACGAACTTCCAGATGG TAAGGTTATCACCATTGGAAACGAG
GAAAAGCTCTGCTTCGTTGCTTTGGACTACGAGAGTGCCCTTAAGCAATCACACGACAGCTCCCAATTCGAGAAGAACTACGAACTTCCAGATGG TAAGGTTATCACCATTGGAAACGAG
GAAAAGCTCTGCTTCGTTGCTTTGGACTACGAGAGTGCCCTTAAGCAATCACACGACAGCTCCCAATTCGAGAAGAACTACGAACTTCCAGATGG TAAGGTTATCACCATTGGAAACGAG
GAAAAGCTCTGCTTCGTTGCTTTGGACTACGAGAGTGCCCTTAAGCAATCACACGACAGCTCCCEATTCGAGAAGAACTACGAACTTCCAGATGG TAAGGTTATCACCATTGGAAACGAG
GAAAAGCTCTGCTTCGTTGCTTTGGACTACGAGAGTGCCCTTAAGCAATCACACGACAGCTCCCAATTCGAGAAGAACTACGAACTTCCAGATGG TAAGGTTATCACCATTGGAAACGAG
GAAAAGCTCTGCTTCGTTGCTTTGGACTACGAGAGTGCCCTTAAGCAATCACACGACAGCTCCCEATTCGAGAAGAACTACGAACTTCCAGATGG TAAGGTTATCACCATTGGAAACGAG
GAAAAGCTCTGCTTCGTTGCTTTGGACTACGAGAGTGCCCTTAAGCAATCACACGACAGCTCCCAATTCGAGAANAACTACGAACTTCCAGATGG TAAGGTTATCACHA TTGGAAACGAG
GAAAAGCTCTGCTTCGTTGCTTTGGACTACGAGAGTGCCCTTAAGCAATCACACGACAGCTCCCAATTCGAGAAGAACTACGAACTTCCAGATGG TAAGGTTATCACCATTGGAAACGAG
GAAAAGCTCTGCTTCGTTGCTTTGGACTACGAGAGTGCCCTTAAGCAATCACACGACAGCTCCCAATTCGAGAANAACTACGAACTTCCAGATGG TAAGGTTATCACHA TTGGAAACGAG
9{0 9?0 9?0 1,0]00 1,0|10 1,020 1,0|30 1,0|40 1,0|50 1,0]60 1,0|70 1,0]80
AGATTCAGATGCCCAGAATATCTCTTCAAGCCACTCGAAATGAACGGAAGAGAACTCGAMTCEA TCCAAGACTTGACCTACAAATCAATCCAAGAGTGCGATGTCGACGTTAGAAGAGAC
AGATTCAGATGCCCAGAATATCTCTTCAAGCCACTCGAAATGAACGGAAGAGAACTCGACTCCATCCAAGACTTGACCTACAAATCAATCCAAGAGTGCGATGTCGACGTTAGAAGAGAC
AGATTCAGATGCCCAGAATATCTCTTCAAGCCACTCGAAATGAACGGAABAGAACTCGACTCCATCCAAGACTTGACCTACAAATCAATCCAAGAGTGCGATGTCGACGTTAGAAGAGAC
AGATTCAGATGCCCAGAATATCTCTTCAAGCCACTCGAAATGAACGGAAGAGAACTCGACTC-ATCCAAGACTTGACCTACAAATCAATCCAAGAGTGCGATGTCGACGTTAGAAGAGAC
AGATTCAGATGCCCAGAATATCTCTTCAAGCCACTCGAAATGAACGGAAGAGAACTCGACTCCATCCAAGACTTGACCTACAAATCAATCCAAGAG TGHGATG TCGACGTTAGAAGAGAC
AGATTCAGATGCCCAGAATATCTCTTCAAGCCACTCGAAATGAACGGAAGAGAACTCGACTCCATCCAAGACT TGACCTACAAATCAATCCAAGAGTGCGATGTCGACGTTAGAAGAGAC
AGATTCAGATGCCCAGAATATCTCTTCAAGCCACTCGAAATGAACGGAAGAGAACTCGACTCCATCCAAGACTTGACCTACAAATCAATCCAAGAGTGCGATGTCGACGTTAGAAGAGAC
AGATTCAGATGCCCAGAATATCTCTTCAAGCCACTCGAAATGAACGGAAGAGAACTCGACTCCATCCAAGACTTGACCTACAAATCAATCCAAGAG TGCGATGTCGACGTTAGAAGAGAC
AGATTCAGATGCCCAGAATATCTCTTCAAGCCACTCGAAATGAACGGAAGAGAACTCGACTCCATCCAAGACTTGACCTACAAATCAATCCAAGAGTGCGATG TCGACGTTAGAAGAGAC
AGATTCAGATGCCCAGAATATCTCTTCAAGCCACTCGAAATGAACGGAAGAGAACTCGAMTCHEATCCAAGACTTGACCTACAGATCAATCCAAGAGTGCGATGTCGACGTTAGAAGAGAC
AGATTCAGATGCCCAGAATABCTCTTCAAGCCACTCGAAATGAACGGAAGAGAACTCGACTCCATCCAAGACTTGACCTACAAATCAATCCAAGAGTGCGATGTCGACGTTAGAAGAGAC
AGATTCAGATGCCCAGAATATCTCTTCAAGCCACTCGAAATGAACGGAAGAGAACTCGAMTCHEATCCAAGACTTGACCTACAAATCAATCCAAGEGTGCGATGTCGACGTTAGAAGAGAC
1,0I90 1,]i00 1,]i10 1,]i20 1,]i30 1,]i40 * 1,]i50 1,]i60 1,]i70 1,]i80 1,]i90 1,2]00
CTCTATCAAAACATCATCCTCTCCGGTGGTACCACCATGTACGAAGGTATCGGTGAGAGACETCTCAAGGAAATTGAGAACAGAGCTCCCAAGTCAATCAACGTTAAAGTTATTGCCAGC
CTCTATCAAAACATCATCCTCTCCGGTGGTACCACCATGTACGAAGGTATCGGTGAGAGACTTCTCAAGGAAATTGAGAACAGAGCTCCCAAGTCAATCAACGTTAAAGTTATTGCCAGC
CTCTATCAAAACATCATCCTCTCCGGTGGTACCACHATGTACGAAGGTATCGGTGAGAGACTTC TCABGGAAATTGAGAACAGAGCTCCCAAGTCAATCAACGTTAAAG TTATTGCCAGC
CTCTATCAAAACATCATCCTCTCCGGTGGTACCACCATG TACGAAGGTATCGGTGAGAGACTTCTCAAGGAAATTGAGAACAGAGCTCCCAAGTCAATCAACG TIAAAGTTATTGCCAGC
CTCTATCAAAACATCATCCTCTCCGGTGGTACCACCATG TACGAAGGTATCCGGTGAGAGACTTCTCAAGGAAATTGAGAACAGAGCTCCCAAGTCAATCAACGTTAAAGTTATTGCCAGC
CTCTATCAAAACATCATCCTCTCCGGTGGTACCACCATGTACGAAGGTATCGGTGAGAGACTTCTCAAGGAAATTGAGAACAGAGCTCCCAAGTCAATCAACGTTAAAGTTATTGCCAGC
CTCTATCAAAACATCATCCTCTCCGGTGGTACCACCATG TACGAAGGTATCGGTGAGAGACTTCTCAAGGAAATTGAGAACAGAGCTCCCAAGTCAATCAACGTTAAAGTTATTGCCAGC
CTCTATCAAAACATCATCCTCTCCGGTGGTACCACCATGTACGAAGGTATCGGTGAGAGACTTCTCAAGGAAATTGAGAACAGAGCTCCCAAGTCAATCAACGTTAAAGTTATTGCCAGC
CTCTATCAAAACATCATCCTCTCCGGTGGTACCACCATGTACGAAGGTATCGGTGAGAGACTTCTCAAGGAAATTGAGAACAGAGCTCCCAAGTCAATCAACGTTAAAGTTATTGCCAGC
CTCTATCAAAACATCATCCTCTCCGGTGGTACCACCATGTACGAAGGTATCGGTGAGAGACTTCTCAAGGAAATTGAGAACAGAGCTCCCAAGTCAATCAACGTTAAAGTTATTGCCAGC
CTCTATCAAAACATCATCCTCTCCGGTGGTACCACCATGTACGAAGGTATCGGTGAGAGACTTCTCAAGGAAATTGAGAACAGAGCTCCCAAGTCAATCAACGTTAAAG TTATTGCCAGC
CTCTATCAAAACATCATCCTCTCCGGTGGTACCACCATGTACGAAGGTATCGG TGAGAGACTTCTCAAGGAAATTGAGAACAGAGCTCCCAAGTCAATCAACGTTAAAG TTATTGCCAGC
1,2I10 1,2]20 1,2|30 1,2]40 1,2|50 1,2]60 1,2|70 1,2|80 1,2|90 1,3]00 1,3|10 1,3]20
CCAGACAGAAGATTCGCCGTATGGAGAGGTGGTTCTACCCTTACTTCCCTHMTCAACCTTCGCCAGCATGTGGATCACTAAAGAAGACTACGACGAAAACGGAGCAACCATCGTTCACAGA
CCAGACAGAAGATTCGCCGTATGGAGAGGTGGTTCTACCCTTACTTCCCTMTCAACCTTCGCCAGCATGTGGATCACTAAAGAAGACACGACGAAAACGGAGCAACCATCGTTCACAGA
CCAGACAGAAGATTCGCCGTATGGAGAGGTGGTTCTACCCTTACTTCCCTETEMAACCTTCGCCAGCATGTGGATCACTAAAGAAGACTACGACGAAAACGGAGCAACCATCGTTCACAGA
CCAGACAGAAGATTCGCCGTATGGAGAGGTGGTTCTACCCTTACTTCCCTMTCAACCTTCGCCAGCATGTGGATCACTAAAGAAGACTACGACGAAAACGGAGCAACCATCGTTCACAGA
CCAGACAGAAGATTCGCCGTATGGAGAGGTGGTTCTACCCTTACTTCCCTMTCAACCTTCGCCAGCATGTGGATCACTAAAGEAGACTACGACGAAAACGGAGCAACCATCGTTCACAGA
CCAGACAGAAGATTCGCCGTATGGAGAGGTGGTTCTACCCTTACTTCCCTMTCAACCTTCGCCAGCATG TGGATCACTAAAGAAGACTACGACGAAAACGGAGCAACCATCGTTCACAGA
CCAGACAGAAGATTCGCCGTATGGAGAGGTGGTTCTACCCTTACTTCCCTETCAACCTTCGCCAGCATGTGGATCACTAAAGAAGACTACGACGAAAACGGAGCAACCATCGTTCACAGA
CCAGACAGAAGATTCGCCGTATGGAGAGGTGGTTCTACCCTTACTTCCCTMTCAACCTTCGCCAGCATGTGGATCACTAAAGAAGACTACGACGAAAACGGAGCAACCATCGTTCACAGA
CCAGACAGAAGATTCGCCGTATGGAGAGGTGGTTCTACCCTTACTTCCCTATCAACCTTCGCCAGCATGTGGATCACTAAAGAAGACTACGACGAAAACGGAGCAACCATCGTTCACAGA
CCAGACAGAAGATTCGCCGTATGGAGAGGTGGTTCTACCCTTACTTCCCTETCAACCTTCGCCAGCATGTGGATCACTAAAGAAGACTACGACGAAAACGGAGCAACCATCGTTCACAGA
CCAGACAGAAGATTCGCCGTATGGAGAGGTGGTTCTACCCTTACTTCCCTETCAACCTTCGCCAGCATGTGGATCACTAAAGAAGACTACGACGAAAACGGAGCAACCATCGTTCACAGA
CCAGACAGAAGATTCGCCGTATGGAGAGGTGCGTTCTACCCTTACTTCCCTETCAACCTTCGCCAGCATGTGGATCACTAAAGAAGACTACGACGAAAACGGAGCAACCATCGTTCACAGA
1,3|30 1,3]40 1,3|50 1,3]60 1,3|70 1,3180 l,3|90 l,4lOO 1,4|10 1,4120 1,4|30 1,4140
AAATGTATCTGAGGAATC AAATTTAGTTTTAGTATATGAATTATAAAGTGTGCTGAGATTEGCCGCCCTTTGTGACTGCGTCTCTTCAATACTGABACTTAACCGATTGGCTATGGACG
AAATGTATCTGAGGAATC AAATTTAGTTTTAGTATATGAATTATAAAGTGTGCTGAGATTEGCCGCCCTTTGTGACTGCGECTCTTCAATACTGABACTTAACCEATTGGCTATGGACG
AAATGTATCTGAGGAATC AAATTTAGTTTTAGHEATATGAATTATAAAGTGTGCTGAGATTHEGCHGCCCTTTGTGACTGCGTCTCTTCAATACTGAMACTTAACCGATTGGCTATGGACG
AAATGTATCTGAGGAATC AAATTTAGTTTTAGTATATGAATTATAAAGTGTGCTGAGATTHEGCCGCCCTTTGTGACTGCGTCTCTTCAATACTGAMACTTAACCGATTGGCTATGGACG
AAATGTATCTGAGGAATC AAATTTAGTTTTAGTATATGAATTATAAAGTGTGCTGAGATTEGCCGCCCTTTGTGACTGCGTCTCTTCAATACTGAMACTTAACCGATTGGCTATGGACG
AAATGTATCTGAGGAATC AAATTTAGTTTTAGTATATGAATTATAAAGTGTGCTGAGATTEGCCGCCCTTTGTGACTGCGTCTCTTCAATACTGAMACTTAACCGATTGGCTATGGACG
AAATGTATCTGAGGAATCHAAATTTAGTTTTAGTATATGAATTATAAAGTGTGCTGAGATTHEGCHMGCCCTTTG TGACTGCGTCTCTTCAATACTGAMACTTAACCHEATTGGCTATGGACG
AAATGTATCTGAGGAATC AAATTTAGTTTTAGTATATGAATTATAAAGTGTGCTGAGATTHEGCCGCCCTTTGTGACTGCGTCTCTTCAATACTGAMACTTAACCGATTGGCTATGGACG
AAATGTATCTGAGGAATCHEAAATTTAGTTTTAGTATATGAATTATAAAG TGTGCTGAGATTHEGCHGCCCTTTG TGACTGCGTCTCTTCAATACTGAACTTAACCHATTGGCTATGGACG
AAATGTATCTGAGGAATC AAATTTAGTTTTAGTATATGAATTATAAAGTGTGCTGAGATTEGCCGCCCTTTGTGACTGCGTCTCTTCAATACTGABACTTAACCHA TTGGCTATGGACG
GAATGTATCTGAGGAATC AAATTTAGTTTTAGTATATGAATTATAAAGTGTGCTGAGATTEGCCGCCCTTTGTGACTGCGTCTCTTCAATACTGABACTTAACCGATTGGCTATGGACG
AAATGTATCTGAGGAATC AAATTTAGTTTTAGTATABMGAATTATAAAGTGTGCTGAGATTEGCCGCCCTTTGTGACTGCGTCTCTTCAATACTGAMACTTAACCGATTGGCTATGGACG
l,4|50 1,4IGO l,4|70 1,180 l,4|90 l,SIOO l,5|10 l,5|20 l,5|30 l,5l40 1,5l45
GGTTGAATGAGATCTTTATAATG TGTGCACAGTCTTAGTATTTCTTAATTTAATAAT- TTACAAAAATAACTTATTTTGATCGATGGGGTTTTGGGGTTTTGGGE

GGTTGAATGAGATCTTTATAATGTGTGCACAGTCTTAGTATTTCTTAATTTAATAAT-TTACAAAAATAACTTATTTTGATCGATGGGGTTTTGGGGTTTTGGGG
GGTTGAATGAGATCTTTATAATGTGTGCACAGTCTTAGTATTTCTTAATTTAATAAT-TTACAAAAATAACTTATTTTGATCGATGGGGTTTTGGGGTTTTGGGG
GGTTGAATGAGATCTTTATAATGTGTGCACAGTCTTAGTATTTCTTAATTTAATAATATTACAAAAATAACTTATTTTGATCGATGGGGTTTTGGGGTTTTGGGG
GGTTGAATGAGATCTTTATAATGTGTGCACAGTCTTAGTATTTCTTAATTTAATAAT-TTACAAAAATAACTTATTTTGATCGATGGGGTTTTGGGGTTTTGGGG
GGTTGAATGAGATCTTTATAATGTGTGCACAGTCTTAGTATTTCTTAATTTAATAATATTACAAAAATAACTTATTTTGATCGATGGGGTTTTGGGGTTTTGGGG
GGTTGAATGAGATCTTTATAATGTGTGCACAGTCTTAGTATTTCTTAATTTAATAATATTACAAAAATAACTTATTTTGATCGATGGGGTTTTGGGGTTTTGGGG
GGTTGAATGAGATCTTTATAATGTGTGCACAGTCTTAGTATTTCTTAATTTAATAATATTACAAAAATAACTTATTTTGATCGATGGGGTTTTGGGGTTTTGGGG
GGTTGAATGAGATCTTTATAATGTGTGCACAGTCTTAGTATTTCTTAATTTAATAAT-TTACAAAAATAACTTATTTTGATCGATGGGGTTTTGGGGTTTTGGGG
GGTTGAATGAGATCTTTATAATGTGTGCACAGTCTTAGTATTTCTTAATTTAATAATATTACAAAAATAACTTATTTTGATCGATGGGGTTTTGGGGTTTTGGGG
GGTTGAATGAGATCTTTATAATGTGTGCACAGTCTTAGTATTTCTTAATTTAATAATATTACAAAAATAACTTATTTTGATCGATGGGGTTTTGGGGTTTTGGGG
CcCeTTCAAMATCCACATCTTTATAATCTCTCCACACTCTTACTATTTCTTAATTTAATAATATTACAAAAATARACTTATTTTCATCCATCCCCTTTTCCCCTTTTCCCO
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CCCCAAAACCCCAAAACCCCATAAGGATATATTTTGACATATTATGAATGTGACAAATATAATTTAAGTCAAGACTGATTAAAAGAGTCGATTGEGGCAAAATATACGCCTTCGTAATTA
CCCCAAAACCCCAAAACCCCATAAGGATATATTTTGACATATTATGAATGTGACAAATATAATTTAAGTCAAGACTGATTAAAAGAGTCGATTGTGGCAAAATATACGCCTTCGTAATTA
CCCCAAAACCCCAAAACCCCATAAGGATATATTTTGACATATTATGAATGTGACAAATATAATTTAAGTCAAGACTGATTAAAAGAGTCGATTGEGGCAAAATATACGCCTTCGTAATTA
CCCCAAAACCCCAAAACCCCATAAGGATATATTTTGACATATTATGAATGTGACAAATATAATTTAAGTCAAGACTGATTAAAAGAGTCGATTGTGGCAAAATATACGCCTTCGTAATTA
CCCCAAAACCCCAAAACCCCATAAGGATATATTTTGACATATTATGAATGTGACAAATATAATTTAAGTCAAGACTGATTAAAAGAGTCGATTGTGGCAAAATATACGCCTTCGTAATTA
CCCCAAAACCCCAAAACCCCATAAGGATATATTTTGACATATTATGAATGTGACAAATATAATTTAAGTCAAGACTGATTAAAAGAGTCGATTG@GGCAAAATATACGCCTTCGTAATTA
CCCCAAAACCCCAAAACCCCATAAGGATATATTTTGACATATTATGAATGTGACAAATATAATTTAAGTCAAGACTGATTAAAAGAGTCGATTGTGGCAAAATATACGCCTTCGTAATTA
CCCCAAAACCCCAAAACCCCATAAGGATATATTTTGACATATTATGAATGTGACAAATATAATTTAAGTCAAGACTGATTAAAAGAGTCGATTGTGGCAAAATATACGCCTTCGTAATTA
CCCCAAAACCCCAAAACCCCATAAGGATATATTTTGACATATTATGAATGTGACAAATATAATTTAAGTCAAGACTGATTAAAAGAGTCGATTGTGGCAAAATATACGCCTTCGTAATTA
130 140 150 160 170 180 190 200 210 220 ’k230 240
TCAAATAAGATTEATTAGGGAAAGATATGCAATTTAATATAATAATTTATTTCCTATAAATCTTTCTATC TACTACAAACACATATG TCAGACCAACAAACTTGCGTTETTGATAATGGT
TCAAATAAGATTTATTAGGGAAAGATATGCAATTTAATATAATAATTTATTTCCTATAAATCTTTCTATCTACTACAAACACATATGTCAGACCAACAAACTTGCGTTATTGATAATGGT
TCAAATAAGATTTATTAGGGAAAGATATGCAATTTAATATAATAATTTATTTCCTATAAATCTTTCTATCTACTACAAACACATATGTCAGACCAACAAACTTGCGTTATTGATAATGGT
TCAAATAAGATTTATTAGGGAAAGATATGCAATTTAATATAATAATTTATTTCCTATAAATCTTTCTATCTACTACAAACACATATGTCAGACCAACAAACTTGCGTTATTGATAATGGT
TCAAATAAGATTTATTAGGGAAAGATATGCAATTTAATATAATAATTTATTTCCTATAAATCTTTCTATCTACTACAAACACATATGTCAGACCAACAAACTTGCGTTATTGATAATGGT
TCAAATAAGATTTATTAGGGAAAGATATGCAATTTAATATAATAATTTATTTCCTATAAATCTTTCTATCTACTACAAACACATATGTCAGACCAACAAACTTGCGTTATTGATAATGGT
TCAAATAAGATTTATTAGGGAAAGATATGCAATTTAATATAATAATTTATTTCCTATAAATCTTTCTATCTACTACAAACACATATGTCAGACCAACAAACTTGCGTTATTGATAATGGT
TCAAATAAGATTTATTAGGGAAAGATATGCAATTTAATATAATAATTTATTTCCTATAAATCTTTCTATCTACTACABCEMACATATGTCAGACCAACAAACTTGCGTTATTGATAATGGT
TCAAATAAGATTTATTAGGGAAAGATATGCAATTTAATATAATAATTTATTTCCTATAAATCTTTCTATCTACTACAMGEMACATATGTCAGACCAACAAACTTGCGTTATTGATAATGGT
250 260 270 280 290 300 310 320 330 340 350 360
TCAGGAGTCGTCAAGGCTGGTTTCGCCGGTGAGGACGCTCCAAGAGCTGTATTCCCATCAATCG TCGGAAGACCCAAGAACGTCAGCGCTTTGATCGGTGTTGATTCCGCCTCAGAGTAC
TCAGGAGTCGTCAAGGCTGGTTTCGCCGGTGAGGACGCTCCAAGAGCTGTATTCCCATCAATCGTCGGAAGACCCAAGAACGTCAGCGCTTTGATCGGTGTTGATTCCGCCTCAGAGTAC
TCAGGAGTCGTCAAGGCTGGTTTCGCCGGTGAGGACGCTCCAAGAGCTGTATTCCCATCAATCGTCGGAAGACCCAAGAACGTCAGCGCTTTGATCGGTGTTGATTCCGCCTCAGAGTAC
TCAGGAGTCGTCAAGGCTGGTTTCGCCGGTGAGGACGCTCCAAGAGCTGTATTCCCATCAATCGTCGGAAGACCCAAGAACGTCAGCGCTTTGATCGGTGTTGATTCCGCCTCAGAGTAC
TCAGGAGTCGTCAAGGCTGGTTTCGCCGGTGAGGACGCTCCAAGAGCTGTATTCCCATCAATCGTCGGAAGACCCAAGAACGTCAGCGCTTTGATCGGTGTTGATTCCGCCTCAGAGTAC
TCAGGAGTCGTCAAGGCTGGTTTCGCCGGTGAGGACGCTCCAAGAGCTGTATTCCCATCAATCGTCGGAAGACCCAAGAACGTCAGCGCTTTGATCGGTGTTGATTCCGCCTCAGAGTAC
TCAGGAGTCGTCAAGGCTGGTTTCGCCGGTGAGGACGCTCCAAGAGCTGTATTCCCATCAATCGTCGGAAGACCCAAGAACGTCAGCGCTTTGATCGGTGTTGATTCCGCCTCAGAGTAC
TCAGGAGTCGTCAAGGCHEIGGTTTCGCCGGTGAGGACGCTCCAAGAGCTGTATTCCCATCAATCGTCGGAAGACCCAAGAACGTCAGCGCTTTGATCGGTGTTGATTCCGCCTCAGAGTAC
TCAGGAGTCGTCAAGGCHEGGTTTCGCCGGTGAGGACGCTCCAAGAGCTGTATTCCCATCAATCGTCGGAAGACCCAAGAACGTCAGCGCTTTGATCGGTGTTGATTCCGCCTCAGAGTAC
370 380 390 400 410 420 430 440 450 460 470 480
CTCGGAGATGAAGCCCAACAAAAAAGAGGGGTCTTAAAGATCTTCTACCCCATCGAACATGGTATCGTTAAGGATTGGGATGATATGGAAAAGATCTGGAACCATACCTTCTACG TTGAG
CTCGGAGATGAAGCCCAACAAAAAAGAGGGGTCTTAAAGATCTTCTACCCCATCGAACATGGTATCGTTAAGGATTGGGATGATATGGAAAAGATCTGGAACCATACCTTCTACGTTGAG
CTCGGAGATGAAGCHCAACAAAAGGEGAGGGGTCTTAAAGATCTTCTACCCCATCGAACATGGTATCGTTAAGGATTGGGATGATATGGAAAAGATCTGGAACCATACCTTCTACGTTGAG
CTCGGAGATGAAGCCCAACAAAAAAGAGGGGTCTTAAAGATCTTCTACCCCATCGAACATGGTATCGTTAAGGATTGGGATGATATGGAAAAGATCTGGAACCATACCTTCTACGTTGAG
CTCGGAGATGAAGCCCAACAAAAAAGAGGGGTCTTAAAGATCTTCTACCCCATCGAACATGGTATCGTTAAGGATTGGGATGATATGGAAAAGATCTGGAACCATACCTTCTACGTTGAG
CTCGGAGATGAAGCHBCAACAAAAGGGAGGGGTCTTAAAGATCTTCTACCCCATCGAACATGGTATCGTTAAGGATTGGGATGATATGGAAAAGATCTGGAACCATACCTTCTACGTTGAG
CTCGGAGATGAAGCCCAACAAAAAAGAGGGGTCTTAAAGATCTTCTACCCCATCGAACATGGTATCGTTAAGGATTGGGATGATATGGAAAAGATCTGGAACCATACCTTCTACGTTGAG
CTCGGAGATGAAGCCCAACAAAAGAGAGGGGTCTTAAAGATCTTCTACCCCATCGAACATGGTATCGTTAAGGATTGGGATGATATGGAAAAGATCTGGAACCATACCTTCTACGTTGAG
CTCGGAGATGAAGCCCAACAAAAGAGAGGGGTCTTAAAGATCTTCTACCCCATCGAACATGGTATCGTTAAGGATTGGGATGATATGGAAAAGATCTGGAACCATACCTTCTACGTTGAG
490 500 510 520 530 540 550 560 570 580 590 600
CTCAGAGTTCAACCCGATGAGCACCCAGTTCTCTTGACTGAAGCCCCACTCAACCCAAAGACTAACAGAGAAAAGATGACTCAAATCATGTTCGAGACCTTCAATGTTCCCGCTCTCTAC
CTCAGAGTTCAACCCGATGAGCACCCAGTTCTCTTGACTGAAGCCCCACTCAACCCAAAGACTAACAGAGAAAAGATGACTCAAATCATGTTCGAGACCTTCAATGTTCCCGCTCTCTAC
CTCAGAGTTCAACCCGATGAGCACCCAGTTCTCTTGACTGAAGCHEMCCACTCAACCCAAAGACTAACAGAGAAAAGATGACTCAAATCATGTTCGAGACCTTCAATGTTCCCGCTCTCTAC
CTCAGAGTTCAACCCGATGAGCACCCAGTTCTCTTGACTGAAGCCCCACTCAACCCAAAGACTAACAGAGAAAAGATGACTCAAATCATGTTCGAGACCTTCAATGTTCCCGCTCTCTAC
CTCAGAGTTCAACCCGATGAGCACCCAGTTCTCTTGACTGAAGCCCCACTCAACCCAAAGACTAACAGAGAAAAGATGACTCAAATCATGTTCGAGACCTTCAATGTTCCCGCTCTCTAC
CTCAGAGTTCAACCCGATGAGCACCCAGTTCTCTTGACTGAAGCHMCCACTCAACCCAAAGACTAACAGAGAAAAGATGACTCAAATCATGTTCGAGACCTTCAATGTTCCCGCTCTCTAC
CTCAGAGTTCAACCCGATGAGCACCCAGTTCTCTTGACTGAAGCCCCACTCAACCCAAAGACTAACAGAGAAAAGATGACTCAAATCATGTTCGAGACCTTCAATGTTCCCGCTCTCTAC
CTCAGAGTTCAACCCGATGAGCACCCAGTTCTCTTGACTGAAGCCCCACTCAACCCAAAGACTAACAGAGAAAAGATGACTCAAATCATGTTCGAGACCTTCAATGTTCCCGCTCTCTAC
CTCAGAGTTCAACCCGATGAGCACCCAGTTCTCTTGACTGAAGCCCCACTCAACCCAAAGACTAACAGAGAAAAGATGACTCAAATCATGTTCGAGACCTTCAATGTTCCCGCTCTCTAC
610 620 630 640 * 650 * 660 670 680 690 700 710 720
GTTGCTATCCAAGCCGTTCTATCTCTCTATTCCGCTGGTAGGACAACCGGTA.CGTTTGCGATGCTGGTGATGGAGTTACCCACACCGTCCCCATCTATGAAGGTTTCTCAATCCCACAC
GTTGCTATCCAAGCCGTTCTATCTCTCTATTCCGCTGGTAGAACAACCGGTATCGTTTGCGATGCTGGTCGATGGAGTTACCCACACCGTCCCCATCTATGAAGGTTTCTCAATCCCACAC
GTTGCTATCCAAGCCGTTCTATCTCTCTATTCCGCTGGTAGAACAACCGGTATCGTTTGCGATGCTGGTGATGGAGTTACCCACACCGTCCCCATCTATGAAGGTTTCTCAATCCCACAN
GTTGCTATCCAAGCCGTTCTATCTCTCTATTCCGCTGGTAGAACAACCGGTATCGTTTGCGATGCTGGTGATGGAGTTACCCACACCGTCCCCATCTATGAAGGTTTCTCAATCCCACAC
GTTGCTATCCAAGCCGTTCTATCTCTCTATTCCGCTGGTAGAACAACCGGTATCGTTTGCGATGCTGGTGATGGAGTTACCCACACCGTCCCCATCTATGAAGGTTTCTCAATCCCACAC
GTTGCTATCCAAGCCGTTCTATCTCTCTATTCCGCTGGTAGAACAACCGGTATCGTTTGCGATGCTGGTGATGGAGTTACCCACACCGTCCCCATCTATGAAGGTTTCTCAATCCCACAR
GTTGCTATCCAAGCCGTTCTATCTCTCTATTCCGCTGGTAGAACAACCGGTATCGTTTGCGATGCTGGTGATGGAGTTACCCACACCGTCCCCATCTATGAAGGTTTCTCAATCCCACAC
GTTGCTATCCAAGCCGTTCTATCTCTCTATTCCGCTGGTAGAACAACCGGTATCGTTTGCGATGCTGGTGATGGAGTTACCCACACCGTCCCCATCTATGAAGGTTTCTCAATCCCACAC
GTTGCTATCCAAGCCGTTCTATCTCTCTATTCCGCTGGTAGAACAACCGGTATCGTTTGCGATGCTGGTGATGGAGTTACCCACACCGTCCCCATCTATGAAGGTTTCTCAATCCCACAC
730 740 750 760 770 780 790 800 810 820 830 840
GCCGTATCAAGAATCCAACTTGCCGGTAGAGACCTCACCACCTTCTTGGCCAAGCTTTTGACCGAGAGAGGATACAACTTCACCTCATCAGCTGAGATGGAAATCG TAAGAGACATTAAT
GCCGTATCAAGAATCCAACTTGCCGGTAGAGACCTCACCACCTTCTTGGCCAAGCTTTTGACCGAGAGAGGATACAACTTCACCTCATCAGCTGAGATGGAAATCGTAAGAGACATTAAT
GCCGTATCAAGAATCCAACTTGCCGGTAGAGACCTCACCACCTTCTTGGCCAAGCTTTTGACCGAGAGAGGATACAACTTCACCTCATCAGCTGAGATGGAAATCGTAGAGACATTAAG
GCCGTATCAAGAATCCAACTTGCCGGTAGAGACCTCACCACCTTCTTGGCCAAGCTTTTGACCGAGAGAGGATACAACTTCACCTCATCAGCTGAGATGGAAATCGTAAGAGACATTAAT
GCCGTATCAAGAATCCAACTTGCCGGTAGAGACCTCACCACCTTCTTGGCCAAGCTTTTMACCGAGAGAGGATACAACTTCACCTCATCAGCTGAGATGGAAATCGTAAGAGACATTAAT
GCCGTATCAAGAATCCAACTTGCCGGTAGAGACCTCACCACCTTCTTGGCCAAGCTTTTGACCGAGAGAGGATACAACTTCACCTCATCAGCTGAGATGGAAATCGTAAGAGACATTAAT
GCCGTATCAAGAATCCAACTTGCCGGTAGAGACCTCACCACCTTCTTGGCCAAGCTTTTGACCGAGAGAGGATACAACTTCACCTCATCAGCTGAGATGGAAATCGTAAGAGACATTAAT
GCCGTATCAAGAATCCAACTTGCCGGTAGAGACCTCACCACCTTCTTGGCCAAGCTTTTGACCGAGAGAGGATACAACTTCACCTCATCAGCTGAGATGGAAATCGTIMAGAGACATTAAG
GCCGTATCAAGAATCCAACTTGCCGGTAGAGACCTCACCACCTTCTTGGCCAAGCTTTTGACCGAGAGAGGATACAACTTCACCTCATCAGCTGAGATGGAAATCGTMAGAGACATTAAG
850 860 870 880 890 900 910 920 930 940 950 960
GAAAAGCTCTGCTTCGTTGCTTTGGACTACGAGAGTGCCCTTAAGCAATCACACGACAGCTCCCAATTCGAGAAIAACTACGAACTTCCAGATGGTAAGGTTATCAC.ATTGGAAACGAG
GAAAAGCTCTGCTTCGTTGCTTTGGACTACGAGAGTGCCCTTAAGCAATCACACGACAGCTCCCAATTCGAGAAGAACTACGAACTTCCAGATGGTAAGGTTATCACCATTGGAAACGAG
GARAAAGCTCTGCTTCGTTGCTTTGGACTACGAGAGTGCCCTTAAGCAATCACACGACAGCTCCCAATTCGAGAABAACTACGAACTTCCAGATGGTAAGGTTATCACMATTGGAAACGAG
GAAAAGCTCTGCTTCGTTGCTTTGGACTACGAGAGTGCCCTTAAGCAATCACACGACAGCTCCCAATTCGAGAAGAACTACGAACTTCCAGATGGTAAGGTTATCACCATTGGAAACGAG
GAAAAGCTCTGCTTCGTTGCTTTGGACTACGAGAGTGCCCTTAAGCAATCACACGACAGCTCCCEGATTCGAGAAGAACTACGAACTTCCAGATGGTAAGGTTATCACCATTGGAAACGAG
GAAAAGCTCTGCTTCGTTGCTTTGGACTACGAGAGTGCCCTTAAGCAATCACACGACAGCTCCCAATTCGAGAABAACTACGAACTTCCAGATGGTAAGGTTATCACMATTGGAAACGAG
GAAAAGCTCTGCTTCGTTGCTTTGGACTACGAGAGTGCCCTTAAGCAATCACACGACAGCTCCCAATTCGAGAAGAACTACGAACTTCCAGATGGTAAGGTTATCACCATTGGAAACGAG
GAAAAGCTCTGCTTCGTTGCTTTGGACTACGAGAGTGCCCTTAAGCAATCACACGACAGCTCCCAATTCGAGAAGAACTACGAACTTCCAGATGGTAAGGTTATCACCATTGGAAACGAG
GAAAAGCTCTGCTTCGTTGCTTTGGACTACGAGAGTGCCCTTAAGCAATCACACGACAGCTCCCAATTCGAGAAGAACTACGAACTTCCAGATGGTAAGGTTATCACCATTGGAAACGAG
970 980 990 1,000 1,010 1,020 1,030 1,040 1,050 1,060 1,070 1,080
AGATTCAGATGCCCAGAATATCTCTTCAAGCCACTCGAAATGAACGGAAGAGAACTCGA-TC.ATCCAAGACTTGACCTACAAATCAATCCAAGAGTGCGATGTCGACGTTAGAAGAGAC
AGATTCAGATGCCCAGAATATCTCTTCAAGCCACTCGAAATGAACGGAAGAGAACTCGACTCCATCCAAGACTTGACCTACAAATCAATCCAAGAGTGCGATGTCGACGTTAGAAGAGAC
AGATTCAGATGCCCAGAATATCTCTTCAAGCCACTCGAAATGAACGGAAGAGAACTCGAMTCEATCCAAGACTTGACCTACAAATCAATCCAAGAGTGCCGATGTCGACGTTAGAAGAGAC
AGATTCAGATGCCCAGAATATCTCTTCAAGCCACTCGAAATGAACGGAAGAGAACTCGACTCCATCCAAGACTTGACCTACAAATCAATCCAAGAGTGCGATGTCGACGTTAGAAGAGAC
AGATTCAGATGCCCAGAATATCTCTTCAAGCCACTCGAAATGAACGGAAGAGAACTCGACTCCATCCAAGACTTGACCTACAAATCAATCCAAGAGTGCGATGTCGACGTTAGAAGAGAC
AGATTCAGATGCCCAGAATATCTCTTCAAGCCACTCGAAATGAACGGAAGAGAACTCGAMTCEATCCAAGACTTGACCTACAAATCAATCCAAGAGTGCGATGTCGACGTTAGAAGAGAC
AGATTCAGATGCCCAGAATATCTCTTCAAGCCACTCGAAATGAACGGAAGAGAACTCGACTCCATCCAAGACTTGACCTACAAATCAATCCAAGAGTGCGATGTCGACGTTAGAAGAGAC
AGATTCAGATGCCCAGAATATCTCTTCAAGCCACTCGAAATGAACGGAAGAGAACTCGACTCCATCCAAGACTTGACCTACAAATCAATCCAAGAGTGCGATGTCGACGTTAGAAGAGAC
AGATTCAGATGCCCAGAATATCTCTTCAAGCCACTCGAAATGAACGGAAGAGAACTCGACTCCATCCAAGACTTGACCTACAAATCAATCCAAGAGTGCGATGTCGACGTTAGAAGAGAC
1,090 1,100 1,110 1,120 1,130 1,140 * 1,150 1,160 1,170 1,180 1,190 1,200
CTCTATCAAAACATCATCCTCTCCGGTGGTACCACCATGTACGAAGGTATCGGTGAGAGACEBTCTCAAGGAAATTGAGAACAGAGCTCCCAAGTCAATCAACGTTAAAGTTATTGCCAGC
CTCTATCAAAACATCATCCTCTCCGGTGGTACCACCATGTACGAAGGTATCGGTGAGAGACTTCTCAAGGAAATTGAGAACAGAGCTCCCAAGTCAATCAACGTTAAAGTTATTGCCAGC
CTCTATCAAAACATCATCCTCTCCGGTGGTACCACCATGTACGAAGGTATCGGTGAGAGACTTCTCAAGGAAATTGAGAACAGAGCTCCCAAGTCAATCAACGTTAAAGTTATTGCCAGC
CTCTATCAAAACATCATCCTCTCCGGTGGTACCACCATGTACGAAGGTATCGGTGAGAGACTTCTCAAGGAAATTGAGAACAGAGCTCCCAAGTCAATCAACGTTAAAGTTATTGCCAGC
CTCTATCAAAACATCATCCTCTCCGGTGGTACCACCATGTACGAAGGTATCGGTGAGAGACTTCTCAAGGAAATTGAGAACAGAGCTCCCAAGTCAATCAACGTTAAAGTTATTGCCAGC
CTCTATCAAAACATCATCCTCTCCGGTGGTACCACCATGTACGAAGGTATCGGTGAGAGACTTCTCAAGGAAATTGAGAACAGAGCTCCCAAGTCAATCAACGTTAAAGTTATTGCCAGC
CTCTATCAAAACATCATCCTCTCCGGTGGTACCACCATGTACGAAGGTATCGGTGAGAGACTTCTCAAGGAAATTGAGAACAGAGCTCCCAAGTCAATCAACGTTAAAGTTATTGCCAGC
CTCTATCAAAACATCATCCTCTCCGGTGGTACCACCATGTACGAAGGTATCGGTGAGAGACTTCTCAAGGAAATTGAGAACAGAGCTCCCAAGTCAATCAACGTTAAAGTTATTGCCAGC
CTCTATCAAAACATCATCCTCTCCGGTGGTACCACCATGTACGAAGGTATCGGTGAGAGACTTCTCAAGGAAATTGAGAACAGAGCTCCCAAGTCAATCAACGTTAAAGTTATTGCCAGC
1,210 1,220 1,230 1,240 1,250 1,260 1,270 1,280 1,290 1,300 1,310 1,320
CCAGACAGAAGATTCGCCGTATGGAGAGGTGGTTCTACCCTTACTTCCCTTTCAACCTTCGCCAGCATGTGGATCACTAAAGAAGACTACGACGAARAAACGGAGCAACCATCGTTCACAGA
CCAGACAGAAGATTCGCCGTATGGAGAGGTGGTTCTACCCTTACTTCCCTTTCAACCTTCGCCAGCATGTGGATCACTAAAGAAGACTACGACGAAAACGGAGCAACCATCGTTCACAGA
CCAGACAGAAGATTCGCCGTATGGAGAGGTGGTTCTACCCTTACTTCCCTETCAACCTTCGCCAGCATGTGGATCACTAAAGAAGACTACGACGAAAACGGAGCAACCATCGTTCACAGA
CCAGACAGAAGATTCGCCGTATGGAGAGGTGGTTCTACCCTTACTTCCCTTTCAACCTTCGCCAGCATGTGGATCACTAAAGAAGACTACGACGAAAACGGAGCAACCATCGTTCACAGA
CCAGACAGAAGATTCGCCGTATGGAGAGGTGGTTCTACCCTTACTTCCCTTTCAACCTTCGCCAGCATGTGGATCACTAAAGAAGACTACGACGAAAACGGAGCAACCATCGTTCACAGA
CCAGACAGAAGATTCGCCGTATGGAGAGGTGGTTCTACCCTTACTTCCCTTTCAACCTTCGCCAGCATGTGGATCACTAAAGAAGACTACGACGAAAACGGAGCAACCATCGTTCACAGA
CCAGACAGAAGATTCGCCGTATGGAGAGGTGGTTCTACCCTTACTTCCCTTTCAACCTTCGCCAGCATGTGGATCACTAAAGAAGACTACGACGAAAACGGAGCAACCATCGTTCACAGA
CCAGACAGAAGATTCGCCGTATGGAGAGGTGGTTCTACCCTTACTTCCCTEATCAACCTTCGCCAGCATGTGGATCACTAAAGAAGACTACGACGAAAACGGAGCAACCATCGTTCACAGA
CCAGACAGAAGATTCGCCGTATGGAGAGGTGGTTCTACCCTTACTTCCCTBMTCAACCTTCGCCAGCATGTGGATCACTAAAGAAGACTACGACGAAAACGGAGCAACCATCGTTCACAGA
1,330 1,340 1,350 1,360 1,370 1,380 1,390 1,400 1,410 1,420 1,430 1,440
AAATGTATCTGAGGAATC AAATTTAGTTTTAGTATATGAATTATAAAGTGTGCTGAGATTTGCCGCCCTTTGTGACTGCGTCTCTTCAATACTGATACTTAACCGATTGGCTATGGACG
AAATGTATCTGAGGAATC AAATTTAGTTTTAGTATATGAATTATAAAGTGTGCTGAGATTTGCCGCCCTTTGTGACTGCGTCTCTTCAATACTGATACTTAACCGATTGGCTATGGACG
AAATGTATCTGAGGAATCHEAAATTTAGTTTTAGTATATGAATTATAAAGTGTGCTGAGATTEGCCGCCCTTTGTGACTGCGTCTCTTCAATACTGABACTTAACCEATTGGCTATGGACG
AAATGTATCTGAGGAATC AAATTTAGTTTTAGTATATGAATTATAAAGTGTGCTGAGATTTGCCGCCCTTTGTGACTGCGTCTCTTCAATACTGATACTTAACCGATTGGCTATGGACG
AAATGTATCTGAGGAATC AAATTTAGTTTTAGTATATGAATTATAAAGTGTGCTGAGATTTGCCGCCCTTTGTGACTGCGTCTCTTCAATACTGATACTTAACCGATTGGCTATGGACG
AAATGTATCTGAGGAATC AAATTTAGTTTTAGTATATGAATTATAAAGTGTGCTGAGATTTGCCGCCCTTTGTGACTGCGTCTCTTCAATACTGATACTTAACCGATTGGCTATGGACG
AAATGTATCTGAGGAATC AAATTTAGTTTTAGTATATGAATTATAAAGTGTGCTGAGATTTGCCGCCCTTTGTGACTGCGTCTCTTCAATACTGATACTTAACCGATTGGCTATGGACG
AAATGTATCTGAGGAATCHAAATTTAGTTTTAGTATATGAATTATAAAGTGTGCTGAGATTEHGCHMGCCCTTTGTGACTGCGTCTCTTCAATACTGAMACTTAACCEBATTGGCTATGGACG
AARATGTATCTGAGGAATCEAAATTTAGTTTTAGTATATGAATTATAAAGTGTGCTGAGATTAGCHMGCCCTTTGTGACTGCGTCTCTTCAATACTGABACTTAACCEBATTGGCTATGGACG
1,450 1,460 1,470 1,480 1,490 1,500 1,510 1,520 1,530 1,540 1,545
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AAATGTATCTGAGGAATCHAAATTTAGTTTTAGTATATGAATTATAAAGTGTGCTGAGATTEHGCHMGCCCTTTGTGACTGCGTCTCTTCAATACTGAMACTTAACCEBATTGGCTATGGACG
AAATGTATCTGAGGAATCEAAATTTAGTTTTAGTATATGAATTATAAAGTGTGCTGAGATTEGCEGCCCTTTGTGACTGCGTCTCTTCAATACTGABMACTTAACCEBATTGGCTATGGACG
1,450 1,460 1,470 1,480 1,490 1,500 1,510 1,520 1,530 1,540 1,545
GGTTGAATGAGATCTTTATAATGTGTGCACAGTCTTAGTATTTCTTAATTTAATAAT TTACAAAAATAACTTATTTTGATCGATGGGGTTTTGGGGTTTTGGGG
GGTTGAATGAGATCTTTATAATGTGTGCACAGTCTTAGTATTTCTTAATTTAATAAT-TTACAAAAATAACTTATTTTGATCGATGGGGTTTTGGGGTTTTGGGG
GGTTGAATGAGATCTTTATAATGTGTGCACAGTCTTAGTATTTCTTAATTTAATAATATTACAAAAATAACTTATTTTGATCGATGGGGTTTTGGGGTTTTGGGG
GGTTGAATGAGATCTTTATAATGTGTGCACAGTCTTAGTATTTCTTAATTTAATAATATTACAAAAATAACTTATTTTGATCGATGGGGTTTTGGGGTTTTGGGG
GGTTGAATGAGATCTTTATAATGTGTGCACAGTCTTAGTATTTCTTAATTTAATAAT-TTACAAAAATAACTTATTTTGATCGATGGGGTTTTGGGGTTTTGGGG
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CCCCAAAACCCCAAAACCCCATAAGGATATATTTTGACATATTATGAATGTGACAAATATAATT TAAGTCAAGACTGATTAAAAGAGTCGATTGEEBGGCAAAATATACGCCTTCGTAATTA
CCCCAAAACCCCAAAACCCCATAAGGATATATTTTGACATATTATGAATGTGACAAATATAATTTAAGTCAAGACTGATTAAAAGAGTCGATTGEGGCAAAATATACGCCTTCGTAATTA
CCCCAAAACCCCAAAACCCCATAAGGATATATTTTGACATATTATGAATGTGACAAATATAATTTAAGTCAAGACTGATTAAAAGAGTCGATTGEBGGCAAAATATACGCCTTCGTAATTA
CCCCAAAACCCCAAAACCCCATAAGGATATATTTTGACATATTATGAATGTGACAAATATAATTTAAGTCAAGACTGATTAAAAGAGTCGATTGEGGCAAAATATACGCCTTCGTAATTA
CCCCAAAACCCCAAAACCCCATAAGGATATATTTTGACATATTATGAATGTGACAAATATAATTTAAGTCAAGACTGATTAAAAGAGTCGATTGTGGCAAAATATACGCCTTCGTAATTA
CCCCAAAACCCCAAAACCCCATAAGGATATATTTTGACATATTATGAATGTGACAAATATAATTTAAGTCAAGACTGATTAAAAGAGTCGATTGTGGCAAAATATACGCCTTCGTAATTA
CCCCAAAACCCCAAAACCCCATAAGGATATATTTTGACATATTATGAATGTGACAAATATAATTTAAGTCAAGACTGATTAAAAGAGTCGATTGTGGCAAAATATACGCCTTCGTAATTA
CCCCAAAACCCCAAAACCCCATAAGGATATATTTTGACATATTATGAATGTGACAAATATAATTTAAGTCAAGACTGATTAAAAGAGTCGATTGTGGCAAAATATACGCCTTCGTAATTA
CCCCAAAACCCCAAAACCCCATAAGGATATATTTTGACATATTATGAATGTGACAAATATAATTTAAGTCAAGACTGATTAAAAGAGTCGATTGTGGCAAAATATACGCCTTCGTAATTA

130 140 150 160 170 180 190 200 210 220 7k230 240
TCAAATAAGATTEATTAGGGAAAGATATGCAATTTAATATAATAATTTATTTCCTATAAATCTTTCTATCTACTACAAACACATATGTCAGACCAACAAACTTGCGTTETTGATAATGGT
TCAAATAAGATTTATTAGGGAAAGATATGCAATTTAATATAATAATTTATTTCCTATAAATCTTTCTATCTACTACAAACACATATGTCAGACCAACAAACTTGCGTTATTGATAATGGT
TCAAATAAGATTTATTAGGGAAAGATATGCAATTTAATATAATAATTTATTTCCTATAAATCTTTCTATCTACTACAAACACATATGTCAGACCAACAAACTTGCGTTATTGATAATGGT
TCAAATAAGATTTATTAGGGAAAGATATGCAATTTAATATAATAATTTATTTCCTATAAATCTTTCTATCTACTACAAACACATATGTCAGACCAACAAACTTGCGTTATTGATAATGGT
TCAAATAAGATTGATTAGGGAAAGATATGCAATTTAATATAATAATTTATTTCCTATAAATCTTTCTATCTACTACAAACACATATGTCAGACCAACAAACTTGCGTTATTGATAATGGT
TCAAATAAGATTCGATTAGGGAAAGATATGCAATTTAATATAATAATTTATTTCCTATAAATCTTTCTATCTACTACAAACACATATGTCAGACCAACAAACTTGCGTTATTGATAATGGT
TCAAATAAGATTTATTAGGGAAAGATATGCAATTTAATATAATAATTTATTTCCTATAAATCTTTCTATCTACTACAAACACATATGTCAGACCAACAAACTTGCGTTATTGATAATGGT
TCAAATAAGATTTATTAGGGAAAGATATGCAATTTAATATAATAATTTATTTCCTATAAATCTTTCTATCTACTACARCGEMACATATGTCAGACCAACAAACTTGCGTTATTGATAATGGT
TCAAATAAGATTTATTAGGGAAAGATATGCAATTTAATATAATAATTTATTTCCTATAAATCTTTCTATCTACTACABGMACATATGTCAGACCAACAAACTTGCGTTATTGATAATGGT

250 260 270 280 290 300 310 320 330 340 350 360
TCAGGAGTCGTCAAGGCTGGTTTCGCCGGTGAGGACGCTCCAAGAGCTGTATTCCCATCAATCGTCGGAAGACCCAAGAACGTCAGCGCTTTGATCGGTGTTGATTCCGCCTCAGAGTAC
TCAGGAGTCGTCAAGGCTGGTTTCGCCGGTGAGGACGCTCCAAGAGCTGTATTCCCATCAATCGTCGGAAGACCCAAGAACGTCAGCGCTTTGATCGGTGTTGATTCCGCCTCAGAGTAC
TCAGGAGTCGTCAAGGCTGGTTTCGCCGGTGAGGACGCTCCAAGAGCTGTATTCCCATCAATCGTCGGAAGACCCAAGAACGTCAGCGCTTTGATCGGTGTTGATTCCGCCTCAGAGTAC
TCAGGAGTCGTCAAGGCTGGTTTCGCCGGTGAGGACGCTCCAAGAGCTGTATTCCCATCAATCGTCGGAAGACCCAAGAACGTCAGCGCTTTGATCGGTGTTGATTCCGCCTCAGAGTAC
TCAGGAGTCGTCAAGGCTGGTTTCGCCGGTGAGGACGCTCCAAGAGCTGTATTCCCATCAATCGTCGGAAGACCCAAGAACGTCAGCGCTTTGATCGGTGTTGATTCCGCCTCAGAGTAC
TCAGGAGTCGTCAAGGCTGGTTTCGCCGGTGAGGACGCTCCAAGAGCTGTATTCCCATCAATCGTCGGAAGACCCAAGAACGTCAGCGCTTTGATCGGTGTTGATTCCGCCTCAGAGTAC
TCAGGAGTCGTCAAGGCTGGTTTCGCCGGTGAGGACGCTCCAAGAGCTGTATTCCCATCAATCGTCGGAAGACCCAAGAACGTCAGCGCTTTGATCGGTGTTGATTCCGCCTCAGAGTAC
TCAGGAGTCGTCAAGGCHEIGGTTTCGCCGGTGAGGACGCTCCAAGAGCTGTATTCCCATCAATCGTCGGAAGACCCAAGAACGTCAGCGCTTTGATCGGTGTTGATTCCGCCTCAGAGTAC
TCAGGAGTCGTCAAGGCHEGGTTTCGCCGGTGAGGACGCTCCAAGAGCTGTATTCCCATCAATCGTCGGAAGACCCAAGAACGTCAGCGCTTTGATCGGTGTTGATTCCGCCTCAGAGTAC

370 380 390 400 410 420 430 440 450 460 470 480
CTCGGAGATGAAGCCCAACAAAA.AGAGGGGTCTTAAAGATCTTCTACCCCATCGAACATGGTATCGTTAAGGATTGGGATGATATGGAAAAGATCTGGAACCATACCTTCTACGTTGAG
CTCGGAGATGAAGCHECAACAAAAGEGAGGGGTCTTAAAGATCTTCTACCCCATCGAACATGGTATCGTTAAGGATTGGGATGATATGGAAAAGATCTGGAACCATACCTTCTACGTTGAG
CTCGGAGATGAAGCHBCAACAAAAGEGAGGGGTCTTAAAGATCTTCTACCCCATCGAACATGGTATCGTTAAGGATTGGGATGATATGGAAAAGATCTGGAACCATACCTTCTACGTTGAG
CTCGGAGATGAAGCHECAACAAAAGGEGAGGGGTCTTAAAGATCTTCTACCCCATCGAACATGGTATCGTTAAGGATTGGGATGATATGGAAAAGATCTGGAACCATACCTTCTACGTTGAG
CTCGGAGATGAAGCCCAACAAAABAGAGGGGTCTTAAAGATCTTCTACCCCATCGAACATGGTATCGTTAAGGATTGGGATGATATGGAAAAGATCTGGAACCATACCTTCTACGTTGAG
CTCGGAGATGAAGCCCAACAAAABMAGAGGGGTCTTAAAGATCTTCTACCCCATCGAACATGGTATCGTTAAGGATTGGGATGATATGGAAAAGATCTGGAACCATACCTTCTACGTTGAG
CTCGGAGATGAAGCCCAACAAARABMAGAGGGGTCTTAAAGATCTTCTACCCCATCGAACATGGTATCGTTAAGGATTGGGATGATATGGAAAAGATCTGGAACCATACCTTCTACGTTGAG
CTCGGAGATGAAGCCCAACAAAAGAGAGGGGTCTTAAAGATCTTCTACCCCATCGAACATGGTATCGTTAAGGATTGGGATGATATGGAAAAGATCTGGAACCATACCTTCTACGTTGAG
CTCGGAGATGAAGCCCAACAAAAGAGAGGGGTCTTAAAGATCTTCTACCCCATCGAACATGGTATCGTTAAGGATTGGGATGATATGGAAAAGATCTGGAACCATACCTTCTACGTTGAG

490 500 510 520 530 540 550 560 570 580 590 600
CTCAGAGTTCAACCCGATGAGCACCCAGTTCTCTTGACTGAAGCCCCACTCAACCCAAAGACTAACAGAGAAAAGATGACTCAAATCATGTTCGAGACCTTCAATGTTCCCGCTCTCTAC
CTCAGAGTTCAACCCGATGAGCACCCAGTTCTCTTGACTGAAGCMCCACTCAACCCAAAGACTAACAGAGAAAAGATGACTCAAATCATGTTCGAGACCTTCAATGTTCCCGCTCTCTAC
CTCAGAGTTCAACCCGATGAGCACCCAGTTCTCTTGACTGAAGCHMCCACTCAACCCAAAGACTAACAGAGAAAAGATGACTCAAATCATGTTCGAGACCTTCAATGTTCCCGCTCTCTAC
CTCAGAGTTCAACCCGATGAGCACCCAGTTCTCTTGACTGAAGCHMICCACTCAACCCAAAGACTAACAGAGAAAAGATGACTCAAATCATGTTCGAGACCTTCAATGTTCCCGCTCTCTAC
CTCAGAGTTCAACCCGATGAGCACCCAGTTCTCTTGACTGAAGCCCCACTCAACCCAAAGACTAACAGAGAAAAGATGACTCAAATCATGTTCGAGACCTTCAATGTTCCCGCTCTCTAC
CTCAGAGTTCAACCCGATGAGCACCCAGTTCTCTTGACTGAAGCCCCACTCAACCCAAAGACTAACAGAGAAAAGATGACTCAAATCATGTTCGAGACCTTCAATGTTCCCGCTCTCTAC
CTCAGAGTTCAACCCGATGAGCACCCAGTTCTCTTGACTGAAGCCCCACTCAACCCAAAGACTAACAGAGAAAAGATGACTCAAATCATGTTCGAGACCTTCAATGTTCCCGCTCTCTAC
CTCAGAGTTCAACCCGATGAGCACCCAGTTCTCTTGACTGAAGCCCCACTCAACCCAAAGACTAACAGAGAAAAGATGACTCAAATCATGTTCGAGACCTTCAATGTTCCCGCTCTCTAC
CTCAGAGTTCAACCCGATGAGCACCCAGTTCTCTTGACTGAAGCCCCACTCAACCCAAAGACTAACAGAGAAAAGATGACTCAAATCATGTTCGAGACCTTCAATGTTCCCGCTCTCTAC

610 620 630 640 * 650 * 660 670 680 690 700 710 720
GTTGCTATCCAAGCCGTTCTATCTCTCTATTCCGCTGGTAGGACAACCGGTA.CGTTTGCGATGCTGGTGATGGAGTTACCCACACCGTCCCCATCTATGAAGGTTTCTCAATCCCACAC
GTTGCTATCCAAGCCGTTCTATCTCTCTATTCCGCTGGTAGAACAACCGGTATCGTTTGCGATGCTGGTGATGGAGTTACCCACACCGTCCCCATCTATGAAGGTTTCTCAATCCCACAE
GTTGCTATCCAAGCCGTTCTATCTCTCTATTCCGCTGGTAGAACAACCGGTATCGTTTGCGATGCTGGTGATGGAGTTACCCACACCGTCCCCATCTATGAAGGTTTCTCAATCCCACAR
GTTGCTATCCAAGCCGTTCTATCTCTCTATTCCGCTGGTAGAACAACCGGTATCGTTTGCGATGCTGGTGATGGAGTTACCCACACCGTCCCCATCTATGAAGGTTTCTCAATCCCACAE
GTTGCTATCCAAGCCGTTCTATCTCTCTATTCCGCTGGTAGAACAACCGGTATCGTTTGCGATGCTGGTGATGGAGTTACCCACACCGTCCCCATCTATGAAGGTTTCTCAATCCCACAC
GTTGCTATCCAAGCCGTTCTATCTCTCTATTCCGCTGGTAGAACAACCGGTATCGTTTGCGATGCTGGTGATGGAGTTACCCACACCGTCCCCATCTATGAAGGTTTCTCAATCCCACAC
GTTGCTATCCAAGCCGTTCTATCTCTCTATTCCGCTGGTAGAACAACCGGTATCGTTTGCGATGCTGGTGATGGAGTTACCCACACCGTCCCCATCTATGAAGGTTTCTCAATCCCACAC
GTTGCTATCCAAGCCGTTCTATCTCTCTATTCCGCTGGTAGAACAACCGGTATCGTTTGCGATGCTGGTGATGGAGTTACCCACACCGTCCCCATCTATGAAGGTTTCTCAATCCCACAC
GTTGCTATCCAAGCCGTTCTATCTCTCTATTCCGCTGGTAGAACAACCGGTATCGTTTGCGATGCTGGTGATGGAGTTACCCACACCGTCCCCATCTATGAAGGTTTCTCAATCCCACAC

730 740 750 760 770 780 790 800 810 820 830 840
GCCGTATCAAGAATCCAACTTGCCGGTAGAGACCTCACCACCTTCTTGGCCAAGCTTTTGACCGAGAGAGGATACAACTTCACCTCATCAGCTGAGATGGAAATCGT.AGAGACATTAA-
GCCGTATCAAGAATCCAACTTGCCGGTAGAGACCTCACCACCTTCTTGGCCAAGCTTTTGACCGAGAGAGGATACAACTTCACCTCATCAGCTGAGATGGAAATCGTTAGAGACATTAAG
GCCGTATCAAGAATCCAACTTGCCGGTAGAGACCTCACCACCTTCTTGGCCAAGCTTTTGACCGAGAGAGGATACAACTTCACCTCATCAGCTGAGATGGAAATCGTTAGAGACATTAAG
GCCGTATCAAGAATCCAACTTGCCGGTAGAGACCTCACCACCTTCTTGGCCAAGCTTTTGACCGAGAGAGGATACAACTTCACCTCATCAGCTGAGATGGAAATCGTTAGAGACATTAAG
GCCGTATCAAGAATCCAACTTGCCGGTAGAGACCTCECCACCTTCTTGGCCAAGGTTTTGACCGAGAGAGGATACAACTTCACCTCATCAGCTGAGATGGAAATCGTTAGAGACATTAAG
GCCGTATCAAGAATCCAACTTGCCGGTAGAGACCTCACCACCTTCTTGGCCAAGCTTTTGACCGAGAGAGGATACAACTTCACCTCATCAGCTGAGATGGAAATCGTHAGAGACATTARE
GCCGTATCAAGAATCCAACTTGCCGGTAGAGACCTCACCACCTTCTTGGCCAAGCTTTTGACCGAGAGAGGATACAACTTCACCTCATCAGCTGAGATGGAAATCCGTHAGAGACATTAAR
GCCGTATCAAGAATCCAACTTGCCGGTAGAGACCTCACCACCTTCTTGGCCAAGCTTTTGACCGAGAGAGGATACAACTTCACCTCATCAGCTGAGATGGAAATCGTEAGAGACATTAAN
GCCGTATCAAGAATCCAACTTGCCGGTAGAGACCTCACCACCTTCTTGGCCAAGCTTTTGACCGAGAGAGGATACAACTTCACCTCATCAGCTGAGATGGAAATCGTTAGAGACATTAAG

850 860 870 880 890 900 910 920 930 940 950 960
GAAAAGCTCTGCTTCGTTGCTTTGGACTACGAGAGTGCCCTTAAGCAATCACACGACAGCTCCCAATTCGAGAAIAACTACGAACTTCCAGATGGTAAGGTTATCAC.ATTGGAAACGAG
GAAAAGCTCTGCTTCGTTGCTTTGGACTACGAGAGTGCCCTTAAGCAATCACACGACAGCTCCCEATTCGAGAAGAACTACGAACTTCCAGATGGTAAGGTTATCACCATTGGAAACGAG
GAAAAGCTCTGCTTCGTTGCTTTGGACTACGAGAGTGCCCTTAAGCAATCACACGACAGCTCCCEATTCGAGAAGAACTACGAACTTCCAGATGGTAAGGTTATCACCATTGGAAACGAG
GAAAAGCTCTGCTTCGTTGCTTTGGACTACGAGAGTGCCCTTAAGCAATCACACGACAGCTCCCAATTCGAGAAGAACTACGAACTTCCAGATGGTAAGGTTATCACCATTGGAAACGAG
GAAAAGCTCTGCTTCGTTGCTTTGGACTACGAGAGTGCCCTTAAGCAATCACACGACAGCTCCCAATTCGAGAAGAACTACGAACTTCCAGATGGTAAGGTTATCACCATTGGAAACGAG
GAAAAGCTCTGCTTCGTTGCTTTGGACTACGAGAGTGCCCTTAAGCAATCACACGACAGCTCCCAATTCGAGAAGAACTACGAACTTCCAGATGGTAAGGTTATCACCATTGGAAACGAG
GAAAAGCTCTGCTTCGTTGCTTTGGACTACGAGAGTGCCCTTAAGCAATCACACGACAGCTCCCAATTCGAGAAGAACTACGAACTTCCAGATGGTAAGGTTATCACCATTGGAAACGAG
GAAAAGCTCTGCTTCGTTGCTTTGGACTACGAGAGTGCCCTTAAGCAATCACACGACAGCTCCCAATTCGAGAAGAACTACGAACTTCCAGATGGTAAGGTTATCACCATTGGAAACGAG
GAAAAGCTCTGCTTCGTTGCTTTGGACTACGAGAGTGCCCTTAAGCAATCACACGACAGCTCCCAATTCGAGAAGAACTACGAACTTCCAGATGGTAAGGTTATCACCATTGGAAACGAG

970 980 990 1,000 1,010 1,020 1,030 1,040 1,050 1,060 1,070 1,080
AGATTCAGATGCCCAGAATATCTCTTCAAGCCACTCGAAATGAACGGAAGAGAACTCGA-TC.ATCCAAGACTTGACCTACAAATCAATCCAAGAGTGCGATGTCGACGTTAGAAGAGAC
AGATTCAGATGCCCAGAATATCTCTTCAAGCCACTCGAAATGAACGGAAGAGAACTCGACTCCATCCAAGACTTGACCTACAAATCAATCCAAGAGTGCGATGTCGACGTTAGAAGAGAC
AGATTCAGATGCCCAGAATATCTCTTCAAGCCACTCGAAATGAACGGAAGAGAACTCGACTCCATCCAAGACTTGACCTACAAATCAATCCAAGAGTGCGATGTCGACGTTAGAAGAGAC
AGATTCAGATGCCCAGAATATCTCTTCAAGCCACTCGAAATGAACGGAAGAGAACTCGACTCCATCCAAGACTTGACCTACAAATCAATCCAAGAGTGCGATGTCGACGTTAGAAGAGAC
AGATTCAGATGCCCAGAATATCTCTTCAAGCCACTCGAAATGAACGGAAGAGAACTCGAMTCEAATCCAAGACTTGACCTACAAATCAATCCAAGAGTGCGATGTCGACGTTAGAAGAGAC
AGATTCAGATGCCCAGAATATCTCTTCAAGCCACTCGAAATGAACGGAAGAGAACTCGACTCCATCCAAGACTTGACCTACAAATCAATCCAAGAGTGCGATGTCGACGTTAGAAGAGAC
AGATTCAGATGCCCAGAATATCTCTTCAAGCCACTCGAAATGAACGGAAGAGAACTCGACTCCATCCAAGACTTGACCTACAAATCAATCCAAGAGTGCGATGTCGACGTTAGAAGAGAC
AGATTCAGATGCCCAGAATATCTCTTCAAGCCACTCGAAATGAACGGAAGAGAACTCGACTCCATCCAAGACTTGACCTACAAATCAATCCAAGAGTGCGATGTCGACGTTAGAAGAGAC
AGATTCAGATGCCCAGAATATCTCTTCAAGCCACTCGAAATGAACGGAAGAGAACTCGACTCCATCCAAGACTTGACCTACAAATCAATCCAAGAGTGCGATGTCGACGTTAGAAGAGAC

1,090 1,100 1,110 1,120 1,130 1,140 * 1,150 1,160 1,170 1,180 1,190 1,200
CTCTATCAAAACATCATCCTCTCCGGTGGTACCACCATGTACGAAGGTATCGGTGAGAGACEBTCTCAAGGAARAATTGAGAACAGAGCTCCCAAGTCAATCAACGTTAAAGTTATTGCCAGC
CTCTATCAAAACATCATCCTCTCCGGTGGTACCACCATGTACGAAGGTATCGGTGAGAGACTTCTCAAGGAAATTGAGAACAGAGCTCCCAAGTCAATCAACGTTAAAGTTATTGCCAGC
CTCTATCAAAACATCATCCTCTCCGGTGGTACCACCATGTACGAAGGTATCGGTGAGAGACTTCTCAAGGAAATTGAGAACAGAGCTCCCAAGTCAATCAACGTTAAAGTTATTGCCAGC
CTCTATCAAAACATCATCCTCTCCGGTGGTACCACCATGTACGAAGGTATCGGTGAGAGACTTCTCAAGGAAATTGAGAACAGAGCTCCCAAGTCAATCAACGTTAAAGTTATTGCCAGC
CTCTATCAAAACATCATCCTCTCCGGTGGTACCACCATGTACGAAGGTATCGGTGAGAGACTTCTCAAGGAAATTGAGAACAGAGCTCCCAAGTCAATCAACGTTAAAGTTATTGCCAGC
CTCTATCAAAACATCATCCTCTCCGGTGGTACCACCATGTACGAAGGTATCGGTGAGAGACTTCTCAAGGAAATTGAGAACAGAGCTCCCAAGTCAATCAACGTTAAAGTTATTGCCAGC
CTCTATCAAAACATCATCCTCTCCGGTGGTACCACCATGTACGAAGGTATCGGTGAGAGACTTCTCAAGGAAATTGAGAACAGAGCTCCCAAGTCAATCAACGTTAAAGTTATTGCCAGC
CTCTATCAAAACATCATCCTCTCCGGTGGTACCACCATGTACGAAGGTATCGGTGAGAGACTTCTCAAGGAAATTGAGAACAGAGCTCCCAAGTCAATCAACGTTAAAGTTATTGCCAGC
CTCTATCAAAACATCATCCTCTCCGGTGGTACCACCATGTACGAAGGTATCGGTGAGAGACTTCTCAAGGAAATTGAGAACAGAGCTCCCAAGTCAATCAACGTTAAAGTTATTGCCAGC

1,210 1,220 1,230 1,240 1,250 1,260 1,270 1,280 1,290 1,300 1,310 1,320
CCAGACAGAAGATTCGCCGTATGGAGAGGTGGTTCTACCCTTACTTCCCTTTCAACCTTCGCCAGCATGTGGATCACTAAAGAAGACTACGACGAAAACGGAGCAACCATCGTTCACAGA
CCAGACAGAAGATTCGCCGTATGGAGAGGTGGTTCTACCCTTACTTCCCTATCAACCTTCGCCAGCATGTGGATCACTAAAGAAGACTACGACGAAAACGGAGCAACCATCGTTCACAGA
CCAGACAGAAGATTCGCCGTATGGAGAGGTGGTTCTACCCTTACTTCCCTEATCAACCTTCGCCAGCATGTGGATCACTAAAGAAGACTACGACGAAAACGGAGCAACCATCGTTCACAGA
CCAGACAGAAGATTCGCCGTATGGAGAGGTGGTTCTACCCTTACTTCCCTETCAACCTTCGCCAGCATGTGGATCACTAAAGAAGACTACGACGAAAACGGAGCAACCATCGTTCACAGA
CCAGACAGAAGATTCGCCGTATGGAGAGGTGGTTCTACCCTTACTTCCCTETCAACCTTCGCCAGCATGTGGATCACTAAAGAAGACTACGACGAA-ACGGAGCAACCATCGTTCACAGA
CCAGACAGAAGATTCGCCGTATGGAGAGGTGGTTCTACCCTTACTTCCCTTTCAACCTTCGCCAGCATGTGGATCACTAAAGAAGACTACGACGAAAACGGAGCAACCATCGTTCACAGA
CCAGACAGAAGATTCGCCGTATGGAGAGGTGGTTCTACCCTTACTTCCCTTTCAACCTTCGCCAGCATGTGGATCACTAAAGAAGACTACGACGAAAACGGAGCAACCATCGTTCACAGA
CCAGACAGAAGATTCGCCGTATGGAGAGGTGGTTCTACCCTTACTTCCCTTTCAACCTTCGCCAGCATGTGGATCACTAAAGAAGACTACGACGAAARACGGAGCAACCATCGTTCACAGA
CCAGACAGAAGATTCGCCGTATGGAGAGGTGGTTCTACCCTTACTTCCCTTTCAACCTTCGCCAGCATGTGGATCACTAAAGAAGACTACGACGAAAACGGAGCAACCATCGTTCACAGA

1,330 1,340 1,350 1,360 1,370 1,380 1,390 1,400 1410 1,420 1,430 1,440
AAATGTATCTGAGGAATCAAA TTTAGTTTTAGTATATGAATTATAAAGTGTGCTGAGATT.GCCGCCCTTTGTGACTGCGTCTCTTCAATACTGA.ACTTAACCGATTGGCTATGGACG
AAATGTATCTGAGGAATCAAAATTTAGTTTTAGTATATGAATTATAAAGTGTGCTGAGATTAGCEGCCCTTTGTGACTGCGTCTCTTCAATACTGACACTTAACCEATTGGCTATGGACG
AAATGTATCTGAGGAATCAAAATTTAGTTTTAGTATATGAATTATAAAGTGTGCTGAGATTAGCMIGCCCTTTGTGACTGCGTCTCTTCAATACTGACACTTAACCEATTGGCTATGGACG
AAATGTATCTGAGGAATCAAAATTTAGTTTTAGTATATGAATTATAAAGTGTGCTGAGATTAGCCGCCCTTTGTGACTGCGTCTCTTCAATACTGACACTTAACCGATTGGCTATGGACG
AAATGTATCTGAGGAATCAAAATTTAGTTTTAGTATATGAATTATAAAGTGTGCTGAGATTAGCCGCCCTTTGTGACTGCGTCTCTTCAATACTGACACTTAACCGATTGGCTATGGACG
AAATGTATCTGAGGAATC~-AAATTTAGTTTTAGTATATGAATTATAAAGTGTGCTGAGATTAGCCGCCCTTTGTGACTGCGTCTCTTCAATACTGACACTTAACCGATTGGCTATGGACG
AAATGTATCTGAGGAATC-AAATTTAGTTTTAGTATATGAATTATAAAGTGTGCTGAGATTMGCCGCCCTTTGTGACTGCGTCTCTTCAATACTGAMACTTAACCGATTGGCTATGGACG
AAATGTATCTGAGGAATC-AAATTTAGTTTTAGTATATGAATTATAAAGTGTGCTGAGATTMIGCCGCCCTTTGTGACTGCGTCTCTTCAATACTGAMACTTAACCGATTGGCTATGGACG
AAATGTATCTGAGGAATC-AAATTTAGTTTTAGTATATGAATTATAAAGTGTGCTGAGATTMIGCCGCCCTTTGTGACTGCGTCTCTTCAATACTGABACTTAACCGATTGGCTATGGACG

AAATGTATCTGAGGAATC-AAATTTAGTTTTAGTATATGAATTATAAAGTGTGCTGAGATTMGCCGCCCTTTGTGACTGCGTCTCTTCAATACTGAMACTTAACCGATTGGCTATGGACG
AAATGTATCTGAGGAATC-AAATTTAGTTTTAGTATATGAATTATAAAGTGTGCTGAGATTMIGCCGCCCTTTGTGACTGCGTCTCTTCAATACTGABMACTTAACCGATTGGCTATGGACG
1,450 1,460 1,470 1,480 1,490 1,500 1,510 1,520 1,530 1,540 1,545
GGTTGAATGAGATCTTTATAATGTGTGCACAGTCTTAGTATTTCTTAATTTAATAAT TTACAAAAATAACTTATTTTGATCGATGGGGTTTTGGGGTTTTGGGG
GGTTGAATGAGATCTTTATAATGTGTGCACAGTCTTAGTATTTCTTAATTTAATAATATTACAAAAATAACTTATTTTGATCGATGGGGTTTTGGGGTTTTGGGG
GGTTGAATGAGATCTTTATAATGTGTGCACAGTCTTAGTATTTCTTAATTTAATAATATTACAAAAATAACTTATTTTGATCGATGGGGTTTTGGGGTTTTGGGG
GGTTGAATGAGATCTTTATAATGTGTGCACAGTCTTAGTATTTCTTAATTTAATAATATTACAAAAATAACTTATTTTGATCGATGGGGTTTTGGGGTTTTGGGG
GGTTGAATGAGATCTTTATAATGTGTGCACAGTCTTAGTATTTCTTAATTTAATAATATTACAAAAATAACTTATTTTGATCGATGGGGTTTTGGGGTTTTGGGG
GGTTGAATGAGATCTTTATAATGTGTGCACAGTCTTAGTATTTCTTAATTTAATAATATTACAAAAATAACTTATTTTGATCGATGGGGTTTTGGGGTTTTGGGG
GGCTTGAATGAGATCTTTATAA TG TGTGCACAGTCTTAGTATTTCTTAATTTAATAATATTACAAAAATAAC T T ATTTTGATCGATGGGGTTTTGGGGTTTTGGGG
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