
n‐cluster‐111 
Chromosome‐1 
Hairpin: 17604384‐17604470 
Mature: 17604443‐17604464 
Conservation score: 0 
Presence of miR*:No 

 
GCCCATTTGCCTTGGCTTGGGGTGGCAGTCCTGTGGGAATGAGAGATGCCAAACTGGACCTGCCAGCCCCGTTCCAG
GGCACAGCAT 

n‐cluster‐778 
Chromosome‐11 
Hairpin: 36031648‐36031754 
Mature: 36031731‐36031753 
Conservation score: 0.981 
Presence of miR*:No 

 
GCCCAGGGTAGCTCTCTGTATTGCTTGTTACATTTTAGGATTGCTTGCCCCTTGCTCCAATGGTGCAGGCAGAAGAAAT
GCAAACAAAGTACAGCATTAGCCTTAGC 

n‐cluster‐108 
Chromosome‐12 
Hairpin: 5840694‐5840832 
Mature: 5840701‐5840724 
Conservation score: 0.012 
Presence of miR*:No 

 
TGAGGGATATAGAGAGCAGGAAGATTAATGTCATATTGGAGTTGGACTGCAGGGCTTCCTTTACACAATAAATATTG
TATGAAGTGCTGATGTAACCTTTACTGCAGCATGACATGGGATTTGGCTGTTTTTATGGCTC 

s‐cluster‐100 
Chromosome‐12 
Hairpin: 17826233‐17826328 
Mature: 17826242‐17826264 
Conservation score: 0.773 
Presence of miR*:No 

 
GTTCAGGGAAAAGGTCATTGTAAGGTTAATGCACCCATATTTTAATATCAAACTATGACAAATTTGACTACAGCCTTT
CCGTACCCCTGCCAAAAC 

s‐cluster‐200 
Chromosome 18 
Hairpin: 33171701‐33171770 
Mature: 33171746‐33171767 
Conservation score: 0.006 
Presence of miR*:Yes 

 
CATGTAGGTGAGTGATTGCTATTTCAAAAGACTAGAGGTAGGAAATGAGGCTAATGCACTACTTCACATG 

s‐cluster‐373 
Chromosome‐5 
Hairpin: 82135974‐82136043 
Mature: 82135976‐82135998 
Conservation score: 0.315 
Presence of miR*:No 

 
TTGTGCTTCATCGTAATTAACCTTAAGTGGTTCGGGTAAATCACTTTAATTTGTTATGTGTTGGCAGAAT 
 

t‐cluster‐427   
Chromosome‐9 
Hairpin: 33952750‐33952871 
Mature: 33952814‐33952836 
Conservation score: 0.913 
Presence of miR*:Yes 

 
AAAAAATTTTTATCTTTGTCCAGGAAACTCAGGTAGTTAAATTCCACATGGAATCATCAGATATGTGCTTGGAAATTAC
CACATCATTGTTTTCTGGACTAAGATCTACTGTAGAATTTTTT 

t‐cluster‐510 
Chromosome‐X 
Hairpin: 109325346‐109325446 
Mature: 109325349‐109325372 
Conservation score: 0.003 
Presence of miR*:Yes 

 
TCAGTGGAAAGCATGCATCCAGGGTGTGGAGCCAAAATTAGAAGGGCCAAAATTCTACCTGGCCCACTACCACAGCA
ACCTTGGGCATCGTTTTCTTTTGA 

t‐cluster‐916 
Chromosome‐16 
Hairpin: 33964216‐33964307 
Mature: 33964279‐33964302 
Conservation score: Yes 
Presence of miR*:1 

 
AGGATGGTTTAGTGAGGCCCTCTGATCAGCCCCGCCGGGTCAGCCCACTGCCCTGGTGGAACGCTGAGAAGACAGTC
GAACTTGACTATCTA 

The novel mIRNAs identified in AML1 and normal CD34 are shown here with their hairpin and mature 
miRNA genomic location (NCBI37).  Conservation of the miRNAs is denoted by their conservation score 
with a score more than 0.7 representing high conservation among species. The hairpin structure is 
shown with the mature miRNAs marked with a red line. The mature miRNA sequence is colored red 
within the hairpin sequence of the miRNA. 

 


