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OlatiDIAl 423
TnigrDIAL 423
TrubrDIAl 423

DreriDIAlb 423
DreriDIAla 423

BtaurDIAl 424
PpygmDIAl 424
CfamiDIAl 424
PtrogDIAl 424
TtrunDIAl 424
HsapiDIAl 424
MmulaDIAl 424
PvampDIAl 424
MdomeDIAl 424
MmuscDIAL 424
RnorvDIAl 424
GgallDIAl 423
XtropDIAl 423
BflorDIAl 413
SsalaDIALIR 439 ————HYTYRYPECRYNQDY-————————————
DreriDIAIR 403 ————QYAYRYPECLYSDKF-————————————
RnorvDIAIR 421 ————RFAYRYPDCKYNDRF—————————————
MmuscDIAIR 421 ————RFAYRYPDCKYNDRF—————————————
MmulaDIAIR 419 ————RFAYRYPDCKYNDKF—————————————
HsapiDIAI1R 419 ————RFAYRYPDCKYNDKF—————————————
BtaurDIALIR 419 ————RFAYRYPDCKYDDKF—————————————
EcabaDIAIR 419 ————RFAYRYPDCKYNDKF—————————————
DordiDIA1R 420 ————RFAYRYPDCKYNDRF-—————————————
MdomeDIALIR 418 ————RYAYRYPDCKYSDRY—————————————
OanatDIAIR 418 ————RFAYRYPDCKYSEKY—————————————
GgallDIAIR 416 ————RFAYRYPDCKYSDKY—————————————
BflorDIAlLb 533 ————RNAKGEN-——————————————
BflorDIAlLc 397 - ——TT——————
AaegyDIAl 389 ————DILHEVV-—————— e
CpipiDIAl 395 ————GHLVES ______________________
DyakuDIAl 343 ————SKN-—————————————
DerecDIAl 344 ————SK[-————————————
DmelaDIAl 346 ————SNN-———————————— o
DsechDIAl 348 ————-SKN-————————————
DpersDIAl 347 ———EWLGS—————————— o ———
DpseuDIAl 347 ————EWLGS——————————
DananDIAl 347 ————Q—————
DwillDIA1 337 ————EENNKIEIL ___________________
NvitrDIAl 399 —— _SWIKNA-——————
SpurpDIAlL 517 ————IMQRGFSYKDAADRTSL-——————————
BflorDIAlLa 483 ————A-——— e
CinteDIAl 446 ICSPDFKYRYPECELAEDAGINLPSIELQWLH
AgambDIAl 407 ————QTIIQS—————————————

consensus 601 1



