
OT10-3482 #3221 RT: 37.23 AV: 1 NL: 1.69E4
T: ITMS + c NSI d Full ms2 916.44@cid35.00 [240.00-1845.00]
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Figure S1. MS/MS on the 
doubly charged 916.44 ion. 
Based on the intact mass 
(which indicated 1 site of 
phosphorylation) and the y10 
to y13 ions, residue 79 is a 
phosphothreonine.



OT10-3482 #3180 RT: 36.95 AV: 1 NL: 9.98E4
T: ITMS + c NSI d Full ms2 931.45@cid35.00 [245.00-1875.00]
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Figure S2. MS/MS on the 
doubly charged 931.45 ion. 
Based on the intact mass 
(which indicated 1 site of 
phosphorylation) and the y8, 
y9 and y11‐H3PO4 ions,  residue 
83 is a phosphoserine.
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OT10-3482 #4297 RT: 45.66 AV: 1 NL: 1.91E5
T: ITMS + c NSI d Full ms2 693.98@cid35.00 [180.00-2000.00]
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Figure S3. MS/MS on the triply 
charged 693.98 ion. Based on the 
intact mass (which indicated 1 site of 
phosphorylation) and the y ions, 
either residue 1002 or 1003 is 
phosphorylated.   
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OT10-3482 #3773 RT: 41.58 AV: 1 NL: 3.32E4
T: ITMS + c NSI d Full ms2 526.28@cid35.00 [130.00-1065.00]
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Figure S4. MS/MS of the doubly charged

526.28 ion. Residue 95 is not phosphorylated.
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OT10-3486 #3221 RT: 37.38 AV: 1 NL: 1.13E4
T: ITMS + c NSI d Full ms2 916.94@cid35.00 [240.00-1845.00]
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Figure S5. MS/MS on the 
doubly charged 916.94 ion. 
Based on the intact mass 
(which indicated 1 site of 
phosphorylation) and the y 
ions, only the threonine at 
residue 79 can be 
phosphorylated.



OT10-3486 #3176 RT: 37.04 AV: 1 NL: 2.73E4
T: ITMS + c NSI d Full ms2 930.44@cid35.00 [245.00-1875.00]
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Figure S6. MS/MS on the 
doubly charged 930.44 ion. 
Based on the intact mass 
(which indicated 1 site of 
phosphorylation) and the y 
ions, residue 83 is a 
phosphoserine.



OT10-3470 #3256 RT: 37.31 AV: 1 NL: 1.65E4
T: ITMS + c NSI d Full ms2 916.44@cid35.00 [240.00-1845.00]
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Figure S7. MS/MS on the 
doubly charged 916.44 ion. 
Based on the intact mass 
(which indicated 1 site of 
phosphorylation) and the y10 
to y13 ions, residue 79 is a 
phosphothreonine.



OT10-3470 #3220 RT: 37.05 AV: 1 NL: 9.50E4
T: ITMS + c NSI d Full ms2 930.44@cid35.00 [245.00-1875.00]
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OT10-3470 #3220 RT: 37.05 AV: 1 NL: 3.05E4
T: ITMS + c NSI d Full ms2 930.44@cid35.00 [245.00-1875.00]
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OT10-3470 #3220 RT: 37.05 AV: 1 NL: 4.38E4
T: ITMS + c NSI d Full ms2 930.44@cid35.00 [245.00-1875.00]
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Figure S8. MS/MS on 
the doubly charged 
930.44 ion. Based on 
the intact mass (which 
indicated 1 site of 
phosphorylation) and 
the y ions, residue 83 is 
a phosphoserine.

y12‐H3PO4‐H2O



OT10-3470 #3170 RT: 36.64 AV: 1 NL: 4.47E4
T: ITMS + c NSI d Full ms2 1004.95@cid35.00 [265.00-2000.00]
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Figure S9. MS/MS on 
the doubly charged 
1004.95 ion. Based on 
the intact mass (which 
indicated 1 site of 
phosphorylation) and 
the y ions, residue 1520 
is a phosphoserine.
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OT10-3474 #3220 RT: 37.05 AV: 1 NL: 5.40E4
T: ITMS + c NSI d Full ms2 930.95@cid35.00 [245.00-1875.00]
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Figure S10. MS/MS on the 
doubly charged 930.95 ion. 
Based on the intact mass 
(which indicated 1 site of 
phosphorylation) and the y 
ions, residue 83 is a 
phosphoserine.
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OT10-3474 #4333 RT: 45.74 AV: 1 NL: 1.40E5
T: ITMS + c NSI d Full ms2 1040.47@cid35.00 [275.00-2000.00]
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Figure S11. MS/MS on 
the doubly charged 
1040.47 ion. Based on 
the intact mass (which 
indicated 1 site of 
phosphorylation) and the 
y ions, either residue 
1002 or 1003 is 
phosphorylated.   
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OT10-3473 #3543 RT: 45.24 AV: 1 NL: 1.03E4
T: ITMS + c NSI d Full ms2 818.89@cid35.00 [215.00-1650.00]
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Figure S12. MS/MS on the 
doubly charged 818.89 
ion. Based on the intact 
mass (which indicated 1 
site of phosphorylation)  
and the y2, y3 and y4 ions, 
residue 1249 is a 
phosphoserine.
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OT10-3474 #3173 RT: 36.68 AV: 1 NL: 4.41E4
T: ITMS + c NSI d Full ms2 1003.95@cid35.00 [265.00-2000.00]
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Figure S13. MS/MS on 
the doubly charged 
1003.95 ion. Based on 
the intact mass (which 
indicated 1 site of 
phosphorylation) and 
the y ions, residue 1520 
is a phosphoserine.
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OT10-3473 #2616 RT: 34.30 AV: 1 NL: 1.10E4
T: ITMS + c NSI d Full ms2 1237.50@cid35.00 [330.00-2000.00]
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Figure S14. MS/MS on the 
doubly charged 1237.50 
ion. Based on the intact 
mass (which indicated 1 
site of phosphorylation) 
and the y ions (y17), 
residue 1608 is a 
phosphoserine.
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OT10-3473 #2296 RT: 30.44 AV: 1 NL: 1.44E4
T: ITMS + c NSI d Full ms2 970.94@cid35.00 [255.00-1955.00]
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Figure S15. MS/MS on 
the doubly charged 
970.94 ion. Based on 
the intact mass (which 
indicated 1 site of 
phosphorylation) and 
the y2 to y10‐H3PO4
ions, residue 1632 is a 
phosphoserine.
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OT10-3477 #2355 RT: 31.26 AV: 1 NL: 6.96E2
T: ITMS + c NSI d Full ms2 743.83@cid35.00 [190.00-1500.00]
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OT10-3477 #2355 RT: 31.26 AV: 1 NL: 2.15E2
T: ITMS + c NSI d Full ms2 743.83@cid35.00 [190.00-1500.00]
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OT10-3477 #2355 RT: 31.26 AV: 1 NL: 1.37E2
T: ITMS + c NSI d Full ms2 743.83@cid35.00 [190.00-1500.00]
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Figure S16. MS/MS on the 
triply charged 743.83 ion. 
Based on the intact mass 
(which indicated 1 site of 
phosphorylation) and the y2 to 
y8 ions, residue 591 is a 
phosphotyrosine



OT10-3477 #3451 RT: 44.62 AV: 1 NL: 2.21E3
T: ITMS + c NSI d Full ms2 778.33@cid35.00 [200.00-1570.00]
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Figure S17. MS/MS on the 
doubly charged 778.33  ion. 
Based on the intact mass 
(which indicated 1 site of 
phosphorylation) and the y2 
ion, residue 1653 is a 
phosphotyrosine.



OT10-3466 #3647 RT: 40.03 AV: 1 NL: 1.37E4
T: ITMS + c NSI d Full ms2 1216.03@cid35.00 [320.00-2000.00]
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Observed M=2429.0478
Calculated M=2429.0709

y6

y7

y8

y4y3

b10

EAAEQLAQtGEC‐28

y20‐NH3
+2

b9

b8

b6

a14‐H3PO4

y12‐2NH3

EQLAQtGECDPEE‐28

Figure S18.  MS/MS on 
the doubly charged 
1216. 03 ion. Based on 
the intact mass (which 
indicated 1 site of 
phosphorylation) and 
the b10 and y ions, 
residue 607 is a 
phosphothreonine.  
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OT10-3466 #4489 RT: 46.70 AV: 1 NL: 6.81E3
T: ITMS + c NSI d Full ms2 1078.49@cid35.00 [285.00-2000.00]
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Figure S19.  MS/MS on the 
doubly charged 1078.49 
ion. Based on the intact 
mass (which indicated 1 
site of phosphorylation) 
and the b14‐H3PO4 and b‐
80 ions,  residue 672 is a 
phosphoserine.  



OT10-3466 #3178 RT: 36.55 AV: 1 NL: 5.54E4
T: ITMS + c NSI d Full ms2 1004.45@cid35.00 [265.00-2000.00]
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Figure S20.  MS/MS on the doubly 
charged 1004.45 ion. Based on the 
intact mass (which indicated 1 site 
of phosphorylation) and the y15‐
H2O ion, residue 1519 is a 
phosphothreonine.  



OT10-3490 #3014 RT: 35.41 AV: 1 NL: 2.01E4
T: ITMS + c NSI d Full ms2 1178.02@cid35.00 [310.00-2000.00]
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Figure S21.  MS/MS on the doubly charged 1178.02 ion. Based on the intact mass (which indicated 1 site of 
phosphorylation) and the b ions, residue 963 is a phosphotyrosine
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OT10-3490 #3979 RT: 43.10 AV: 1 NL: 1.22E4
T: ITMS + c NSI d Full ms2 1108.97@cid35.00 [295.00-2000.00]
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Figure S22.  MS/MS on the doubly charged 1108.97 
ion. Based on the intact mass (which indicated 1 site of 
phosphorylation) and the y14 to y16‐NH3

+2 ions, 
residue 1342 is a phosphotyrosine.



OT09-0089 #3930 RT: 38.14 AV: 1 NL: 9.86E3
T: ITMS + c NSI d Full ms2 943.48@cid35.00 [245.00-2000.00]
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Figure S23. MS/MS on the triply charged 
23943.48 ion shows residue 487 is a 
phosphoserine based the y15+2 ion.
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OT09-0068 #2918 RT: 38.29 AV: 1 NL: 5.58E2
T: ITMS + c NSI d Full ms2 943.15@cid35.00 [245.00-2000.00]
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Calculated M=2824.4008
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Figure S24. MS/MS 
on the triply 
charged 943.15 ion 
shows residue 491 
is a phosphoserine
based on the y14+2 
and the y10‐H2O 
ions.
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OT09-0080 #3305 RT: 38.08 AV: 1 NL: 8.70E2
T: ITMS + c NSI d Full ms2 942.81@cid35.00 [245.00-2000.00]
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Figure S25. MS/MS on the 
triply charged 942.81 ion 
shows that either the serine 
at position 493 (based on a 
weak y9 ion at 968.34) or the 
Thr at position 495 is 
phosphorylated. 
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OT09-0068 #1929 RT: 26.13 AV: 1 NL: 5.74E1
T: ITMS + c NSI d Full ms2 696.31@cid35.00 [180.00-1405.00]
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OT09-0068 #1929 RT: 26.13 AV: 1 NL: 1.57E3
T: ITMS + c NSI d Full ms2 696.31@cid35.00 [180.00-1405.00]
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Figure S26. MS/MS spectra of doubly charged 
696.31 ion. Intact mass indicates one site of phosphorylation.
Based on the y10 ion, the threonine is not phosphorylated;
based on the b3‐H3PO4 ion, it is the first serine at residue 710
that is phosphorylated.
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OT09-0076 #1924 RT: 25.31 AV: 1 NL: 1.00E3
T: ITMS + c NSI d Full ms2 1105.01@cid35.00 [290.00-2000.00]
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Figure S27. MS/MS of doubly 
charged 1105.01 ion. Based on the 
y6, y7 and y7‐H3PO4 ions, residue 724 
is phosphoserine.  
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MS/MS of Peptide K.AEALLQAGHpYDADAIRECAEK.V
OT09-0081 #2883 RT: 30.49 AV: 1 NL: 2.70E5
T: ITMS + c NSI d Full ms2 1177.52@cid35.00 [310.00-2000.00]
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OT09-0081 #2883 RT: 30.49 AV: 1 NL: 2.98E3
T: ITMS + c NSI d Full ms2 1177.52@cid35.00 [310.00-2000.00]
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Figure S28. MS/MS of doubly charged 1177.52 ion. Intact mass is 
plus 80 amu from the parent mass, which suggests a single site of 
phosphorylation. Tyr963 is phosphorylated based on 1) the 
internal fragments and 2) it is the only possible phosphosite.
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OT09-0081 #2883 RT: 30.49 AV: 1 NL: 1.33E3
T: ITMS + c NSI d Full ms2 1177.52@cid35.00 [310.00-2000.00]
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OT09-0060 #3122 RT: 41.21 AV: 1 NL: 8.40E1
T: ITMS + c NSI d Full ms2 728.88@cid35.00 [190.00-1470.00]
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Figure S29. MS/MS on the doubly 
charged 728.88 ion shows residue 
1188 is phosphoserine based on the 
y4and y6 ions.
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OT09-0080 #3602 RT: 41.34 AV: 1 NL: 9.24E2
T: ITMS + c NSI d Full ms2 819.40@cid35.00 [215.00-1650.00]
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Figure S30. MS/MS on the doubly charged 2 819.4 ion. 
Based on the y4 ion, residue 1249 is phosphoserine. 
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OT09-0088 #2287 RT: 28.48 AV: 1 NL: 2.61E3
T: ITMS + c NSI d Full ms2 836.97@cid35.00 [220.00-1685.00]
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Figure S31. MS/MS on the doubly 
charged 836.97 ion.  Based on the y3 
and y ions with the loss of H3PO4, 
residue 1590 is phosphothreonine.
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OT09-0060 #1896 RT: 25.69 AV: 1 NL: 3.66E3
T: ITMS + c NSI d Full ms2 1025.11@cid35.00 [270.00-2000.00]
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Figure S32. MS/MS on the triply 
charged 1025.11 ion shows residue 
1598 is phosphoserine based on the 
b3‐H3PO4 and other neutral loss ions 
b10 and b12
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OT09-0072 #2027 RT: 27.41 AV: 1 NL: 6.16E3
T: ITMS + c NSI d Full ms2 878.04@cid35.00 [230.00-2000.00]
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Figure S33. MS/MS on the triply charged 
878.04 ion. Based on b ions 4‐16, residue 
1608 is phosphoserine.  
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OT09-0080 #2186 RT: 27.35 AV: 1 NL: 5.54E3
T: ITMS + c NSI d Full ms2 878.04@cid35.00 [230.00-2000.00]
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T: ITMS + c NSI d Full ms2 878.04@cid35.00 [230.00-2000.00]
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Figure S34. MS/MS on the triply 
charged 878.04 ion. Based on b ions, 
residue 1613 is phosphoserine.  
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OT09-0088 #2355 RT: 29.10 AV: 1 NL: 4.52E3
T: ITMS + c NSI d Full ms2 826.01@cid35.00 [215.00-2000.00]
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Figure S35. MS/MS on 
the triply charged 
826.01 ion. Based on b 
and y ions, residue 1614 
is phosphoserine.  
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OT09-0068 #2096 RT: 28.19 AV: 1 NL: 7.79E2
T: ITMS + c NSI d Full ms2 825.35@cid35.00 [215.00-2000.00]
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Figure S36. MS/MS on the triply charged  
825.35 ion.  Based on b and y ion,s
residue 1618 is phosphothreonine.  
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OT09-0060 #2098 RT: 28.21 AV: 1 NL: 8.61E2
T: ITMS + c NSI d Full ms2 825.34@cid35.00 [215.00-2000.00]

400 600 800 1000 1200 1400 1600 1800 2000
m/z

0

5

10

15

20

25

30

35

40

45

50

55

60

65

70

75

80

85

90

95

100

R
el

at
iv

e 
A

bu
nd

an
ce

520.43

807.23

1039.41

1434.48

922.07
613.32471.47

1416.52780.69
988.30

699.77 1106.46
1219.28

333.32 1306.42
446.37

1480.25 1735.881610.84 1845.24 1941.91

y3
y4

y8+2

y9+2

y5

y13+2

y9

b13

b14

b15

MS/MS of Peptide R.DGVEDGDSQGDGSSQPDTIpSIASR.T

Observed M=2471.9950
Calculated M=2471.9926

262.26
y2

533.32

Figure S37. MS/MS on the triply charged  
825.35 ion.  Based on the y2 to y5 ions, 
residue 1620 is phosphoserine.  
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OT09-0072 #1885 RT: 25.60 AV: 1 NL: 1.62E3
T: ITMS + c NSI d Full ms2 970.44@cid35.00 [255.00-1955.00]
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Figure S38. MS/MS on the 
doubly charged 2970.44 ion. 
Residue 1625 or 1626 is
phosphorylated.
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OT09-0068 #1881 RT: 25.55 AV: 1 NL: 1.81E3
T: ITMS + c NSI d Full ms2 970.44@cid35.00 [255.00-1955.00]
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Figure S39. MS/MS of 
doubly charged 970.44 
ion. Based on the y13 
ion, residue 1629 is 
phosphorylated.
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OT09-0076 #1922 RT: 25.28 AV: 1 NL: 1.05E3
T: ITMS + c NSI d Full ms2 970.94@cid35.00 [255.00-1955.00]
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Figure S40. MS/MS on the doubly 
charged 970.9 ion.  Based on b and y 
ions, residue 1632 is phosphoserine.  
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OT09-0068 #3200 RT: 42.11 AV: 1 NL: 1.02E2
T: ITMS + c NSI d Full ms2 778.34@cid35.00 [200.00-1570.00]

200 300 400 500 600 700 800 900 1000 1100 1200 1300 1400 1500
m/z

0

5

10

15

20

25

30

35

40

45

50

55

60

65

70

75

80

85

90

95

100

R
el

at
iv

e 
A

bu
nd

an
ce

763.27

662.03

1007.44

648.30

793.27

720.06
433.25

1094.23
905.99

324.18 955.08 1177.53626.06 1312.57
552.00

1294.60 1390.50529.41
306.19 364.04

1426.63

b2

b6

b7

y6

b9

b10

MS/MS of Peptide R.WHLGPGDPFSpTYV.‐

Observed M=1554.6581
Calculated M=1554.6545

y3‐H3PO4

860.56

b8
b11‐H3PO4

Figure S41. MS/MS on the doubly 
charged 778.34 ion.  Based on the b11‐
H3PO4 and y3‐H3PO4 ions, residue 1652 is 
phosphothreonine.  
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OT09-4225 #5102 RT: 58.54 AV: 1 NL: 5.55E3
T: ITMS + c NSI d Full ms2 971.47@cid35.00 [255.00-1955.00]
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Figure S42. MS/MS on the doubly charged 
971.47 ion. Based on  the intact mass (which 
indicated 1 site of phosphorylation) and the 
observed y ions, Ser189 is phosphorylated.
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OT09-4225 #2541 RT: 33.88 AV: 1 NL: 2.11E3
T: ITMS + c NSI d Full ms2 756.34@cid35.00 [195.00-1525.00]
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Figure S43. MS/MS on the doubly charged 
756.34 ion. Based on the intact mass (which 
indicated 1 site of phosphorylation) and the 
observed y ions, particularly y12, residue 
379 is phosphorylated.
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OT09-3336 #3319 RT: 47.01 AV: 1 NL: 8.07E1
T: ITMS + c NSI d Full ms2 942.81@cid35.00 [245.00-2000.00]

400 600 800 1000 1200 1400 1600 1800 2000
m/z

0

5

10

15

20

25

30

35

40

45

50

55

60

65

70

75

80

85

90

95

100

R
el

at
iv

e 
A

bu
nd

an
ce

854.11

1157.85

1119.50

958.95

928.05

770.50

754.34
683.29

582.29 1188.54

1321.24
511.13

1340.10

1819.77395.20
1386.54492.71 1486.37 1688.67340.27 1845.41

y4

y5

y6
y7

y15+2

y16+2

y18+2
b10

y21+2

b11‐H3PO4

y24+2

b25+2 y17

MS/MS of Peptide K.ALLDVLQRPLpSPGNSESLTATANYSK.A

Observed M=2824.3915
Calculated M=2824.4008

397.29

y3

855.30
y8

Figure S44. MS/MS on the triply 
charged 942.81 ion. Based on the y 
ions and b10 and b11‐H3PO4, residue 
487 is phosphorylated. 
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OT09-3336 #2575 RT: 37.05 AV: 1 NL: 1.34E2
T: ITMS + c NSI d Full ms2 744.97@cid35.00 [195.00-2000.00]
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Figure S45. MS/MS on the triply charged 
744.97 ion. Based on the intact mass 
(which indicated 1 site of phosphorylation) 
and the observed y ions and b ions (b13+2), 
only residue 592 could be phosphorylated.
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OT09-4225 #3803 RT: 45.00 AV: 1 NL: 3.91E2
T: ITMS + c NSI d Full ms2 1216.04@cid35.00 [320.00-2000.00]
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AEQLAQtGECD‐28 Figure S46. MS/MS on the doubly charged 

1216.04 ion. Based on the intact mass 
(which indicated 1 site of phosphorylation) 
and the observed y and b ions, (y4‐9 and b 
8‐10), residue 607 is phosphorylated.

Endogenous Kal7



OT09-3353 #4247 RT: 51.48 AV: 1 NL: 5.60E2
T: ITMS + c NSI d Full ms2 1078.98@cid35.00 [285.00-2000.00]

400 600 800 1000 1200 1400 1600 1800 2000
m/z

0

5

10

15

20

25

30

35

40

45

50

55

60

65

70

75

80

85

90

95

100

R
el

at
iv

e 
A

bu
nd

an
ce

630.29

915.32
964.97

1928.55
1445.22

1390.29

1160.19

1142.08

800.45 1275.191101.30
685.22 1061.36

502.27 1815.54859.41
729.51 1573.63

1703.57
1469.95

613.31373.25 1604.72
484.02 568.12

y3

y4
b6

y5

y6

y7

b8

y8

y18‐H3PO4
+2

b11‐H3PO4

y18‐H3PO4

MS/MS of Peptide 
K.EVLEDVCADpSVDAVQELIK.Q

b13‐2H2O

VCADsVDAVQEL‐H2O‐NH3

Observed M=2153.9522
Calculated M=2153.9803
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Figure S47. MS/MS 
on the doubly 
charged 1078.98 
ion. Based on the 
intact mass (which 
indicated 1 site of 
phosphorylation), 
serine 672 is 
phosphorylated.

Endogenous Kal7



OT09-3336 #2471 RT: 35.63 AV: 1 NL: 6.60E2
T: ITMS + c NSI d Full ms2 696.31@cid35.00 [180.00-1405.00]
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Figure S48. MS/MS on the doubly 
charged 696.31 ion. Based on the y7, 
y8 and y10‐H3PO4 ions, residue 714 is 
phosphoserine.

Endogenous Kal7



OT09-4225 #2307 RT: 31.46 AV: 1 NL: 3.28E3
T: ITMS + c NSI d Full ms2 674.82@cid35.00 [175.00-1360.00]
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Figure S49. MS/MS on the doubly 
charged 674.82 ion . Based on b3‐H3PO4
and the y7, y8 and y9 ions, residue 943 
is phosphothreonine.

Endogenous Kal7



OT09-1008 #2731 RT: 34.32 AV: 1 NL: 1.97E4
T: ITMS + c NSI d Full ms2 1177.52@cid35.00 [310.00-2000.00]
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Figure S50. MS/MS on the doubly charged 
1177.52 ion. Based on the intact mass 
(whcih indicated 1 site of phosphorylation) 
and the few b and y ions observed, only 
residue 963 can be phosphorylated.  

Endogenous Kal7



OT09-3353 #4271 RT: 51.78 AV: 1 NL: 1.53E3
T: ITMS + c NSI d Full ms2 1040.94@cid35.00 [275.00-2000.00]
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Calculated M=2078.8867

y4

924.37
y7

898.16

y15‐NH3
+2

1455.46

y12

Figure S51. MS/MS on the doubly 
charged 1040.94 ion. Based on the 
intact mass (which indicated 1 site of 
phosphorylation) and the y ion series, 
either residue 1002 or 1003 is 
phosphorylated.

Endogenous Kal7



OT09-4229 #2303 RT: 31.20 AV: 1 NL: 1.18E4
T: ITMS + c NSI d Full ms2 749.32@cid35.00 [195.00-1510.00]
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Figure S52. MS/MS on the doubly 
charged 749.32 ion. Based on the 
intact mass (which indicated 1 site of 
phosphorylation)  and the y ion 
series, with b2 and b3 ions, residue 
1077 is phosphoserine. 

Endogenous Kal7



OT09-3337 #2176 RT: 31.04 AV: 1 NL: 3.85E3
T: ITMS + c NSI d Full ms2 749.36@cid35.00 [195.00-1510.00]
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Figure S53. MS/MS on the 
doubly charged 749.32 
ion. Based on the intact 
mass (which indicated 1 
site of phosphorylation),  
and the y6‐H2O, y8‐H3PO4, 
and b11 ions, threonine
1085 is phosphorylated. 

Endogenous Kal7



OT09-3336 #3359 RT: 47.56 AV: 1 NL: 2.45E2
T: ITMS + c NSI d Full ms2 562.29@cid35.00 [140.00-1135.00]
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Figure S54. MS/MS on the 
doubly charged 562.29 ion. 
Based on the intact mass 
(which indicated 1 site of 
phosphorylation) and the 
few b and y ions observed, 
only residue 1111 can be 
phosphorylated.  

Endogenous Kal7



OT09-4228 #2284 RT: 31.38 AV: 1 NL: 2.76E3
T: ITMS + c NSI d Full ms2 557.26@cid35.00 [140.00-1125.00]

200 300 400 500 600 700 800 900 1000 1100
m/z

0

5

10

15

20

25

30

35

40

45

50

55

60

65

70

75

80

85

90

95

100

R
el

at
iv

e 
A

bu
nd

an
ce

517.43

500.00

288.32 746.31

839.47
308.26

547.55195.09 589.36445.35
859.31714.06617.49 769.69363.91271.35 987.37939.36 1027.65 1087.30

MS/MS of peptide K.GHIHApTEIR.K

b4

y4‐H3PO4

b3

y2

b2
b8

Observed M=1112.5026
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Figure S55. MS/MS on the doubly 
charged 557.26 ion. Based on the 
intact mass (which indicated 1 site of 
phosphorylation) and the few b and 
y ions observed, only residue 1198 
can be phosphorylated.  

Endogenous Kal7



OT09-3336 #2779 RT: 39.79 AV: 1 NL: 8.95E2
T: ITMS + c NSI d Full ms2 717.29@cid35.00 [185.00-730.00]
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Figure S56. MS/MS on the singly charged 717.29 ion. 
Based on the intact mass (which indicated 1 site of 
phosphorylation) and the few b and y ions observed, 
only residue 1215 can be phosphorylated.  

Endogenous Kal7



OT09-4229 #3454 RT: 41.38 AV: 1 NL: 1.55E2
T: ITMS + c NSI d Full ms2 1004.46@cid35.00 [265.00-2000.00]
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OT09-4229 #3454 RT: 41.38 AV: 1 NL: 4.61E3
T: ITMS + c NSI d Full ms2 1004.46@cid35.00 [265.00-2000.00]
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Figure S57. MS/MS on the doubly 
charged 1004.46 ion. Based on the 
intact mass (which indicated 1 site of 
phosphorylation) and the y ion series, 
with y15, only residue 1519 can be 
phosphorylated.

1599.69

Endogenous Kal7



OT09-3352 #2895 RT: 41.33 AV: 1 NL: 2.11E2
T: ITMS + c NSI d Full ms2 1004.45@cid35.00 [265.00-2000.00]
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Figure S58. MS/MS on the 
doubly charged 1004.45 ion. 
Based on the intact mass 
(which indicated 1 site of 
phosphorylation) and the y ion 
series, with y15‐H3PO4, only 
residue 1520 can be 
phosphorylated.

1581.66

Endogenous Kal7



OT09-0956 #2262 RT: 30.95 AV: 1 NL: 1.11E3
T: ITMS + c NSI d Full ms2 877.71@cid35.00 [230.00-2000.00]
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Figure S59. MS/MS on the 
triply charged 877.71 ion. 
Based on the intact mass 
(which indicated 1 site of 
phosphorylation) and the 
b12 and b 13 ions, only 
residue 1608 can be 
phosphorylated.

b5 747.29

y7

Endogenous Kal7



OT09-4224 #2878 RT: 39.33 AV: 1 NL: 1.32E2
T: ITMS + c NSI d Full ms2 825.34@cid35.00 [215.00-2000.00]
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Figure S60. MS/MS on the 
triply charged 825,34 ion . 
Based on the intact mass 
(which indicated 1 site of 
phosphorylation) and the 
b10 ion, residue 1613 is 
tentatively assigned as a 
phosphoserine.

960.46

b10

Endogenous Kal7



OT09-3336 #2719 RT: 38.98 AV: 1 NL: 2.86E2
T: ITMS + c NSI d Full ms2 1237.50@cid35.00 [330.00-2000.00]
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Figure S61. MS/MS on the 
doubly charged 1237.50 
ion. Based on the intact 
mass (which indicated 1 
site of phosphorylation) 
and the b13 and b15‐H3PO4
ions, residue 1614 
phosphoserine.

Endogenous Kal7



OT09-4224 #2579 RT: 35.43 AV: 1 NL: 8.08E2
T: ITMS + c NSI d Full ms2 647.63@cid35.00 [165.00-1955.00]
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OT09-4224 #2579 RT: 35.43 AV: 1 NL: 2.81E2
T: ITMS + c NSI d Full ms2 647.63@cid35.00 [165.00-1955.00]
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Figure S62. MS/MS on the 
triply charged 647.63 ion. 
Based on the intact mass 
(which indicated 1 site of 
phosphorylation) and the  y11‐
H3PO4

+2 ion, residue 1632 is 
phosphorylated.
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