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SI Appendix (Mishra et al.)   
Table S1.  
Distribution of meC in protein coding genes of C. albicans. Genomic DNA from strain SC5314 (yeast 
form) was subjected to bisulfite treatment followed by cloning and sequencing (BS-C). meC residues 
(asterisk); transcription start site (TSS); and stop codon (STOP) are marked.  

 
(A) Orf19.5749 
                    10        20        30        40        50        60        70              

          ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 

GENOMIC     CAAATTAATTGATCAATTGTACTTCATTTTAATAATACTCAAATTGAAGGCTTTCAAATTCTGAAATAGA  

BS-C1   TAAATTAATTGATTAATTGTATTTTATTTTAATAATATTTAAATTGAAGGTTTTTATATTTTGAAATAGA  

BS-C2   TAAATTAATTGATTAATTGTATTTTATTTTAATAATATTTAAATTGAAGGTTTTTATATTTTGAAATAGA  

BS-C3   TAAATTAATTGATTAATTGTATTTTATTTTAATAATATTTAAATTGAAGGTTTTTATATTTTGAAATAGA  

BS-C4   TAAATTAATTGATTAATTGTATTTTATTTTAATAATATTTAAATTGAAGGTTTTTATATTTTGAAATAGA  

BS-C5   TAAATTAATTGATTAATTGTATTTTATTTTAATAATATTTAAATTGAAGGTTTTTATATTTTGAAATAGA  

                     80        90       100    110       120       130       140         

          ....|....|....|....|....|....|TSS.|....|....|....|....|....|....|....| 

GENOMIC     ACATTATTTGAAGAAGAAAAATTACTCATTATGTCCTCGACAACCACTCAAACTCCAACTGTATTATGGG  

BS-C1   ATATTAATTGAAGAAGAAAAATTATTTATTATGTTTTTGATAATTATTTAAATTTTAATTGTATTATGGG  

BS-C2   ATATTAATTGAAGAAGAAAAATTATTTATTATGTTTTTGATAATTATTTAAATTTTAATTGTATTATGGG  

BS-C3   ATATTAATTGAAGAAGAAAAATTATTTATTATGTTTTTGATAATTATTTAAATTTTAATTGTATTATGGG  

BS-C4   ATATTAATTGAAGAAGAAAAATTATTTATTATGTTTTTGATAATTATTTAAATTTTAATTGTATTATGGG  

BS-C5   ATATTAATTGAAGAAGAAAAATTATTTATTATGTTTTTGATAATTATTTAAATTTTAATTGTATTATGGG  

                   150       160       170       180       190       200       210       

          ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....*....|....|....|....| 

GENOMIC     CTCAACGTTCATCTGAAGATGACGCTGCCAAAAATATCATTTATTTAACCATTCAAATATCTGATCCAAT  

BS-C1   TTTAATGTTTATTTGAAGATGATGTTGTTAAAAATATTATTTATTTAATTATTTAAATATTTGATTTAAT  

BS-C2   TTTAATGTTTATTTGAAGATGATGTTGTTAAAAATATTATTTATTTAATCATTTAAATATTTGATTTAAT  

BS-C3   TTTAATGTTTATTTGAAGATGATGTTGTTAAAAATATTATTTATTTAATTATTTAAATATTTGATTTAAT  

BS-C4   TTTAATGTTTATTTGAAGATGATGTTGTTAAAAATATTATTTATTTAATTATTTAAATATTTGATTTAAT  

BS-C5   TTTAATGTTTATTTGAAGATGATGTTGTTAAAAATATTATTTATTTAATTATTTAAATATTTGATTTAAT  

                   220       230       240       250       260       270       280       

        ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 

GENOMIC     TGATTTAAAAATAGATTTAAAAAGTGATCATTTAATTATTGATTCTAAATCTAATGATTCAGTTTATTCA  

BS-C1   TGATTTAAAAATAGATTTAAAAAGTGATTATTTAATTATTGATTTTAAATTTAATGATTTAGTTTATTTA  

BS-C2   TGATTTAAAAATAGATTTAAAAAGTGATTATTTAATTATTGATTTTAAATTTAATGATTTAGTTTATTTA  

BS-C3   TGATTTAAAAATAGATTTAAAAAGTGATTATTTAATTATTGATTTTAAATTTAATGATTTAGTTTATTTA  

BS-C4   TGATTTAAAAATAGATTTAAAAAGTGATTATTTAATTATTGATTTTAAATTTAATGATTTAGTTTATTTA  

BS-C5   TGATTTAAAAATAGATTTAAAAAGTGATTATTTAATTATTGATTTTAAATTTAATGATTTAGTTTATTTA  

                   290       300       310       320       330       340       350       

          .*..|....|....|...*|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 

GENOMIC     TCAATTGATTATCATTTACAAATTGATTTTTTCAAAGAAATAGATCCTGATCAATCAAAAATTAATACTG  

BS-C1   TTAATTGATTATTATTTATAAATTGATTTTTTTAAAGAAATAGATTTTGATTAATTAAAAATTAATATTG  

BS-C2   TTAATTGATTATTATTTATAAATTGATTTTTTTAAAGAAATAGATTTTGATTAATTAAAAATTAATATTG  

BS-C3   TTAATTGATTATTATTTACAAATTGATTTTTTTAAAGAAATAGATTTTGATTAATTAAAAATTAATATTG  

BS-C4   TTAATTGATTATTATTTATAAATTGATTTTTTTAAAGAAATAGATTTTGATTAATTAAAAATTAATATTG  

BS-C5   TCAATTGATTATTATTTATAAATTGATTTTTTTAAAGAAATAGATTTTGATTAATTAAAAATTAATATTG  

                   360       370       380       390       400       410       420       

          ....|....|....|....|....|....*....|....|....|....|....|....|....|....| 

GENOMIC     AAAATGGTTCACATATTTTTATGATTCTTCGTAAAAAAGATCAACAAGAAGAATATTGGCCACGTTTAAC  

BS-C1   AAAATGGTTTATATATTTTTATGATTTTTCGTAAAAAAGATTAATAAGAAGAATATTGGTTATGTTTAAT  

BS-C2   AAAATGGTTTATATATTTTTATGATTTTTCGTAAAAAAGATTAATAAGAAGAATATTGGTTATGTTTAAT  

BS-C3   AAAATGGTTTATATATTTTTATGATTTTTTGTAAAAAAGATTAATAAGAAGAATATTGGTTATGTTTAAT  

BS-C4   AAAATGGTTTATATATTTTTATGATTTTTTGTAAAAAAGATTAATAAGAAGAATATTGGTTATGTTTAAT  

BS-C5   AAAATGGTTTATATATTTTTATGATTTTTTGTAAAAAAGATTAATAAGAAGAATATTGGTTATGTTTAAT  
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                   430       440       450       460       470       480       490       

          ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 

GENOMIC     TAAAGAAAAATTGAAATATCATTATATTAAAACTGATTTTGATAAATGGGTGGATGAGGATGAACAAGAT  

BS-C1   TAAAGAAAAATTGAAATATTATTATATTAAAATTGATTTTGATAAATGGGTGGATGAAGATGAATAAGAT  

BS-C2   TAAAGAAAAATTGAAATATTATTATATTAAAATTGATTTTGATAAATGGGTGGATGAAGATGAATAAGAT  

BS-C3   TAAAGAAAAATTGAAATATTATTATATTAAAATTGATTTTGATAAATGGGTGGATGAAGATGAATAAGAT  

BS-C4   TAAAGAAAAATTGAAATATTATTATATTAAAATTGATTTTGATAAATGGGTGGATGAAGATGAATAAGAT  

BS-C5   TAAAGAAAAATTGAAATATTATTATATTAAAATTGATTTTGATAAATGGGTGGATGAAGATGAATAAGAT  

                   500       510       520       530       540       550       560       

          ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 

GENOMIC     GAAGTTAAAGATGATCCAAATGATTTTGGTGGACCTGGTGGACCTGGTGGAGCTATGGATTTCTCACAAA  

BS-C1   GAAGTTAAAGATGATTTAAATGATTTTGGTGGATTTGGTGGATTTGGTGGAGTTATGGATTTTTTATAAA  

BS-C2   GAAGTTAAAGATGATTTAAATGATTTTGGTGGATTTGGTGGATTTGGTGGAGTTATGGATTTTTTATAAA  

BS-C3   GAAGTTAAAGATGATTTAAATGATTTTGGTGGATTTGGTGGATTTGGTGGAGTTATGGATTTTTTATAAA  

BS-C4   GAAGTTAAAGATGATTTAAATGATTTTGGTGGATTTGGTGGATTTGGTGGAGTTATGGATTTTTTATAAA  

BS-C5   GAAGTTAAAGATGATTTAAATGATTTTGGTGGATTTGGTGGATTTGGTGGAGTTATGGATTTTTTATAAA  

                   570       580       590       600       610       620       630       

          ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 

GENOMIC     TGTTGAGCGGCATGGGCGGTTTAGGTGGCACTGGTGGAAGTGGCGGTCCTGGTGGCGTCGATCTTAGTGC  

BS-C1   TGTTGAGTGGTATGGGTGGTTTAGGTGGTGTTGGTGGAAGTGGTGGTTTTGGTGGTGTTGATTTTAGTGT  

BS-C2   TGTTGAGTGGTATGGGTGGTTTAGGTGGTGTTGGTGGAAGTGGTGGTTTTGGTGGTGTTGATTTTAGTGT  

BS-C3   TGTTGAGTGGTATGGGTGGTTTAGGTGGTGTTGGTGGAAGTGGTGGTTTTGGTGGTGTTGATTTTAGTGT  

BS-C4   TGTTGAGTGGTATGGGTGGTTTAGGTGGTGTTGGTGGAAGTGGTGGTTTTGGTGGTGTTGATTTTAGTGT  

BS-C5   TGTTGAGTGGTATGGGTGGTTTAGGTGGTGTTGGTGGAAGTGGTGGTTTTGGTGGTGTTGATTTTAGTGT  

                   640       650       660       670       680       690       700       

          ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 

GENOMIC     ATTGGCTTCTCAATTGGGTCAAGCTGGTGGTGCTGGTGGTGCTGCAGGTCTTGATGGTGAAGAAGGCGAA  

BS-C1   ATTGGTTTTTTAATTGGGTTAAGTTGGTGGTGTTGGTGGTGTTGTAGGTTTTGATGGTGAAGAAGGTGAA  

BS-C2   ATTGGTTTTTTAATTGGGTTAAGTTGGTGGTGTTGGTGGTGTTGTAGGTTTTGATGGTGAAGAAGGTGAA  

BS-C3   ATTGGTTTTTTAATTGGGTTAAGTTGGTGGTGTTGGTGGTGTTGTAGGTTTTGATGGTGAAGAAGGTGAA  

BS-C4   ATTGGTTTTTTAATTGGGTTAAGTTGGTGGTGTTGGTGGTGTTGTAGGTTTTGATGGTGAAGAAGGTGAA  

BS-C5   ATTGGTTTTTTAATTGGGTTAAGTTGGTGGTGTTGGTGGTGTTGTAGGTTTTGATGGTGAAGAAGGTGAA  

                   710       720       730       740       750       760  ---| 770       

          ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|..STOP...| 

GENOMIC     GAAGGCGATGAAGAAGCTAAAAAAGCGCAAGAAGAATCAAATGCCACTGCTACTGAAAAAGAATAATCTC  

BS-C1   GAAGGTGATGAAGAAGTTAAAAAAGTGTAAGAAGAATTAAATGTTATTGTTATTGAAAAAGAATAATTTT  

BS-C2   GAAGGTGATGAAGAAGTTAAAAAAGTGTAAGAAGAATTAAATGTTATTGTTATTGAAAAAGAATAATTTT  

BS-C3   GAAGGTGATGAAGAAGTTAAAAAAGTGTAAGAAGAATTAAATGTTATTGTTATTGAAAAAGAATAATTTT  

BS-C4   GAAGGTGATGAAGAAGTTAAAAAAGTGTAAGAAGAATTAAATGTTATTGTTATTGAAAAAGAATAATTTT  

BS-C5   GAAGGTGATGAAGAAGTTAAAAAAGTGTAAGAAGAATTAAATGTTATTGTTATTGAAAAAGAATAATTTT  

                   780       790       800       810       820       830       840       

          ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 

GENOMIC     AAATAACAAAGTAATACAAAAAAAACCAAAATTATACAGTTGAATAGTCTATTTTATTAGTCATTTCAAA  

BS-C1   AAATAATAAAGTAATATAAAAAAAATTAAAATTATATAGTTGAATAGTTTATTTTATTAGTTATTTTAAA  

BS-C2   AAATAATAAAGTAATATAAAAAAAATTAAAATTATATAGTTGAATAGTTTATTTTATTAGTTATTTTAAA  

BS-C3   AAATAATAAAGTAATATAAAAAAAATTAAAATTATATAGTTGAATAGTTTATTTTATTAGTTATTTTAAA  

BS-C4   AAATAATAAAGTAATATAAAAAAAATTAAAATTATATAGTTGAATAGTTTATTTTATTAGTTATTTTAAA  

BS-C5   AAATAATAAAGTAATATAAAAAAAATTAAAATTATATAGTTGAATAGTTTATTTTATTAGTTATTTTAAA  

                   850       860        

          ....|....|....|....|....|. 

GENOMIC     CCATTTAATAAATATTACTCGTAACG  

BS-C1   TTATTTAATAAATATTATTTGTAATG  

BS-C2   TTATTTAATAAATATTATTTGTAATG  

BS-C3   TTATTTAATAAATATTATTTGTAATG  

BS-C4   TTATTTAATAAATATTATTTGTAATG  

BS-C5   TTATTTAATAAATATTATTTGTAATG  
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(B) Orf19.2593 
                     10        20        30        40        50        60        70           

            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 

GENOMIC      ACAAAGCTACAACAAACAAAAATTTAGACAATAATGATCACAGAGCCTAGATAGTTGGTTCTGATTTAAA  

BS-C1    ATAAAGTTATAATAAATAAAAATTTAGATAATAATGATTATAGAGTTTAGATAGTTGGTTTTGATTTAAA  

BS-C2    ATAAAGTTATAATAAATAAAAATTTAGATAATAATGATTATAGAGTTTAGATAGTTGGTTTTGATTTAAA  

BS-C3    ATAAAGTTATAATAAATAAAAATTTAGATAATAATGATTATAGAGTTTAGATAGTTGGTTTTGATTTAAA  

BS-C4    ATAAAGTTATAATAAATAAAAATTTAGATAATAATGATTATAGAGTTTAGATAGTTGGTTTTGATTTAAA  

BS-C5    ATAAAGTTATAATAAATAAAAATTTAGATAATAATGATTATAGAGTTTAGATAGTTGGTTTTGATTTAAA  

                     80        90       100|---   110       120       130       140         

            ....|....|....|....|....|....|STOP|....|....|....|....|....|....|....| 

GENOMIC      ATATATTAATATTATTATCACGGAGTCTACCTACTTAGTGAAACTTTCCATTGGTTTCAAACCCCATTTC  

BS-C1    ATATATTAATATTATTATTATGGAGTTTATTTATTTAGTGAAATTTTTTATTGGTTTTAAATTTTATTTT  

BS-C2    ATATATTAATATTATTATTATGGAGTTTATTTATTTAGTGAAATTTTTTATTGGTTTTAAATTTTATTTT  

BS-C3    ATATATTAATATTATTATTATGGAGTTTATTTATTTAGTGAAATTTTTTATTGGTTTTAAATTTTATTTT  

BS-C4    ATATATTAATATTATTATTATGGAGTTTATTTATTTAGTGAAATTTTTTATTGGTTTTAAATTTTATTTT  

BS-C5    ATATATTAATATTATTATTATGGAGTTTATTTATTTAGTGAAATTTTTTATTGGTTTTAAATTTTATTTT  

                    150       160       170       180       190       200       210       

            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 

GENOMIC      TTCAACATGGCGATATCTTCATCCCAACCATTACACATTGTAGTCAACATTCTCTTACCGGTGAAAATAG  

BS-C1    TTTAATATGGTGATATTTTTATTTTAATTATTATATATTGTAGTTAATATTTTTTTATTGGTGAAAATAG  

BS-C2    TTTAATATGGTGATATTTTTATTTTAATTATTATATATTGTAGTTAATATTTTTTTATTGGTGAAAATAG  

BS-C3    TTTAATATGGTGATATTTTTATTTTAATTATTATATATTGTAGTTAATATTTTTTTATTGGTGAAAATAG  

BS-C4    TTTAATATGGTGATATTTTTATTTTAATTATTATATATTGTAGTTAATATTTTTTTATTGGTGAAAATAG  

BS-C5    TTTAATATGGTGATATTTTTATTTTAATTATTATATATTGTAGTTAATATTTTTTTATTGGTGAAAATAG  

                    220       230       240       250       260       270       280       

            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 

GENOMIC      CATTGACCCCACTCATGAAACACAAGAACTGCTCGTGTTCCTTCATGGTGTATCGACCGGCGGCCAATCT  

BS-C1    TATTGATTTTATTTATGAAATATAAGAATTGTTTGTGTTTTTTTATGGTGTATTGATTGGTGGTTAATTT  

BS-C2    TATTGATTTTATTTATGAAATATAAGAATTGTTTGTGTTTTTTTATGGTGTATTGATTGGTGGTTAATTT  

BS-C3    TATTGATTTTATTTATGAAATATAAGAATTGTTTGTGTTTTTTTATGGTGTATTGATTGGTGGTTAATTT  

BS-C4    TATTGATTTTATTTATGAAATATAAGAATTGTTTGTGTTTTTTTATGGTGTATTGATTGGTGGTTAATTT  

BS-C5    TATTGATTTTATTTATGAAATATAAGAATTGTTTGTGTTTTTTTATGGTGTATTGATTGGTGGTTAATTT  

                    290       300       310       320       330       340       350       

            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 

GENOMIC      AATGATGGATTCAGGCATAATCAATCTAGCAGTAGCAATAGTTCTCAAAATAGCATCAAATTCCAATTGT  

BS-C1    AATGATGGATTTAGGTATAATTAATTTAGTAGTAGTAATAGTTTTTAAAATAGTATTAAATTTTAATTGT  

BS-C2    AATGATGGATTTAGGTATAATTAATTTAGTAGTAGTAATAGTTTTTAAAATAGTATTAAATTTTAATTGT  

BS-C3    AATGATGGATTTAGGTATAATTAATTTAGTAGTAGTAATAGTTTTTAAAATAGTATTAAATTTTAATTGT  

BS-C4    AATGATGGATTTAGGTATAATTAATTTAGTAGTAGTAATAGTTTTTAAAATAGTATTAAATTTTAATTGT  

BS-C5    AATGATGGATTTAGGTATAATTAATTTAGTAGTAGTAATAGTTTTTAAAATAGTATTAAATTTTAATTGT  

                    360       370       380       390       400       410       420       

            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 

GENOMIC      CTTTCCTTTGGTGCATTTTTCAACACTTCAACAATTGGAGTACCCTGGATTGGAACTAATCTGTTGATTG  

BS-C1    TTTTTTTTTGGTGTATTTTTTAATATTTTAATAATTGGAGTATTTTGGATTGGAATTAATTTGTTGATTG  

BS-C2    TTTTTTTTTGGTGTATTTTTTAATATTTTAATAATTGGAGTATTTTGGATTGGAATTAATTTGTTGATTG  

BS-C3    TTTTTTTTTGGTGTATTTTTTAATATTTTAATAATTGGAGTATTTTGGATTGGAATTAATTTGTTGATTG  

BS-C4    TTTTTTTTTGGTGTATTTTTTAATATTTTAATAATTGGAGTATTTTGGATTGGAATTAATTTGTTGATTG  

BS-C5    TTTTTTTTTGGTGTATTTTTTAATATTTTAATAATTGGAGTATTTTGGATTGGAATTAATTTGTTGATTG  

                    430       440       450       460       470       480       490       

            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 

GENOMIC      GCAATGATTCTGGGTGCGGACTCATGTTGGACAAAGTGTACAAAAACGAAACATGATCTTGTGCGGTTTC  

BS-C1    GTAATGATTTTGGGTGTGGATTTATGTTGGATAAAGTGTATAAAAATGAAATATGATTTTGTGTGGTTTT  

BS-C2    GTAATGATTTTGGGTGTGGATTTATGTTGGATAAAGTGTATAAAAATGAAATATGATTTTGTGTGGTTTT  

BS-C3    GTAATGATTTTGGGTGTGGATTTATGTTGGATAAAGTGTATAAAAATGAAATATGATTTTGTGTGGTTTT  

BS-C4    GTAATGATTTTGGGTGTGGATTTATGTTGGATAAAGTGTATAAAAATGAAATATGATTTTGTGTGGTTTT  

BS-C5    GTAATGATTTTGGGTGTGGATTTATGTTGGATAAAGTGTATAAAAATGAAATATGATTTTGTGTGGTTTT  
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                    500       510       520       530       540       550       560       

            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|*...|....|....|....| 

GENOMIC      TCCCAATCCGAGAATACCACCGGTACAAGCTTTGATACCAGCTTTTTGGACGTTTTTAATGGTTTCTAAT  

BS-C1    TTTTAATTTGAGAATATTATTGGTATAAGTTTTGATATTAATTTTTTGGATGTTTTTAATGGTTTTTAAT  

BS-C2    TTTTAATTTGAGAATATTATTGGTATAAGTTTTGATATTAGTTTTTTGGATGTTTTTAATGGTTTTTAAT  

BS-C3    TTTTAATTTGAGAATATTATTGGTATAAGTTTTGATATTAATTTTTTGGACGTTTTTAATGGTTTTTAAT  

BS-C4    TTTTAATTTGAGAATATTATTGGTATAAGTTTTGATATTAATTTTTTGGATGTTTTTAATGGTTTTTAAT  

BS-C5    TTTTAATTTGAGAATATTATTGGTATAAGTTTTGATATTAATTTTTTGGACGTTTTTAATGGTTTTTAAT  

                    570       580       590       600       610       620       630       

            ....|....|....|*...|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 

GENOMIC      CTTTCGTCGTATGTACGGGTGGTGACGACGTTTGGATAATGTTCTCTTGAAGTGTCAATGTTGTGGTTGT  

BS-C1    TTTTTGTTGTATGTATGGGTGGTGATGATGTTTGGATAATGTTTTTTTGAAGTGTTAATGTTGTGGTTGT  

BS-C2    TTTTTGTTGTATGTACGGGTGGTGATGATGTTTGGATAATGTTTTTTTGAAGTGTTAATGTTGTGGTTGT  

BS-C3    TTTTTGTTGTATGTATGGGTGGTGATGATGTTTGGATAATGTTTTTTTGAAGTGTTAATGTTGTGGTTGT  

BS-C4    TTTTTGTTGTATGTATGGGTGGTGATGATGTTTGGATAATGTTTTTTTGAAGTGTTAATGTTGTGGTTGT  

BS-C5    TTTTTGTTGTATGTATGGGTGGTGATGATGTTTGGATAATGTTTTTTTGAAGTGTTAATGTTGTGGTTGT  

                    640       650       660       670       680       690       700       

            ....|....|..*.|....|....|....|*...|....|....|....|....|....|....|....| 

GENOMIC      AGGCAGTCAAACCATTCTGTTTTAAAATTTCAGCCTGCTTTTCGTTGATCATCCCGAGAGTAACACAAGT  

BS-C1    AGGTAGTTAAATTATTTTGTTTTAAAATTTTAGTTTGTTTTTTGTTGATTATTTTGAGAGTAATATAAGT  

BS-C2    AGGTAGTTAAATTATTTTGTTTTAAAATTTTAGTTTGTTTTTTGTTGATTATTTTGAGAGTAATATAAGT  

BS-C3    AGGTAGTTAAATTATTTTGTTTTAAAATTTTAGTTTGTTTTTTGTTGATTATTTTGAGAGTAATATAAGT  

BS-C4    AGGTAGTTAAATCATTTTGTTTTAAAATTTCAGTTTGTTTTTTGTTGATTATTTTGAGAGTAATATAAGT  

BS-C5     AGGTAGTTAAATTATTTTGTTTTAAAATTTTAGTTTGTTTTTTGTTGATTATTTTGAGAGTAATATAAGT  

                    710       720       730       740       750       760       770       

            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 

GENOMIC      TTCCAACTTCAACTCGTCGTTGATTTGTTTAACAACTTTACTGATTTTGTCTAAGGCAGACTTTCTTCCT  

BS-C1    TTTTAATTTTAATTTGTTGTTGATTTGTTTAATAATTTTATTGATTTTGTTTAAGGTAGATTTTTTTTTT  

BS-C2    TTTTAATTTTAATTTGTTGTTGATTTGTTTAATAATTTTATTGATTTTGTTTAAGGTAGATTTTTTTTTT  

BS-C3    TTTTAATTTTAGTTTGTTGTTGATTTGTTTAATAATTTTATTGATTTTGTTTAAGGTAGATTTTTTTTTT  

BS-C4    TTTTAATTTTAGTTTGTTGTTGATTTGTTTAATAATTTTATTGATTTTGTTTAAGGTAGATTTTTTTTTT  

BS-C5    TTTTAATTTTAGTTTGTTGTTGATTTGTTTAATAATTTTATTGATTTTGTTTAAGGTAGATTTTTTTTTT  

                    780       790       800       810       820       830       840       

            ....|....|....|.*..|....|....|....|....|...*|....|...*|....|....|....| 

GENOMIC      TGCATATCTCTCCAAGCGGAACCAAGGCAAACTCTAGTACCACCTCGTGCTTTCGCATCTCTAGCAATGT  

BS-C1    TGTATATTTTTTTAAGCGGAATTAAGGTAAATTTTAGTATTATTTTGTGTTTTTGCATTTTTAGTAATGT  

BS-C2    TGTATATTTTTTTAAGTGGAATTAAGGTAAATTTTAGTATTATTTTGTGTTTTCGTATTTTTAGTAATGT  

BS-C3    TGTATATTTTTTTAAGTGGAATTAAGGTAAATTTTAGTATTATTTTGTGTTTTTGTATTTTTAGTAATGT  

BS-C4    TGTATATTTTTTTAAGTGGAATTAAGGTAAATTTTAGTATTATCTTGTGTTTTTGTATTTTTAGTAATGT  

BS-C5    TGTATATTTTTTTAAGTGGAATTAAGGTAAATTTTAGTATTATTTTGTGTTTTTGTATTTTTAGTAATGT  

                    850       860       870       880       890       900       910       

            .*..|.*..|....|....|....|....|....|....|....|*...|..*.|....|....|....| 

GENOMIC      CCATCACAGCATCCAAGTCGAGTTTTTCAGCTTGAACTCCAGTATCATGTTTCGATGATTGAGAACAGTA  

BS-C1    TTATTATAGTATTTAAGTTGAGTTTTTTAGTTTGAATTTTAGTATTATGTTTTGATGATTGAGAATAGTA  

BS-C2    TTATTATAGTATTTAAGTTAAGTTTTTTAGTTTGAATTTTAGTATTATGTTTCGATGATTGAGAATAGTA  

BS-C3    TTATTATAGTATTTAAGTTAAGTTTTTTAGTTTGAATTTTAGTATTATGTTTTGATGATTGAGAATAGTA  

BS-C4    TCATTATAGTATTTAAGTTAAGTTTTTTAGTTTGAATTTTAGTATTATGTTTTGATGATTGAGAATAGTA  

BS-C5    TTATTACAGTATTTAAGTTAAGTTTTTTAGTTTGAATTTTAGTATCATGTTTTGATGATTGAGAATAGTA  

                    920       930       940       950       960       970       980       

            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 

GENOMIC      AGAACAGTTTTCGGTACATCCACCCTGCTTAATGTTAACAAGAGTACATAATTGGACTTCAGCAGGTTTT  

BS-C1    AGAATAGTTTTTGGTATATTTATTTTGTTTAATGTTAATAAGAGTATATAATTGGATTTTAGTAGGTTTT  

BS-C2    AGAATAGTTTTTGGTATATTTATTTTGTTTAATGTTAATAAGAGTATATAATTGGATTTTAGTAGGTTTT  

BS-C3    AGAATAGTTTTTGGTATATTTATTTTGTTTAATGTTAATAAGAGTATATAATTGGATTTTAGTGGGTTTT  

BS-C4    AGAATAGTTTTTGGTATATTTATTTTGTTTAATGTTAATAAGAGTATATAATTGGATTTTAGTAGGTTTT  

BS-C5    AGAATAGTTTTTGGTATATTTATTTTGTTTAATGTTAATAAGAGTATATAATTGGATTTTAGTGGGTTTT  
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                    990       1000      1010      1020      1030      1040      1050      

            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 

GENOMIC      TGGTACTCACGATGTTTCAATTGAGCGTTGAAAATCAAATCCATCAATGGAGCATTGTAAATTTTGCTAA  

BS-C1    TGGTATTTATGATGTTTTAATTGAGTGTTGAAAATTAAATTTATTAATGGAGTATTGTAAATTTTGTTAA  

BS-C2    TGGTATTTATGATGTTTTAATTGAGTGTTGAAAATTAAATTTATTAATGGAGTATTGTAAATTTTGTTAA  

BS-C3    TGGTATTTATGATGTTTTAATTGAGTGTTGAAAATTAAATTTATTAATGGAGTATTGTAAATTTTGTTAA  

BS-C4    TGGTATTTATGATGTTTTAATTGAGTGTTGAAAATTAAATTTATTAATGGAGTATTGTAAATTTTGTTAA  

BS-C5    TGGTATTTATGATGTTTTAATTGAGTGTTGAAAATTAAATTTATTAATGGAGTATTGTAAATTTTGTTAA  

                    1060      1070      1080      1090      1100      1110      1120      

            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|..*.|....|....| 

GENOMIC      TTTCATCTTTGGTCCAGTCAGATCTAGGTTTTGAAGATCTGGCTTTGGCCAAAGTATCAGCTGCATTAGA  

BS-C1    TTTTATTTTTGGTTTAGTTAGATTTAGGTTTTGAAGATTTGGTTTTGGTTAAAGTATCAGTTGTATTAGA  

BS-C2    TTTTATTTTTGGTTTAGTTAGATTTAGGTTTTGAAGATTTGGTTTTGGTTAAAGTATTAGTTGTATTAGA  

BS-C3    TTTTATTTTTGGTTTAGTTAGATTTAGGTTTTGAAGATTTGGTTTTGGTTAAAGTATTAGTTTTATTAGA  

BS-C4    TTTTATTTTTGGTTTAGTTAGATTTAGGTTTTGAAGATTTGGTTTTGGTTAAAGTATTAGTTGTATTAGA  

BS-C5    TTTTATTTTTGGTTTAGTTAGATTTAGGTTTTGAAGATTTGGTTTTGGTTAAAGTATTAGTTTTATTAGA  

                    1130      1140      1150      1160      1170      1180      1190      

            ....|....|....|....|....|....|....|....|....*....|....|....|....|....| 

GENOMIC      TACTGTCATTGGCATTGGCTTGAACCCACTGGCTGTGGATGTAACTGTGGAGCCAAAAGCTCGTAAAGCT  

BS-C1    TATTGTTATTGGTATTGGTTTGAATTTATTGGTTGTGGATGTAACTGTGGAGTTAAAAGTTTGTAAAGTT  

BS-C2    TATTGTTATTGGTATTGGTTTGAATTTATTGGTTGTGGATGTAATTGTGGAGTTAAAAGTTTGTAAAGTT  

BS-C3    TATTGTTATTGGTATTGGTTTGAATTTATTGGTTGTGGATGTAATTGTGGAGTTAAAAGTTTGTAAAGTT  

BS-C4    TATTGTTATTGGTATTGGTTTGAATTTATTGGTTGTGGATGTAATTGTGGAGTTAAAAGTTTGTAAAGTT  

BS-C5    TATTGTTATTGGTATTGGTTTGAATTTATTGGTTGTGGATGTAATTGTGGAGTTAAAAGTTTGTAAAGTT  

                     1200      1210      1220<--  1230      1240      1250      1260      

            ....|....|....|....|....|....|..TSS....|....|....|....|....|....|....| 

GENOMIC      TTGGCGTTCATGGAGAAAAATCTTTTAACAGACATTGTATAAACGTTGAAGATTAAAGAAAAAAAAAACA  

BS-C1    TTGGTGTTTATGGAGAAAAATTTTTTAATAGATATTGTATAAATGTTGAAGATTAAAGAAAAAAAAAATA  

BS-C2    TTGGTGTTTATGGAGAAAAATTTTTTAATAGATATTGTATAAATGTTGAAGATTAAAGAAAAAAAAAATA  

BS-C3    TTGGTGTTTATGGAGAAAAATTTTTTAATAGATATTGTATAAATGTTGAAGATTAAAGAAAAAAAAAATA  

BS-C4    TTGGTGTTTATGGAGAAAAATTTTTTAATAGATATTGTATAAATGTTGAAGATTAAAGAAAAAAAAAATA  

BS-C5    TTGGTGTTTATGGAGAAAAATTTTTTAATAGATATTGTATAAATGTTGAAGATTAAAGAAAAAAAAAATA  

                    1270      1280      1290      1300      1310      1320           

            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 

GENOMIC      GAAAGATTACGAATAATTTGTTTTTAATTGGTGGGTATGAGGTGTTGCGCAGTCGACTCAACAAT  

BS-C1    GAAAGATTATGAATAATTTGTTTTTAATTGGTGGGTATGAGGTGTTGTGTAGTTGATTTAATAAT  

BS-C2    GAAAGATTATGAATAATTTGTTTTTAATTGGTGGGTATGAGGTGTTGTGTAGTTGATTTAATAAT  

BS-C3    GAAAGATTATGAATAATTTGTTTTTAATTGGTGGGTATGAGGTGTTGTGTAGTTGATTTAATAAT  

BS-C4    GAAAGATTATGAATAATTTGTTTTTAATTGGTGGGTATGAGGTGTTGTGTAGTTGATTTAATAAT  

BS-C5    GAAAGATTATGAATAATTTGTTTTTAATTGGTGGGTATGAGGTGTTGTGTAGTTGATTTAATAAT 
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SI Appendix  

Table S2.  
Treatment of C. albicans with 5-azacytidine (AZAC-C) prevents DNA methylation. DNA extracted 
from yeast form cells of strain SC5314 grown with or without AzaC was subjected to bisulfite 
treatment prior to cloning and sequencing. meC residues were only observed in untreated DNA 
samples (CONTROL-C) and are denoted with an asterisk. meC was not observed in AzaC treated 
samples. Sequence alignments for two independent presumptive genes are shown.   

 
(A) Orf19.7270  
                     10        20        30        40        50        60        70              

            ....|....|....|....|....|*...|....|....|....|....|....|....|....|....| 

CONTROL-C1  GGGTGGTTATTAAATTGTTTGGGGTCGGGGATATGAAGGTGAATTTGTTGAGGGTGTTGTATTTTGAGTT  

CONTROL-C2  GGGTGGTTATTAAATTGTTTGGGGTTGGGAATATGAAGGTGAATTTGTTGAGGGTGTTGTATTTTGAGTT  

CONTROL-C3  GGGTGGTTATTAAATTGTTTGGGGTCGGGGATATGAAGGTGAATTTGTTGAGGGTGTTGTATTTTGAGTT  

CONTROL-C4  GGGTGGTTATTAAATTGTTTGGGGTCGGGGATATGAAGGTGAATTTGTTGAGGGTGTTGTATTTTGAGTT  

CONTROL-C5  GGGTGGTTATTAAATTGTTTGGGGTTGGGAATATGAAGGTGAATTTGTTGAGGGTGTTGTATTTTGAGTT  

GENOMIC     GGGTGGTCATCAAACTGTTTGGGGTCGGGAATATGAAGGTGAACTCGTTGAGGGTGTCGTATCCTGAGCC  

AZAC-C1   GGGTGGTTATTAAATTGTTTGGGGTTGGGAATATGAAGGTGAATTTGTTGAGGGTGTTGTATTTTGAGTT  

AZAC-C2   GGGTGGTTATTAAATTGTTTGGGGTTGGGAATATGAAGGTGAATTTGTTGAGGGTGTTGTATTTTGAGTT  

AZAC-C3   GGGTGGTTATTAAATTGTTTGGGGTTGGGAATATGAAGGTGAATTTGTTGAGGGTGTTGTATTTTGAGTT  

AZAC-C4   GGGTGGTTATTAAATTGTTTGGGGTTGGGAATATGAAGGTGAATTTGTTGAGGGTGTTGTATTTTGAGTT  

AZAC-C5   GGGTGGTTATTAAATTGTTTGGGGTTGGGAATATGAAGGTGAATTTGTTGAGGGTGTTGTATTTTGAGTT  

 

 

                     80        90       100       110       120       130       140         

            ....|....|....|....|....|.*..|....|....|....|....|....|....|....|....| 

CONTROL-C1  GTTGTATTGTTGGTTTTGTGGGAGTGCTGTGATTTTATTGTTTAGTGTGGTATATGAGATAGAAGGGGTG  

CONTROL-C2  GTTGTATTGTTGGTTTTGTGGGAGTGTTGTGATTTTATTGTTTAGTGTGGTATATGAGATAGAAGGGGTG  

CONTROL-C3  GTTGTATTGTTGGTTTTGTGGGAGTGCTGTGATTTTATTGTTTAGTGTGGTATATGAGATAGAAGGGGTG  

CONTROL-C4  GTTGTATTGTTGGTTTTGTGGGAGTGCTGTGATTTTATTGTTTAGTGTGGTATATGAGATAGAAGGGGTG  

CONTROL-C5  GTTGTATTGTTGGTTTTGTGGGAGTGTTGTGATTTTATTGTTTAGTGTGGTATATGAGATAGAAGGGGTG  

GENOMIC     GCTGCATTGTCGGTTTTGTGGGAGTGCTGCGATCTCATCGTTCAGTGTGGTATATGAGATAGAAGGGGTG  

AZAC-C1   GTTGTATTGTTGGTTTTGTGGGAGTGTTGTGATTTTATTGTTTAGTGTGGTATATGAGATAGAAGGGGTG  

AZAC-C2   GTTGTATTGTTGGTTTTGTGGGAGTGTTGTGATTTTATTGTTTAGTGTGGTATATGAGATAGAAGGGGTG  

AZAC-C3   GTTGTATTGTTGGTTTTGTGGGAGTGTTGTGATTTTATTGTTTAGTGTGGTATATGAGATAGAAGGGGTG  

AZAC-C4   GTTGTATTGTTGGTTTTGTGGGAGTGTTGTGATTTTATTGTTTAGTGTGGTATATGAGATAGAAGGGGTG  

AZAC-C5   GTTGTATTGTTGGTTTTGTGGGAGTGTTGTGATTTTATTGTTTAGTGTGGTATATGAGATAGAAGGGGTG  

 

 

                    150       160       170       180       190       200       210       

            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 

CONTROL-C1  GTAGTGGTGTATATGTTTAGGGTAGATAAGAAAGTAATATGTTTGAGAGTTGAGAGAGATTTTAGGGAAA  

CONTROL-C2  GTAGTGGTGTATATGTTTAGGGTAGATAAGAAAGTAATATGTTTGAGAGTTGAGAGAGATTTTAGGGAAA  

CONTROL-C3  GTAGTGGTGTATATGTTTAGGGTAGATAAGAAAGTAATATGTTTGAGAGTTGAGAGAGATTTTAGGGAAA  

CONTROL-C4  GTAGTGGTGTATATGTTTAGGGTAGATAAGAAAGTAATATGTTTGAGAGTTGAGAGAGATTTTAGGGAAA  

CONTROL-C5  GTAGTGGTGTATATGTTTAGGGTAGATAAGAAAGTAATATGTTTGAGAGTTGAGAGAGATTTTAGGGAAA  

GENOMIC     GTAGTGGTGCACACGTTCAGGGTAGATAAGAAAGCAATATGTTTGAGAGTTGAGAGAGATCCCAGGGAAA  

AZAC-C1   GTAGTGGTGTATATGTTTAGGGTAGATAAGAAAGTAATATGTTTGAGAGTTGAGAGAGATTTTAGGGAAA  

AZAC-C2   GTAGTGGTGTATATGTTTAGGGTAGATAAGAAAGTAATATGTTTGAGAGTTGAGAGAGATTTTAGGGAAA  

AZAC-C3   GTAGTGGTGTATATGTTTAGGGTAGATAAGAAAGTAATATGTTTGAGAGTTGAGAGAGATTTTAGGGAAA  

AZAC-C4   GTAGTGGTGTATATGTTTAGGGTAGATAAGAAAGTAATATGTTTGAGAGTTGAGAGAGATTTTAGGGAAA  

AZAC-C5   GTAGTGGTGTATATGTTTAGGGTAGATAAGAAAGTAATATGTTTGAGAGTTGAGAGAGATTTTAGGGAAA  
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                    220       230       240       250       260       270       280       

            ....|....|....|....|....|....|....|..*.|....|....|....|....|....|....| 

CONTROL-C1  TTTGATGTGTTGGGTTTGGTGGTGTAGAGGAGAAGGTCGATTGGTATGAGAATGTTGTTGGGTATGAAGT  

CONTROL-C2  TTTGATGTGTTGGGTTTGGTGGTGTAGAGGAGAAGGTTGATTGGTATGAGAATGTTGTTGGGTATGAAGT  

CONTROL-C3  TTTGATGTGTTGGGTTTGGTGGTGTAGAGGAGAAGGTCGATTGGTATGAGAATGTTGTTGGGTATGAAGT  

CONTROL-C4  TTTGATGTGTTGGGTTTGGTGGTGTAGAGGAGAAGGTCGATTGGTATGAGAATGTTGTTGGGTATGAAGT  

CONTROL-C5  TTTGATGTGTTGGGTTTGGTGGTGTAGAGGAGAAGGTTGATTGGTATGAGAATGTTGTTGGGTATGAAGT  

GENOMIC     TCCGATGTGTTGGGTTTGGTGGTGCAGAGGAGAAGGTCGACTGGTATGAGAATGTTGTTGGGTATGAAGT  

AZAC-C1   TTTGATGTGTTGGGTTTGGTGGTGTAGAGGAGAAGGTTGATTGGTATGAGAATGTTGTTGGGTATGAAGT  

AZAC-C2   TTTGATGTGTTGGGTTTGGTGGTGTAGAGGAGAAGGTTGATTGGTATGAGAATGTTGTTGGGTATGAAGT  

AZAC-C3   TTTGATGTGTTGGGTTTGGTGGTGTAGAGGAGAAGGTTGATTGGTATGAGAATGTTGTTGGGTATGAAGT  

AZAC-C4   TTTGATGTGTTGGGTTTGGTGGTGTAGAGGAGAAGGTTGATTGGTATGAGAATGTTGTTGGGTATGAAGT  

AZAC-C5   TTTGATGTGTTGGGTTTGGTGGTGTAGAGGAGAAGGTTGATTGGTATGAGAATGTTGTTGGGTATGAAGT  

 

                    290       300  

            ....|....|....|....|.. 

CONTROL-C1  AATTTTTGTTAATTTGATGATT  

CONTROL-C2  AATTTTTGTTAATTTGATGATT  

CONTROL-C3  AATTTTTGTTAATTTGATGATT  

CONTROL-C4  AATTTTTGTTAATTTGATGATT  

CONTROL-C5  AATTTTTGTTAATTTGATGATT  

GENOMIC     AACCTCTGTCAATCTGATGATC  

AZAC-C1   AATTTTTGTTAATTTGATGATT  

AZAC-C2   AATTTTTGTTAATTTGATGATT  

AZAC-C3   AATTTTTGTTAATTTGATGATT  

AZAC-C4   AATTTTTGTTAATTTGATGATT  

AZAC-C5   AATTTTTGTTAATTTGATGATT  

 

 
(B) Orf19.5526 
                      10        20        30        40        50        60        70              

             ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 

CONTROL-C1   ATGTTAATAGTATATTATAAAAAATTAGATAAATTATAATTTTAGATTTATGATTTGTTTAGTTTTTTGT  

CONTROL-C2   ATGTTAATAGTATATTATAAAAAATTAGATAAATTATAATTTTAGATTTATGATTTGTTTAGTTTTTTGT  

CONTROL-C3   ATGTTAATAGTATATTATAAAAAATTAGATAAATTATAATTTTAGATTTATGATTTGTTTAGTTTTTTGT  

CONTROL-C4   ATGTTAATAGTATATTATAAAAAATTAGATAAATTATAATTTTAGATTTATGATTTGTTTAGTTTTTTGT  

CONTROL-C5   ATGTTAATAGTATATTATAAAAAATTAGATAAATTATAATTTTAGATTTATGATTTGTTTAGTTTTTTGT  

GENOMIC      ATGTCAACAGTATATTATAAAAAACTAGATAAATTACAATTCCAGATTTACGACTTGTTCAGCTCTTTGC  

AZAC-C1    ATGTTAATAGTATATTATAAAAAATTAGATAAATTATAATTTTAGATTTATGATTTGTTTAGTTTTTTGT  

AZAC-C2    ATGTTAATAGTATATTATAAAAAATTAGATAAATTATAATTTTAGATTTATGATTTGTTTAGTTTTTTGT  

AZAC-C3    ATGTTAATAGTATATTATAAAAAATTAGATAAATTATAATTTTAGATTTATGATTTGTTTAGTTTTTTGT  

AZAC-C4    ATGTTAATAGTATATTATAAAAAATTAGATAAATTATAATTTTAGATTTATGATTTGTTTAGTTTTTTGT  

AZAC-C5    ATGTTAATAGTATATTATAAAAAATTAGATAAATTATAATTTTAGATTTATGATTTGTTTAGTTTTTTGT  

 

                      80        90       100       110       120       130       140         

             ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|*...|....|....| 

CONTROL-C1   TTTAATTATTTGAAGTTGAAGATGAATTTGTTTATAAGGTTAGTTTTGATGATATCGTGTAAGAAATTGA  

CONTROL-C2   TTTAATTATTTGAAATTGAAGATGAATTTGTTTATAAGGTTAGTTTTGATGATATTGTGTAAGAAATTGA  

CONTROL-C3   TTTAATTATTTGAAATTGAAGATGAATTTGTTTATAAGGTTAGTTTTGATGATATTGTGTAAGAAATTGA  

CONTROL-C4   TTTAATTATTTGAAATTGAAGATGGATTTGTTTATAAGGTTAGTTTTGATGATATTGTGTAAGAAATTGA  

CONTROL-C5   TTTAATTATTTGAAGTTGAAGATGAATTTGTTTATAAGGTTAGTTTTGATGATATTGTGTAAGAAATTGA  

GENOMIC      TTCAATTATCCGAAGCTGAAGATGAATCTGTCTACAAGGCCAGCTTTGATGACACCGTGCAAGAAATTGA  

AZAC-C1    TTTAATTATTTGAAGTTGAAGATGAATTTGTTTATAAGGTTAGTTTTGATGATATTGTGTAAGAAATTGA  

AZAC-C2    TTTAATTATTTGAAGTTGAAGATGAATTTGTTTATAAGGTTAGTTTTGATGATATTGTGTAAGAAATTGA  

AZAC-C3    TTTAATTATTTGAAGTTGAAGATGAATTTGTTTATAAGGTTAGTTTTGATGATATTGTGTAAGAAATTGA  

AZAC-C4    TTTAATTATTTGAAGTTGAAGATGAATTTGTTTATAAGGTTAGTTTTGATGATATTGTGTAAGAAATTGA  

AZAC-C5    TTTAATTATTTGAAGTTGAAGATGAATTTGTTTATAAGGTTAGTTTTGATGATATTGTGTAAGAAATTGA  
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                     150       160       170       180       190       200       210       

             ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 

CONTROL-C1   TTTGTTATTGATTGTTTTTAAAGATTTTTTTAGATTTTTATGATTTAAAGATAAATTTAATAAATTTGAT  

CONTROL-C2   TTTGTTATTGATTGTTTTTAAAGATTTTTTTAGATTTTTATGATTTAAAGATAAATTTAATAAATTTGAT  

CONTROL-C3   TTTGTTATTGATTGTTTTTAAAGATTTTTTTAGATTTTTATGATTTAAAGATAAATTTAATAAATTTGAT  

CONTROL-C4   TTTGTTATTGATTGTTTTTAAAGATTTTTTTAGATTTTTATGATTTAAAGATAAATTTAATAAATTTGAT  

CONTROL-C5   TTTGTTATTGATTGTTTTTAAAGATTTTTTTAGATTTTTATGATTTAAAGATAAATTTAATAAATTTGAT  

GENOMIC      TCTGTTATTGATTGCTTTCAAAGACCTCCTTAGACTTTTACGACCCAAAGATAAATCCAACAAATTCGAT  

AZAC-C1    TTTGTTATTGATTGTTTTTAAAGATTTTTTTAGATTTTTATGATTTAAAGATAAATTTAATAAATTTGAT  

AZAC-C2    TTTGTTATTGATTGTTTTTAAAGATTTTTTTAGATTTTTATGATTTAAAGATAAATTTAATAAATTTGAT  

AZAC-C3    TTTGTTATTGATTGTTTTTAAAGATTTTTTTAGATTTTTATGATTTAAAGATAAATTTAATAAATTTGAT  

AZAC-C4    TTTGTTATTGATTGTTTTTAAAGATTTTTTTAGATTTTTATGATTTAAAGATAAATTTAATAAATTTGAT  

AZAC-C5    TTTGTTATTGATTGTTTTTAAAGATTTTTTTAGATTTTTATGATTTAAAGATAAATTTAATAAATTTGAT  

 

                     220       230       240       250       260       270       280       

             ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 

CONTROL-C1   ATATATGAATTGAAATTTTATTTTTTGAAGTATAAATTGTGTGAGTTGTAAGTATTTATTAATGATTAAT  

CONTROL-C2   ATATATGAATTGAAATTTTATTTTTTGAAGTATAAATTGTGTGAGTTGTAAGTATTTATTAATGATTAAT  

CONTROL-C3   ATATATGAATTGAAATTTTATTTTTTGAAGTATAAATTGTGTGAGTTGTAAGTATTTATTAATGATTAAT  

CONTROL-C4   ATATATGAATTGAAATTTTATTTTTTGAAGTATAAATTGTGTGAGTTGTAAGTATTTATTAATGATTAAT  

CONTROL-C5   ATATATGAATTGAAATTTTATTTTTTGAAGTATAAATTGTGTGAGTTGTAAGTATTTATTAATGATTAAT  

GENOMIC      ACATACGAATTGAAATTTCATTCTTTGAAGCACAAATTGCGTGAGTTGCAAGTATTTATTAATGATCAAC  

AZAC-C1      ATATATGAATTGAAATTTTATTTTTTGAAGTATAAATTGTGTGAGTTGTAAGTATTTATTAATGATTAAT  

AZAC-C2    ATATATGAATTGAAATTTTATTTTTTGAAGTATAAATTGTGTGAGTTGTAAGTATTTATTAATGATTAAT  

AZAC-C3    ATATATGAATTGAAATTTTATTTTTTGAAGTATAAATTGTGTGAGTTGTAAGTATTTATTAATGATTAAT  

AZAC-C4    ATATATGAATTGAAATTTTATTTTTTGAAGTATAAATTGTGTGAGTTGTAAGTATTTATTAATGATTAAT  

AZAC-C5    ATATATGAATTGAAATTTTATTTTTTGAAGTATAAATTGTGTGAGTTGTAAGTATTTATTAATGATTAAT  

 

                     290       300       310       320       330       340       350       

             ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|*...|....|....|....| 

CONTROL-C1   AATAAGATAAGTTGTATGAATATAGGATAAAGTATTTTTATTTATAAGATTTGTTTGTGGATATTATTAA  

CONTROL-C2   AATAAGATAAGTTGTATGAATATAGGATAAAGTATTTTTATTTATAAGATTTGTTTGTGGATATTATTAA  

CONTROL-C3   AATAAGATAAGTTGTATGAATATAGGATAAAGTATTTTTATTTATAAGATTTGTTTGTGGATATTATTAA  

CONTROL-C4   AATAAGATAAGTTGTATGAATATAGGATAAAGTATTTTTATTTATAAGATTTGTTTGTGGATATTATTAA  

CONTROL-C5   AATAAGATAAGTTGTATGAATATAGGATAAAGTATTTTTATTTATAAGATCTGTTTGTGGATATTATTAA  

GENOMIC      AACAAGACAAGTTGCATGAATATAGGATAAAGCATTTCCATCTACAAGATCTGCCTGTGGATACCATCAA  

AZAC-C1    AATAAGATAAGTTGTATGAATATAGGATAAAGTATTTTTATTTATAAGATTTGTTTGTGGATATTATTAA  

AZAC-C2    AATAAGATAAGTTGTATGAATATAGGATAAAGTATTTTTATTTATAAGATTTGTTTGTGGATATTATTAA  

AZAC-C3    AATAAGATAAGTTGTATGAATATAGGATAAAGTATTTTTATTTATAAGATTTGTTTGTGGATATTATTAA  

AZAC-C4    AATAAGATAAGTTGTATGAATATAGGATAAAGTATTTTTATTTATAAGATTTGTTTGTGGATATTATTAA  

AZAC-C5    AATAAGATAAGTTGTATGAATATAGGATAAAGTATTTTTATTTATAAGATTTGTTTGTGGATATTATTAA  

 

                     360       370       380       390       400       410       420       

             ....|....|....|....|...*|....|....|....|.*..|....|.*..|....|....|....| 

CONTROL-C1   TAATGAATTTGTTTGAGATTAATTATTTGTTGATTGTTTTATTAAGAAGATTAAGAAAGAAATAGAAGTG  

CONTROL-C2   TAATGAATTTGTTTGAGATTAATTATTTGTTGATTGTTTTATTAAGAAGATTAAGAAAGAAATAGAAGTG  

CONTROL-C3   TAATGAATTTGTTTGAGATTAATTATTTGTTGATTGTTTTATTAAGAAGATCAAGAAAGAAATAGAAGTG  

CONTROL-C4   TAATGAATTTGTTTGAGATTAATTATTTGTTGATTGTTTTATTAAGAAGATTAAGAAAGAAATAGAAGTG  

CONTROL-C5   TAATGAATTTGTTTGAGATTAATCATTTGTTGATTGTTTTACTAAGAAGATTAAGAAAGAAATGGAAGTG  

GENOMIC      TAACGAATTTGCTCGAGACCAATTATTTGCTGATCGTTCCACTAAGAAGATCAAGAAAGAAATAGAAGCG  

AZAC-C1    TAATGAATTTGTTTGAGATTAATTATTTGTTGATTGTTTTATTAAGAAGATTAAGAAAGAAATAGAAGTG  

AZAC-C2    TAATGAATTTGTTTGAGATTAATTATTTGTTGATTGTTTTATTAAGAAGATTAAGAAAGAAATAGAAGTG  

AZAC-C3    TAATGAATTTGTTTGAGATTAATTATTTGTTGATTGTTTTATTAAGAAGATTAAGAAAGAAATAGAAGTG  

AZAC-C4    TAATGAATTTGTTTGAGATTAATTATTTGTTGATTGTTTTATTAAGAAGATTAAGAAAGAAATAGAAGTG  

AZAC-C5    TAATGAATTTGTTTGAGATTAATTATTTGTTGATTGTTTTATTAAGAAGATTAAGAAAGAAATAGAAGTG  
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                     430       440       450       460       470       480       490       

             ....|....|....|....|*...|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 

CONTROL-C1   TTTATAAATTAATAAATTGTTAGTTAAAATAAATAAATAATAAAATTTTTGTAAGTATTGAGATAATTGT  

CONTROL-C2   TTTATAAATTAATAAATTGTCAGTTAAAATAAATAAATAATAAAATTTTTGTAGGTTTTGAGATAATTGT  

CONTROL-C3   TTTATAAATTAATAAATTGTTAGTTAAAATAAATAAATAATAAAATTTTTGTAGGTTTTGAGATAATTGT  

CONTROL-C4   TTTATAAATTAATAAATTGTTAGTTAAAATAAATAAATAATAAAATTTTTGTAGGTTTTGAGATAATTGT  

CONTROL-C5   TTTATAAATTAATAAATTGTTAGTTAAAATAAATAAATAATAAAATTTTTGTAAGTATTGAGATAATTGT  

GENOMIC      TCTATAAATCAACAAATTGTCAGCCAAAATAAACAAATAACAAAATCCTTGCAAGCATCGAGACAATTGT  

AZAC-C1    TTTATAAATTAATAAATTGTTAGTTAAAATAAATAAATAATAAAATTTTTGTAAGTATTGAGATAATTGT  

AZAC-C2    TTTATAAATTAATAAATTGTTAGTTAAAATAAATAAATAATAAAATTTTTGTAAGTATTGAGATAATTGT  

AZAC-C3    TTTATAAATTAATAAATTGTTAGTTAAAATAAATAAATAATAAAATTTTTGTAAGTATTGAGATAATTGT  

AZAC-C4    TTTATAAATTAATAAATTGTTAGTTAAAATAAATAAATAATAAAATTTTTGTAAGTATTGAGATAATTGT  

AZAC-C5    TTTATAAATTAATAAATTGTTAGTTAAAATAAATAAATAATAAAATTTTTGTAAGTATTGAGATAATTGT  

 

                     500       510       520       530       540       550       560       

             ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 

CONTROL-C1   TATTAGTAGGTATATTGTAGAGTGAATTGAATATTGATAATATTGATTAGTAAATTAAGGATTTATATAA  

CONTROL-C2   TATTAGTAGGTATATTGTAGAGTGAATTGAATATTGATAATATTGATTAGTAAATTAAGGATTTATATAA  

CONTROL-C3   TATTAGTAGGTATATTGTAGAGTGAATTGAATATTGATAATATTGATTAGTAAATTAAGGATTTATATAA  

CONTROL-C4   TATTAGTAGGTATATTGTAGAGTGAATTGAATATTGATAATATTGATTAGTAAATTAAGGATTTATATAA  

CONTROL-C5   TATTAGTAGGTATATTGTAGAGTGAATTGAATATTGATAATATTGATTAGTAAATTAAGGATTTATATAA  

GENOMIC      TATCAGCAGGTATATTGCAGAGTGAATTGAACATTGACAACATTGATCAGCAAACCAAGGATTTATACAA  

AZAC-C1    TATTAGTAGGTATATTGTAGAGTGAATTGAATATTGATAATATTGATTAGTAAATTAAGGATTTATATAA  

AZAC-C2    TATTAGTAGGTATATTGTAGAGTGAATTGAATATTGATAATATTGATTAGTAAATTAAGGATTTATATAA  

AZAC-C3    TATTAGTAGGTATATTGTAGAGTGAATTGAATATTGATAATATTGATTAGTAAATTAAGGATTTATATAA  

AZAC-C4    TATTAGTAGGTATATTGTAGAGTGAATTGAATATTGATAATATTGATTAGTAAATTAAGGATTTATATAA  

AZAC-C5    TATTAGTAGGTATATTGTAGAGTGAATTGAATATTGATAATATTGATTAGTAAATTAAGGATTTATATAA  

 

                     570       580       590       600       610       620       630       

             ....|....|....|....|....|....|....|....|....|*...|....|....|....|....| 

CONTROL-C1   GTTAAATGAAGGATTTATTTAATTTAATGATTTGTTAAATAGATTCGAGAAAATTGTTAAGTTTATTGAA  

CONTROL-C2   GTTAAATGAAGGATTTATTTAATTTAATGATTTGTTAAATAGATTTAAGAAAATTGTTAAGTTTATTGAA  

CONTROL-C3   GTTGAATGAAGGATTTATTTAATTTAATGATTTGTTAAATAGATTTAAGAAAATTGTTAAGTTTATTGAA  

CONTROL-C4   GTTGAATGAAGGATTTATTTAATTTAATGATTTGTTAAATAGATTTAAGAAAATTGTTAAGTTTATTGAA  

CONTROL-C5   GTTGAATGAAGGATTTATTTAATTTAATGATTTGTTAAATAGATTTAAGAAAATTGTTAAGTTTATTGAA  

GENOMIC      GTTAAATGAAGGATTTATCCAATTCAACGATTTGTTAAATAGATCCGAGAAAATTGTCAAGTTTATTGAA  

AZAC-C1    GTTAAATGAAGGATTTATTTAATTTAATGATTTGTTAAATAGATTTGAGAAAATTGTTAAGTTTATTGAA  

AZAC-C2    GTTAAATGAAGGATTTATTTAATTTAATGATTTGTTAAATAGATTTGAGAAAATTGTTAAGTTTATTGAA  

AZAC-C3    GTTAAATGAAGGATTTATTTAATTTAATGATTTGTTAAATAGATTTGAGAAAATTGTTAAGTTTATTGAA  

AZAC-C4    GTTAAATGAAGGATTTATTTAATTTAATGATTTGTTAAATAGATTTGAGAAAATTGTTAAGTTTATTGAA  

AZAC-C5    GTTAAATGAAGGATTTATTTAATTTAATGATTTGTTAAATAGATTTGAGAAAATTGTTAAGTTTATTGAA  

 

                     640       650       660       670       680       690       700       

             ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 

CONTROL-C1   AAGTAAGATAAAGTTGATTGTTAATGTATATATTTGAGTATGGGGTTTTTTATATTTTGTTGTTTTTGGG  

CONTROL-C2   AAGTAAGATAAAGTTGATTGTTAATGTATATATTTGAGTATGGGGTTTTTTATATTTTGTTGTTTTTGGG  

CONTROL-C3   AAGTAAGATAAAGTTGATTGTTAATGTATATATTTGAGTATGGGGTTTTTTATATTTTGTTGTTTTTGGG  

CONTROL-C4   AAGTAAGATAAAGTTGATTGTTAATGTATATATTTGAGTATGGGGTTTTTTATATTTTGTTGTTTTTGGG  

CONTROL-C5   AAGTAAGATAAAGTTGATTGTTAATGTATATATTTGAGTATGGGGTTTTTTATATTTTGTTGTTTTTGGG  

GENOMIC      AAGCAAGATAAAGCTGACCGTCAACGTATATATTTGAGTATGGGGTTCTTCATACTTTGTTGTTCTTGGG  

AZAC-C1    AAGTAAGATAAAGTTGATTGTTAATGTATATATTTGAGTATGGGGTTTTTTATATTTTGTTGTTTTTGGG  

AZAC-C2    AAGTAAGATAAAGTTGATTGTTAATGTATATATTTGAGTATGGGGTTTTTTATATTTTGTTGTTTTTGGG  

AZAC-C3    AAGTAAGATAAAGTTGATTGTTAATGTATATATTTGAGTATGGGGTTTTTTATATTTTGTTGTTTTTGGG  

AZAC-C4    AAGTAAGATAAAGTTGATTGTTAATGTATATATTTGAGTATGGGGTTTTTTATATTTTGTTGTTTTTGGG  

AZAC-C5    AAGTAAGATAAAGTTGATTGTTAATGTATATATTTGAGTATGGGGTTTTTTATATTTTGTTGTTTTTGGG  
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                     710       720       730       740       750       760       770       

             ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 

CONTROL-C1   TGGTTTATAGAAGAATTTTAAGGTGATTATTTAAAATATTTTTGTGGTTTTTTTTTAAGATTTTTAATAT  

CONTROL-C2   TGGTTTATAGAAGAATTTTAAGGTGATTATTTAAAATATTTTTGTGGTTTTTTTTTAAGATTTTTAATAT  

CONTROL-C3   TGGTTTATAGAAGAATTTTAAGGTGATTATTTAAAATATTTTTGTGGTTTTTTTTTAAGATTTTTAATAT  

CONTROL-C4   TGGTTTATAGAAGAATTTTAAGGTGATTATTTAAAATATTTTTGTGGTTTTTTTTTAAGATTTTTAATAT  

CONTROL-C5   TGGTTTATAGAAGAATTTTAAGGTGATTATTTAAAATATTTTTGTGGTTTTTTTTTAAGATTTTTAATAT  

GENOMIC      TGGTTTATAGAAGAATTTTAAGGCGACCACTTAAAACATTCTTGTGGTCCTTTTTCAAGATCTTTAATAT  

AZAC-C1    TGGTTTATAGAAGAATTTTAAGGTGATTATTTAAAATATTTTTGTGGTTTTTTTTTAAGATTTTTAATAT  

AZAC-C2    TGGTTTATAGAAGAATTTTAAGGTGATTATTTAAAATATTTTTGTGGTTTTTTTTTAAGATTTTTAATAT  

AZAC-C3    TGGTTTATAGAAGAATTTTAAGGTGATTATTTAAAATATTTTTGTGGTTTTTTTTTAAGATTTTTAATAT  

AZAC-C4    TGGTTTATAGAAGAATTTTAAGGTGATTATTTAAAATATTTTTGTGGTTTTTTTTTAAGATTTTTAATAT  

AZAC-C5    TGGTTTATAGAAGAATTTTAAGGTGATTATTTAAAATATTTTTGTGGTTTTTTTTTAAGATTTTTAATAT  

 

                     780       790       800       810       820       830       840       

             ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 

CONTROL-C1   TTTTAATTGGTTGTTTGGAGGTGGTAGAAGTAAAGGGTTATTTGTAAGTGATATGATAGTTTTATTTGTG  

CONTROL-C2   TTTTAATTGGTTGTTTGGAGGTGGTAGAAGTAAAGGGTTATTTGTAAGTGATATGATAGTTTTATTTGTG  

CONTROL-C3   TTTTAATTGGTTGTTTGGAGGTGGTAGAAGTAAAGGGTTATTTGTAAGTGATATGATAGTTTTATTTGTG  

CONTROL-C4   TTTTAATTGGTTGTTTGGAGGTGGTAGAAGTAAAGGGTTATTTGTAAGTGATATGATAGTTTTATTTGTG  

CONTROL-C5   TTTTAATTGGTTGTTTGGAGGTGGTAGAAGTAAAGGGTTATTTGTAAGTGATATGATAGTTTTATTTGTG  

GENOMIC      TTTCAACTGGTTGCTTGGAGGTGGTAGAAGTAAAGGGTTATCTGCAAGTGATATGATAGTTTCATCTGTG  

AZAC-C1    TTTTAATTGGTTGTTTGGAGGTGGTAGAAGTAAAGGGTTATTTGTAAGTGATATGATAGTTTTATTTGTG  

AZAC-C2    TTTTAATTGGTTGTTTGGAGGTGGTAGAAGTAAAGGGTTATTTGTAAGTGATATGATAGTTTTATTTGTG  

AZAC-C3    TTTTAATTGGTTGTTTGGAGGTGGTAGAAGTAAAGGGTTATTTGTAAGTGATATGATAGTTTTATTTGTG  

AZAC-C4    TTTTAATTGGTTGTTTGGAGGTGGTAGAAGTAAAGGGTTATTTGTAAGTGATATGATAGTTTTATTTGTG  

AZAC-C5    TTTTAATTGGTTGTTTGGAGGTGGTAGAAGTAAAGGGTTATTTGTAAGTGATATGATAGTTTTATTTGTG  

  

                     850       860       870       880       890       900       910       

             ..*.|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 

CONTROL-C1   ATCGTTGTTATTATGGAAATTGTTGATTATGAGGTAATGAAAATATTGTTGGATATTTTGTTGTATGTTG  

CONTROL-C2   ATTGTTGTTATTATGGAAATTGTTGATTATGAGGTAATGAAAATTTTGTTGGATATTTTGTTGAATGTTG  

CONTROL-C3   ATTGTTGTTATTATGGAAATTGTTGATTATGAGGTAATGAAAATATTGTTGGATATTTTGTTGTATGTTG  

CONTROL-C4   ATTGTTGTTATTATGGAAATTGTTGATTATGAGGTAATGAAAATATTGTTGGATATTTTGTTGTATGTTG  

CONTROL-C5   ATTGTTGTTATTATGGAAATTGTTGATTATGAGGTAATGAAAATATTGTTGGATATTTTGTTGTATGTTG  

GENOMIC      ATCGCTGCTACCACGGAAATCGTCGACTATGAGGCAACGAAAACATTGTTGGATACCTTGTCGAACGCTG  

AZAC-C1    ATTGTTGTTATTATGGAAATTGTTGATTATGAGGTAATGAAAATATTGTTGGATATTTTGTTGTATGTTG  

AZAC-C2    ATTGTTGTTATTATGGAAATTGTTGATTATGAGGTAATGAAAATATTGTTGGATATTTTGTTGTATGTTG  

AZAC-C3    ATTGTTGTTATTATGGAAATTGTTGATTATGAGGTAATGAAAATATTGTTGGATATTTTGTTGTATGTTG  

AZAC-C4    ATTGTTGTTATTATGGAAATTGTTGATTATGAGGTAATGAAAATATTGTTGGATATTTTGTTGTATGTTG  

AZAC-C5    ATTGTTGTTATTATGGAAATTGTTGATTATGAGGTAATGAAAATATTGTTGGATATTTTGTTGTATGTTG  

 

                     920       930       940       950       960       970       980       

             ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 

CONTROL-C1   TGGATTTTAATATAGTGATTGATATATTTGTAATGGTAGTGGAATTTTTTATGAGATTATTAATGGAATA  

CONTROL-C2   TGGATTTTAATATAGTGATTGATATATTTGTAATGGTAGTGGAATTTTTTATGATATTATTAATGGAATA  

CONTROL-C3   TGGATTTTAATATAGTGATTGATATATTTGTAATGGTAGTGGAATTTTTTATGAGATTATTAATGGAATA  

CONTROL-C4   TGGATTTTAATATAGTGATTGATATATTTGTAATGGTAGTGGAATTTTTTATGAGATTATTAATGGAATA  

CONTROL-C5   TGGATTTTAATATAGTGATTGATATATTTGTAATGGTAGTGGAATTTTTTATGAGATTATTAATGGAATA  

GENOMIC      TGGACTCTAATACAGCGATTGATACACTTGCAATGGTAGTGGAATCTCTTACGAGATCATCAATGGAACA  

AZAC-C1    TGGATTTTAATATAGTGATTGATATATTTGTAATGGTAGTGGAATTTTTTATGAGATTATTAATGGAATA  

AZAC-C2    TGGATTTTAATATAGTGATTGATATATTTGTAATGGTAGTGGAATTTTTTATGAGATTATTAATGGAATA  

AZAC-C3    TGGATTTTAATATAGTGATTGATATATTTGTAATGGTAGTGGAATTTTTTATGAGATTATTAATGGAATA  

AZAC-C4    TGGATTTTAATATAGTGATTGATATATTTGTAATGGTAGTGGAATTTTTTATGAGATTATTAATGGAATA  

AZAC-C5    TGGATTTTAATATAGTGATTGATATATTTGTAATGGTAGTGGAATTTTTTATGAGATTATTAATGGAATA 
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SI Appendix 
Table S3. Bisulfite sequencing of pBluescript KS(-) vector DNA used to monitor the efficiency of 
bisulfite conversion. Representative sequences from 10 independent clones are shown.  
   
                       10        20        30        40        50        60            

              ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 

Genomic       CAGGAAACAGCTATGACCATGATTACGCCAAGCGCGCAATTAACCCTCACTAAAGGGAAC  

Bisulfite-1   TAGGAAATAGTTATGATTATGATTATGTTAAGTTTGAAATTAATTTTTATTAAAGGGAAT  

Bisulfite-2   TAGGAAATAGTTATGATTATGATTATGTTAAGTTTGAAATTAATTTTTGTTAAAGGGAAT  

Bisulfite-3   TAGGAAATAGTTATGATTATGATTATGTTAAGTTTGAAATTAATTTTTATTAAAGGGAAT  

Bisulfite-4   TAGGAAATAGTTATGATTATGATTATGTTAAGTTTGAAATTAATTTTTATTAAAGGGAAT  

Bisulfite-5   TAGGAAATAGTTATGATTATGATTATGTTAAGTTTGAAATTAATTTTTATTAAAGGGAAT  

Bisulfite-6   TAGGAAATAGTTATGATTATGATTATGTTAAGTTTGAAATTAATTTTTATTAAAGGGAAT  

Bisulfite-7   TAGGAAATAGTTATGATTATGATTATGTTAAGTTTGAAATTAATTTTTATTAAAGGGAAT  

Bisulfite-8   TAGGAAATAGTTATGATTATGATTATGTTAAGTTTGAAATTAATTTTTATTAAAGGGAAT  

Bisulfite-9   TAGGAAATAGTTATGATTATGATTATGTTAAGTTTGAAATTAATTTTTATTAAAGGGAAT  

Bisulfite-10  TAGGAAATAGTTATGATTATGATTATGTTAAGTTTGAAATTAATTTTTATTAAAGGGAAT  

                       70        80        90       100       110       120         

              ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 

Genomic       AAAAGCTGGGTACCGGGCCCCCCCTCGAGGTCGACGGTATCGATAAGCTTGATATCGAAT  

Bisulfite-1   AAAAGTTGGGTATTGGGTTTTTTTTTGAGGTTGATGGTATTGATAAGTTTGATATTGAAT  

Bisulfite-2   AAAAGTTGGGTATTGGGTTTTTTTTTGAGGTTGATGGTATTGATAAGTTTGATATTGAAT  

Bisulfite-3   AAAAGTTGGGTATTGGGTTTTTTTTTGAGGTTGATGGTATTGATAAGTTTGATATTGAAT  

Bisulfite-4   AAAAGTTGGGTATTGGGTTTTTTTTTGAGGTTGATGGTATTGATAAGTTTGATATTGAAT  

Bisulfite-5   AAAAGTTGGGTATTGGGTTTTTTTTTGAGGTTGATGGTATTGATAAGTTTGATATTGAAT  

Bisulfite-6   AAAAGTTGGGTATTGGGTTTTTTTTTGAGGTTGATGGTATTGATAAGTTTGATATTGAAT  

Bisulfite-7   AAAAGTTGGGTATTGGGTTTTTTTTTGAGGTTGATGGTATTGATAAGTTTGATATTGAAT  

Bisulfite-8   AAAAGTTGGGTATTGGGTTTTTTTTTGAGGTTGATGGTATTGATAAGTTTGATATTGAAT  

Bisulfite-9   AAAAGTTGGGTATTGGGTTTTTTTTTGAGGTTGATGGTATTGATAAGTTTGATATTGAAT  

Bisulfite-10  AAAAGTTGGGTATTGGGTTTTTTTTTGAGGTTGATGGTATTGATAAGTTTGATATTGAAT  

                      130       140       150       160       170       180      

              ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 

Genomic       TCCTGCAGCCCGGGGGATCCACTAGTTCTAGAGCGGCCGCCACCGCGGTGGAGCTCCAAT  

Bisulfite-1   TTTTGTAGTTTGGGGGATTTATTAGTTTTAGAGTGGTTGTTATTGTGGTGGAGTTTTAAT  

Bisulfite-2   TTTTGTAGTTTGGGGGATTTATTAGTTTTAGAGTGGTTGTTATTGTGGTGGAGTTTTAAT  

Bisulfite-3   TTTTGTAGTTTGGGGGATTTATTAGTTTTAGAGTGGTTGTTATTGTGGTGGAGTTTTAAT  

Bisulfite-4   TTTTGTAGTTTGGGGGATTTATTAGTTTTAGAGTGGTTGTTATTGTGGTGGAGTTTTAAT  

Bisulfite-5   TTTTGTAGTTTGGGGGATTTATTAGTTTTAGAGTGGTTGTTATTGTGGTGGAGTTTTAAT  

Bisulfite-6   TTTTGTAGTTTGGGGGATTTATTAGTTTTAGAGTGGTTGTTATTGTGGTGGAGTTTTAAT  

Bisulfite-7   TTTTGTAGTTTGGGGGATTTATTAGTTTTAGAGTGGTTGTTATTGTGGTGGAGTTTTAAT  

Bisulfite-8   TTTTGTAGTTTGGGGGATTTATTAGTTTTAGAGTGGTTGTTATTGTGGTGGAGTTTTAAT  

Bisulfite-9   TTTTGTAGTTTGGGGGATTTATTAGTTTTAGAGTGGTTGTTATTGTGGTGGAGTTTTAAT  

Bisulfite-10  TTTTGTAGTTTGGGGGATTTATTAGTTTTAGAGTGGTTGTTATTGTGGTGGAGTTTTAAT  

                      190       200  

              ....|....|....|....|... 

Genomic       TCGCCCTATAGTGAGTCGTATTA  

Bisulfite-1   TTGTTTTATAGTGAGTTGTATTA  

Bisulfite-2   TTGTTTTATAGTGAGTTGTATTA  

Bisulfite-3   TTGTTTTATAGTGAGTTGTATTA  

Bisulfite-4   TTGTTTTATAGTGAGTTGTATTA  

Bisulfite-5   TTGTTTTATAGTGAGTTGTATTA  

Bisulfite-6   TTGTTTTATAGTGAGTTGTATTA  

Bisulfite-7   TTGTTTTATAGTGAGTTGTATTA  

Bisulfite-8   TTGTTTTATAGTGAGTTGTATTA  

Bisulfite-9   TTGTTTTATAGTGAGTTGTATTA  

Bisulfite-10  TTGTTTTATAGTGAGTTGTATTA  
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SI Appendix  
Table S4.  
List of primers used for the amplification and sequencing of C. albicans genomic regions. These regions were used as probes in 
methylation, northern blotting and RAM assays.   

 
 

ORF19-x  

Chromo-

some 

Forward primer (5’- 3’) Reverse primer (5’- 3’) 

Name Sequence Name Sequence 

1288 3 1809F ATGTCTCCAATAGATTTTAAAGATAAAG 1809R CTTAGCTTTGTCACCAACTAATTTAATAGC 

2253 2 2253F ATGGTGGTTTCTGATTATAGTGCTACAC 2253R GTTGAATTCCGATTCATTATCGTCATCA 

2506 3 2506F ATGGCGACTACAACTAAAACG 2506R TTAATACTCATAATCATTATCGACATTAG 

2769 4 2769F ATGAATCAAAATAAGAAATTAACTGG 2769R TTATTGTGTACGAACTTCACCATCTTC 

2834 R 2834F ATGTATCAAGAATTACCATTTGATGAATTA 2834R TCACACATTATTATTTAATTTATCTAATT 

3035 1 3035F TCCGGAAGAAGCTGAGTTAAATCCAG 3035R AGCCTATTATACATGGCACCAA 

3924 5 3924F TTAGTTTTTTCCTGGTAACACAGTGTTG 3924R1 ATGTACAAGGATGATTTATCTAATTC 

2593 R BIO2F ATGTCTGTTAAAAGATTTTTCTCCATG BIO2R CTACTTAGTGAAACTTTCCATTGGTTTC 

1712 3 GEA2F GAAAATCCTAAATTGGGAGTTAAACAAT GEA2R ACCACCGTTGATAATTGAGCTTTAAAATC 

1712 3 GEA2F ATGGAAATATCTAAACCTTCTACTCCAC GEA2R TTAGTTAGCTTGTTTCTTGGATTCAGC 

1712 3 GEA2-RF TTAAATACTGATCTTCATAATCCTCAAG GEA2-RR ATGTTCTTCTGGCATAATGATTTCTC 

5475 3 HV40-2F AGTTCTGTAACCAATTCAAAATGATCT HV40-2R TTGATCACTAGATTAAAGCATTTGTTG 

5636 4 RBT5F ATGCTCGCCTTATCCTTATTGTCAATC RBT5R TTAGAATAAGGCAGCAACAGCGGCAATG 

5636 4 RBT5-RF TCAATTTGCTGGTGCCGTTGGTAACTG RBT5-RR ACCGGCGTTAGCAGCTTCAACGGAAAC 

25S rDNA R TbC2F GATCAACTTAGAACTGGTACGGACAAG TbC2R GATCGCCCAGAGGGCTTAATCCTAGAA 

TUB2 1 TUB1F ATGAGAGAAGTCATCAGTATTAATG TUB1R CTAATATTCTTCTTCTTCTTCAGGGAAA 
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Repeat DNA Subtelomeric YV2-2F GGATAAACCCATCTCTATAAGACATCA YV2-2R ATTCAACACTATCTCTGATGAAGAACC 

1725 3 1725F ATTTCCAAACCGAAATAATTAACAA 1725R CTGGGGTGGTAGTGTTACTACTGTT 

2767 4 2767F AAAAGTTGAGGACAACTCTCTTACA 2767R AACGTAACGTAAAGAATGAGTAAATTC 

4549 1 4549F TTCCAATGTTAA GTTTGAATCCCTA 4549R GGCAAATGATACATAAAATCCAGAC 
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SI Appendix  
Table S5.   
List of primers used for bisulfite DNA sequencing of C. albicans.   

 

ORF19-x  Chromo-

some 

Forward primer (5’- 3’) Reverse primer (5’- 3’) 

Name Sequence Name Sequence 

331 3 TbC11BSF TGGATTTTATTTTTGTTATTAAAGAG TbC11BSR AAACCTTCCAAATAATAACCATACC 

939 5 TbC4BSF TATTAGTGTTGATGTTTTTTAAGGT TbC4BSR AATCTCATATTATTTATATTCAATTATACC 

1288 3 FOX2BSF ATTTTAAAGATAAAGTTGTTATTATTAT FOX2BSR CTTCAAATATTCTAATTTACCAAAATC 

1622 3 YV15-BSF TTTTATTGATATTTTTTAATTGTTGTTGTA YV15-BSR ATAATCAAATATTTAATCTTAAAAACCAAATTTC 

1712 3 1KbGEA2-BSF ATTGATGGGTTTATTAAAGATGGTAATG 1KbGEA2-BSR TTCTTAATTATTTTAAATAAAACCAC 

YV18-BSF GATTTTTTTTAGTATGATGGAAAATAT YV18-BSR AATCTTCATAATCCTCAAATTAAAAAAC 

1725 3 1725-BSF1 AAGGGTGGTGATTGGATTAGTTGGAGAAG 1725-BSR TATTACTAATCCAAATTTCTCCACCAC 

2216 2 EbC31BSF TTTTTTAAAAAGATTAGTAGAAGTTAAAT EbC31BSR AAACTTATTATACCACTATTCAACAATAAT 

2253 2 TbC16BSF ATTTGTTTTTGTTGGGTATGAATTAA TbC16BSR TCAATCACATCTATCATTTAAACTTTCA 

2407 R HV11-BSF GAGAGAAGTTGGTAAAGAAGTTGATGA HV11-BSR AAAAAAACATAACAACTCTTTCTAAAC 

2506 3 TbC34BSF AAGAAGGTTTTGAAAGTTATTTTTGTTAA TbC34BSR ACTTTTACTACAAATCTTATAATTAATC 

2560 R HV29-3-BSF TTATTGGTAAATATAAAGGTGATA HV29-3-BSR ACCAAATATTAAAAATCCCAAAAC 

2593 R BIO2-BSF1 TTATTTAGTGAAATTTTTTATTGGTTT BIO2-BSR1 ACCCAAAATCATTACCAATCAACTTT 

BIO2-BSF2 ATTTGTTGATTGGTAATGATTTTGGG BIO2-BSR2 CAATAAAATTATTAAACAAATCAAC 

BIO2-BSF3 TGATTTTGTTTAAGGTAGATTTTTTTT BIO2-BSR3 ACAAAATTTACAATACTCCATTAATAA 

BIO2-BSF4 TGTTAATTTTATTTTTGGTTTAGTTAG BIO2-BSR4 TTCAACATCACTACAAACAATACTC 

BIO2-BSF5 TTGTTTGTAGTGATGTTGAATTTAAG BIO2-BSR5 CATATATTAAATAAAAATAATAAA 
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2605 R HV16-BSF GAAGAAAGGTGTTGTTGTTTTATTTTT HV16-BSR TTTATTACCTCTTAATCTTCTCATAACATC 

2639.1 5 NbC112BSF AGGATTTGATTAATTGATGAATTTGG NbC112BSR AATCTCACTACCATCCACC 

2769 4 YV50-BSF AGATAAAGAGAGGATTAAAAAATATTTA YV50-BSR AAACTCACTCTCAAATCCTTTTATTA 

2834 R YV10-1-BSF GATTATAATTTGTTAAAGATAAATTAG YV10-1-BSR ATTATCAATCAACCAACTTAATCTTCAA 

3035 1 3035BSF TAATTTGAAGTTATTGATTATAAGGTTGA 3035BSR AATATACTAAACCAAAAACTTTCTTCAC 

3924 5 3924BSF TTGGTAATATAGTGTTGAGGAAATTGAT 3924BSR AAATTATTAAAAAACCAAACAAAAAACC 

4015 5 TbC27BSF TTTGGGGTTATTATGTTGAAATTGT TbC27BSR CAAACCTTAAATTTACCCCATTCTT 

TbC27BSF1 AAATTGAATATTAATTGTAAAGTAAAAA TbC27BSR1 AAAACAAAATCAAAAAAAATCC 

TbC27BSF2 TGGGTTATAGATAGTTATTAAGAGAAGTAT TbC27BSR2 AATTATACAACAAAACTTAAAAAAAA 

4131 5 NbC24BSF AATTTTTATTTGATGTTTTTGGGAT NbC24BSR CAACTTTAACTTCATATTCTAATCTTCTAC 

4227 5 EbC36BSF TAAGTTTTAATTGAAATAGTTGAAATTTTA EbC36BSR ATTTACTACATTAATTATTAAATCCATATT 

4379 R HV24-2-BSF TTTTAATTTTTTTTTTAATTAT HV24-2-BSR AATACTATTTAACAACATTTCT 

4549 1 4549-BSF TTGAATTTTTGATGGATTTTAATGTTA 4549-BSR AAAACATACAAAAACCCATAATTAAC 

5087 1 HV43-BSF AGTTTTGTAATTTTAAGTTGTTTGATGATT HV43-BSR AATCAAATCATCCTACAAATTCAAAAA 

5469 3 HV8-1-BSF GTGGTGGTTGATAGTAAGTTTGATG HV8-1-BSR AAACAAATACCCACAAATCTCCTT 

5475 3 YV6-BSF AATTTATTTATATTGATAAAATTGTG YV6-BSR TATTCAAATATTCAAAAACCAACCC 

5526 6 SEC20-BSF ATGTTAATAGTATATTATAAAAAATTAG SEC20-BSR TATTCAATTCACTCTACAATATACCTACTA 

SEC20-BSF1 GAATATTGATAATATTGATTAGTAAATTAAG SEC20-BSR1 CTATAATTCATCTACAATATATTCCAT 

5636 4 RBT5-BSF1 TTTTGTTTAGGTGTTATATGGGTATT RBT5-BSR1 TTTTAACAACACTTAAAAAAATAATA 

RBT5-BSF2 TATATATTATTTTTTTAAGTGTTGTTA RBT5-BSR2 ACATCAACAACCTTAACCAAAA 

RBT5-BSF3 TTTTGGTTAAGGTTGTTGATGT RBT5-BSR3 TTAAAATAAAACAACAACAA 

5749 6 EbC26BSF AATTTTAATTGTATTATGGGTTTAA EbC26BSR CCAATATTCTTCTTATTAATCTTTTT 
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EbC26BSF1 TAAAAAAGATTAATAAGAAGAATATTGG EbC26BSR1 ATTAAAAAACCAATACACTAAAATC 

EbC26BSF2 TGATTTAAATGATTTTGGTGGATTT EbC26BSR2 TTAAAATTATTCTTTTTCAATAACAATAAC 

EbC26BSF3 TATTGATAGTTTGTGTGTGAAATTTGTTA EbC26BSR3 ATTAAATCAAATATTTAAATAATTAAATAA 

5779 2 HV12-BSF TATAATGATAATAATTTATTTAGATTA HV12-BSR ATAACCCTTAATATATCATTAC 

6286.2 R YV19-BSF GTATTATTAAATAATGAATTAGGAT YV19-BSR AATCACAAATAACAACAATTTAAAC 

6440 R NbC130BSF GATGTGGATGAAGTTGTTTT NbC130BSR AATCTAATCAATCTTCC 

6784 3 TbC25BSF GATAAAGAATTTTTTGAAGTGGTTGA TbC25BSR ACCCCAATTACAAATACAAATACCA 

TbC25BSF1 AAATGGAAAATTGAAATGTAATTAA TbC25BSR1 CAAAAAATTATTCAAATTATTCTAATACTA 

TbC25BSF2 GTTAGTTTTGGATTAAGTATTAAGGATAAT TbC25BSR2 TAAACACAAATAAAAAACTTCTTAAAATAA 

6926 3 YV32-BSF GTTGGATATATGATTTTGAGAAAG YV32-BSR TCAAATAAATACACACCAAAAAAT 

7216 1 EbC24BSF AAATAGGAAGAGTTTTATTTGTGGA EbC24BSR AAAAAAAATATTTATTCATACACTC 

7270 1 EbC28BSF GGGTGGTTATTAAATTGTTTGG EbC28BSR TCATCAAATTAACAAAAATTACTTCATAC 

10276 4 TbC36BSF TTTTAATTTGGATTATTTAATGGTAT TbC36BSR ATAAATTAATTCTAAAATCAATTCC 

25S rDNA R TbC2BSF GTTGGTGGATGTTGTTGTAGATA TbC2BSR CCTTAAAAAAATCATAATTACTCCC 

TbC2BSF1 GAGTAATTATGATTTTTTTAAGGTAGTTAA TbC2BSR1 TAAAATTTAACCTCCAACTCC 

HV48-1-BSF AGTTTTTATTAGAGTTTTTTTTGGTTTTAT HV48-1-BSR TTACCTAAAATATTAACATAATAATCT 

NCR 6 HV28-BSF TGTTTGTTGTGTAGGAAAAAAGGTTGA HV28-BSR CAACTAAATAATTTACTATAATTTT 

NCR 2 YV41-BSF AAAAGAGAAATGATTAGTTAAGGTTATATA YV41-BSR AAAAAAATTCCACAAACACC 

Large rDNA mtDNA TbC49BSF GTTAGGGATAAATTGTTAGTTTTTTTATAT TbC49BSR TATCACTATTTAATTCAAACTATATCATCA 

TbC49BSF1 ATGGGGTGAATTGTAAGAAAGTTTA TbC49BSR1 TCATTAACCTCTTTATACTAATATCTATAA 

TbC49BSF2 TATTATAATGATTTTTAATTAATTGTAATT TbC49BSR2 AAATATCACCCACCTCCTTTAAAA 

DNA repeats mtDNA YV31-BSF 
GTAGATTTTATTTAGTATTAATTATTTAATA

YV31-BSR CACCTAAAATATTATATTTCAAATAAAATT 
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GG 

Vector Control M13F-Bisulfite ATAAAACAACAACCAATAAATT M13R-Bisulfite TAGGAAATAGTTATGATTATG 

CaCEN1*  Control 
 METHCEN1F
4  TTGTTTTTGAAGTAGTAGTAATTGATAGTA  METHCEN1R4  AATAAAACCAAAAATATCCTTCATTC 

*These primers were derived from a previous study (1).  

1. Baum M, Sanyal K, Mishra PK, Thaler N, & Carbon J (2006) Formation of functional centromeric chromatin is specified epigenetically in 

Candida albicans. Proc Natl Acad Sci U S A 103:14877-14882. 


