
G
en

e 
na

m
e

S
ym

bo
l

C
lu

st
er

A
ffy

 ID
C

ra
ni

al
 a

rc
he

s
Li

m
bs

G
T 

(1
0.

5d
pc

)
P

ro
co

lla
ge

n,
 ty

pe
 X

V
II,

 a
lp

ha
 1

C
ol

17
a1

G
T 

ep
ith

el
iu

m
 - 

en
ric

he
d

14
18

79
9_

a_
at

N
D

Y
N

D
G

ap
 ju

nc
tio

n 
m

em
br

an
e 

ch
an

ne
l p

ro
te

in
 b

et
a 

2
G

jb
2

G
T 

ep
ith

el
iu

m
 - 

en
ric

he
d

14
23

27
1_

at
Y

Y
U

K
er

at
in

 c
om

pl
ex

 2
, b

as
ic

, g
en

e 
6a

K
rt2

-6
a

G
T 

ep
ith

el
iu

m
 - 

en
ric

he
d

14
22

78
4_

at
N

D
N

N
D

K
er

at
in

 c
om

pl
ex

 2
, b

as
ic

, g
en

e 
5

K
rt2

-5
G

T 
ep

ith
el

iu
m

 - 
en

ric
he

d
14

24
09

6_
at

Y
Y

U
D

is
ta

l-l
es

s 
ho

m
eo

bo
x 

5
D

lx
5

G
T 

ep
ith

el
iu

m
 - 

en
ric

he
d

14
49

86
3_

a_
at

Y
Y

Y
D

es
m

oc
ol

lin
 3

D
sc

3
G

T 
ep

ith
el

iu
m

 - 
en

ric
he

d
14

34
53

4_
at

N
N

N
W

in
gl

es
s-

re
la

te
d 

M
M

TV
 in

te
gr

at
io

n 
si

te
 7

A
W

nt
7a

G
T 

ep
ith

el
iu

m
 - 

en
ric

he
d

14
23

36
7_

at
Y

Y
N

C
he

m
ok

in
e 

(C
-X

-C
 m

ot
if)

 li
ga

nd
 1

4
C

xc
l1

4
G

T 
ep

ith
el

iu
m

 - 
en

ric
he

d
14

18
45

7_
at

Y
Y

N
S

ho
rt 

st
at

ur
e 

ho
m

eo
bo

x 
2

S
ho

x2
G

T 
m

es
en

ch
ym

e 
- e

nr
ic

he
d

14
38

04
2_

at
Y

Y
U

Ly
m

ph
oi

d 
en

ha
nc

er
 b

in
di

ng
 fa

ct
or

 1
Le

f1
G

T 
m

es
en

ch
ym

e 
- e

nr
ic

he
d

14
54

73
4_

at
Y

Y
Y

S
yn

ap
to

ta
gm

in
 1

3
S

yt
13

G
T 

m
es

en
ch

ym
e 

- e
nr

ic
he

d
14

34
47

0_
at

N
D

N
N

D
P

R
 d

om
ai

n 
co

nt
ai

ni
ng

 1
, w

ith
 Z

N
F 

do
m

ai
n

P
rd

m
1

G
T 

m
es

en
ch

ym
e 

- e
nr

ic
he

d
14

20
42

5_
at

Y
Y

U
D

ic
kk

op
f h

om
ol

og
 1

 (X
en

op
us

 la
ev

is
)

D
kk

1
G

T 
m

es
en

ch
ym

e 
- e

nr
ic

he
d

14
20

36
0_

at
Y

Y
Y

tra
ns

cr
ip

tio
n 

fa
ct

or
 A

P
-2

 b
et

a
Tc

fa
p2

b
G

T 
m

es
en

ch
ym

e 
- e

nr
ic

he
d

14
35

67
0_

at
Y

Y
U

H
ep

ar
an

 s
ul

fa
te

 (g
lu

co
sa

m
in

e)
 3

-O
-s

ul
fo

tra
ns

fe
ra

se
 3

B
1

H
s3

st
3b

1
G

T 
m

es
en

ch
ym

e 
- e

nr
ic

he
d

14
33

97
7_

at
Y

Y
N

W
in

gl
es

s-
re

la
te

d 
M

M
TV

 in
te

gr
at

io
n 

si
te

 5
A

W
nt

5a
G

T 
m

es
en

ch
ym

e 
- e

nr
ic

he
d

14
36

79
1_

at
Y

Y
Y

P
ot

as
si

um
 v

ol
ta

ge
-g

at
ed

 c
ha

nn
el

, s
ha

ke
r-r

el
at

ed
 s

ub
fa

m
ily

, b
et

a 
m

em
be

r 1
K

cn
ab

1
G

T 
m

es
en

ch
ym

e 
- e

nr
ic

he
d

14
48

46
8_

a_
at

N
N

N
A

de
no

m
at

os
is

 p
ol

yp
os

is
 c

ol
i d

ow
n-

re
gu

la
te

d 
1

A
pc

dd
1

G
T 

m
es

en
ch

ym
e 

- e
nr

ic
he

d
14

49
07

0_
x_

at
Y

Y
Y

Fr
iz

zl
ed

-re
la

te
d 

pr
ot

ei
n

Fr
zb

G
T 

m
es

en
ch

ym
e 

- e
nr

ic
he

d
14

16
65

8_
at

Y
Y

Y
M

aj
or

 u
rin

ar
y 

pr
ot

ei
n 

1
M

up
1

E
14

 G
T 

re
st

ric
te

d
14

20
46

5_
s_

at
Y

Y
U

D
lx

6 
op

po
si

te
 s

tra
nd

 tr
an

sc
rip

t 1
D

lx
6o

s1
E

14
 G

T 
re

st
ric

te
d

14
38

79
9_

at
Y

N
U

Tr
an

si
en

t r
ec

ep
to

r p
ot

en
tia

l c
at

io
n 

ch
an

ne
l, 

su
bf

am
ily

 M
, m

em
be

r 1
Tr

pm
1

E
14

 G
T 

re
st

ric
te

d
14

37
44

5_
at

N
D

N
N

D
H

om
eo

 b
ox

, m
sh

-li
ke

 1
M

sx
1

E
14

 G
T 

re
st

ric
te

d
14

48
60

1_
s_

at
Y

Y
Y

S
cl

er
os

tin
 d

om
ai

n 
co

nt
ai

ni
ng

 1
S

os
td

c1
E

14
 G

T 
re

st
ric

te
d

14
49

34
0_

at
Y

N
Y

W
nt

 in
hi

bi
to

ry
 fa

ct
or

 1
W

if1
E

13
 u

re
th

ra
 a

nd
 G

T
14

25
42

5_
a_

at
N

Y
U

D
is

ta
l-l

es
s 

ho
m

eo
bo

x 
1

D
lx

1
E

13
 u

re
th

ra
 a

nd
 G

T
14

49
47

0_
at

Y
Y

U
G

ap
 ju

nc
tio

n 
m

em
br

an
e 

ch
an

ne
l p

ro
te

in
 a

lp
ha

 1
G

ja
1

E
13

 u
re

th
ra

 a
nd

 G
T

14
15

80
1_

at
Y

Y
Y

O
dd

-s
ki

pp
ed

 re
la

te
d 

2 
(D

ro
so

ph
ila

)
O

sr
2

E
13

 u
re

th
ra

 a
nd

 G
T

14
26

15
5_

a_
at

Y
Y

U
H

om
eo

 b
ox

, m
sh

-li
ke

 2
M

sx
2

E
13

 b
la

dd
er

 a
nd

 G
T

14
49

55
9_

at
Y

Y
U

Tr
an

sc
rip

tio
n 

fa
ct

or
 A

P
-2

, g
am

m
a

Tc
fa

p2
c

E
13

 b
la

dd
er

 a
nd

 G
T

14
48

97
7_

at
Y

Y
N

C
ar

bo
xy

pe
pt

id
as

e 
M

C
pm

E
13

 b
la

dd
er

 a
nd

 G
T

14
29

41
3_

at
N

D
N

N
D

U
 =

 U
nc

er
ta

in
;  

N
D

 =
 N

ot
 d

on
e


